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IV-1 Introduction

Complete genomes of HIV-1, HIV-2, and SIV sequences are
represented in the alignment.

For HIV-1, we include representatives of the M group sub-
types and CRFs, plus representatives of groups N, O, and P.
For HIV-2, we include representatives of group A, group B,
HIV-2 CRF_01AB, and both genome sequences available for
other HIV-2 groups (G and U). For the SIVs, we include rep-
resentatives of all species for which full genome sequences are
available. The principle in deciding which sequences to include
in this alignment was to provide a representative sampling of all
primate lentiviruses which have had complete or nearly com-
plete genomes sequenced. Many HIV-1, HIV-2, SIVsmm and
SIVmac genomes were not included, but they can be found in
the HIV-1/SIVcpz and HIV-2/SIVsmm alignments. Also, many
shorter sequences from PLVs are included in the PLV protein
sequence alignments later in this compendium.

On the next page, we include a phylogenetic tree, built us-
ing PhyML. As discussed in the 20031 and 20052 Compendia,
there is some evidence of recombination events and/or differen-
tial rates of evolution in the history of the primate lentiviruses
such that phylogenies of different regions of the genomes are
not completely congruent. Thus trees of different subgenomic
regions may produce different phylogenetic relationships.

The alignment was based on the previous version published
last year, produced by a hidden Markov model using HMMER
and manual editing using the programs BioEdit and Se-Al. It
is codon-aligned, meaning that the correct translation reading
frame has been maintained as much as possible; in the case of
overlapping frames, obviously one will not translate correctly.
We have tried to “reset” the alignment so that each new gene
starts in the first frame; this means some empty columns have
been inserted. The HIV-2/SIVsmm vpx gene is postulated to be
a duplication of the vpr gene and thus there may be two alter-

1http://www.hiv.lanl.gov/content/sequence/HIV/
COMPENDIUM/2003/7.pdf

2http://www.hiv.lanl.gov/content/sequence/HIV/
COMPENDIUM/2005/7.pdf

native alignments of this region of the genome, as there are for
the duplicated stem-loops of the TAR element.

The annotation is based on known protein coding regions in
HIV-1 and on annotations found in SIV sequence database en-
tries. The protein cleavage sites that create Gag p17, Gag p24
and other mature peptides from the Gag and Gag-Pol precursor
polyproteins have been experimentally determined for HIV-1
and at least one strain of HIV-2, but the study of analogous
cleavages in SIV polyproteins have not been published. Two
representative genomes have been translated: HIV-1 subtype B
strain HXB2, and MAC239. The translations are provided as a
visual aid for finding landmarks in the genomes.
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CPZ.CM._.SIVcpzMB897.EF535994

H1P.CM.06.U14788_HQ179987
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O.CM.1999.99CMU4122.AY169815

H1C.ET.86.ETH2220.U46016
H1J.SE.93.SE7887.AF082394

H1D.CD.84.84ZR085.U88822

SYK.KE.x.KE51.AY523867

LST.CD.88.524.AF188116

CPZ.US.85.CPZUS.AF103818

VER.DE.x.AGM3.M30931

MUS_1.CM.01.CM1239.EF070330

H2A.DE.x.BEN.M30502

SAB.SN.x.SAB1C.U04005

CPZ.CM.05.SIVcpzMB66.DQ373063

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145.DQ373066

DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061.NEW_FJ919724

CPZ.CD.90.ANT.U42720

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505.DQ373065

GRV.ET.x.GRI_677.M66437

VER.KE.x.9063.L40990

MND_2.GA.x.M14.AF328295

O.CM.1991.MVP5180.L20571

WRC.CI.97.97CI14.AM745105

O.US.1999.99USTWLA.AY169814

OLC.CI.97.97CI12.FM165200

GOR.CM.2004.SIVgorCP684con.FJ424871
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SMM.SL.92.SL92B.AF334679

GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con.FJ424863

GSN.CM.99.CN71.AF468658

N.CM.2004.04CM_1015_04.DQ017382

N.CM.2006.06CM_U14842.GQ324958

RCM.GA.x.GAB1.AF382829

TAN.UG.x.TAN1.U58991

WRC.CI.98.98CI04.AM713177

DEB.CM.99.CM5.AY523866

H1G.SE.93.SE6165.AF061642

MAC.US.x.239.M33262

O.BE.1987.ANT70.L20587

DEN.CD.x.CD1.AJ580407

SUN.GA.98.L14.AF131870

SYK.KE.x.SYK173.L06042
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DRL.x.x.FAO.AY159321
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MNE.US.x.MNE027.U79412

H1A1.UG.85.U455.M62320

CPZ.GA.88.GAB1.X52154

H1K.CM.96.MP535.AJ249239

RCM.CM.SIVagi_00CM312.NEW_HM803690

O.CM.1998.98CMU5337.AY169808

GOR.CM.2007.SIVgor2139_287.FJ424866

N.CM.2002.DJO0131.AY532635

N.CM.2004.04CM_1131_03.DQ017383

CPZ.TZ.2002.TAN3_1.DQ374658
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LST.KE.x.lho7.AF075269

O.CM.1998.98CMABB197.AY169811

MND_2.x.x.5440.AY159322

MUS_1.CM.01.1085.AY340700

N.CM.2002.02CM_SJGddd.GQ324959

LST.CD.88.485.AF188115

H1B.FR.83.HXB2_LAI_IIIB_BRU.K03455

TAL.CM.00.266.AY655744

GSN.CM.99.CN166.AF468659

CPZ.CM.05.SIVcpzLB7.DQ373064

O.CM.1998.98CMU2901.AY169812

RCM.NG.x.NG411.AF349680

H1N.CM.95.YBF30.AJ006022

VER.KE.x.TYO1_patent.DJ048201

LST.CD.88.447.AF188114

O.CM._.BCF06.AB485666

H2G.CI.92.ABT96.AF208027

RCM.CM.SIVrcm_02CM8081.NEW_HM803689

N.CM.2006.06CM_U14296.GQ324962

H2B.CI.x.EHO.U27200

VER.KE.x.AGM155.M29975

N.CM.1997.YBF106.AJ271370

CPZ.CM.98.CAM5.AJ271369

O.CM.1996.96CMA102.AY169803

H1H.CF.90.056.AF005496

O.CM.1998.98CMABB141.AY169807

MON.CM.99.L1.AY340701

O.FR.1992.VAU.AF407418

CPZ.TZ.2001.TAN2.EF394357

CPZ.CM._.SIVcpzDP943.EF535993

COL.CM.x.CGU1.AF301156

Figure IV-1: Genetic relationships among primate lentiviruses (PLVs). This tree shows the inferred phylogenetic relationships in the following
PLV complete genome alignment, using PhyML to calculate the tree.
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IV-2 Sequences

Primate lentivirus (PLV) Sequences in the complete genome alignments.

Name Accession Country Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
H1A1.UG.85.U455 M62320 Uganda Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)
H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Ethiopia Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)
H1D.CD.84.84ZR085 U88822 D.R.C. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
H1G.SE.93.SE6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H1H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1J.SE.93.SE7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
H1K.CM.96.MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
O.BE.1987.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.-.BCF06 AB485666 Cameroon Takekawa, N. Unpublished
O.CM.1991.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.1996.96CMA102 AY169803 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.1998.98CMABB141 AY169807 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.1998.98CMABB197 AY169811 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.1998.98CMU2901 AY169812 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.1998.98CMU5337 AY169808 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.1999.99CMU4122 AY169815 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.1992.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.US.1999.99USTWLA AY169814 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.US.-.I-2478B AB485668 United States Takekawa, N. Unpublished
N.CM.1997.YBF106 AJ271370 Cameroon Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
N.CM.2006.06CM-U14842 GQ324958 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.2002.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.2002.02CM-SJGddd GQ324959 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.2004.04CM-1015-04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.2004.04CM-1131-03 DQ017383 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.2006.06CM-U14296 GQ324962 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
H1P.FR.06.RBF168 GQ328744 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
H1P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
CPZ.CD.90.ANT U42720 D.R.C. Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AY169968 Cameroon Nerrienet, E. J Virol 79(2):1312-9 (2005)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 DQ373063 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 DQ373065 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 DQ373064 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 EF535994 Cameroon Heuverswyn, F.V. Virology 368(1):155-171 (2007)
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 EF535993 Cameroon Heuverswyn, F.V. Virology 368(1):155-171 (2007)
CPZ.CM.98.CAM5 AJ271369 Cameroon Muller-Trutwin,

M.C.
J Med Primatol 29(3-4); 166-72
(2000)

CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.GA.88.GAB2 AF382828 Gabon Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)
CPZ.US.85.CPZUS AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
CPZ.TZ.2001.TAN2 EF394357 Tanzania Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 DQ374658 Tanzania Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169808
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169815
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324962
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ328744
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U42720
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169968
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373063
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373066
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373065
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373064
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF535994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF535993
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271369
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X52154
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382828
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF394357
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ374658
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Name Accession Country Author Reference

GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 FJ424866 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con FJ424863 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con FJ424871 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 HM803689 Cameroon Ahuka-Mundeke,

S.
J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.CM.SIVagi-00CM312 HM803690 Cameroon Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.GA.x.GAB1 AF382829 Gabon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
RCM.NG.x.NG411 AF349680 Nigeria Beer, B.E. J Virol 75(24):12014-12027 (2001)
H2A.DE.x.BEN M30502 Germany Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
H2B.CI.x.EHO U27200 Cote

D’Ivoire
Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

H2G.CI.92.ABT96 AF208027 Cote
D’Ivoire

Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.FR.96.12034 AY530889 France Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 Sierra Leone Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
MAC.US.x.239 M33262 United States Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112

(1990)
STM.US.x.STM M83293 United States Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
MNE.US.x.MNE027 U79412 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Cameroon Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96

(2010)
DEB.CM.99.CM5 AY523866 Cameroon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
DEN.CD.x.CD1 AJ580407 D.R.C. Dazza, M.C. J Virol 79(13):8560-8571 (2005)
LST.CD.88.447 AF188114 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.CD.88.485 AF188115 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.CD.88.524 AF188116 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.KE.x.lho7 AF075269 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)
SUN.GA.98.L14 AF131870 Gabon Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)
MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gabon Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)
OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Cote

D’Ivoire
Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.CI.97.97CI14 AM745105 Cote
D’Ivoire

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Cote
D’Ivoire

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gambia Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)
MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Cameroon Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)
MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gabon Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)
MND-2.x.x.5440 AY159322 Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)
DRL.x.x.FAO AY159321 Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)
MON.CM.99.L1 AY340701 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)
GSN.CM.99.CN166 AF468659 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
GSN.CM.99.CN71 AF468658 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
TAL.CM.00.266 AY655744 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
TAL.CM.01.8023 AM182197 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
MUS-1.CM.01.1085 AY340700 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)
MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-2.CM.01.CM2500 EF070331 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
SYK.KE.x.KE51 AY523867 Kenya Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
SYK.KE.x.SYK173 L06042 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)
GRV.ET.x.GRI_677 M66437 Ethiopia Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803690
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382829
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF349680
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M30502
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U27200
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF208027
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY530889
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF334679
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M33262
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M83293
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U79412
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ919724
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523866
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ580407
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188114
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188115
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188116
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF131870
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M27470
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM165200
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM745105
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM713177
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM937062
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF367411
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF328295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY159322
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY159321
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY340701
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468659
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY655744
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM182197
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY340700
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070330
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070329
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070331
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523867
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L06042
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M66437
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SAB.SN.x.SAB1C U04005 Senegal Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)
TAN.UG.x.TAN1 U58991 Uganda Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)
VER.DE.x.AGM3 M30931 Germany Baier, M. Virology 176(1):216-221 (1990)
VER.KE.x.9063 L40990 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 69(2):955-967 (1995)
VER.KE.x.AGM155 M29975 Kenya Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)
VER.KE.x.TYO1_patent DJ048201 Kenya Omori, T. Patent: WO 2007049749-A 13

03-MAY-2007; DNAVEC
CORPORATION

COL.CM.x.CGU1 AF301156 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)
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5’ LTR U3 start
H1B.FR.83.HXB2 .TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCA...GGGCCAGGG...ATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGA 163
H1A1.UG.85.U455 .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.1987.ANT70 C--------T-----T-------TAA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G----------------...--A-----A...-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA--- 164
O.CM.-.BCF06 .----T---T-----T-------TAAG---GC---G-----G-----T---G-AC-T-----T--G--A-T-----------G---A-----------G...--A-----A...CCT-----C--------A----------TA-TT--------G-----GTCAG---- 163
O.CM.1991.MVP5180 .----T---T-----T-------TAAG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G...--A-----A...CCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG---- 163
O.CM.1996.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU2901 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1999.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.1992.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.-.I-2478B .----T---T-----T-T-----G-A----GC---G-----G-----T--------T-----T--G--A-T-----------G----------------...--------A...-CT--G-TC--------A----------TA-TT--------------GACAGA--- 163
N.CM.1997.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 .--------T--G--T-----AGGA----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-------------A--...--A-----A...-CA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG-- 163
CPZ.GA.88.GAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.CPZUS .--------T--G--T-T---AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C---...-----T--A...G-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA--- 163
CPZ.TZ.2001.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.GAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
H2A.DE.x.BEN .--C-----A-GT--T--AGTAGGA-G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT...--------A...G-A--G--C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A--A..... 158
H2B.CI.x.EHO .--------A-TT-CT-TAGTG-GA----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---GA-G--------------AT...--------A...G-A--------CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA-T..... 158
H2G.CI.92.ABT96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0

5’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 .--------A-TTA-T--AGTGC-A-------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT--...--A-----A...--T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T..... 158
STM.US.x.STM .--------A-TTA-T--AGTG-................................................................................................................................................... 22
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 .-----------TA-TGG-----GA-------G--C---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT...--A-----A...-CA-----C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-CT...TG 160
SUN.GA.98.L14 .----------CTGGT-----AG-ACC---G----A---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---GC-G---AG-T-----CAA-...-----T--A...G-G---------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CACC...AT 160
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................AA-AGG-A-C-TC---GCAACAGAGGAGGTA-AAGAG--CACGT-A--GAGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G--A..... 94
WRC.CI.97.97CI14 .----G-ATA--T--TGG--AGCTA-----G----A--AG-GA-C--C-ATGCAC--A-TGA-TGG--GCTGA-AGA--GC-G---AGCT------GA-...--A------...--A----GG---AA---A-----G-------GG--AT-G--T-----AC-C..... 158
WRC.CI.98.98CI04 .----GTATA--T--TGG--T-CTA-----G----A--AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G--G----GCA------GAG...--A-----C...--AC-C-GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G--A..... 158
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173 ...........................................................................................................---A...-C-C-G--C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA----..... 55
GRV.ET.x.GRI_677 .----T---A--TA-T----TG--A-----G--A-G-----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA-----G---AGCT---T-----...--C--G---...--A--G--C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G--C..... 158
SAB.SN.x.SAB1C .--------A-TTA-T--AGTG--A-G---A-GA-G---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-G------T--T---GAT...--------T...-C---G--C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G--C..... 158
TAN.UG.x.TAN1 .----G--CA--TA-TGG--A-C-AAG---G-GC-A-----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA-----G---AGCA--TT-C--T...--------C...-C---GA-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A--T..... 158
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 .----T---A-TTA-T-----G--A-G--GA-TAGA-----CA-C----ATGCTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGC--GGT--A--...--A-----C...G-A--------C-GCTG------C-TT----T------------G--A---..... 158
VER.KE.x.AGM155 .----T---A-TTA-T-----G-TA-G---A-TA-G------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA-...--A--T---...--A-----C--GAG-TG------C-TC----T------------G----CC..... 158
VER.KE.x.TYO1_patent .----T---A-TTA-T-----G-TA-G---A-TA-G-----GA------ATGCTCTTA-TGA-TGG--GATAA-TGA-----G-A-TGC--GGT-GAAG...--A-----A...--A----TC--TAAATG------G-TC----TT--------G-----G--C..... 158
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 GAAGTTAGAAGAA............GCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGC............CTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATC 309
H1A1.UG.85.U455 .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.1987.ANT70 AG--GC----AG-.........CTA-GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-T............GCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C- 313
O.CM.-.BCF06 -G--GC---GAG-.........CTG-GT--T-C-AAT---G-TG-T---C-T-----T--A-CTT-T............AATT----TTAT--G--TGAAC-C-AG---A-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GCC-CACA--TG-A--T-TGC-AAA---C- 312
O.CM.1991.MVP5180 AG--GC---GAG-.........CTG-GT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-T............AAT------GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT--..........................-GC-T 286
O.CM.1996.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU2901 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1999.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.1992.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.-.I-2478B TG--GC-A--AG-.........CTG-GA--TGTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-T............AAC-----CT-T--A--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GCAACACC--TG-T--TAAGATAACC--C- 312
N.CM.1997.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 -C--G-----C--............-----TG-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-TCAGCATGGGATGGAAG---AGGAC............-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA---- 309
CPZ.GA.88.GAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.CPZUS -G-AG----GCGG............-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T--CAGCATGGAATGGAAG---A-CAT............G-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA----------- 309
CPZ.TZ.2001.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.GAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
H2A.DE.x.BEN .CTC-C-C----G............--AG-GG---AT---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCAGACATGATG---AGCAT............G-G--GACA----T----CA-------TC-ATG--G--C-A-A-CT---A----TTCACT---T-C- 303
H2B.CI.x.EHO .-T-A---C----............C-AG-GG-C-AG--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCCGCATGGGATG-CCCCCAC............GA---GACCC-T-TC---CA-------TC--T--------A-G-CT-TG-----TTCAGCAG-TTC- 303
H2G.CI.92.ABT96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.239 .GTA-C---T--G............--AC-GG-G-AT---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCCCAGTGGGATG-CCCTTG-............G----G--TC---CA----A------TCCAACT--G--C-ACAC-T-TGA---ATAT-TTAGAT-C- 303
STM.US.x.STM .......................................................................................................................................................................... 22
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 TG-TGAGT-TA--............-ATCC-TC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAGCTGGGGGTCCTGGAAG-CCCCTG-............G----GAG-C-TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---..................-T-GACTT-A 288
SUN.GA.98.L14 TG-TGA---CAGG............-ATCCT--TCATCCTTGTCAAGC-C-AC-G--TT-CAGCCAGCAAGGGGTTAATGAAG-CCCTTG-............G----GAGAC-TATC----CA-----TCC-ACT--G--C..................T-TGATTT-A 288
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 .CCA--GCCT--G............A--CTTG---AT----GGGATGC------G--T---A-TCAGACCCCTCAAACA-CTG-G-AGT-A-GG...............--C-GG-T----GTC--CA-TCCA-ATAG----..................A-TAC--C-- 218
WRC.CI.97.97CI14 .TTCAGT------TCAGATAATACA-A-CCAT-CTAT----GA-AT-AG--AC-G--T--A-CAT-TGCTGAG...CCAGA-G--CCCTG-............G-----CATC-G-TC----A-------CCTAAG--G--C......TGTGATTTTGT--CAGGAAGA- 306
WRC.CI.98.98CI04 .TTTAGT-----GTCTAATGACAGCT-TC-GT-CTAC-----G-A--AGC-------T--A-GCT--CAAGAA...TCAGA-G--CCTTG-............G-----CAC--G-TC----A-------CCT--A-----C......TGTGACTTTGTG-CAAGTAGA- 306
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173 .-TAGAG-G-TGC............TTGG-GT-T-AG-----T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCT...GGGACAGGGGA-TTC-A-CAT............G-G--GAACC-CAT-----AC--CA--CC--A---G--C..................T-TACA-CAG 179
GRV.ET.x.GRI_677 .CT-CAT--G--G............--ACG---CT-T----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGATGGGG......GAAG--CCTGAT-GAATAGATC-TG-------C--G-TC----A-------CCGAAGT-G--G..................-T-GA-T-C- 291
SAB.SN.x.SAB1C .CT--C---G--G............--T--G--TA-T------CA-T--C--C-G--T----CTCAAGTGGCC......TATG-G-ATGAC-CCTGG......-A---GACCC-G-T-----A-------CCA-TA------..................-T-GACT--G 285
TAN.UG.x.TAN1 .GTC-CCC-G---............---C-GG-T-AG...-GACA-T-T---C-C-------CCCAGATTGAA......TG-G-AA-CGACCC-TGG......-A---GACA--G-T-----AA---A-TCCA-T-------..................-TT-A-T-CA 282
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 .-T-CAT-----G............--AG-G-CCT-T----GACATTA----GCG--T----CACAAATAAAA......GA-G-CCCCGAT-GCAT-AGTC-TG----GACC--G-TC----A-------CCTATGT-----..................-T--A-T--G 291
VER.KE.x.AGM155 .CT-CAT--G---............--AG-A-C-T-T--A-GGCATT-----G-------A-CACAACTGCAT......GAAG-CCCTGAT-G-ATAAATC-TG-----A-A--G-CA----A------TCCAATGT-G--T..................-TT-A-T-CG 291
VER.KE.x.TYO1_patent .TTACAT--G---............--AC-A-C-T-T--A-GACATT--C-AG-C--T--A-C-CAGATGGGA......GAAG--CC-GAT-G-AT-AGCC-TG----GA-C--G-T-----A------TCCTATGT-G---..................ATA-A-T-CG 291
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
H1B.FR.83.HXB2 CGGAGTACTTCAAGAAC..........................................................................................TGCTGACA....................................................... 334
H1A1.UG.85.U455 .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.1987.ANT70 -A---CT----C----G..........................................................................................GA--A-A-....................................................... 338
O.CM.-.BCF06 -A---CT----CCC--A..........................................................................................-AACT-AG....................................................... 337
O.CM.1991.MVP5180 AAC-CATA-AGCCCTG-..........................................................................................AAAA-CAC....................................................... 311
O.CM.1996.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU2901 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1999.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.1992.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.-.I-2478B -A----T----CCC--G..........................................................................................GA--A-......................................................... 335
N.CM.1997.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 ---------A---AG--.............................................................................................----T....................................................... 331
CPZ.GA.88.GAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.CPZUS -A---------CG----.............................................................................................---TG....................................................... 331
CPZ.TZ.2001.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.GAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
H2A.DE.x.BEN -A--AG-G--TGG-C--AAG...TCAGGATTGCCAGAGAAAGAA...TGGAAGGCAAAACTGAAAGCAAGAGGGATACCATATAGTGAA.....................-A---GGAACAACCATACTTGGTCA................................... 411
H2B.CI.x.EHO -A---G-G--TGG-T-TCAG...TCAGGAATGCCAGAGAAAGAG...TGGAAGGCTAAACTGAGAGCAAGAGGAATACCTACAGAG........................-AGACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACT............................. 414
H2G.CI.92.ABT96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0

TCF-1 alpha
MAC.US.x.239 -A--AG-G--TGGA-G-AAG...TCAGGCCTGTCAGAGGAAGAG...GTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGC...---......................................................... 407
STM.US.x.STM ....................................................GAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTAAAGATGGCTGACAAGAAGGAAACAAGC...---......................................................... 80
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 TA-CCCT-AAA---C-GCCTGCGAAGATACAAAATACT......GCTTTCGCTTTTGACTGCAAGAGGAAG.......................................-AG-CAAACCGCAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAA............ 401
SUN.GA.98.L14 G--CCATACAG---C--CCTGAAGAGTTCAAGCATGTT.........ACTAGTCTGCAGTGGGAGGTG..........................................-AG-TTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCATCGCCT........................ 383
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 TTA----AAGG...-CATGTTCAGACTTGCATAGGATG............TGGTTTGTGTGGTTAAGC..........................................-AGA-GACTTGGTTGCCTGGGAGACGGGGGTTGG....ACATGGGCGGGCT......... 318
WRC.CI.97.97CI14 TCCCTGGACAGTCA-T-GCCACTGGGAAAGAGGCCATTGAG...AGTCTCTATAAGAACAAGAAGCAGTGCAAG....................................-AGAGACATGTTGCAGTAGGAAGTGGCTTTGCGGTTAAGCTACAT............... 422
WRC.CI.98.98CI04 TCCCTGGACAT-TA-TAGCCCAAGGAGAAGATGCTATTGAGACCCTCCATAAAGAGAAGCTGAAGCGGCACAAG....................................-AGAGACATGTTGCAGTAGGATGTGGTTTTGTGGTTACGCTACAT............... 425
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173 GCTG-G-GA-GGCCCG-TTGCAGTTAGAGAGACAAACA.........GGAAAACCACAAGAGCTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACATCTCC..................-AGG-GACTCCATGGTGACAAGCTCGG................................. 289
GRV.ET.x.GRI_677 GCCC-......G-C-TGTTTAAGGACATGCACGAACAT.........GCAAAGCGC......................................................-AGTGTCAG................................................... 341
SAB.SN.x.SAB1C TT-CT-GGAGGCT-C--CCAGAGCAGGTGCCGTCAGCA.........CAAGGC.........................................................-A--CACAAAACCACATCCTATG..................................... 352
TAN.UG.x.TAN1 ACCC-......G-C-G-TTTAAGGACATGCATGGTCTT.........GTTAAGAGGAAG...................................................-AG-CTAACCGCAGGCTTGCGGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGACATAAA 386
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 ACCCAA--AGAC--T-TTTTGAAGACATGCATGCAATA.........GTGAAGAGGAAG...................................................-AG-TAACCGCAGGCTTGTGGTTAAG.................................. 367
VER.KE.x.AGM155 ACCCC-CAAGGG--T--TTTACAGACTTATATTCAACA.........GTTGGTACAGGAAAC................................................-AG-CGACCACAGGCTTGCGGTTTCC.................................. 370
VER.KE.x.TYO1_patent ACCCCA-TCGGG--T--TTTACTGACATGCATGGGCTG.........GTGAAGAGGAAG...................................................-AG-CAGACCGCAAGCCTGCGGTTAGA................................. 368
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I TATA Box
H1B.FR.83.HXB2 .....................TCGAGCTTGCT...ACA...AGGGACTTTCCG.....................CTGGGGACT...TTCCAG.............GG.AGGCGTGG.CCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGA.......GCCCT..CAGATCCTGCATAT 429
H1A1.UG.85.U455 .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.1987.ANT70 ........ACTGCTGACCTGA.....AGATTGCTG---CTGT--A-------A...GCAAAGACTGCTGACACTGC-------...------TG...........--AG--ACA--GGGC--TTC--GGA-T--CTAA............----..----AG-------- 464
O.CM.-.BCF06 ..........ACTGC...TAACATGAAGATTGCTG---CTGC----------........AAACTGCTGACACTG--------...------CGTG.........--AG--ATAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA............----..-----G-------- 460
O.CM.1991.MVP5180 ........CCAGAGC...TCT--CCCAAGTAACTG---CTGC----------........AGACTGCTGACACTGC-------...------CGTG.........--AG--ATAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA............----..-----G-------- 436
O.CM.1996.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU2901 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1999.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.1992.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.-.I-2478B .........AACTGC...TGACATGAAGGTTGCTG---CTGT----------A...ACAAAGACTGCTGACATTGC-------...------CATG.........--AG--ACAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA............----..----AG-------- 464
N.CM.1997.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.98.CAM5 .........GCGCCTGCGCAG-A--AAC----G..---A...---------TA.A......................------...-----A..............-GG--A-GCTCA..-------.ACA---C----TTTC......A----..----AG-------- 105
CPZ.GA.88.GAB1 TTAG.ACTGGCGCATGCGC.ACAAGAAC----G..--TCTGC----------AA.......................------...----G-.............--AGA-GTG-TCGGGA------GT-----T-----TTT......-----..---.AG-------- 449
CPZ.GA.88.GAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.CPZUS GCTGTAACCGCGCAGGCGC.AATA-AAC----G..-..CTG.A--------TAA....GGGACTTTCCAA.......-----G...----...............AAGG--GTG--T-A.------A.ACA---C----TTTT......A----..--A-GA-------A 456
CPZ.TZ.2001.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.GAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
H2A.DE.x.BEN AGGCAGGAAGTAGCTA.CTAAGAA-C.AGCTGA..GGCTGC-----------A......................GAA--GGC...-GTA-C.............CAAG--A-G-AC.A----A--AG----T-G-GAA-.........-----CAT-CT-A---T---A 529
H2B.CI.x.EHO AGCTAACACTGCATAGAGAAGGAA-CTAGCTGA..TACTGC---.-------A......................GAA--GGC...-GTA-C.............A-TG--A-G-AC.A----A--AG-A---AG-.AA-.........----ATCA---CT---T---A 532
H2G.CI.92.ABT96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 ........................................................................................................................................GAA-.........-----CAA-TGAT---T---A 25
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0

NF-κ-B-II NF-κ-B-I TATA Box
MAC.US.x.239 ...................................-ACAGC-----------A......................CAA--GGA...-GTT-CGGG..GAGGTACT--GGA-GAGCCG.G-C--GAACG......................---ACTTTCT-GA--T---A 492
STM.US.x.STM ...................................GACAGC-----------A......................CAA--GGC...-GTA-............CA--GGA-G..TAC.TG--AG-A-CTG-T--G-.AA-.........-----TTT-CT-T---T---A 165
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ..............................................................................................................T-C-ATG-AA--T-TA-GTACTTTCCA-TT-CTAAGGAGA-A-CATGGC-A-TGAGGG-G 60
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 GGCAACCGGGCTAGCGCATGCG-A-TGGCTTGCTG--GAGC-----------A................GGACGGGC---GGAGG.--T................................................................GCC--CT-G-------- 490
SUN.GA.98.L14 AGGCAACGGGGCTAGC.GCAT......GC--GC..TAGAGT------------..................................................................GACAG--AGGG--A-GC-T...............ACC--CT-A-------- 463
MND-1.GA.x.MNDGB1 .........................................................................................................................................................GGAGTCTCTACTACAGA 17
OLC.CI.97.97CI12 A.................................T..CCTT--TTG-----G-TTTTGCCC........................................................................................................T---A 349
WRC.CI.97.97CI14 CCTGAGACTGTGTACCAACGGA-TTAGCAA-CATGCT-ATG-ACTGGGACATTGGGAGGAGACT.GGGAGGTGC--T-T............................................................................GGTTT-G-CCT---A 515
WRC.CI.98.98CI04 CCTGGACCTGTGTACCAACGAA-TTAGCAA-CATGCT-ATGGACTGGGAC-T-G.GTGGAGACTTGGGAGGAGA--T-T............................................................................GGTTT-G-CCT---A 518
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 ........................................................................................-GTCGGGTGGGGGAGTG-TC-AC-CAACCTGGCT--ATATAA-CA-CTC-CTTTGCGCTTGAAGTGAGTCTC---CTG-G-G 82
MND-2.GA.x.M14 .....................................................................................................................................................................G-G-G 5
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173 CCCAGGGGA.................................-----C-GGGC...................GGGG-AA-G--...CA--CT.............-CTGC........................................................---A 335
GRV.ET.x.GRI_677 ..............................-ACTTTGCGGTT-----------..CCAGGGACTTTCCACA.....-T--GTGG.................ATCG-AGGC-GTACAGGGGC--TACTGGGA-T-GC-T.............T-CCCTCAGAG-------A 444
SAB.SN.x.SAB1C GAGTTGTCATGGTGATGACAT-AAGAAC----GAC..TGAG-----------A...........................GGG...-GGAGA.............CTGG-CG--ACTGGGA-T..........-GC-T.............G-CCCGT-C-G--CA---- 454
TAN.UG.x.TAN1 GAAGTGC........................-GA..TCAGC-----------A...................................................G--TG-TGCGA-.GGC--TACTTGGGA-T-GC-T..............-CCCTCAGAG-------A 464
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 CCGTTGCCAGGGAGATGACAT-T--AAC----GAC-G.....----------A....AGGGACTTTCCA...................................G--CG---CAT-.GGC--T.AC-GGGA-T-GT-T.............TACCCTCAGAG-------A 478
VER.KE.x.AGM155 TGGTTGCCTAGGAGATGACAT-AAGAAC----GAC.......----------A.GCACGGGACTTTCCA...................................A--CG--ACAT-.GGC--T.AC-GGGA-T-GC-T.............TACCCTCAGAG-------A 482
VER.KE.x.TYO1_patent ACATCACCATGGAGATGACAT-AA-AAC----GAC.......----------AGCGAAGGGACTTTCCA...................................A--CG--ACAT-.GGC--T.CC-GGGA-T-GC-T.............TACCCTCAGAA-------A 481
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
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TAR element start TAR element end

+1 mRNA start site

H1B.FR.83.HXB2 AAGCAGCTGCT..TTTTGCCTGTACT........................................................GGGTCTCTCTGGTTAGACCAGA.TCTGAGCCTGGGAG..CTCTCT..GGCTA.ACTA..GGG.AACCCACTGCTTA.....AGCCT.. 525
H1A1.UG.85.U455 .......................................................................................................................................................................... 0
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 ....................................................................................................................---..------..---CG.G---..---.-------------.....-----.. 39
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.1987.ANT70 -------C---..--C---T-----C........................................................-------GG-TAGAG------G.--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G-------.....-CG--C. 561
O.CM.-.BCF06 -----------..--C---T-----C........................................................-------GG-TAGAGA-----G.--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G-------.....-CG--.. 556
O.CM.1991.MVP5180 -----------..--CC--T-----C........................................................------TAG-TAGAG------G.--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G-------.....-CG--.. 532
O.CM.1996.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU2901 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1999.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.1992.VAU ...................................................................................--GTCTCGGTTAG---A-CAG.GTCTGAG-CC--GA..GCTC-C.T---CT..---..-CTG-----G-------.....-CG--.. 72
O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.-.I-2478B -------C---..--C---T-----C........................................................-------GG-TAGAG------G.-T------C-----..---C--..---CT..--G..-CTG-----G-------.....-CG--.. 560
N.CM.1997.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .............--C-CG--TGTACT.......................................................----------T-C-G-------.-TA-----------..------..-----.G-.-..---.-------------.....-----.. 85
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...................................................................................-.-----.-CAC-G-------.--------C-----..------..-C-AGTG.....A--.-------------.....-----.. 67
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...................................................................................-.-------T-----------T---------.----..------..-----GCT.-..A--.-------------.....-----.. 70
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...................................................................................-.-------T-G---------.--------------..------..-----ACA.-..---.-------------.....-----.. 70
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...................................................................................-.-------T-----------.-TA-----------..------..-----GCA....A--.-------------.....-----.. 69
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...................................................................................-.-------T-----------T---------.----..------..-----GCT.-..A--.-------------A....-----.. 71
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ...................................................................................-.-------T-----------.--------------..------..-----ATAGGA...-.-------------.....-----.. 70
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ...................................................................................-.-------T-C---------.-TA-----C-----..------..--TC-GTAG-....-.-------------.....-----.. 69
CPZ.CM.98.CAM5 -------C---..--C---T-----G........................................................T---------T---G-------.-TA-----------..------..-..GCC-GC-..---.-------------.....-----.. 200
CPZ.GA.88.GAB1 -----------..--C----------........................................................--------T-CAC-G-------.-T------------..------..A.-C-GTGA-..-.-.-------------.....-----.. 544
CPZ.GA.88.GAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.CPZUS -------C---..C-C---T------........................................................--------TC-C-AGA.-----.-AA-----C-----..------..-----GTG--....-.-------------.....-----.. 550
CPZ.TZ.2001.TAN2 ...................................................................................-C---TG-CTAAACTG-----.--------------..------..--TAGTG.GTGGCT-G-GA--G-------.....-CG--.. 74
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ...................................................................................-C---TG-CTAAACTG-----.--------------..------..--TAGTG.GTGGCT-G-GA--G-------.....-CG--.. 74
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ...................................................................................-.-----G--AC.--------.--A-----------..------..--TCTT-GC-....-.-------------.....-CG--.. 68
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ...................................................................................-.-----G--AC.--------.--A-----------..------..--TCTT-GC-....-.-------------.....-CG--.. 68
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.GAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
H2A.DE.x.BEN -T-T-C-C---.TC--GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGAGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CTG-.A-----A..............CCAGT--TTGGCCG..GTACTGG--AGAC 674
H2B.CI.x.EHO -T-T-C-C---.T-G-GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGG--AGAC 677
H2G.CI.92.ABT96 ................................................................................................................---CT--.A-----A..............CCAGCG-TTGGCCG..GTGCTGG--AGAG 41
H2U.FR.96.12034 -T-T-C-C---CT--.GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-G..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGT--TTGGCCG..GTACTGG--AGAG 170
SMM.SL.92.SL92B ...............................GTCGCTCTACGGAGAGGCTGCCAGATAGAGCCCCGAGAGGTTCTCT.GCAGCAC-TA.GTA---..--G-CTGGGTGTTCT--ACT-A.A-----A.............ACCAGC-A-AGGCCA..TTGCTGG-TAGAC 119

TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin
TAR element start

+1 mRNA start site

MAC.US.x.239 -TATCA----A.T--CGCT-----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGG--AGAG 637
STM.US.x.STM -TA--A-C---.TA-AGCT-----T-C...AGTCACTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGAGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TTGGCCA..GTGCTGG-TAGAG 310
MNE.US.x.MNE027 ..............................AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGT--AGAG 119
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 GGC-T-GGCGGTACGGG-AG--GC--ACCCGCTTTGCCTGCATAAAAGCCGATGCTCTGTAGCTATCCA.CTGGAGTTGCATCCAG-GGGTCCTGGTAGGT-A-GCGGCCTGGGA-CCCTTGC--A-TCA-..CCCACC.A-CCTG-G-GG-CTGGG-GCCCT--GT-GG 226
DEB.CM.99.CM5 ......................................................................CGGGAGTCGCGCCTAG-GAGTCCTGGTAGGT---GCGGCCTGGGA-CCCTTGC--GCTA-TGACT--CT.A-CTCC-GTGG-CTGGG-GCCCTGAG--GG 99
DEN.CD.x.CD1 ...........................................................................................G-AC-T-CTTGCGAGTCTCT--A-C-GCCTGGGAGCCCT-AG-GG-CTTA-C...-G-GG-CTGGG-GCCCTCTAAGGT 76
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 -----------..C-CC--T---T-GG...GAG.......................................TCCTT.GCTCT--GGA-CAGCAG-C-CT-CTGGGT.----ACACTG-.T-AGCTA.A-CAGTC-GCCCT---AGG-TACACTTA..GCACCCA---GG 610
SUN.GA.98.L14 -----------.C--CGC.----T-GGG..AGTCTCTGCTCAGAGG....CTAGGCGACGACCCT........................GAGA-G-CTCA-CT.AGAGCT-G--T-TC-.CTC--GA.............GT-AGC--TTG---A..GCACCTCA--CGA 584
MND-1.GA.x.MNDGB1 GG...CTAAGGGT-G-AT-TCTG-G.CAGATCCCCTTAGAGCAAGGACCAGAGTCCT.............GAGTGACTGGGTCT-AGCAC--CA.CTCGGGGCTGATCACCT-GA--TAGTGGAA--CCT..-GCTTG................................ 135
OLC.CI.97.97CI12 ---TCTG----..C-GC--T---TAGA...GGTCT.TGCTCGGAGA..CCAGCC..................................................T-GA-------A-T-CTT--GGCAGCCTGCTTTG-GC-CCTGGGTGTGCTTGGCAGGTGGTTAAAG 461
WRC.CI.97.97CI14 ---T--A----..C-G-AG--A-CT......................................GGTTGCAGTTTTCTGCCTGA--CTAGGTGCC-GC-TAGT-GTC--AC-TGGCCT--CA----GAGT-C--GAGTGGTG-TCCC--TTGGCT-AG-GACTC--GTAGG 645
WRC.CI.98.98CI04 ---T--A----..C-G-AG--A-C.......................................CTTTGCAGTCTTCTGCCTGA--CTAGGTGCC-GC-TAGT-GTC--AC-TGGCCT--CT----GAGT-C--GAGTGGTG-TCCC--TTGGCT-AG-GACTC--GTAGG 647
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 GCTACCAGAT-.GAGCCTGGGTGTTCTCTGGTGAGTCTT.GGAAGGAGTGCCTGCTTGTAGCCCTGGGTGGTTCGCAGGCCCCT-G--TGTA-C-CT-GG---CTCG-C--GTGTTCCTGAAGAGGCTCAT-GGGGGCTCCCTTGCTTGGT--TGG--GACCTCTAGCAG 250
MND-2.GA.x.M14 GCTACCAGAT-GAGCC--GG-TGTTCTCTGGTGAGTCCT.TGAAGGAGTGCCTGCTTGTAGCCCTGGGCGGTTCGCAGGCCCCT-G--TGTA-C-CT-GGT--CTCG-C--GTGTTCT-GAAAG.G-CTC----AGTG-GCACTCTTG-TTGG..--TTGGTAGA---CT 171
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1 ........................................................................................................AG-G-CT-G-CTCCA.CAG-GGC.CT-GG-GC-CTTG-A-CT-GGT-AA--GGCCTGGG----CTT 64
GSN.CM.99.CN166 ..........................................................................................................TGCTT-G-CTTTCACAG-GGC...............CTGGGAG-C--TG..GAGCTAG-TAAAG 47
GSN.CM.99.CN71 ..........................................................................................................TGCCT--GTCTCCACAG-GGC...............CTGGGAG-C--TG..GAGCTAG-TAGAG 47
TAL.CM.00.266 ...................................................................................................................T-TCTG-AGAG-GGTCAC-GCG-CCT---AG---TTGGC-ACCGGTAA---G-CC 55
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.1085 ..........................................................................................................AGT-CTAGCTCC-.CAG-GGC...............CTGGGAG-C--CG..GAACTAG-TA-AG 46
MUS-1.CM.01.CM1239 .........................................................................................................CAGTTCTAGCTCC-.CAG-GGC...............CTGGGAG-C--CG..GAACTAG-TAAAG 47
MUS-2.CM.01.CM1246 ..........................................................................................................TCTTCTG-CTCC-.CAG-GGC...............CTGGGGG-C--CA..GAACTAG-TAGAG 46
MUS-2.CM.01.CM2500 ......................................................................................................-TC-TCTCCTG-CTCC-.CAG-GGC...............CTGGGAG-C--CG..GAGCTG--TAGAG 50
SYK.KE.x.KE51 .........................CGA..AGTTGCAGCTAGCTCTCCTCAGCGGCCTGGGAGCCC.TAGGAGAC..............................................TGG-AG.A-CGGCCTGGGAGCCCTTG--AGT.....-AAAGGCTAG-AA 90
SYK.KE.x.SYK173 ----C-A----..C-G-AG--A-C-GCGG.AGTTGCAACTAGCTCTCTCCAGCGGCCTGGGAGCCCTGAGAGAC...............................................TGG-AG.A-CGGCCCGGGAGCCCTTG--AGT......AAAGGCTAG-GA 448
GRV.ET.x.GRI_677 ------A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAG....ACCAGCTAGAGCC.TGGGT.GTTCGC.....................................---TTA.G-CTAAC.CC-G-.TGGCCA.CC-GGGGTA-GGA--..C........... 551
SAB.SN.x.SAB1C -----------..--GC-------AAAC..AGTCTCTGCTTGGAG.G.CTGCCAGATTGAGCC.TGGGT.GTTCTCTGGTAA-TC-GAAC-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG-----GAAGGCAAGC.CTAAG-GCACTCT--TG-GGT-TTG-TA..GACCCTCG-CTG 612
TAN.UG.x.TAN1 ------A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGAGTTCG----TGAGC--AA-C.T--TC.TGGCCATCCAGGGGTA-GA--C-.C........... 574
VER.DE.x.AGM3 ..........................C...AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG----TTA.G-CTAAC.CT-G-.TGGCCA.CCAGGGGTA-GGA--..C........... 81
VER.KE.x.9063 ------A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG----TTA.G-CTAAC.CT-G-.TGGCCA.CCAGGGGTA-GGA--..C........... 585
VER.KE.x.AGM155 ------A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG----TTA.G-CTAAC.CT-G-.TGGCCA.CCAGGGGTA-GGA--..C........... 589
VER.KE.x.TYO1_patent ------A----CGC-GGC.T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG----TTA.G-CTAAC.CT-G-.TGGCCA.CCAGGGGTA-GGA--..C........... 588
COL.CM.x.CGU1 ...............................TGGAGTTCTGACTCTT..........................................G-CT-GCT-CG-CTGAG-CCT-AG---CTTGC-AGCTA.TCAGCCT.TGCCT-A-TCTGAGTAGCT-G.....CTTGG-TG 90
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Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
Extensive secondary structure

H1B.FR.83.HXB2 ................................................................................................C.AATAAAGC..TTGCCTTG..AGT....GCTTCA.AGTA...GTGTGTGCCCGTCTG.TT.GT........GT 576
H1A1.UG.85.U455 ......................................................................................................----..--------..---....----G-.----...---------------.--AT-.........- 46
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 ................................................................................................-.--------..--------..---....----T-.----...---------------.--TT.........-- 90
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.1987.ANT70 ..................................................................................................--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----T-.............C 606
O.CM.-.BCF06 ................................................................................................-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............ 602
O.CM.1991.MVP5180 ................................................................................................-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............ 578
O.CM.1996.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU2901 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1999.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.1992.VAU ................................................................................................-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............ 118
O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.-.I-2478B ................................................................................................-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............ 606
N.CM.1997.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ................................................................................................-.--------..--------..---....---AA-..--G...----------A--CA.--C-.........-- 135
H1P.FR.06.RBF168 ..............................................................................................................------..---....-AG-A-A.-C-...--------T-A----.--C..........AG 39
H1P.CM.06.U14788 ....................................................................................................------..--------..---....-AG-A-A.-C-...--------T-A----.--C..........AG 47
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ................................................................................................-.--------..--------..---....------.----...---------TA----.--CA.........-- 118
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ................................................................................................-.--------..--------..---....-AC-T-.----...--------T-A--CA.--GT.........-- 121
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ................................................................................................-.--------..--------..---....---G--.----...--------------A.--CA.........-- 121
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ................................................................................................-.--------..--------..---....----.-.----...----------A--CA.--C-.........-- 119
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ................................................................................................-.--------..--------..---....---G--.----...----------A-TCA.C-TT.........-- 122
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ................................................................................................-.--------..------G...---....AAC-TG.--C-...----------A--CA.A-TT.........-- 120
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ................................................................................................-.--------..--------..---....-AC-TG.--C-...---------TA--CA.--CA.........-- 120
CPZ.CM.98.CAM5 ................................................................................................-.--------..--------..---....-AC-TG.--C-...---------TA--CA.--CA.........-- 251
CPZ.GA.88.GAB1 ................................................................................................-.--------..--------..---...GTA--TG.--C-...---------TA---A.--CA.........-A 596
CPZ.GA.88.GAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.CPZUS ................................................................................................-.--------..--------..---....----T-.----...---------TA--C..--CA.........-- 600
CPZ.TZ.2001.TAN2 ................................................................................................-.--------..C-----.-AG---....-..-T..-AC-...----------A-T-C.A-AT........C-C 124
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ................................................................................................-.--------..C-----.-AG---....-..-T..-AC-...----------A-T-C.A-AC........C-C 124
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ................................................................................................-.--------..-----A-TG.---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-. 118
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ................................................................................................-.--------..-----A-TG.---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-. 118
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ...............................................................................................................-----..---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-. 37
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.GAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
H2A.DE.x.BEN ...GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAG........ACCTCTT........-.--------..-.---A.-..TTAGAAGCAAGTT.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC- 767
H2B.CI.x.EHO ...GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAA........CCCTCTT..........------A-..-.----.A..TTAGAAGCAAGAC.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC- 769
H2G.CI.92.ABT96 Y..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T...ACAAAG........ACCTCTT..........--------..-GC-AAAT...TAGAAGTAAG--AGTGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC- 138
H2U.FR.96.12034 T..GACTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAA........CCCTCT.........-.--------..-.---AGT...TAGAAGCAAG-TA-.GT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC- 263
SMM.SL.92.SL92B ...GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.................GACTCT.........-.-------G.C-.--AACT...TAGAAGCAAGTC.-AG-...------T-T-A---.C-CCTAGTCGCCGCC- 208

TAR element end Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 T..GACTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAG........CCCTCTT........-.--------..-.---A-T..TTAGAAGTAAG-T.-.GT...------T---A---.C-CCTAGCCGCCGCC- 731
STM.US.x.STM T..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....ATAT........ATCTCTT........-.--------..-.---AAT..TTAGAAGTAAG.C.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC- 404
MNE.US.x.MNE027 T..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAG........ACCTCTT........-.--------..-.---A-T...TAGAAGTAAG-C.-.GC...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC- 212
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 GG.................................AT.GCTAGCTCTCGGCACGCTTG..CT.T.....AGCTGCATTCT.ATTGCCCAG........-------..TG--GTAA....CAGCAA.............C----C---T-TCA-CA--CAGATCCTTAGTG 326
DEB.CM.99.CM5 GG.................................TTAGGTACTCCTCGGCACGCTTG..CT.T......GCTGCATTTT.ATTGCCCAG........-------..TG--GTAA....C-GCAA..............------CTG-CCTCATCATTGACTCCAGG-. 197
DEN.CD.x.CD1 ATTG...............................CAACAAGTACCCAGACAAGCTTG..CTCG.....TGCTGCTTTTG.ATGACCATA........-------..TCA-TTAA....C-GGCA..............TCT---CTTT-CTCCTCATTAGTGGGTTCC. 178
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 GCCTGATCA..............GCCTAGGGAGC.TAAGGGCTCCTAG......CTTG..CT......ACTTTAAA...G....CCTT........-.------AA.G----TCAT..T--TAGAAAG-AC.-AGC...TA----CT-ATAG-.AG-CTCTTTCTCCTTC 727
SUN.GA.98.L14 G..CCTGA.TCAGCTTG...................GGGAGCTAGAGGCTC...CTTG..CT.T...TGCAGTACA...AG...CCTT........-.-------..CC------A..GT-TTACTGCAAG.CAA......----T-----G-TC-C.TCTTTCTCCTTC 696
MND-1.GA.x.MNDGB1 ......................................................CTTG..CTAT..................TGTCTT........-.-------TAAC-TAGAA...TTAGAGCAAG-G-.GTA-...----TAT--AT-G--CGCCTCTCTTCT.... 211
OLC.CI.97.97CI12 AGTAAGAACCTCAG........................................CTTTG.CT.GTGT.GAGAGA......................-.------.................GCTGAG-AA-AGAAGACTC-C---CT-G-GTGTT--AC-CATCCAGGT- 548
WRC.CI.97.97CI14 AGGCTGTCACTCGCTTG.....................................CTTG..CT.A.............GG.GTTT.GCAGTT.......-------AGTC-TTGACTTAGACAAGCAG-GAGTCAGTAGTC-TAT-TGGGCAAA-TAAG-AACCCTGGTTC 753
WRC.CI.98.98CI04 AGTCTGTC.CTCGCTTG.....................................CTTG...TTA.............GGAGTTTTGCA.TT.......-------AGCC-TTTGCTTG-CAAGCA-TGAGTTT-GTAGTT-CAT-TA-A--ACAG-AG-AACCCTGGTTA 755
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 TCTCGG.......T.GGCCAAGAGGCTGTGGGATTGACTACCG...........CTTG..CT.T....GCTTT.......TAAGTGCT........-.------AG.C--A--CAAGTTAAGAA.AAGCA-.GTG-...----ACT-G-C-A-.T--GTCTTTGGT.... 367
MND-2.GA.x.M14 AGCAATCTC....TAGGCCAGGAGATTGTGGGTTAGACTACCG...........CTTG..CT.T.....GCT.......ATTGATGCT........-.-------G.C--A---GA..TTAGAA.TAGCA-.GTA-...----ACT-GTCCA-.T--GTCCTTGAT.... 289
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1 G.....................CCTAGAGAGTTGGTGAAGCTGACCCCGGCTCGCTTG..CT.T........TAGTA...AGGCCTTACAGCC...-.-------................................................................. 130
GSN.CM.99.CN166 CGGCCTGGGAGCCCTTT.....GCTAG..........AAGACGGTAGAATTTCGCTTG..CT.T...GCCTAAGGCT...TATGACT...........------..CT-CCAAAG-..-TAA.CGAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG-.TC-AGGTCGGGCTTG.... 168
GSN.CM.99.CN71 CGGCCTGGGAGCCCTTGC...CTAGAG...........GACGGTAGATTCTCGGCTTG..CT.T...GCCCTAGGGC...TTTAGTGGCT......-.-------.CT-C-AAAG-..TACAGCAAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG---G-GA-C-GGCTTGG.... 176
TAL.CM.00.266 TGGGAGACCTTGCCGGTAAACGCTCAGTAGACATCCCGCTGCTTGCTTCGCGAAGCGCTTTAAACATAGCC.........................-.-------..TG--TTCA.AAGAGCAGCAG-GTGTGCAGCCCA-C---TGGA-C-GCGGCG-GTGCTGGTCCC 196
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.1085 CGGCCTGGGAGCCCTTG.....CCTAG...........GAGTACTGATTCTCGGCTTG..CT.T..TGCTTCGAAGC...TTATTG.AAGCCCA..-.------.G................................................................ 123
MUS-1.CM.01.CM1239 CGGCCTGAGAGCCCTTG.....CCTAG...........GAGAACTGGTTCTCGGCTTG..CT.T..TGCTTCGAAGC...TTATTG..AGCCCA..-.-------TAG-A-AACC.AAG-CAAGTCT........................................... 144
MUS-2.CM.01.CM1246 CGGCCTGAGAGCCCTTG.....CCTAG........GGGTTGAGACCCCGGCTCGCTTG..CT.T...GCAGAAA...GGCTTTTACATAGCC....-.-------TCC---AAAC.AACC-GCGA-TC-A...............----TCA-.C-GT--GGCGTCTAAG 172
MUS-2.CM.01.CM2500 CGGCCTGGGAGCCCTTG.....CTCAG...........AAGGAATAGACCCCGGCTTG..CT.T...GCTTACTTCAGGCTTTATC..AGCC....-.-------.CT---AAC-.AACT-GCGA-TC-A...............----TCA-.CA-T-GCGGCGC.... 169
SYK.KE.x.KE51 G..ACAAGGACTG.....ATCCACCTAGCCTCTACAATTCTCCGTTA.......CTTA..CT.T...TACTACGCG..CTGATCAGCC........-.-------T.G-GTTAACT..-CAAGTAA-GAGT...GC...TCTCA-CTGTTCTGCCGGC--CTCCCAGAAG 220
SYK.KE.x.SYK173 G.GTCCGGGTTTG.....GCCGCCCGGTCTTCGGCAGCTCTCCGTTG.......CTTG..CT.T...TGCTTACGCT..GATCAGCCCA.........-------T.G-G-TAAAC..GCAAGTAA-G--T.GC-C...TCA-C--TT-TG---GG-CACCTCCCGAA-G 581
GRV.ET.x.GRI_677 ......................................................CTTGG.CT.TCATATAGCT.......................-.------C-...---TCGCT.TAGTCGCTA-ATTGGAGTCAA---CTCATT...............GCTGC-C 622
SAB.SN.x.SAB1C GCGAC.TGGCCATTGCCAGTAGCAGAGACTCCG.....................CTTG..CT.T...GCTT.GA.......TTGCCT.........-.-------T.C-------A..GT-TACAAG-AA-.GCA-...----------A-T-.A--CC-CAGGACAACC 728
TAN.UG.x.TAN1 ......................................................CTTG..CT.T....AGAA.........GGCTATTG.......-T-------...------GC..TTAAGAGT--ATC.T-AGCAA---CC.T-.AT-GC...GC-CCC.TTCCTC. 654
VER.DE.x.AGM3 ......................................................CTTGG.CT.T...AGAAAG.......................-T------T..C--CG--GC..-T-AGAGCT-CTC.T-AG...TCAA------TCA-.TGAC-CCTCACTCTTG 160
VER.KE.x.9063 ......................................................CTTGG.CT.T...GGAAAG.......................-T------A-.T------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA------TCA-.TGAC-CCTCACTC..A 663
VER.KE.x.AGM155 ......................................................CTTGG.CT.T...AGAAAG.......................-T------...C------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA------TCA-.TAAT-CCTCACTC..- 665
VER.KE.x.TYO1_patent ......................................................CTTGG.CT.T...AGAAAG.......................-T------.-..------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA---T--TCA-.TGAC-CCTCACTCTC- 666
COL.CM.x.CGU1 AAGGGCTTGAGGGACTC.......CAGTCCCCTCGCGCTAAGGGTAGATAGGTGCTTTGCAT.T................AT.AAGAG........-.-------T.GA-TTTGAA..GC-TCAA--AG-G.TT-G...AGTAC-AGTTTCAC-TCCGCCTTCTC..... 214
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H1B.FR.83.HXB2 GACTCT.GGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCT.TTTAGTCA.GTGTGG..................................AAAA.TCTCTAGCAG....TGGCGCCCGAACAGGG..ACCTGA............................................. 657
H1A1.UG.85.U455 ------.-----------------------AC.-A---A-T.----A...................................----.----------....----------------..--TC--............................................. 126
H1C.ET.86.ETH2220 ...................................................................................---.----------....----------------.G------............................................. 36
H1D.CD.84.84ZR085 ------.----------------------AGC.-------C.-G----..................................----.----------....----------------..------............................................. 171
H1F1.BE.93.VI850 ...................................................................................................................--..--T---............................................. 8
H1G.SE.93.SE6165 .............................................................................GGCTT.---.----------....----------------..--T---............................................. 40
H1H.CF.90.056 .........................................................................................................................T---............................................. 4
H1J.SE.93.SE7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.1987.ANT70 A--C--.---GT----------------T-AC.--AGACT..-AAGCAG..................................---A----------....----------------..--T---A............................................ 688
O.CM.-.BCF06 A--C--.----T----------------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAG.................................----.----------....----------------..--T---............................................. 683
O.CM.1991.MVP5180 A--C--.---GT----------------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAG.................................----.----------....----------------..--GC--............................................. 659
O.CM.1996.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU2901 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1998.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.1999.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.1992.VAU A--C--.---GT----------------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAGG................................----.----------....----------------..---................................................ 197
O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.-.I-2478B A--C--.----T----------------T-AC.--AGAC.T.-A---AGA................................----.----------....----------------..--A---............................................. 688
N.CM.1997.YBF106 .....................................................................................................................................TTTGCGCTTGTGCTGGGTCTCTCTTGTTAGACCAGAT 37
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 A-----.----C------------------A-.C-AGAC.T.-A---A..................................----.----------....----------------..--T---............................................. 215
H1P.FR.06.RBF168 A-----.---GT----------------G-AC.--CTAG-C.-A----..................................----.----------....----------------..................................................... 114
H1P.CM.06.U14788 A.----.----T----------------G-AC.---TAG-C.-A---A..................................----.----------....----------------..------............................................. 127
CPZ.CD.90.ANT ..................................................................................................................---..--T---............................................. 9
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 T-----.----T-----------------TAA.AA--TAGTC.CAG..................................G.----.----------....----------------..------............................................. 198
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------.----T----------------TA...AC-GTAGTCTGTGC-GCC...............................----.----------....----------------..--T---............................................. 204
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------.----T----------------A-.A.-C--TATTGA-AGA...................................----.----------....----------------..--T---............................................. 201
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 A-----.----T-----------------T.A.A--CTA-TGAGTA....................................----.----------....----------------..--T---............................................. 198
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------.----T----------------A-....--GT-GTCTGCGC-G.................................----.----------....----------------..--T---............................................. 202
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ------.----T----------------TAT-.AAGT---TGTGCG-...................................----.----------....----------------..--T---............................................. 201
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ------.---------------------A-.A.AA-TAAGTA-GT.-...................................----.----------....----------------..--T---............................................. 199
CPZ.CM.98.CAM5 ------.---------------------A.....CA-T-AT.AA--A-..............................GTG.----.----------....----------------..--T---............................................. 331
CPZ.GA.88.GAB1 C-----.---------------------T.....-A-A-T-.TA--CA.............................AGG..----.----------....----------------..------............................................. 676
CPZ.GA.88.GAB2 .........................................................................................................................T---............................................. 4
CPZ.US.85.CPZUS ------.---------------------A.....C-CT-A-.AA--A..............................GGTG.----.----------....----------------..--T---............................................. 680
CPZ.TZ.2001.TAN2 -TT-GCCCTGGGG---------------TTTG.-AGT-G-TAAGTA....................................----.------C---....----------------..--T---............................................. 205
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -T--GCCCTGGGG---------------TTTG.-AGT-G-TAAGTA....................................----.------C---....----------------..--T---............................................. 205
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 A-----.---GT----------------GTAA.A----CTGA-CAGA...................................----.----------....----------------..--T---............................................. 199
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con A-----.---GT--------T-------GTAA.AG---CTGA-CAG....................................----.----------....----------------..--T---............................................. 198
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con A-----.---GT----------------GTAA.AG---CTGA--AGA...................................----.----------....----------------..--T---............................................. 118
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.GAB1 .....................................................................................................----------------..--T---............................................. 22
RCM.NG.x.NG411 .....................................................................................................----------------..--T---............................................. 22
H2A.DE.x.BEN -GTCA-..TCGGTGTTCATCTGAGT-AC.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTCTCGCTTTGGGA..ATCCAAGGCAGG----.--C-------G..T----------------..--T---............................................. 880
H2B.CI.x.EHO -GTCA-..TCGGTGCTCC-CTAG.......AA.ACCCTGGT.C---TAGGACCCCTTCTGCTTTGGGA..AACCAAGGCAGG----.--C-------A..T----------------..------............................................. 876
H2G.CI.92.ABT96 -GTCAC.CTCGGTGTTC-CGTAGC.....AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGRG..AACCAGAGCGGG----.--C-------A..T----------------..--T---............................................. 248
H2U.FR.96.12034 -GTCA-..TCGGAG-TTC-C-TTAT-.....A.ACCCTGGTAC---TAGGACCCTTCTTGCTTTGGGA..AACCAGAGCAGG----.--C-------G..T----------------..--T---............................................. 373
SMM.SL.92.SL92B -GTCA-..TCGGGGTCCCGGATAA-....GAG..CCCTGGTAC---CAGAACCCTCTCACTCTTGGGGGCAACTCCTGAGTG----A-----G----T..T----------------..--T---............................................. 321

5’ LTR U5 end Lys tRNA primer binding site
MAC.US.x.239 -GTCAA.CTCGGTACTCA--AATAAG...AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG----.--C-------A..T-------T--------..--T---............................................. 843
STM.US.x.STM -GTCAA.CTCGGTACTC............AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGC..TACTGAGGCAGA----.--C-------A..T----------------..--T---............................................. 507
MNE.US.x.MNE027 -GTCAA.CTCGGTACTC..AATAAT-AG.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG----.--C-------A..T----------------..--T---............................................. 324
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 TGGGGGCCT..........................................GAACGGCTTGGGTTGATCTGTAAGAGACAGA--G-CA-C--C----....----------------..------............................................. 403
DEB.CM.99.CM5 ...................................................GTCGGGAGCTCAAGCGGCTAGGCTCTGGGCAGG-G.AAC-------...T----------------..--T---............................................. 265
DEN.CD.x.CD1 ................................................AGGAGGTTCGGGTTGTGAGCCTTACGCAGGGTGA----.C-C--C----....----------------..--T---............................................. 248
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 -C-CTG.-T-C-G-GATCTCT-ACT---GAGA.--GGAG-C.T---.............................GATCCGGG-C-.GGG--TC---....----------------..--T---............................................. 813
SUN.GA.98.L14 T....A.AACCCTGTTC-............AC.-GCTC-T-.ACTA--GAGCAATTACTGGCCGCCTA..GTGATCCGGGGCTG-C.GGC.------....----------------..--A---............................................. 792
MND-1.GA.x.MNDGB1 .....................................AAACCTGT--TGTTCTCATTTAGAGAACAGAAGGACTTCTAGTTA-CCCTAGAAGCCTTTCAG.-------------.--..--T---............................................. 295
OLC.CI.97.97CI12 A..................................................................................--T.--C-A-----....----------------..--T---............................................. 584
WRC.CI.97.97CI14 -CT-GAG-T-G-TCTTCAG.AGGAGCTGAAGA.CCCC................................................-A-----T----....----------------..------............................................. 822
WRC.CI.98.98CI04 -CT-GAGCT-GGACTTCAGAAGGAGCTGAAGA.CCCC................................................-A-----T----....----------------..--AA--............................................. 825
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .........AG-AACTCT.GGTTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGGC..AGTAGAGAA----.--C-C-----....----------------..--T---............................................. 471
MND-2.GA.x.M14 .........AG-AACTCT.GGTTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGAG..AGTAGAGAA----.----C-----....----------------..--T---............................................. 393
MND-2.x.x.5440 .....................................................................................................----------------..--T---............................................. 22
DRL.x.x.FAO .....................................................................................................----------------..--T---............................................. 22
MON.CM.99.L1 ...-GCTT-A--GAGACTTG-GAGTCTG----.CA-CTGTG.CG-ATCAGGAGCGGGCTTGAGCCGGGGAG..GGGACAGCAG-C-.G-C--TCTCCA..G----------------..--T---............................................. 243
GSN.CM.99.CN166 .................................................................AGTCCG.GGTGGACACC-G-..--CA-C----....----------------..--T---............................................. 219
GSN.CM.99.CN71 .................................................................AGTCGC..GGTGGATACC-G-.--CA-C----....----------------..G-T---............................................. 227
TAL.CM.00.266 -CGC-CTC-G...............................................GTCGAGGGAACTTGGTGGGTGAAGA--TTTA-C-ACCAGC....----------------..--T---GAACACCCAGGTTCTCTGTCCTGAGGGCCAAGCGGCTTCGGGGAC 313
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.1085 ..........TTG----AC-AAGG--AGT-TG.C-CCTATT.CAT-CACACTGAGAGCCTATCTCAGCGTGGTGTGAGTCTGG---.CAC--C----....----------------..--T---............................................. 229
MUS-1.CM.01.CM1239 ...............................G.C-CCTGTT.TAT-CACACTGAGAGCCTACCCCGGCGTGGTGTGGTTCCAG---.CAC--C----....----------------..--T---............................................. 229
MUS-2.CM.01.CM1246 AGTAGAC---TG-CG-CACAG--CG-......................ACCTCGCGGG....................GGGA--T-.----CTC---....----------------..G-T---............................................. 248
MUS-2.CM.01.CM2500 CTAGAAGT--......................................ACC.....................GATCCAGGGCT-C-.-AC--CC---....----------------..--T---............................................. 228
SYK.KE.x.KE51 .--G-AC--G--AC.........................................................................G-G-CTT---....----------------..--T---............................................. 265
SYK.KE.x.SYK173 TG---A.--G-G-GC-..........................................................................-CTT---....-------.--------..--T---............................................. 624
GRV.ET.x.GRI_677 CGAG-CTCTAG-GGT--ACCT-TCTTACTG..........................GGTT..CTCCTG..TACCCAGGTGGG-G--ACTC-.-----....----------------..--T---............................................. 710
SAB.SN.x.SAB1C CT......................................................GGTTACTAAGGA..TCCCTGATAGAA----.--CT------....----------------..--T---............................................. 790
TAN.UG.x.TAN1 .-GGGAACCCTC.GTT-CTGG...................................GGTT...TCTTA..T..CCAGGCTGAG---.----C-----....----------------..--T---............................................. 728
VER.DE.x.AGM3 A--GGG.TAA---.TTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCA...ACCCAGGCGAG-G--.A---C-----....----------------..--T---............................................. 241
VER.KE.x.9063 AG-AGG.--A-C-GTTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCT..GACCCAGGCGGG-G--.A---C-----....----------------..--T---............................................. 746
VER.KE.x.AGM155 TGAA-G.--AG-AGTTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCA..AACCCAGGCGAG-G--.A---C----.....----------------..--T-............................................... 745
VER.KE.x.TYO1_patent TGAA-G.--A-T-.TTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCT..GACCCAGGCGAG-G--.A---C-----....----------------..--T---............................................. 748
COL.CM.x.CGU1 ...............................-.GCCCT....C....AGAGCGGGGCCTTTTTGCTG......TCCGGGAAGG---.GGC--T----....---------G------..--T---............................................. 286
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H1B.FR.83.HXB2 .......................................................................................................................................................................... 657
H1A1.UG.85.U455 .......................................................................................................................................................................... 126
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 36
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 171
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 8
H1G.SE.93.SE6165 ..........................................................................................................................................................AAGCGAAAGTTAACAG 56
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 4
H1J.SE.93.SE7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.1987.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 688
O.CM.-.BCF06 .......................................................................................................................................................................... 683
O.CM.1991.MVP5180 .......................................................................................................................................................................... 659
O.CM.1996.96CMA102 ..............................................................TTGCCTTGAGTGAGAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAGATCCCTCAGATCACGTAGACTGAAGCGAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACA 108
O.CM.1998.98CMABB141 ...................................................................GCCTTGAGTGAGAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAGATCCCTCAGATCACTTAGACTGAAGCAGAAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCC 103
O.CM.1998.98CMABB197 .................................................................................................................AGATCCCTCAGACCACGTAGGCTGAAGCAGAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACA 57
O.CM.1998.98CMU2901 ..............................................................TTGCCTTGAGTGAGAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTATCTAGAGATCCCTCAGATCACGTAGACTGAGGCGAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACA 108
O.CM.1998.98CMU5337 ............................................................TTGCCTTGAGTGAGAAGCAGTGTGTGCTCATCTATTCAACCCTGGTATCTAGAGATCCCTCAGATCACTTAGACTGAGGCAGAAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACA 110
O.CM.1999.99CMU4122 ..............................................................GCCTTGAGTGAGAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTATCTAGAGATCCCTCAGATCACGTAGAYTGAGGCAGAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAG 108
O.FR.1992.VAU .......................................................................................................................................................................... 197
O.US.1999.99USTWLA .............................................................................TAAGTAAGAAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAAATCCCTCAGAGCACGTAGCCTGAAGCAGAAAATCTCTAGCAGTG 93
O.US.-.I-2478B .......................................................................................................................................................................... 688
N.CM.1997.YBF106 TAGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAGCAGGGAACCCACTGCTTAAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGATTACCATAGACTGAGTAAAAATCTCTAGCASTGGCGCCCGAACAG 207
N.CM.2006.06CM-U14842 ...................................................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACCTAGACTGAGTGAAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAG 119
N.CM.2002.DJO0131 ...................................................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACCTGGACTGAGTGAAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAG 119
N.CM.2002.02CM-SJGddd ....................................................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTAGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACTTAGCTTGAGTGAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAG 118
N.CM.2004.04CM-1015-04 ...................................................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACTTGGGCTGAGTAGAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAG 119
N.CM.2004.04CM-1131-03 ...................................................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCATCTGGACTGAGTAGAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAG 119
N.CM.2006.06CM-U14296 ...................................................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACYACTTAGACTGAGTGAAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAG 119
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 215
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 114
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 127
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 198
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 204
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 201
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 198
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 202
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 201
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 199
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 331
CPZ.GA.88.GAB1 .......................................................................................................................................................................... 676
CPZ.GA.88.GAB2 .......................................................................................................................................................................... 4
CPZ.US.85.CPZUS .......................................................................................................................................................................... 680
CPZ.TZ.2001.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 205
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 .......................................................................................................................................................................... 205
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 199
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 198
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 118
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.GAB1 ...................................................................................................................................................................GAGTGGC 29
RCM.NG.x.NG411 ...................................................................................................................................................................GAGTGAC 29
H2A.DE.x.BEN ....................................................................................................................................................AGAGGACTGAGAA.G..CCCTG 899
H2B.CI.x.EHO ....................................................................................................................................................GGAAGAGTGAGAG.T..CTTCG 895
H2G.CI.92.ABT96 ....................................................................................................................................................GAAGGAGTGAGAGT...CCTTT 267
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................AGAGTGAGAGT...CTTCT 389
SMM.SL.92.SL92B ............................................................................................................................................AGACG......................... 326
MAC.US.x.239 ....................................................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT 862
STM.US.x.STM ....................................................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT 526
MNE.US.x.MNE027 ....................................................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT 343
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ........................................................................................................................................GCATCCCAGTGTTCAGGCCCGAAGACGGTAGGGA 437
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................AGCATCCCAGTGTTTGAGCCCG........AAGGC 292
DEN.CD.x.CD1 ..........................................................................................................................AAGAGAGTCCTGAAACAGGGACTTGAGTACCCAGAAGGCTCAGGCCCG 296
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ..........................................................................................AGGAGAAGAGGCGCTGGCAAGAACCTCTGGAGGGAGGAAAAGCGCGCAG........AAGAGGCCAGGAAGCTAGGACAG 885
SUN.GA.98.L14 ..................................................................................GGGAGAGAGAGTGACGAAGAGACGTGGAGTGAAACCTTCAGAAGAAGTGAGCAGCTGCTGAGAAGAAGGAAGGTTTCGACCTGGTGGA 880
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 295
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 584
WRC.CI.97.97CI14 .........................................................................................................................................GGGGCGTCTAGAGTGAAAGAAGACCGGCCGGCG 855
WRC.CI.98.98CI04 .........................................................................................................................................GGGGCGACTAGAGTGAAAGAAGACCGGCCGGCG 858
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................CAAGGGTTCGAGTCATTCCAACCTGTAAGGGACGAAGGCGGCAGCCAGCCGGACCGACCCACCCGGCGAAGTGAGTTAACCAA 554
MND-2.GA.x.M14 ...........................................................................CAAGGGTTCGAGTCGCTCCGACCTGTAAGGGACAAGCGGCGGCAGCCGGTCGGACAGACCCACCCGACGAAGAGAGTTAATCAAGGAGCCCCGAC 488
MND-2.x.x.5440 ...........................................................................CAAGGGTTCAGGTCGCACCCACCTGTAAGGGACGAGCGGCGGCAGC.AGTCGGACAGACCCACCCGGCG.AAAGAGTTAATTGAAGAGCCCCGAC 115
DRL.x.x.FAO .................................................................................AGACAGTCGACCCCACCTGTGAGGGACGAA.GGCGGCAGCCATCCGGACCGACCCACCCGGAAAAGAGAGTGC..TAAGAAGCCCCGAC 108
MON.CM.99.L1 ..........................................................................................................................................................GTAACGACCCAGCGAC 259
GSN.CM.99.CN166 ...........................................................................................................................AACAGCCCAGGACTTCAAGCCCGAAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCC 266
GSN.CM.99.CN71 ..........................................................................................................................AGCATCCCAGTGACTTCAAGCTCGCAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCC 275
TAL.CM.00.266 CGCGGGTTTTGGGTCCCAAAGAAGAGAGAGAAACTCCGAGGGGTCGTGAGAGGACGACAGTTCCGGAGTCGAGCCCCGGATCGGCGAAGACGACGCGCGTCGCAAAGTGAAAGTAAGGTAAGGAGCCGATCGGTCACCCCGGGCGAGTAGCCGCCGTGAGCGAGTGCGGT 483
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.1085 ...........................................................................................................................TTAAGCCCGCGAGGAGGTAGGCGGTGTGACGGAGAGAAGG...CCCC 273
MUS-1.CM.01.CM1239 ............................................................................................................................TTAGCCCGCGAGGGGGTAGGCGGTGTGACAGAGAGAAGG...CCCC 272
MUS-2.CM.01.CM1246 ............................................................................CTACATATCAACCCGTTCGGAGGTTCGCGGCCGGCAGTCAACAGGCGGTGGAGCAGTCCCAGAAGGCTCCATCCCGAAGG..CGAGACGCCTGA 340
MUS-2.CM.01.CM2500 .............................................................................................CGAACGTCAGGTAGGATCGGTGAGCAGGCAGTAGAG.CCTCCCAGGGACTCTGCGCTGAAGGCGACAGGCGCCGAGA 304
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 265
SYK.KE.x.SYK173 .......................................................................................................................................................................... 624
GRV.ET.x.GRI_677 ......................................................................................................................................................................GAAG 714
SAB.SN.x.SAB1C .............................................................................................................................................CTAAAGACGTCCCGGCCGCAGAGTAGACC 819
TAN.UG.x.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 728
VER.DE.x.AGM3 ..................................................................................................................................................................CTTGAGTG 249
VER.KE.x.9063 ......................................................................................................................................................GGTCCGAGGACTT..GAGTG 764
VER.KE.x.AGM155 .....................................................................................................................................................................GAGTG 750
VER.KE.x.TYO1_patent ...............................................................................................................................................................GTGA..GAGTG 757
COL.CM.x.CGU1 ...............................................AAGAGGTCCCTGAGGGTCGCGGAAGAAGAAGAGGAGACTGATCGCCTCCTCAGAAGAGAGGTAAGTCGAAAAAGGGGACTTACGGGTGGAGTCAAGGAGGACTCTACGGTCTGCGCAAAAGTG 409
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H1B.FR.83.HXB2 ........AAGCGAAAGGGAAA......CCAGA....GGAGC....TCTCTCGACGC..AGGACTCGGCTTGCTGAA...GCGCGCAC.GGCAAGAGGCGAGGGGCGGC.....GACTGGTGAGTACGCC....AAAAATTTTG.ACTAGCGGAGGC............. 776
H1A1.UG.85.U455 ........---------TT.........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T--A---.A------------A.-----.....----------------..TA---TT-----.-----------.......CTAG... 246
H1C.ET.86.ETH2220 ........---------T--G-......-----....----A....-----------..------------------...-T--A-T-.-------------A.-----.....----------------..AATTTTTA----.-----------.......CTAG... 159
H1D.CD.84.84ZR085 ........---------TAG--......-----....----A....-----------..------------------..A------T-.-----------------A--.....---------------TG..A---TT-----.------------............. 293
H1F1.BE.93.VI850 .........--------TAG--......-----....-A--A....-----------G.G-----------------..GTGCAA---.-------------A.-----.....----------------GAATTTTTT-----.------------............. 131
H1G.SE.93.SE6165 GGACTCGA---------TT.........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T--A---.A------------A.-----.....----------------....----T-----.------------............. 179
H1H.CF.90.056 ........T--T-----TA---......-----....-A--A....-----------..------------------...-T--A---.A------------A.-----.....----------------...ATTTTG-----.------------............. 123
H1J.SE.93.SE7887 .........................................T....-----------..------------------...-T--A---.--------------------G.....---------------.AAA--T-T-----.-----------.......CTAG... 102
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.1987.ANT70 ..........-T-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG....A-G--GA-TA........------..--G----T---C............ 804
O.CM.-.BCF06 ........---------T-G--......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGCAG-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........-A----..--G----T--..CC.......... 802
O.CM.1991.MVP5180 ........---T-----T-G--......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........-A----..--G----T--..CC.......... 778
O.CM.1996.96CMA102 GGGACCGG---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--...ACTCACAG....A-G--GA-TA........-AA---..--G----T---C............ 233
O.CM.1998.98CMABB141 GAACAGGG-C-------A----GTGAAA----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACAG.....-G--GA-TA........-A----..--G----T---C............ 234
O.CM.1998.98CMABB197 GGGACCCG---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG....A-G--GA-TA........------..--G----T---C............ 183
O.CM.1998.98CMU2901 GGGACCGG---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAGA...GAG--GA-TA.......--A----..--G----T---C............ 236
O.CM.1998.98CMU5337 GGGACCGG---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG....A-G--GA-TA........------..--G----T---C............ 236
O.CM.1999.99CMU4122 GGACCTGA--AG-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--...ACTCACAGA...A-G--GA-TA........-A----..--G----T---C............ 234
O.FR.1992.VAU ............-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........------..--G----T--..CC.......... 312
O.US.1999.99USTWLA GCGCCCGA-CAG-G-CTT----GTGAAA---AG....-A--AAAACC..TC------AACA-G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCAC--...-AAG--GA-TA........-A----..--G----T---C............ 226
O.US.-.I-2478B ........---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACAG.....-G--GA-TA........-A----..--G----T--..CC.......... 805
N.CM.1997.YBF106 GGACTTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------.A-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C............ 331
N.CM.2006.06CM-U14842 GGACKYGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-------G---T.-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C............ 243
N.CM.2002.DJO0131 GGACTTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C............ 242
N.CM.2002.02CM-SJGddd GGACTCGA---------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C............ 241
N.CM.2004.04CM-1015-04 GGACTTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAAA.-----------..-----------C-T--G....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C............ 244
N.CM.2004.04CM-1131-03 GGACTTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------.A-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C............ 243
N.CM.2006.06CM-U14296 GGACTTGA--R------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........----A.---G----T---C............ 242
H1N.CM.95.YBF30 ........--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------......--..-----.---G----T--..CC.......... 330
H1P.FR.06.RBF168 ........-CTT-----T----......----....T-TCTGAATCC..TC------A.C--G-------CAGC-G-...-T--A-CT.-CTG---------A--..AGCTCACAG-.....G--GA-TAC.......------..TC--T--T--..CTG......... 232
H1P.CM.06.U14788 ........-......--T----......----....TTTCTGAAACC..TC------A.C--G-------CAGC-G-...-T--A-CT.-CTG---------A--..AACTCAC-G-.....G--GA-TAC.......------..TC--T--T-A..CTG......... 239
CPZ.CD.90.ANT ................--AG........-T-C-....-A-A.....C--G-.-----C.---------TC-----C-...------GT.A---GA-------..----A.......AG--------.C-.TTCATTTTG-----..T-GCTA-T-A..GCA......... 116
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ........---------TA-G-......--G--....--CTGAA.TC.--C------A.C------------T--.-...-T--A---.AA------------..----G.....--------------......--.T-----..-------T--..CTA......... 315
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ........--A------TA-G-......-----....-A--T...TC.---------..------------------...-T--A---.----------------A---G.....--------------.....CT--T-----.-------CG-T.............. 321
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..............---T----GTAAAA--G--....--CTGAA.TC.---------A.C---------------.-...-T--A-G-.A-------------C-GC-AC..TCA-G------------......--..-----..-------T--..CTA......... 322
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........---T-----TA-........--G--....--CTGAA.TC.C----G---..-----------C-T--.-...-T--A---.A--G----------..----G....--AA-----------......--..-----.---G----T--.............. 310
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ........--A------TA-........A-T-G...A-C--T...TC.---------G.G-----------------...-T--A---.----------------A---G.....--------------.....CT--C-----.--------......TA......... 318
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ........--A------T-T--......--G--....-A--TT..C-..--------..--------A-------.-...-T------CA-----G----------C-GC....----------------T....--.T-----.-------.................. 315
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ........---T-----T-G--......-----....--CTGA..C---TC------A.C---------------.-...-T--A---.A-T-----------C-GACTC....C-GA-------GTTTTTT.....CT-----..-C-----T--..CTG......... 321
CPZ.CM.98.CAM5 ..............---T----GAAGAA-----....--CTGAC..---TC------A.C-----------A---.-...-T--A-G-.A-T-----------C-ACT-C.....TGA--------TTT......-..T-----..-C-----T--..CTG......... 449
CPZ.GA.88.GAB1 ...............--T----GTAA..--G--....--CTGAA..----C------A.C---------------.-...-T--A---.A-------------C-GC-AC.......------------......--.T-----..-------T--..CTA......... 790
CPZ.GA.88.GAB2 ........---T-----CA---......--G--GGAA--CTGAC..----C------G.C-------A-------T-...-T--A--ACA--G----------C.G-TAC........---------A.......TTTTC----..-----A-T--..CTA......... 125
CPZ.US.85.CPZUS ........--A------TAC--......-----....--CTGAA..A--TC------..G----------C----.-...-T--A---.A--G----------C-AACTC....C-GA---------A...........-----..-C---A-T--..CTG......... 795
CPZ.TZ.2001.TAN2 ........GGAGC-GG-...............-....ACGCGA..CC.C--G-----A..------------.---CA..----AAT-.ACA.----------C-GACTC....CGGA---------........--.T-----..T-GT---T--..GCA......... 312
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ........G-AGC-GG-...............-....ACGCGG..CC.C--G-----A..------------.---CA..----AAT-.ACA.----------C-GACTC....CGGA---------........--.T-----..T-GT---T--..GCA......... 312
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ........---T----CCA-............G....TTCTGA...CTC---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.-CTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG......... 314
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ........---T----CCA-............G....TTCTGA...CTC---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.ACTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG......... 313
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ........---T----CCA-............G....TTCTGA...CTC---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.-CTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG......... 233
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.GAB1 TGAGAGACCTC---GGCTA-GGTTCGGCG-G-CAGGTCACCGCGGGAG-GGAAC-TTGACCAGG-AA-AGCTGCCTGGTG--TTCA-A.-TGCTAGA-AA--T-AGCTAG....CGAA--AAGCAGG--AACCCGGTCCGG-ACTGGGC........CTCTAGGGAAGGA 186
RCM.NG.x.NG411 TGAGAGACCTC---CGC--GTCCGGACCAG-AGAGTGACT-GTAGAA-G-GGAC-CAGTCCAGG-AA-AGCAGCCTGGTG--T--T-A.AT-T--C-AGA-AA-TGA-GG....CTAGTAGAGCA-G--GACCCGGTC-GG-ACTGGGC........CTCTAGGGAAGGG 186
H2A.DE.x.BEN .GAACTCG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CCGAG-TA-C..A.AAGGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGTGAAA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G--C........CTACACCAAAAA 1046
H2B.CI.x.EHO .GGACACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAAAACGCAG-CC..G-TA-C.....AGGC.--CGTGA--AGC-GG....AGGA-AA---G..CT-CGGG-GT--AAGGTA-G--C........TCCAAA...... 1034
H2G.CI.92.ABT96 .GAACACG..--AG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-ATC-AACCA-GACG--GTGTTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.--CGTGA--AAC-GG....AGTG.AA---G.-CT-CGGGTGCGC.AGGTA-G-GC........ACCAAAAATTTG 411
H2U.FR.96.12034 GAAACTCG..--TG-GT-AGGGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAA-GCGCAG-CT..G-TA-C.....AAGC.--CGTGA--AGC-GG....AGTG..A---G.TCT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACAAAAAATAG 531
SMM.SL.92.SL92B .GACT.CG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCG-GACG--G....TTTGA....-CC........G-T--C.....AGTG.G-C.TGA...GC-GG....AGTACAG-TAAGA-AGGCCTGTGGGACAGTA-GGTC..........CAAAAGG... 449
MAC.US.x.239 .GAGTACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-C-AACCA-GACG--GTGCTCCT-TAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG-AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAG 1005
STM.US.x.STM .GAGTACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAA-GCGCGG-C........-.....AAGC.G-CGTGA--AGC-GG....AGGC-AA---A..CT-CGGTTGC...AAGTG-G-GC........AACAAGTAGCCA 662
MNE.US.x.MNE027 .GAGTACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-C-AACCA-GGCG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG.AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAG 485
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 CGGAGAGG-TCT-TGGA--CCCGTGCTGATCTCTTCCT-C-AGACAA.GGCT-CGCAGCCAA-GGTA..AGCGGACGCCGAGTA.AGA.TC-GC---TGAG-CA-.-TG.....AGTG---TCTGCA-G-AGAATTCC-C-G-TGGGGG..AA-TAGAGAGTA.CCCCTG 593
DEB.CM.99.CM5 GGAGTGTGG--TCTGGAAACCC.TGAGC-G-TCTCTTCCC-TCGAG-GAGCT-CGCAGC-TAGG-AA--GGA-GCCGGAGAATACAGG.-C-GC---TG-G-AC-G-TGT....-TG.ACCTCTGCT-G-AGAGTGTC-C-G--G-GC-........AGAGG..CTCCTG 445
DEN.CD.x.CD1 AAGGCGGTTG-AACGTACC-CCCTCTTA--GAGCAAG--C-AGGAAGACGCT-CGCAGCGCA-AGGTAAGGATCTCGCCG-A--A---.ACT-GTG-CA-TA-T-T--GG....CTGGAAGATAGCAAGGAGGGCT-TC-GGAAACAA-........GGGCTAGATAAGG 453
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 AGAAAGTCTGCTCGGG-CAGG-AGAGAAGACCTGCTT-AGA-GAGGATAAGAAGGA-TTGACTGCTA-AAG--G-C-GAA-GTAAGGA.-AGT-AGAC-TCACC-G-AGA....-TGGCAGC--GC--GGGGCAGCCTTG-GA-A-G-G........TGTAATTCTGATC 1042
SUN.GA.98.L14 AGGCGCCGGGAA-TT-A--T--GTGAGGG--CTTACCA-GCACTGTCAGGGGACA-GCC--A-AGTCCTAG----GGGGGAG-TC-CG.CTAGGTTA-TACT-TCAA-TA....-G-A-ACT----GTA-GTGG--T--AA-AAG-AGT........GTGTGTATAACTC 1037
MND-1.GA.x.MNDGB1 ............................AG---GGCACTGA-ACTTGAGGCA--GCACTCC-C--G-AAGAAGCAGGTTGAA-GAG-G.T-G-CTG-T-TGAA-A--C-A....-GAG-TGAGTC-GTGGGACTG-CTT-ACAAG-A-T........AGTTGTACCCTAG 424
OLC.CI.97.97CI12 ....................................................................................................-AAA-G-TTCGAG.TC-CT-AAGAAGAAGTTGGTC-T--GG-GAGTGAC........CGGGGAACACGAG 645
WRC.CI.97.97CI14 AGGGATTC-CT------AAGTCGTCC...AGA-.GGTAAGAGGGAGGACT--TGGT-CCT-TTGAGAC--CTAGA-GGAATTAGAGG-.TAGCCTT--AAC-TA-A---TGAGTAGT-CA-A--GGACTACTGGG-G-CAGGA-A-AGGA-CAG--GGGAGGC....TAT 1016
WRC.CI.98.98CI04 AGGGATTC-CT---G--A-GTCAGCCTC-AGA-AGGTAAG-AGGAGGGCT--TGGT-CCT-TTGAGAC--CTAGA-GGACTTAGAGG-.TAGCCTT-AGAC-CATA---TGAGTAGT-CA-A--G-GCTACTGGG-G-CAGGA-A.G--A-CAG--GGGAAGC....TAT 1022
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 GGAGCCCCG-CGCGC---ACTCAAGGTAAGC-GTGCACCGAACAGT-G-G-GTGT-AGTCCAGGGTCCGC-AGA-C-AGC-A-AC-G-.C-AGGC-AC-CCA-TAG-CAA....A-GGAAAAGAGGG-AAGTAAGGCCGAGGCAA-G-G........AAAAGAGGTCCTT 711
MND-2.GA.x.M14 GCGCAGGACTC.A-GGTAAGCGGTGCAC-.......GTATTGTGGTAG-GAGTC-.AGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCTAAGG.CAACCCCA-TAG-T.AAAAGA....A-AGA-G-GAAGTAAGGCCG--GC-AAG--A-AGT........AAAAGGGCCTTCC 635
MND-2.x.x.5440 GCGCAGGACTCAA-GGTAAGC-GTGCACTGTA....ATTGATTGAGAGAGAGTC-AGGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCGAAGG.CAACCCCA-TAG-CAAAA-AA....A-GAA-G-GAAGTAAGGCCG-CGC-AAG--A-AGT........AAGGGCTTCCTCC 268
DRL.x.x.FAO GCGAGACCCGC-TCGGTAAGT-AAAAGGAA--TAAAATC--TGCAC-G-GAG-CGAAGGGTCTAGT--GCC-TGTG-GCA---GCT-G.-CA---GCAACTCC-TA---A....A-AA-AAAGAA-AAGGGAGA-GT--GGCCTGTTGC........TGATAAGTGAGGC 265
MON.CM.99.L1 TCGAGCCCGCAG-CG-ACAG-TCCGCGAGA--CCTTGCCGAGTGCGC-CGA-A-A--TGC-C-GCAA-AGGTAA-G-GAGATCG-GCG.-T-CCCTA-G-T--CAGACTA....-CG---GAC-GGAA--TATCC--G-GGGAAGGT-C........CAGAGGTGCTCCA 416
GSN.CM.99.CN166 TGGCCGAGTG-TCCGG-CTCC-CGAAATTTGCTGCGCA-CC-CTTG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTA.-AAG-GTG.-CAG-CTTCTAG-CCAG-TG..GGTTG....AAGAAGG-TACCCAC-C-G..AG-GGAG-AACTGT-.............. 409
GSN.CM.99.CN71 TGGCCGAGTG-TCC.G-CTCC-C..AACTTGCTGCGCA-CA-CTAG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTG.-AAG-GTG.-CAG-CTTC-AG-CC-GT-G..GTT--....GAGAAGG-TACCCAC-C-GAGGG-AGAA-CT-TGA............... 416
TAL.CM.00.266 GCTAGGAAG--T-GC--A--GGCCTAGCTT-ACCCAG--G-GA.GGA-GGA--GA-GACTT-CAGGCAGGG-TCTGC.AG-AAGTTCGT-CGT-CCTC-AGACAAGCA-C....CGG-A-AA--G..AGACTGCTC-GGAGGA-C--AG........GGACCTGCGGGTG 637
TAL.CM.01.8023 ..................................CAG--G-GAAGG--G--T--G-GACGC-CAGGCAGGG-TCTGCGGG-AAGT--G.C-AC-CTTC-AGACAAGCA-C....CGG-A-AA--GTGA-AGCTC-G-GGAGGA-CT-AG........GGACCTGCGGGTG 123
MUS-1.CM.01.1085 ...AGCCG..AGTGCGT-CC--G..CCA--G--GAACAAGTGCTGCG-AGC-ATAAGGT---TGA-TTGGACGG-TCTGG-AAG-GTG.-CAG-CTTC-TCA-AT--AGCA...-G-ATAGAGAG-TC-TGCGGG-GGGGAGAAACTC...................... 410
MUS-1.CM.01.CM1239 ...AGCCG..AGTGCGT-CC--G.ACCA--G--GGACAAGTGCTGCG-AGC-A-GAGGT---TGG-TTGGACGG-TCTGG-AAG-GTG.-CAG-CTTC-TCA-AT--AGC....AGG-ACGAGAA--C-TGCGTG-G-GGAGAAACTCC..................... 410
MUS-2.CM.01.CM1246 GGATCGCCT---CG-GT-..GCCCGGCA-GGAGAAAAAAGAGCTGCG-AGCAA-A-AGGTAAGG-GTCGGGCGA-CCTA.-A-G-GTG.-CAG-CCTCTAG-T--GC-GGT...AGAC-AG---.GTC--CGCG-GG-GGAGAAAC-GCT.................... 482
MUS-2.CM.01.CM2500 GAACGCCCC---CG-GT-...-GCACCGA--CGAGGAAATCGCTGCAGC.GT--A-AGGTAAGG-GTCGGGCGA-TCTA.-A-G-GTG.-CAG-CCTCTAG-C--GC-GT.....T-A-AGA--.GGA--GCGAG-G-GGAGAAAC........................ 438
SYK.KE.x.KE51 ................CT--GCTAGGGA--C--GAGA----ACGCCAG--AAAGG-ACCGCAGAGGAA-G---GC-CGAA-AAGAG-A.-CGGT-TCCGCCCTATGCCGA....TCGGC-ACC-G-TTGAGTAGGTG-G--C-CCGGCG........TCAGACTGCACGC 406
SYK.KE.x.SYK173 ............CT-G-CC-GGGACCCGAG--GAGGT-AC--CAGTCAAAGG--GT-CGGATC-AA-AGGGATC-GCTGTC--TC-TA.---CGACC-GTGCT--T---T....CGTG-TGT-CACACGAGACG-GGT-AG-GATC-AG........CGCCAGACTGCCC 769
GRV.ET.x.GRI_677 AGGCATCGGCA-CG-CC-CTG-GTTGCTGAGCGTCGGA---GGACGA---AG-TA-GGTGA--GC-TA-GA-T-TTTTGCTAC-TAGT.CAGCGAGAAA-GCTA-GCCGC....---A--G-C-CGG-T-CCATT-GTGGCAACC-ACC........CAGTTGGACGAAG 871
SAB.SN.x.SAB1C AGCCTGAGG-CTCCTTT-ACTGAGTAAGA-C-GACGGAAGAAAGGCGGA-CGTG-CGGAGT-CAGGTAAGA-GC-CCTGC-GA-C-GA.-A--CCCTCG-GCT-TGT-TG....TGT....---A-GAGAGGAA---G-GAAGTC-GAC........AGGGCTGACAAGG 972
TAN.UG.x.TAN1 ........GTCA-----ACTTCACTGAAGGG--GGAA--GCATCACCAGTCGAGTT-CCC----G---TAA-TC-GGACGCG-G-AGG.C-A-GAG-ATCC-CCAG-AAA....A-AGTACTGCC-G-GAGGCAGGGGTGG-GCAGG--........GATCTAGGTGGGC 877
VER.DE.x.AGM3 AAGGCACGT-CA-CTGA-A-G-CGTCGGA-GCGAAGGAAG--GCGGGG-GCGACGTGAC.CA-GAA--GC-TGGTG-GTA-GCTT-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCCG-A-CCA--........ACTACTCTGGGCA 405
VER.KE.x.9063 AAGGCACGT-CA-CTGA-A-G-CGTCGGA-GCGTAGGAACCGCGGGGTG-GACGT-ACC..A-GAA--GC-TGGTG-GTG-GCTT-T-.-AGTGCC-.AA--AA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCC.-A-CCA--........ACTACTCTGGGCA 917
VER.KE.x.AGM155 AAGGCACGT-CA-CTGA-A-G-CGTCGGA-GCGAAGGAACCGCGGGGTG-GACGT-ACC..--GAA--GC-CGGTG-GTA-GCTT-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCCG-A-CCG--........ACTACTCTGGGCA 905
VER.KE.x.TYO1_patent TAGGCACGT-CA-CTGA-A-GGCGTCGGA-GCGAAGGAAGCGCGGGGTG-GACG--ACC-A--AGGA-AC-TGGTG-GTA-GCTT-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGAG-GGCCG-A-CCG--........ACTACTCTGGGCA 914
COL.CM.x.CGU1 AAAGTAAA-GTGCGCGCTCGTCGCGCAGT---GAAGT--CAGACGAGAGAG-ACA-AGAG---G-GCT-GCCAGAG-AGGAGAA-AG-.TCATTAG-AG-TCTTCA---A....-GGA-TA-C-CC-CTGGGCAGGTCGAGGG-GG-CT........GCAAGTGGAGTAA 566
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H1B.FR.83.HXB2 ..............................................TAGAAGGAGAGAG.......ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTA...TTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATAT 890
Gag _M__G__A__R__A__S__V__.__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I
H1A1.UG.85.U455 ...............................................-AGGA----A.........---------------------...---------AA-A--------TC------G--------------------------C----------G-C-G------T- 357
H1C.ET.86.ETH2220 ...............................................-AGGA-----.........------------------A--...-----A--C-A-A--------GCC------------AA----------------------C-C----TGC-G-----CC- 270
H1D.CD.84.84ZR085 ..............................................-------------.......---------------------...------------A----G---GCT------------------C-------------------G-----GC---------- 407
H1F1.BE.93.VI850 ..............................................-------------.......------------------A--...------------A--------GA--------------A---------G-------------G-------A-G------C- 245
H1G.SE.93.SE6165 ..............................................-------G-----.......---------------------...----C-------A--------GCT-----------------G-------------G----TC-------A--------C- 293
H1H.CF.90.056 ..............................................-------------.......---------------------...--------C---A--------GCT-----G---------C---------------------------GGC--------C- 237
H1J.SE.93.SE7887 ...............................................-AGGA-----.........------------------A--...-----T------A--------GAT-----------------G-----------G-------------GGA----G---C- 213
H1K.CM.96.MP535 ..................................................................---------------------...------------A--------GC---------G---------C--------------------------C-G------C- 101
O.BE.1987.ANT70 ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......-----------T-----T--G...--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT- 942
O.CM.-.BCF06 ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--.......-----------------T--G...--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--G-C------GC--------T- 940
O.CM.1991.MVP5180 ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--.......-----------------T--G...--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--GGC-----GGC--------T- 916
O.CM.1996.96CMA102 ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--.......-----------------T--G...--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------GGC--------T- 371
O.CM.1998.98CMABB141 ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......-----------T-----T--G...-----G--AA-CA----G---ACG------C-----A--C---A------AT-T--A--G-------GGC--------T- 372
O.CM.1998.98CMABB197 ..........AGACCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......-----------T-----T--G...--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCG--A--G--------GC---------- 321
O.CM.1998.98CMU2901 ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......-----------T-----C--G...--G-CA---A-TA----G---GC-------CG---------G-A------ATCT--A--G-------G-C--------T- 374
O.CM.1998.98CMU5337 ..........AGACCTAGGGGAAGGACGAAGTCTC...........---G.--R-G---.......-----------T-----T--G...C-G-CA---A-TA----G---GC-------C-T----AT----A------AT-T--A--G-------G-C-------CT- 374
O.CM.1999.99CMU4122 ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......-----------C--------G...----AA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T- 372
O.FR.1992.VAU ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......-----------------T--G...--G-CA---ACTA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T- 450
O.US.1999.99USTWLA ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........----.---AGA--.......--A--------------T---...--G-CA---AA-A--------AC--A----C-----A--------T----ATC---A--G------C--C--------T- 364
O.US.-.I-2478B ..........AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......-----------T--------G...--G-CA--AA-TA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T- 943
N.CM.1997.YBF106 ..............................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.......--------------------G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G-----------------------C-G---G------T- 449
N.CM.2006.06CM-U14842 ..............................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.......--------------------G...----CA------A----R----A------GGG----TAT--G--A-----------------G--C-G-A-G------T- 361
N.CM.2002.DJO0131 ..............................AGAAA...........GCAG.-AGAGAG-.......--------------------G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T- 360
N.CM.2002.02CM-SJGddd ..............................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.......--------------------G...----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-C-G------T- 359
N.CM.2004.04CM-1015-04 ..............................AGAAA...........GCAG.-AGAGAG-.......--------------------G...----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A--------------------C---A-G------T- 362
N.CM.2004.04CM-1131-03 ..............................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.......--------------------G...----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A----------------------G-A-G------T- 361
N.CM.2006.06CM-U14296 ..............................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.......--------------------G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T- 360
H1N.CM.95.YBF30 ..............................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-.......--------------------G...----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T- 448
H1P.FR.06.RBF168 ..........ACCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTC...........---G.----GAG........--------------------G...--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC---------- 369
H1P.CM.06.U14788 ..........ACCCTAGGGGAAGAGGCGAAGTCTC...........---G.----GAG........--------------------G...--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G- 376
CPZ.CD.90.ANT ..........ATCCTAGGGGAA.GGTCGAAGTCTC...........---G-AC--GA--.......-----A---G-G-----T--T...--G--G--A-AGA-GC-----AC--------GT--CA--C-TC----C--T--C--------G--C-TGA--------C- 254
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..........GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.--GAGA--.......--------------------G...----CA-----GA----G-----C---------G-----C-T--A--C-------G-----------TGA-G------T- 452
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..........GG.CTAG..............................-AG.-AGAGAG-.......--------------------T...----CA------A-------CA-------G------TATC-G-------------------------TGA-G------T- 439
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.--GAGA--.......------------------A--...----C-------AG-------GCT------------A--C----A--------------------C-TGA-G------T- 459
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .............CCAGGA...........................G-AG.-AG-GAG-.......---------------------...----CA--A---A---------A-------------TAT--G--A--------------------C-TGA-G-----CT- 429
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..........GG.CTAG..............................-AG.-AGAGAGA.......------------------A-C...----CA--C---A-G------GAT---------G-----C-------C-------GA----G-----TGA-G------T- 436
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .............................A.AAGC...........-------.AGAGAGG.....---------------------...----CG--A---A-G------GAT------------TATC-CC------------------------TGA-G------T- 435
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ..........GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.---AGAG-.......------------------A--...----CG------CG-------GCT------------A--C---------------------------TGA-G------T- 458
CPZ.CM.98.CAM5 ..........GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.---AGAG-.......---------------------...----CG--A---CG---G---GCT-----G------A--C----M-----A----------------TGA-G------T- 586
CPZ.GA.88.GAB1 ..........GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.--GAGA--.......--------------------T...C---CA------A----------C---------G-----C-T-----C-------GA----G-----TGA-G------T- 927
CPZ.GA.88.GAB2 ..........GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.T-GAGAG-.......-----------------TA--...----C---C--GCG-------GCC-----G------A--C-C--A----------G-----G---C-TGA-G-------- 262
CPZ.US.85.CPZUS ..........GACCTAGGGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.---AGAG-.......--------------------T...C-G-CA------CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T- 932
CPZ.TZ.2001.TAN2 ..........ACCCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.TA-C--G-GAA....--------------------G...--G--A----ATA-GC-T---AC-------TCT--AA--C-T-AA--CA-A--C-G---G------TT-A--------C- 452
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ..........ACCCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.TA-C--G-GAA....--------------------G...--G-AA--A-ATA-GC-T---AC-------TCT--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G---G------TT-A--------C- 452
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ..........GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......--------------------G...--G-CA------CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G- 451
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ..........GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......---------------------...--G-CA------CG---G---GCG------CG-------C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G- 450
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ..........GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--.......--------------------G...--G-CA------CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G- 370
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ..................................................................-----------------G--T...--GTCA---AA-A--C-----GCC------C--------C-TC-T--C--TA-C--------G----TGC-G------C- 101
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ..................................................................------------------A-T...--G-CA---AA-A-GC-----GCC-----GC-G------C-TC-C--C---A-T-------------TG---------C- 101
RCM.GA.x.GAB1 GCGAAGTCCTAGAGAAGGGAGGAAA.........................................--------------C---T-G...--GTCA---AAGA-GC----CGC-------TC-G--A-----C----C--C--G--A--G-----C-TGC-G--G---T- 312
RCM.NG.x.NG411 TCGAAGTCC.......................................T-GA--AG-GAGGAAA..-----------G------A-T...--GTCA---AAGA-G------GCT------C-GG--A-----C----C--C-----------G----TG-----G---C- 312
H2A.DE.x.BEN CTGTAGCC.AGAAAAGGCTTGTTATCCTACCTTTAGACA..GGTAGA---TT-T-G---.......-----C------AAC--C--C...--G--A---AA-A--GC---CGA--TA------G--A-----C----C--C-----------G--C-GG----------- 1203
H2B.CI.x.EHO .............TTTGCAATTCGTCTACTCTAGGACAGG.GTACGG-AT-A-T-G---.......-----C-------GC--C--C...--GTCA---AAGA-GAC----GA--TA-----GG--A-----C----C--C----------G---C-TGC---------- 1180
H2G.CI.92.ABT96 TAGCCAAAAA...GGGCTGTGAAT.CCTACCTTGAATA.GTCAGGTAGA-GT-T-G---.......-----C------AGC--C--C...C-GTCA---AA-A--GCT---GA--TA------G--A-----C----C--C--------------C-TG---------G- 566
H2U.FR.96.12034 AACCAAA......GGGTTGTC.TGCCTCTGAGAAAGG.AGAGGTAG--T-TT-T-G---.......-----C------AAC--.--C...--GTCA---AAGA--G-----GA--TA------G--A-----C----CAAC--------------C-TG---------G- 682
SMM.SL.92.SL92B ...............TGTGAATATCCTACCTAC.GGGATAGGTAGAAGT--A-C-G---.......-----C-------GC--C--C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C----G------G--C-TGC-T--G----- 593

Gag and Gag-Pol start
MAC.US.x.239 AAAT..........AGCTGTC.TTTTATCCAGGAAGG.GGTAATAAG-T-GA-T-G---.......-----C-T----AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--CAAC-----------G--C-TG--G--G---G- 1153
Gag _M__G__V__R__N__S__V__.__L__S__G__K__K__A__D__E__L__E__K__I__R__L__R__P__N__G__K__K__K__Y__M__L__K__H__V
STM.US.x.STM GA...........GGGCTGATTGTTCTACTCTT.GAGG.GAAGAGG-------T-G---.......-----C------AGC--C--C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C--G--------G--C-TG--G------G- 809
MNE.US.x.MNE027 AAAT..........AGCTGTC.TTTTATCCAGGAAGG.GATAATAAG-T-GA-T-G---.......-----C------AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--C--C--G--------G--C-TG--G--G---G- 633
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 GTCCACTAGGGACG.GTGT.CGAG..GACACGAGAC................-G-C---.......-----A---G-GCGA----C-CCG----CG---AA--CT-----CAA--TT-----GG-GA-----------AAA--T--A--G--G----TGA----G--CC- 736
DEB.CM.99.CM5 GTCCACTAGGGACGTTTGTGCAAGTAGGCACGTCAGGGTAAG........................-----G---G-GCGA--G-CGCCA----CG----C--CT-----CA---TT--G-----AA-A--G--A---AAA--C--------G---TTGA----G--CC- 591
DEN.CD.x.CD1 GGTTGAAAAAAATCTAGT.................................C-.AGAG-.......-----GAGCG-GAGC--G--TCCCA-G-CA--T-CG-CCC-G---A---TT------G-AA-A-----A------A-T-----G--G--C-TGA-T--G--CC- 582
LST.CD.88.447 ..................................................................-----AT--G-GAAC--T--C...C----TA--CA-ATTGAG-GAGA--TCTGC-GT--CA--C----A--T-ACA-T--A--G-CT---C-GAAG-G----T- 101
LST.CD.88.485 ..................................................................-----AT--G-GAAC--T--C...C----TA--CA-ATTGAG-GAGA--TCTGC-GT--CA--C----A--T--CA-T--A--G-CG---C-GAA--G------ 101
LST.CD.88.524 ..................................................................-----AT--G-GAAC--C--C...C-C--TA--CA-ATTGAGA-AGAT-TTTGT--TG-CA--C----A--T---A-T--A--G-CT---C-GAA--G----G- 101
LST.KE.x.lho7 TAGTGTAACTGGGACACTAGTGGTAGCTTCACT.................................-----AT--G-TAAC--T--C...C-C--TA--CA-ATTGA-A-AGAT-TTTGT-GTG-CA--C----A--T---A-T--A--G-CT---C--AA--G----G- 1176
SUN.GA.98.L14 TGTGTCTCGGAAGAGTGTCTCAAAC.........................................-----A---G--AAC--CAC-...G-GGATA---A--TTG-GAGGA-C-TT----G-G-AGCTC-G-AA--T--A--G--A--G-CC--CC-GGC--G----G- 1163
MND-1.GA.x.MNDGB1 TGTAAGGGGCAGCATAGTCAGAGCA.........................................------AATG-GAAC--T-CC...--GTTA---ACT--T--G---AA--TT--G-----AA-A----A-AG---T--T--A---TGT----G---G-----CC- 550
OLC.CI.97.97CI12 GTTTAGGTCCTACAGGATAGGATCGAGCGCTCCATAGGGTTGGAGGCTCGG-TGA----G......-------G--C--A-AGTAAG...A--GA-CCT-AGTT---GA-GAAG-TA--G-GGG-CA-A--GC-TGA-AC---G-----GTGT----GGAGGGCG---G- 806
WRC.CI.97.97CI14 AGAAGTCCCAGGCATTTGACTAGCAAAG......................................-----AT-AG-GAATAGCA-CTCGC--GCACCCCATAT--GC--GG-TCTCC---GGG-G-AT---C-CAA--ACTC---------G---C-GAAG--G--C-- 1148
WRC.CI.98.98CI04 AGAAGACCCAGGCATCTGAATAGCAGAG......................................------T-AG-GAATAGT--CTCGC--GCACCACATATT-GC--GG-TCTCC----GG-G-AT--GC-TAA---CTC------G------C-GAA---G---G- 1154
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..................................................................------T-AG-GAATAGCA-CTCAC--GCACCA-A-AT--GT--GA-TCTCC---GGG-G--C--GC-AAA--ACTC--------C------GAG-------C- 104
MND-2.CM.98.CM16 GTGAAAGAGGACAGGGGGCAAGAAA.........................................-----C-----C-------GT...C-T--G--A-A-A----G--CGAGCT------G---A-----C----CTCC-----A--G-----CC-GC-G-----C-- 837
MND-2.GA.x.M14 GAAGGGAAGGGCAGGGGGCAAGAAA.........................................-----C-----C-------GT...C-T--G--A-AGA----G---GA-CT-----C----A-----C----CTCC--------G-----CC-G----------- 761
MND-2.x.x.5440 GAAGGGAGAAGCAGGGGGCAAGAAA.........................................-----C-----C-------G-...C-T--G--A-A-A----G---GA-CT------G---A-----C----CTCC-----------G--CC-G---------G- 394
DRL.x.x.FAO AAAAGAAGCCTAGG..................................-GTAAGA-A--.......-----A-----C-------G-...C-T--G--A-A-A-GC-T---GCT-TT-----GG--A-----C----CTCC-----A--G--------GC-C--G---C- 391
MON.CM.99.L1 AGAGGGAGCATAAAATAAGGGCACG.........................................-----G-----GCAC--G-CGATGC-T--T--TACTA-------CAAG-AT--G--GG-G---C-T--A--GC-C--T-----G--G--CCTGA-T--G----- 545
GSN.CM.99.CN166 ..............AAAGAGGAGTAACAGACTCCCACC......AGAG--TA-G-CAGA.......-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-G--TC-C--A---AA------------G--C-TGA-C--G--CT- 552
GSN.CM.99.CN71 ...............AAAAGAAGTAACAGACTCCCACC......AGAG--TA-G-CAGA.......-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CG--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-GA-TC-C--A--GA-A--------G--G--CGCGA-C--G--CT- 558
TAL.CM.00.266 GTGTTAAGTGCACACACGGGGCAAG.........................................-----G--AC-GCAC--G-CGATGC-C-C---TA-G-CC------AA--AT--G---G-GA-AC-G-----GAAA--G--A--G--G----TGG-G--G----- 766
TAL.CM.01.8023 GTGCTAAGTGCGCACACGAGGCAAG.........................................-----G--AC-GCAC--G-CGATGC-C-C----A-G-CC------AAG-AT--G---G-GA-AC-------GAAA-----A--G--G---G-GG-G-G----G- 252
MUS-1.CM.01.1085 .................GGAGAGGAAGAGACTCCCACA......GAGGAC---GCCAGA.......-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TAACA-G--G---A-G-AT--G--GG-GA--C-C--A---AAA--------G-----CCTGA-C--G--C-- 550
MUS-1.CM.01.CM1239 ...............TGAGAGGAAGGGAGACTCCCACA......GAGGAT---GCCA-A.......-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TACCA-G--G---A-G-AC-----GG-GA-AC----A---AAA--------G-GG--CCT-A-C--G--C-- 552
MUS-2.CM.01.CM1246 ...............AGTAGAGAAAGCGGACTCCCACC......AGAGA-...G-C---.......-----G-----GCAC--G-CGATGC-G-AA--TACTA-G--GA--AA--AT--G--GG-CA-A--------TAAA--------G--G--CCT-A----G----- 621
MUS-2.CM.01.CM2500 ...............GCGAGAGGAAGCGGACTCCCACC......AG-G--TA-G-C---.......-----G-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TAC-A-G--G--CAA--AT--G--GG-C--T--G------AAA--------G-GG--CCTGA-C--G--C-- 580
SYK.KE.x.KE51 GGCGGTCGGGGATAAATAGGGGGTC.........................................-----A--AG-G-GA--G-CGATCC---CA--TA--A-GC-T---AA--AT--G---------C-TC----GAA---G-----GCGC--CCT-G-TCG----T- 535
SYK.KE.x.SYK173 ACAGCAGTCGGGGAAATAGGGGACC.........................................-----A--AGCG-G---G-C-ATA----CA--TA----GC----CA---AT--G---------C-CC-A--GAAA--G-----GCGC--CCT-G-TCG----T- 898
GRV.ET.x.GRI_677 GGTTGGTAGGGGACGGGTCGGAGCA.........................................-----C-G-G-TCAC----C-...C-GTCA---A--AGCC-C--CACG-TC--G--G---A--C--C-T--GAAC--G--A--G--G--CC--A-T------T- 997
SAB.SN.x.SAB1C CTGGCTTAGCAGTGGCAGAAGGCTAGGTCGA................GCGG-A-AG--AA......-----------TAAC-----C...-----T--TA-GA--C-----GC--TC---TC-G-CA-----C----CAAC--------G--G-----G----G----C- 1117
TAN.UG.x.TAN1 GACAGATCAGCA.CCTGGGTGAGCA.........................................-----A---G--CAC--G-C-...C-GTCA---A-GA-T--G--CAC--TT--G-----A--C---C-C--GAAC-----------G---C----------CT- 1002
VER.DE.x.AGM3 AGTAGGGCAGGCGGACGGGTACGCA.........................................-----G---GCTA-C----C-...C---ATA--A--C-------CAA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GACC-----------G--CC--A-T------T- 531
VER.KE.x.9063 AGTAGGGCAGGC.GGACGGTACGCA.........................................-----G---GCTA-C----C-...C---AA---A--C-------C-A--TC--G-----A--A---C-C--GAAC---------------C--A-T--G---T- 1042
VER.KE.x.AGM155 AGTAGGGCAGGCGGACGGGTACGTA.........................................-----G---GCTA-C----C-...C-G-ATA--A--C--------GA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GAAC-----------G---C--A-T------T- 1031
VER.KE.x.TYO1_patent AGTAGGGCAGGC.GGTGGGTACGCA.........................................-----G---GCTA-C----C-...C---ATA--A--C-------C-A--TT--G-----A--AC-TC-C--GAAC-----------G--CC--A-T------T- 1039
COL.CM.x.CGU1 GCTGCGGCGCTCCAGGACCGGTAGAGGGAGGTCATTA.............................-----CAACGAGCA-GG-C-G...---G-GAA-AA-AC------AGACCTAC-G---G-C---C-G-A-AA----AAG--AGG-TGT-----GA--------G- 704
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H1B.FR.83.HXB2 AGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAA 1060
Gag __V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__
H1A1.UG.85.U455 ---------------------G---AA----A--C----C--------T---------G-------A---CAG--------------AT--------G-T--C---------A-----------------------------------GT------------A------- 527
H1C.ET.86.ETH2220 ---C-------A---------G---AA---T---C----C----A---T-----T-------C--------A-------A-TAA-------------G-T------------A----G-------A--------T---------G-----T-----------A------- 440
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------A-----G--------T---C-----------T------------------------A-------A---A-------------G-T---A--------------------------A-------------------------------A---A--- 577
H1F1.BE.93.VI850 -A----------------------------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA-------------------------------------G----AG-------T-------------GT--------A---A------- 415
H1G.SE.93.SE6165 ---------------------G--GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T-G--------T--C---------A----G---A---A-------------G----------------------A------- 463
H1H.CF.90.056 ---------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G-TA--A--------A------------A--------T----CT-------GT---------C--A----G-- 407
H1J.SE.93.SE7887 ---------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T--C---------A--C-----A---A------G--------------------------C--A-----G- 383
H1K.CM.96.MP535 ------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G------A----A--------------GA---A----C-----------A-----GT--------T---A------- 271
O.BE.1987.ANT70 ---------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C- 1112
O.CM.-.BCF06 ---------------------G---AAT------TGCG-------T--A------T-TG--------AA-GAG---C-GT-ACAG---T--G-----G-T--CA-------G-----G--C--A-A---TC-T-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C- 1110
O.CM.1991.MVP5180 ---------------------G---A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----G--C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C- 1086
O.CM.1996.96CMA102 ---------------------G--CA-------TTG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-G---G-T---A-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C- 541
O.CM.1998.98CMABB141 --------------A------G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C- 542
O.CM.1998.98CMABB197 ---------------A-----G---AC-------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG------G-G---G-T--CA-------GA--CG---TT-GCA----C-C-GG--C---A---T-GTG----GG-----C--CA-C- 491
O.CM.1998.98CMU2901 ---------------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA-GT-GT-ACA----T--G-----G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C- 544
O.CM.1998.98CMU5337 ---------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GA-A-GC-GT-ACA----T--G-----G-T--CA-------G------AGC--GCA---GC-C-GG--C---A-----GTG----GG--C--T--CA-C- 544
O.CM.1999.99CMU4122 ---------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-C--G---AACGAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-A-----G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A---T-GTG----GG-----T--YA-C- 542
O.FR.1992.VAU -A---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C- 620
O.US.1999.99USTWLA --------------A----------A----T---TG--------AT-----------TG-------TAA-GAG---T--T--CAG---T--G-----G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C--G--CG--A---T-GTA--TAGG-----T--CA--- 534
O.US.-.I-2478B ---------------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-----G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-T-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C- 1113
N.CM.1997.YBF106 ---------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-T------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T--G-W---C--CC-G---GTT--T--------C---AGT- 619
N.CM.2006.06CM-U14842 ---------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-CC------GCC--GT-R--AAAT--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--T--------CR-CT-----GTT--T--------C---A-T- 531
N.CM.2002.DJO0131 ---------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT- 530
N.CM.2002.02CM-SJGddd ---------------------G--CA-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-T-------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T-----------CC-----GTT--T--------C---AGT- 529
N.CM.2004.04CM-1015-04 ---------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T--------C---AGT- 532
N.CM.2004.04CM-1131-03 ---------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-G------GCC--GT----AAAC---T--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------C--CT-----GTT--T--------C---AGT- 531
N.CM.2006.06CM-U14296 ---------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-C------GCC--GT----AAAY---T--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--C--------C--CC-----GT---T--C-----C---AGT- 530
H1N.CM.95.YBF30 ---------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G-T--CA-------G-----------GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T--------C---AGT- 618
H1P.FR.06.RBF168 ---------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG-- 539
H1P.CM.06.U14788 ---------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA--- 546
CPZ.CD.90.ANT G--T--------ATC------GC-G--T--T--GC-C-GCT-CTC---TC----------------T---GA-A-GGCTA-CCAT--AT-GAGC--T---A-AG-A-T-A----CCCT---A-A-T---T--G-T---C--CA-TTGTGTT--G-GG--C--A---A--G 424
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---------------A-----G---A--------TG---C--C--G--AA-G----GTG-------A---CTTA--T-G--ACAG---T--G-G---G-T--GA-A--C--C--G----GG--GC----T----T---C--TC-----GTGT-A-GG-----T--CAGT- 622
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---------------------G---A-------TTG---C--CTC---CA-G------A------------AG--GC-TT--CAG------G-----G-T--CA-A-----T-------G---------T--G-T---C--CA---T-GT---T-GG--C---------G 609
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------------A-----G---A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G-----G-T---A-------G-------G---GC-C--T----T---C--TT-G---GT---T-GG-----A---A-G- 629
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---------------------G---A-------GTG---C--A--T--CA-G--C---G-------T---GCC---T----CA----AT--G-----G-T--CA-A-----G-------G---GC-C--TC---T---C--CC-G---GTT--T--C-----T---A-T- 599
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------------------G--GA----T--TTG---C--C--G--TA-G------A-----------GAG---T-GA-TAC----T--G-----G-T---A-------G------A-C----A---T----T---C--CA---TGGT-----GG--C--------G- 606
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ---------------------G---A-------TTG---C--C-----AA-G--C---A-------A---GA----T--A-TAAC---T-G--G---G-T--CACA-------------G---A-----T----T---C--CC-----GT-----GG--C--A------- 605
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ---C-----------------G---A-------TTG---C-----T--AA-G------GG---G--A---GA---GC--T-AAA----T--G-----G-T--CA-A-------------GC--GC----GC-T-T---C--TC----GGTA--T-GG-----T---A--- 628
CPZ.CM.98.CAM5 ---------------------G---A----T--TTG---C-----T--AA-G--G---G-T-----A---GA-A-TC----AAA----T--G-----G-T--CAG------------G-GCT-GC----GC---T---C--TC----GGTA--T-GG-----T---A-G- 756
CPZ.GA.88.GAB1 ---------------------G---A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G---G-T--CA-A-----C-------G---GC-G--C--G-T---C--TC-G---GTA--G-GG--CA-A---AGTG 1097
CPZ.GA.88.GAB2 ---------------------G---A-------TTG-G-C-----T--AA-G------AA----------TAT--GT--T--AA-------G-----G-T---A-A-------------G-T-AC-G--C----T------TT-G--TGTGT-A-GG-----T---GCT- 432
CPZ.US.85.CPZUS ---T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT- 1102
CPZ.TZ.2001.TAN2 ---------CG-A--C-----GC----T-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT------T---T-GA----CA-CCTC---T-------T--AG-AG-C-T---T--TCC----A---TT--TC-G-T---C--CA-CTGTGTA--T--C--C--A--CGC-G 622
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ---------CG-A--C-----GC-G--C-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT------T---T-GA----CA-CCTC---T-------T--AG-AG-C-TC--T--TCC----A---TT--T--G-T---C--CA-CTGTGTA--T--C--C--A--CGC-G 622
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ---------------------G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G--A---G--T--G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG- 621
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ------T--------------G---A-G--T---TG--------AG--TA-G------G-Y--G------GA-A--T--T-A--G--A---G-----G-T--CA-A-----G-----T-GCT-AC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTGT-G-GG-----C--C-GG- 620
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ---W-----------------G--GA----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G--A---G-----G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG- 540
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ---G--------T-----------GA----T-GCC-A-G-GA-ACGT-------TT--G---T---A---CAGA----TT-A---GTC--GTTG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TT-TGCTGCG-A--T-GG--C--A---TCGG 271
RCM.CM.SIVagi-00CM312 --C-------T-T-----A-----GA----T-GCT-A-G-GA-ACAT-------TT--G---GG--A---GA-A----CT-A---GTC--TTTG--TCTGG---C------G-----G-GG--G-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCG-A--T-GG--C--T--CA-GG 271
RCM.GA.x.GAB1 G---------T---AAA-A---A-TAA---T-GCT-G-G-GA-CATT-----------G--AC---A---GA-A-----T-A---GTC--G-TG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCGTA----GG--C--A--CA-GG 482
RCM.NG.x.NG411 ----------T-------A-----GA----T-GCT-G-G-GA-ACTT---------GTG-------AATCCAGA----TA-A--GGTTA-T-TG--TCTAG---C------G--T--G-GCT-A-A---CC-C-T----TTGTGCTGCGTA--T-GG--C-----CA-GG 482
H2A.DE.x.BEN T--G------GCG-AT--AT-G--TAA-----G-T-GGCAGAGA-------G--GT--AA------T--CCA-A-G--T--CA--GTTT--G-T----TAG-A-CA-----G------A-TT-A-A-AGCC-T-T------C--CTGCGT-A-T-GG--CT----CGC-G 1373
H2B.CI.x.EHO ----------GTG-AT--AT----GA----T-G-T-GGCAGAGA---G---G-G-T--AA------A--CC-GA----T-G-AA-GTCT--GG-----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-A-AGTC-T--------C--CTGCGT-A---T---CC----CGC-G 1350
H2G.CI.92.ABT96 T--G------GCG-AC--AT-G--CA------G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------T--CCA-A----T--TTC-GTAT--GCT----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGCCG 736
H2U.FR.96.12034 T--G------GCG-AC--AT-G--CA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--GG-CAA------A---CA-A----TT-ATCGGT-T--GCT----TAG---CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGC-G 852
SMM.SL.92.SL92B TA--------GC---A--AT----CA----T-G-TCGGCAGAAA-------G----GCAA------A---CA-AG----T-A-C-GTA---GCT----TAA-G-CA-----C--G---A-TT-A-A-AGC--G-T--G---T--CTGCGTAG-T-GG---C----CGC-G 763
MAC.US.x.239 ----------GCA-AT--AT----TA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGGTCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-A-AGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-G 1323
Gag __V__W__A__A__N__E__L__D__R__F__G__L__A__E__S__L__L__E__N__K__E__G__C__Q__K__I__L__S__V__L__A__P__L__V__P__T__G__S__E__N__L__K__S__L__Y__N__T__V__C__V__I__W__C__I__H__A__
STM.US.x.STM ---G------GCA-AC--AT-G--CA----T-G-T-GGCAGAAA-------G--GT--AA------G---CA-A----TA-AACGGTCT--G------TAG-G-CA-----T------A-TT-A-AGAGTC-T-T------T--CTGCGT-A-T-GG---A-C--CGC-G 979
MNE.US.x.MNE027 ----------GCA-AT--AT----TA----T-G-T-AGCAGACA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGGCCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-G 803
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 C--C------GCT-----AT----TA-G----GCC-CTCAGAG-CAT---------ACAAG--G--A---CAGG-G--T--AACCAG-T--AC---T-TGGAAGCA-----CAGT--GA-T--C-AG--TC-T---GGG---TGTTGTGT-A-A-GGGCCTGC---GC-G 906
DEB.CM.99.CM5 C--C--------T-----A-----CA----T-GCC--GCAGGA-CAT-A--G-----CAA------A---CA-G-G--CT-AACTAGAT-------T-TAGAGGCAT----CAGT----GC----AG--CC----CGGC-T----TGTGT-G-T-GGGCATGC--CGCC- 761
DEN.CD.x.CD1 GA-T---T---AG-A----A-G--G-----T-GCT-AGGAGAACAG---C-------C-AT-----A--CCA-ACT--CA-A-AGACCT--GCT----TAGAA-CACA---CAGT--GAGT--G-A-AGCC---TC-GA---TGCTGCGTTG---GG---TGC--CAGGG 752
LST.CD.88.447 ---G-------CA--A--AT----TA-G--T-G-T-AGGAG-ACA-T--C----G---G----T-----C-AGA----T--T---GTCTGTTGG---CTATACTCC-----C--GA-GA-TT-A-A-G--C-TGTAGGA--T---TGTGTG--G-G---CTGC---TT-G 271
LST.CD.88.485 T--G-------CA-AA--AT----TA-G--T-GTT-AGGAG-ACA-T--C-G--G---G----T-----C-AGAG---T--T---GTCTGTTGG---CTATACTCC-----C---A-GA-TT-A-A-G--C-TGTAGGA--T---TGTGTG--G-G---CTGC---TT-G 271
LST.CD.88.524 --AC-------CG-AA--A-----TA-G--T-GGC-AGGAG-AAA---TC--------G----G-------AGA-G--TT-----GTC-GTTGG--T-TATA--CT-----C--TA--A-T--G-A-G-TC--GTAGGG-----GTGTGT-A---G---CTGT--C-T-G 271
LST.KE.x.lho7 --A--------CG-AA--AT----CA----T-G-T-GGGAT-ACAA--C--G------G-------G----AGA----C--ATCTGTCTGCTGG--T-TATA-GCA--T--T--TA-GA-C--A-AGG-C---GTAGGG------TGTGT-A---GC--CTGT--C-T-G 1346
SUN.GA.98.L14 ----------G-T-AA--AT----TA-G--T-G-C----CAAG-AA------AG----GTG---------CAGA-G--T---TC-GTCTGTTGG--T-TGTA-GCAT-T--T--TA-GA-C--G-AGG-C---GTAGG-------TGTGTG--TGCC---TGT------G 1333
MND-1.GA.x.MNDGB1 CTGT---TGT-AAG-T--AT----TA----T-GCT-ATCGGA-AAA--CC-T------CAGC----A---GA-A----C--CTC-GTATGTTGG----TATA-G-CCA---------TA-T--A-A-G-T--GGTAGGG-----CTGTGTTG-AGCC--CA-A--CGC-G 720
OLC.CI.97.97CI12 -AA-------GTACAA---T-GA---ATC-ATGCA-AG----A-ATGATC---G---TAAG----------A-AG---TG-A-A-A-AT---TG--T-TGGAAG--GG----A-TC-GA-GT-G-A-AGT--GCTG--C-TCTGTAT-GTTA-T-TG---T----AG--G 976
WRC.CI.97.97CI14 -------TT-GTG-A---AT----GAAG--GTGCT-AG--T-A-CAT-AA-CAGT---G-------GGTG-AGA-GC-TA--TC---T---GCT--T-TA--G-CTGAT-CC--TA-G---G-A-AGAGCA-T-GGGGA-TGT--TGTGTGT-AGCA---C-C---G-G- 1318
WRC.CI.98.98CI04 -A-----CT-GTG-A---------GAA---GTGTT-AG-CT--ACAT-AA---C----GA-AC---GAC--A-A--C-GA---A---TT--GC-----TAG---CAGAT------A-----G-G-A-AGCC-T-GGGGA-TGA-GTGTGTG--TGCA---T-----GC-C 1324
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---T---CT-GTA-AA---T----GAAG--ATGTC-AG--GGGAAAT--A--TCT-GCCA------AGTG-AGA--C-CTGT-AG--TA--GCT--T-TGG-A-CAGA---G---A--AC-A-A---AGTA-T-GGGGA-TGA--AGTGTG--AGCA--CT-AT--A-T- 274
MND-2.CM.98.CM16 -A------T-----A---A-----CA----T-GCC--C--GAAAAG----------GTAAG-----A--CGAGA----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TC--GC-G--C--C--CTGCTGCTG-G-A-GG--C--A---GCG- 1007
MND-2.GA.x.M14 -A------T-----A---A-----T-----T-GCC--C--GAAAAA--A--------TCAG-----A--CGAGA----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G-----GA-T---CTTG-GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A---GG--C--A---GCG- 931
MND-2.x.x.5440 TA------T-----A---A-----CA----T-GCC-AC--GAGAAGT---------GTCAG-----A--CGA-A----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TT--GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A-T-GG--C--A---GCG- 564
DRL.x.x.FAO T--C----T-GCG-A---A-----T-------GCC-GC--GAGA-AT-A-------GTCAG-----G--CCA-A----TT-A---GTA--CTTT--TCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TT--TC-C-T------CTGCTGCGTAG-T-GG--C--T--CTCG- 561
MON.CM.99.L1 ---------TGC--A------T--TA------GTC-CTCGGACTCG--CC-G--G---CAG--C-------AGA-G--TT---A-GTTA-T-TT--TCTA-AG-C---------C--GTCTA-C-A---TC-C-T-GG--TC-CTT-GGTAT-G-----CA-A---GCCG 715
GSN.CM.99.CN166 ---------CTC--AA-----T--GA---AT--GC-GTCCGAC-CT--TC-T----ATCA---G--G---C---GG---T-A-A-ATTG-CTTC--CCTAGAA-CA-----G-------CT--C-A---TC-C-T-GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-G 722
GSN.CM.99.CN71 ---------CTC--A------T--GA---A---GC-ATCAGGCA-T--TC-T---T-TAA------G---CA---GG--T---A-GTCACCTCC----TAGAA-CA-AT--G--C---TCT--C-A-AGCC-C---GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-G 728
TAL.CM.00.266 T--------TTC--AA---A-G--GA-G--T-GCC-G-G-GAC-C---------G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-GCCA-TT-CATG-TAGAA-C--AT--C-------GGA-A-AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GCTG 936
TAL.CM.01.8023 G--------TTC--AA---A-G---A-G--T-GCC-G-G-GAC-C---T--G--G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-GCCA-TTCT--G-TAGAA-CA-AT--C-------G-A---AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GC-G 422
MUS-1.CM.01.1085 TA-------TTC---------T--TA----T-G-C-CTC-GA-TC---T--G---T--AGG--T--G---CA-A-G--CA-A-AGGTCA-C-TC--C-TAGAA-CAG----G--C--GTCC--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTG----GG---A-C--CGC-G 720
MUS-1.CM.01.CM1239 ---------TTC--A------T---A-G--T-G-C-CTCGGACTC---T--G--G---AA---G--A---CA-A-G--CT-A-A-GTT--CAT-----TAGAA-CA-----G--C---TCT--C-A----C-C-T-GGA-TCACGT--GTG----GG---A-C---GC-G 722
MUS-2.CM.01.CM1246 ---------TTC---A-----T--G--G----GTC-CTCAGA-ACG--CC----G-GCAAG--C--A--CCA--GC--C--A-A-GTAA-CTGC--C-TGGAAG-A--T--GAGC--G-CG--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTA----GG---A-C---GC-G 791
MUS-2.CM.01.CM2500 ---------TTC--AA--A--T--CA------G-C-CTCAGACTC---T--------TAAG-----G--CCAG-GC--C--A-A-GT-A---T-----TGGAG-C---C--G--C--GTCT--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTA---------A-C--CGC-G 750
SYK.KE.x.KE51 ---T------G-A-A------G--CA------GCC-CTCAGACCAG--TC-T----GTAA------T---GA------CA-AAA-ACCA-CTT-----TAGAAA-ACAT--C------A-TT-A-A--------T-GGC-T-AC----GTAG---GGGCC--C--CGC-G 705
SYK.KE.x.SYK173 ---T-------AG-A----T-G--CA------GCC--TCGGACCAA--CA-G--GT-TAA----------GA-A----T--CAC-GTC----TT----TAGAAGCT-AT--G------A-TT-A-A-AGCC-T-T-GGC-T-A-TT-GGT-G-A-GGGCC--T---GCC- 1068
GRV.ET.x.GRI_677 -A--------G-A-AA--AA-G--------T-GGT-AC--GAGAAA--T---------AA----------CA-A----CA-A-A-GTTT--ACC--G-TGGAA-C------C--C--G-GG--A-A-G-TC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG--CA-T--CGC-G 1167
SAB.SN.x.SAB1C --------------A---A-----T-----TAGCC--TCAG-AAAT--C-----G---AAG-----GGTCGTCA----T--TA-TGTA--C-TT--CCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TTG-TC-C-T----TT-TGCTGCGTGT-AGC----A-T--CGC-G 1287
TAN.UG.x.TAN1 -A--------G---AAA-AA-G--G--C--T-GGC-CC-CGAGAAA--C---------AA---G------CA-A-G--CA-A-A-GTAT-GAGC--GCTAGAA-CA-------------G---A-A-AGTC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG---A-T--CGC-G 1172
VER.DE.x.AGM3 -A--------G---A---AA-G--G--C----GCC-CC--GAGA-AT-AC-----T--GA------A----AGA-G--CA-A-A-GTA--CT-C--GCTAGAA-CA-----G--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-T---CCTT--GTGCGTAT-G-T---C--A--CA--G 701
VER.KE.x.9063 -A--------G-T-AA---A-G--G--C----GCC-CC--GA-A-GT-----------GA---T--A----A-A-G--CA-A-A-GTC--TTTT--T-TAGAA-CA-----C--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-TC---CTT--GTGCGTG--A-----CA-C--C-GCG 1212
VER.KE.x.AGM155 -A--------G---A-A--A-G--C--C----GCC-CC--GAGAAGT-A--G--G---GAG-----T----A-A-G--CA-A-A-GTT--CTCT--CCTAGAA-CA-----G--G----G-A-G-A-AGTC-G------CTG--GTGCGTAT-GCT---C--C--C---G 1201
VER.KE.x.TYO1_patent -A--------G---A----A-G--G--C----GCC-CC--GAGA-GT----G--G---GAG--G--G----A-AG---CA-A-A-GTC--CT-C--CCTAGAA-CA--------G--G-GCT-A-A-AGTC-G-TC---CTT--GTGCGTA--A-----CT----CA-GG 1209
COL.CM.x.CGU1 TAG----ATGT---CA---G--AGC--C-GT-TTT-A-TATT--AG------A-GT--G--AC---AGTGGCT------T---A-A--G-GACG----TAG-GG-C-------------TGT-G--G--CC-----GGA...TGTT-TGTGTGT--C--CC----CAG-- 871
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H1B.FR.83.HXB2 GGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAA....................................................................................AACAAAAGTAAGAAAAAAGCACAGCAAGCAGCA 1146
Gag R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__K__S__K__K__K__A__Q__Q__A__A_
H1A1.UG.85.U455 -------TG-----------------------A-T--A---------AT----....................................................................................--T--G-AC---C---GGA-------G------ 613
H1C.ET.86.ETH2220 A---------------------------C--------------------A---....................................................................................---G-----C--C-----A-------G----G- 526
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------------------------------A---....................................................................................-----C----------GG--------------- 663
H1F1.BE.93.VI850 --GC--G-G---C-------------------------C----------A---....................................................................................---------C--C----GA----------G--- 501
H1G.SE.93.SE6165 --------G-------------A------C----AG-AG-G--AA-GATA---....................................................................................--G------C--G-----AT------G------ 549
H1H.CF.90.056 AA-----TG-G--------------G--------T------------ATA---....................................................................................---------C--C-----A-------------- 493
H1J.SE.93.SE7887 -------A-------------T------------G------------ATT---....................................................................................-----G-AC--AC-GC-G------A------A- 469
H1K.CM.96.MP535 A-------G-------------------C--------AC----------A---....................................................................................---------C--CG---GA----A---...-A- 354
O.BE.1987.ANT70 -ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGCG-AC--C 1189
O.CM.-.BCF06 -AT-T---G-TC--A----AC--C-G--AA--C-A---C--A-A----TAATGGAA.............................................................................................--C-GGAAGTCTGC--AT--C 1187
O.CM.1991.MVP5180 -AT-T--C--CCG---T--AC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGC--AG--C 1163
O.CM.1996.96CMA102 -ATATA-A--TG----T--AC--C-G--AA--C-A-G-C--AGA-----AA-GGGG.............................................................................................--C-GGAAGTCTGCG-GT--C 618
O.CM.1998.98CMABB141 -AT-TA-AG-TGG---T--GC--C-G--AA--C-A--AT--AG-----TCATGGGG.............................................................................................--C-GGAAGTCTGC-AGT--C 619
O.CM.1998.98CMABB197 -ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGAG.............................................................................................-GC--GAAGTCTGCGAGC--C 568
O.CM.1998.98CMU2901 -ATATA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG.............................................................................................-GT-GGAAGTCTGC-AGT--C 621
O.CM.1998.98CMU5337 -ATACA--G-TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGC--GT--C 621
O.CM.1999.99CMU4122 -ATATAGA--TG----T--AC--C-G--AA--A-A--AT-GAG-----TAATGGGR.............................................................................................-GC-RGAA-TCTGC-AGT-AT 619
O.FR.1992.VAU -ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--A----G--AATGAAG.............................................................................................----G-AAG-CTGTCAGTAGT 697
O.US.1999.99USTWLA -ATATAGAG-T--------AC--C-G--AA--C-A--AT--AR-----TAATRRGG.............................................................................................-GC-RGAAGTCTGCG-AC... 608
O.US.-.I-2478B -ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TCATGGGG.............................................................................................--C-GGAAGTCTGCGAGT--C 1190
N.CM.1997.YBF106 AC---CC-G--C-CA-T--AC-A--G---------------A-A--GA-A--GGAA.....................................................................CAGCACAAGTCC......GAGCCA...--GAA--CAG------GG 711
N.CM.2006.06CM-U14842 AA-G-C-----C-TA-T--AC-A--------G---C-C---A-A--G-TAA-GGAA.....................................................................CAGCACAAGCCC......-AGCCA...----AG-CAG------GG 623
N.CM.2002.DJO0131 AC---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------A-A--GATAA--GAG..................................................................AAAAAGGAACGGCAC-..-GTCCG-GCC-----A-C---A-.----GG 631
N.CM.2002.02CM-SJGddd -A---C--G--C-CA-T--AC-A--------G-----A---A-A--GA-A--GGAA.....................................................................CAGCACAAGCCGCC-...GAGCCA...---AAC-C-G------GG 624
N.CM.2004.04CM-1015-04 CA---CC-G--CTCA-T--AC-A--G-----G---------A-A--GA-AA-GGAA.....................................................................CAGCACAAGTCT......GAGGCA...---AAT-CAG------GG 624
N.CM.2004.04CM-1131-03 CA---CC-G--CTTA-T--AC-A--G-----G-----A---A-A--GA-AA-GGAA.....................................................................CAGCACAAGCCT......GAGGCA...---AAT-CAG------GG 623
N.CM.2006.06CM-U14296 -A---C--G--C--A-T--AC-A--------G---M--R--A-AS-GA-A--GGAM.....................................................................CAGCACAAGCCC......GAGCCA...---AAC-CAG--A---AG 622
H1N.CM.95.YBF30 -----C-----C-CA----AC----------G---------A-A--GA-A--GGAA.....................................................................CAGCACAAGCCC......GAGCCA...---AAC-CAG------GG 710
H1P.FR.06.RBF168 -AG-G--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGCAG.............................................................................................-G--G-AAGA-AGC-C--... 613
H1P.CM.06.U14788 -A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGCAG.............................................................................................----G-AAGA-AAC-T--... 620
CPZ.CD.90.ANT --GA-A-------------AG-AC----CG-TA-A-CAG-GA-AATGA-AGT-.......................................ATGCAGACACAAGCAGAAACAGGAAGTAGCCAAACCGCAAGCAGAGG--TGCT-CT-CGGCTGCTC-T-TT-AACAA- 555
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AC--C---G--G-------AC--A----A-----AC--C-TA--A--C-C--T........................................................................GGAGAACAAGTA-GA----A-G----C-C--A-A-CA-T-A-AGC 720
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----CCCAG-------T--A--A-----------TC--C--C-A.............................................GAAGCGCAGCAGAAAGGAAAACAGGAAGTGGCTGCAGCTACCGCCGACGGT.............................. 704
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A-----AG-GG-------AC-AC-G------C-G--AC-GA-A-CT-CCGTGAACCCA............................................................................................................... 688
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 AC---A--G--C-GA-T--AC-------------A--AT--AGA--GA-AATG..............................................................................AAAGCAG-AC---AAG-ACCTG--C--G-A--------- 691
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A--C-C------------------G--------T-CAC--ACA-C--TTAG-................................................CAGAAACAGCAAAAGGAAAAGGAA.......................................-----T 689
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -A--TAGAG----------A--A--G-----------AC----A----T---GCAA.......................................................................................-AA-GC---GTGAA-GTAA--CAG-A- 688
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -A--TCCAG-GG-------AC--C-G------ACT--AC-GA-A---ACAGCGGCC................................................................................................CGR-A----G---TG--C 702
CPZ.CM.98.CAM5 -A--CC-AG--G-G-----AC--C-----C--TCA--AC-GA-A---ACAGTT..........................................................................................GCCGCCC--G--CAGG-AGTG--CCA- 836
CPZ.GA.88.GAB1 AC--CACTG--G-------AC--A-----C----AC--C--A--CGGC-T--T................................................GGAGAACAACAGAGCAAAACTGAA...............-GT-ACTCAGG--GCCGTG-AGGG-G---C 1204
CPZ.GA.88.GAB2 -A-----AG--G----T--AC--C----C---C-A---T-GA-A---TTTGTGCAAAAG.................................................................................G---CAGCA-C-GC-CAGG-AGC------- 521
CPZ.US.85.CPZUS --G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TA..........................................GTGCAGTTGCAGAAACAACAGGAAGAAAAAGAA....................................---CAGCA- 1194
CPZ.TZ.2001.TAN2 -AGA-A-AG--C-T-----GG-A-----AG-TA-A-TTG-GA-A-TGA-A-T-AGC.....................ATAAACAAAAACAACTCCGCAGCGGCATCTAGCGGACAAGGTCAGAATGCAGGAGGAAGGG-A-C-GTGCCATCT-GT-ACA-TACT-A-AAT 771
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -AGA-A-AG--C-------GG-A-----AG-TA-A-TTG-GA-A-TGA-A-T-AGG.....................ATGCAGACAGACAACTCCGCAGCGACATCTAGCGGACAAGATCAGAATGCAGGAGGAAGGG-A-C-GTGCCATCT-GT-GCA-TACG-G-AAT 771
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -A--T--TG--TC------TC--C----C-----A--AT-TA------TCATGTCA................................................................................................---AG-A--TC--ACAGC 695
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -A--T--TG--TC---T--TC--C----C-----A--AT-TA------CCATGTCA................................................................................................---AG-A--TC--ACAGC 694
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -A-----TG-CTC---T--TC--C----C-----A--AT-TA------CCATGTCA.................................................................................................................. 596
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 AAG-GA-AG-G-G------AG--------A--C-AT-TG--A--A--C--TGCCATCTA.........GAGGACAGAGAA.........GATAGTGCAGCAGAA......AAA...GAAAAAGGTGCCACA....................................... 375
RCM.CM.SIVagi-00CM312 AAG-GA-AG-G--------AG-A-----AG-GC-GT-TG-TA--A--C--TGCCATCTA.........GTGGAGAAAGAG.........GATACTGCAGGAGAA......AAA...GAAAAAGGTGCCACA....................................... 375
RCM.GA.x.GAB1 AAG-GA-AG-G--------AG--------G---CA--AG-GA-A---TGCTGCCATCTA.........GTGGAAAAAGCA.........GAAAATACAACAGAA......AAA...GAAAAGGGAGCAACA....................................... 586
RCM.NG.x.NG411 AAG-GA-AG-G-----T--AG-------GG-G-CGC-TG--A-AA-GC--TGCCATCTA.........GTGGACAAAGAT.........GAGAATGCAGGAGAA......CAA...GAAAAAGGAGCCACA....................................... 586
H2A.DE.x.BEN AAGAGA-AG-G-----T--TG-------AAAG...--AC---CAC-GAGA--TCTAGTG.......................................GCAGAAACTGGAACTGCAGAGAAA....................................AT--C-AATA-- 1465
H2B.CI.x.EHO AAGAGA-AG-G-----T--TG-------AAA-...-------CAC-GCGA--TCTAGCA.......................................GCGGAC.........ACAGAAAAA....................................AT--C---TATG 1433
H2G.CI.92.ABT96 AACAGA-AG-----C-T--TG-A-----AAA-...C-AG---T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTAGAAACTGGAACTACAGAAAAA....................................GT--CT--CA-- 828
H2U.FR.96.12034 AAGAGA-AG-G---C-T--TG-------AAAG...C------TAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GTGGAAACTGAAACTGCAGAAAAA....................................AT--C---CA-- 944
SMM.SL.92.SL92B AA--GA-AG-G--------AG--------AAG...--A-C--TAC-GAGC--TCTAGTG.......................................GTAGAAAGTGGAACTGCAGAAAAA....................................TT--C---TCA- 855
MAC.US.x.239 AAGAGA-AG-G---C----TG-------AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAACAGAAACT....................................AT--C-AA-A-- 1415
Gag E__E__K__V__K__H__T__E__E__A__K__.__Q__I__V__Q__R__H__L__V__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__E__T__G__T__T__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__M__P__K__T_
STM.US.x.STM AAGAGA-AG-G---C-T--TG-------AAAG...C-AG-G-TAA-GAGA--TCTTGTG.......................................GTAGAGACTGGAACTGCAAACAAA....................................AT--CT--CA-- 1071
MNE.US.x.MNE027 AAGAGA-AG-G---C----TG-------AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAGCAGAAACT....................................AT--C-AA-A-- 895
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -TC-CC-A---G-G-----AG-A-----AAAGA-GGCAG--A-ACTTAGAATTGCTCAAGTAGAAGCAGAGGACCAATTAGAAATGCAGGTCCTGCAGAAAAAAGCAGAGGCGGAAGCAGCAAAGAAACAAGGGGCAGTATC-GC-C-AGCCC--C--GCC--G-TTCA- 1076
DEB.CM.99.CM5 ACC-CTC-G--G----T---G----G--AAA-A-GGCAG-G-CTAG-AG-AT-AAGCAG.........GCAGAGCAGGAGGAAGAGTTAGAGATGGCATTAATTCAGAAGAAAGCAGAAAAGGAGTTAGAGAAAAAG......CAG--A-CTC-G.........------ 907
DEN.CD.x.CD1 -AT-G--AG-GGC---T--AG----G--AC--AGAG-AG--AGAA-GAGAAT-GGTGCA.........AAAAAGAAGAACATAGTTATTGGCAATGCAGACCAAGGAGATGATCAGCCTCCACAGGGAGCCGCGGGA...GGTG-C-GCTCCGCG-A---AGG---CT-T 910
LST.CD.88.447 -----A-AG--GC-------C-A------A-GC-A------A-AAT---A-C-ACTCAG.........GAA................................................................................................... 333
LST.CD.88.485 -----A-A---GC-A-----GCA------A-GC-A------A-AAT---A-C-ACTCAG.........GAA................................................................................................... 333
LST.CD.88.524 -A---AGAG-C--T--T--AC-------AA-TA-T--AG-GA-AATT-----GAACAAA............................................................................................................... 330
LST.KE.x.lho7 -AG--AGA---TC------TC-------CA-CAGT--AG--A-AAT---A-C-GCACCA.........GAAGCAGCAGGGAAG...AAA................................................................................. 1423
SUN.GA.98.L14 -C--TCCAG----------AC----G---C--A-A---G-CAGACT-----C-GCAAAA.........AATGAAGAAGCACAA...GCT................................................................................. 1410
MND-1.GA.x.MNDGB1 -T-----A--T--GAG---AC-A--T------A-A--AT--A-A-TCATAAC-AGAAAG.........GAAGAAAAGCAG.........GAGGATGAA........................................................................ 800
OLC.CI.97.97CI12 -CC-TCCAG---G-A------TA--G--AAA-A-G-G-G-GA-A-TGA-AG--..................................................................................................................... 1029
WRC.CI.97.97CI14 -A--TCCATGT-G-A-T---C-A-----AAA---A---G-CA-T-T---A--GAAAAAA.........CCA................................................................................................... 1380
WRC.CI.98.98CI04 -T--TCCCTGC-CCA-T---C-------AAA---A---G----A-TGA--G-TACAAAA.........CAGAAAGAAAAGCCT....................................................................................... 1398
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AC--TC-AG---GT--T--TC-A-C---AA-TA-A--------A-TGAG--C-AGAGAA.........GAAAAGGCA............................................................................................. 342
MND-2.CM.98.CM16 AAGAGA-AG---C---T--AG-------GAA---G--AG--A-AC--A---TCCATCTA.........GTGGCCGAAAAG.........GAAAATGCAGCATCAGAA...AAAGAACAAAGA................................................ 1108
MND-2.GA.x.M14 AAG-GA-AG---CT--T--AG-A--G--AAA-A-G--AG----AC--TGCTTCCATCTA.........GCGGCCAAAGGA.........GAAAGTGCAGCCTCAGAA...AAAGAAGAGAAA................................................ 1032
MND-2.x.x.5440 AAG-GA-AG---C---T--TG-------AAA---G--AG--A-AC--CG-T-CCACCTA.........GTGGTTGAAAGA.........GAGAATGCAGCCTCAGAA...GAAGAAAAAGGAGCA............................................. 668
DRL.x.x.FAO AAG-GA-AG---C------AG--------G-TC-A--AG--A-AC--C-CTGCCATCTA.......................................GTGGAT......AAA...AATGAGAATGCAGCT...........................TCAA--AAT-A- 656
MON.CM.99.L1 -T-----A--TG-G-----AG-AC-G---AAGC-GC-AG--A-AATCAG-TGTCACTTA.........GCAGGGGAACAGGGA...GAACAGAAA..................................................................GCT-----C 807
GSN.CM.99.CN166 AC---C--G-GG-G--T--AG--C-G---AAGC-GC-AG-CAG-AT-AGATGTCATCTA.......................................GAGGAGACCAAGGGT...AAAGAAAAGCAG..............................A-TA---ACC-C 820
GSN.CM.99.CN71 AC---TG-G--G----T--AG--C-G---AAGA-GC-AG-TC--AT-AG-TGTCATCTA.......................................GTAGGAACAAAAGAG...AAAGAAACACAG..............................A-CA---ACC-C 826
TAL.CM.00.266 -T-----C--TG-G--T--AG--C-G--CAAG-CAG-AG--AG-A--CGCTGCCACCTA.........GGGGAGAAAAAGGAA...ACAACAGAGGAGGAAAAA...............................................................-T- 1031
TAL.CM.01.8023 -T-----A---G-G--T--AG-AC-G--CAAG-CAG-AG--A--A--CGCTGCCACCCA.........GTGGAGAAAAAGGAG...GAGAGCAAGGGA...................................................-C--C--AG---GG-----TC 529
MUS-1.CM.01.1085 A-G-GC-TG-GG-------AG----G---AAGA-GC-A--CAGA-C-AG-TGCCATCTA.......................................GAGGAGAAAAAGGGAGAAAAAGAA................................................ 803
MUS-1.CM.01.CM1239 A-G-G---G-GG-------AG--C-G---AGGA-GC-A--CAG-AT-AG-TGTCATCTG.......................................GCGGACAAGCAAGGGGAA...GAA................................................ 802
MUS-2.CM.01.CM1246 ACG--ACAG-G--------AG----G---AA-A-GC-A--TAG-AT-AG-TGCCACCTA.......................................GCGGAGAAAAAAGAAGACTCAAAAGGA............................................. 877
MUS-2.CM.01.CM2500 A-G-GAGCG-GG-------AG----G---AAGA-GC-A--CAG-ATGAG-TGTCATCTA.......................................GGAGAGAAAAAAGAACAACAAGAACAG............................................. 836
SYK.KE.x.KE51 AA-A---CG-GG----T--GG-AC----AAA-C-G--AG-GA-A--G-CTTGCAATTGG.........GAAGATGAGGAAACA...GTGACATCTAGTGGCCAAAAAGAAAATAGCAACGACACAGCG............-C-TC--GTGGC-G--A-GGAA--ATGCAG 851
SYK.KE.x.SYK173 AA-AG--AG--G-------TG--C----AAA-C-G--AG--A-A----CATGTAATTGG.........AAAGATGACCCACCA...GCGACATCTGGTGGACAAAGTGAAAATAGCAGTCAAAACATG...GCTAGTG-G-C-TC--GTGGCC--AAGGTAGT-CAGCAG 1223
GRV.ET.x.GRI_677 AACAGA-AG-G--------AG--------G---TA-CAG-TA--C--C-CT-CCATCTA.......................................GTGGAC......AAAAATGAGAAAGCAGCT.................................A--AAGAA- 1259
SAB.SN.x.SAB1C AA---A-AG-G-----T--AG-------AAA--CG--AG--A-A--G--AGTGCCAGCA.........GAAATGACAGAA.........AGTGCCACAGCGACATCTAGTGGCCAAACTAAG...........................G--CTGCAGGCAA--AAGAA- 1412
TAN.UG.x.TAN1 AACAGA-AG-G-----T--AG-------AG-G-TATTAG--A-AC--CGCTGCCATCTA.......................................GTGGAA......AAA...GAAAAAACTGCAGCA.........GCGCCATCTGGTGGCCAG------AATTAC 1285
VER.DE.x.AGM3 AT-AG--AG-G--------AG-A-----AG---CA-TAG--AGAC--TGCTGCCATCTA.......................................GTGGAG......AAA...GAAAGAAATGCAGAAAGAAAT-CA-C-GAG-CATCT-GT-G---AA-GAA-AAT 823
VER.KE.x.9063 AACAGA-AG-G--------AG-------GG---CA-CAG--AGAC--TGCTGCCATCTA.......................................GTGGAA......AAG...GAAAAAAGAGCAACA.........G-GCCATCT-GTGG--A-A--A--AGTAAC 1325
VER.KE.x.AGM155 AA-AGA-AG-G--------AG------------CA-TAG--AGAC--TGCTGCCACCTA.......................................GTGGAC......AAA...GAAAAAACTGCAGTT.........-CGCCACCTGGTGG-CAG---A--AATAAC 1314
VER.KE.x.TYO1_patent AACAGA-AG-G--------AG-------AG---CA-CAG--AGAC--C-CTGCCATCTA.......................................GTGGAA......AAA...GAAAAAAGTGCAACA.........G-G-CATCT-GTGG-CA-A--A--AAT-AC 1322
COL.CM.x.CGU1 AATGGA-T--TG-G-----TC-A--G--AGA-A-G--AG----A----CTT-TAAAAAG.........CAGGCCATGATAGAA...ATGGCCAGCAAGGAGGAGGAGAAAGCAAAA...................................................... 975

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2011
237



PLVComplete
Genomes

PLV
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
H1B.FR.83.HXB2 GCTGACACAGGA...CACAGCAATCAGGTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATT 1313
Gag _A__D__T__G__.__H__S__N__Q__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L
H1A1.UG.85.U455 ---A--------...............AG---T-----------C--------A--TGCA--A------CCA-----C------T----------G--C--G-----------G--------------C--------------------A-------------------- 768
H1C.ET.86.ETH2220 --A-CTGACA--.........GGAA---A---T--------T--------------T--G---------------------C--------G----------G-----------------------G--A-----------------G--A------------A----T-- 687
H1D.CD.84.84ZR085 ----G-------...A------GC-----------------T--------A------C-A--A--------------C------C----------------G--C---------------A-------A----------A---------A-------------------- 830
H1F1.BE.93.VI850 -------A---G...............-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC-------------------------------G--GA----------------T-----------A-------------------- 656
H1G.SE.93.SE6165 ATG--T-A----...A-------C--A--------------T--------------TGCA--A--------------C---------A-------------G--------------------------A-----C-----T--------A-------------------- 716
H1H.CF.90.056 -----T-AG-A-...A-AGA---CA-------T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C-----------------G--C-----------------------------A--------T-----------A-------------------- 660
H1J.SE.93.SE7887 A------A-AA-...G---A--G---------T--------T--------------TC-G--A------CC------C------C----------------------------------GA-------A--A-------------------------------------- 636
H1K.CM.96.MP535 --A-CT............GA---AGG------T-----------------A-----TC-G-----------------C------C----------------------------G--G---A----G-----------------------A------------A------- 512
O.BE.1987.ANT70 ---A-GGA--ACACAAG-GCA-GG----CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A--------------------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG----- 1359
O.CM.-.BCF06 ---A-GGGG-A-ACAAGTTCA--G---ACA--T------------G----AGCA--TGCG-----A--------------A---C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T------ATG----- 1357
O.CM.1991.MVP5180 ---A-GGA--A-ACAAG-CCT-GG---ACA--T-----------------AACA--TGCA-----A--------------A-----C--C--C--G--------------------G-C---------------C--T-A---T---A-T--T--T------ATG----- 1333
O.CM.1996.96CMA102 ---A-GGA--ACACARG--CA-GG---ACGG-Y---------------A-A--A--TGCA-----A------------------C-C--C--C-----------------------G-C---------A--A--C--T-A---G---A-T--T--T-----CATG----- 788
O.CM.1998.98CMABB141 ---A-GGA--ACACAAGTGCA--A---ACAG-T--G---------G----A-CA--TGCA-----A------A-------------T--C-----G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T------ATG----- 789
O.CM.1998.98CMABB197 ---A-GGA--ACACAAG-GCA--G---ACGG-Y---------------A-A--A--TGCA-----A--TCA----------S--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG----- 738
O.CM.1998.98CMU2901 ---A-GGA--A-ACAAGTGCA-GG---ACGG-T------------G----A-CA--TGCG-----A------A-----------C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG----- 791
O.CM.1998.98CMU5337 ---A-GGA--ACGCAAG-GCA-GG---ACGG-T------------G----A-CA--TGCA-----A--T---------------C-C--C--C--G--C-------------------C------G--A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG----- 791
O.CM.1999.99CMU4122 ---A-GGA--ACACAAGYGCA-GG---ACGG-T---------------A-A-CA--TGCA--A--A--------G------C----C--C--C--G-----G--------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG----- 789
O.FR.1992.VAU A--A-GGA-AACACAAG-TCA--G---ACAG-T------------G-----GCA--TGCA-----A--------------A---C-C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C--T-A---T--GA-C--T--T------ATG----- 867
O.US.1999.99USTWLA AA-A-RGA--ACACAAR--CA--G---ACA--T------------------ACA--TGCG---R-A---GCT---------C--C-C--C--C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--C--T------ATG---C- 778
O.US.-.I-2478B ---A-GGA--ACACAAGTGCA--G----CAG-T--G---------G----ATCA--TGCG-----A------A--------C----C--C-----G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG----- 1360
N.CM.1997.YBF106 A-A-CGG-G-C-GCT...GA--GCAGTA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A---------------C-GC-GA-------------------T------------A----G--A-----C--T-AT------A-A-----A------ATG--C-- 878
N.CM.2006.06CM-U14842 ...-CAG-G-C-GCAGTAGAT--CAMCA----TAGG-----T---C--A-C-----TGCT--A--A---T-----------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T--T------A-A-----A------ATG--C-- 790
N.CM.2002.DJO0131 --A-CGG---C-...GCTGAT--CA-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C-- 798
N.CM.2002.02CM-SJGddd --A-CGG---C-...GTTGMT-G-A-TA----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A---------A--------C-GC-GA----C-----C--------T-----------GA----G--------C--T-AY--------A-----A------ATG--C-- 791
N.CM.2004.04CM-1015-04 ...-CAG-G-C-GCAGCTGAT--CA-TA----TAGG--C--T---C----C-----TGCT--A--A--------------TC-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C-- 791
N.CM.2004.04CM-1131-03 ...-CAG-G-C-GCAGCTGAT--CA-CA----TAGG-----T---C----T-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C-- 790
N.CM.2006.06CM-U14296 --A-CGG---C-GCT...GAT-GCA-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A--C------------C-GC-GA----C--------------T-----------GA-------A-----C--T-AT--------A-----A------ATG--C-- 789
H1N.CM.95.YBF30 --A-CGG---C-...ACTGAT-GCA-TA----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A--A---------------C-GC-GA----C-----C--------T-----G-----GA----G--------C--T--T--------A-----A------ATG--C-- 877
H1P.FR.06.RBF168 ............GAGGG-----C-GGAACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------ACC----T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C----A---T---A-T--C--T------ATG--C-- 771
H1P.CM.06.U14788 ............GAGGG-----C-GGAACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------ACC---AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C----A---T---A-T--C--T------ATG--C-- 778
CPZ.CD.90.ANT CAGTGGTGTCAGCGA--TCTT-G-GGC-AAG-GAG---------C--CA-AGT-G-TGCAGGA--AAT-GCAAGG------C-AC-GA----A-----C--------C--------GTGT-----------AAA-----AT--------C--C--T--------T--T-- 725
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AGAC-GGGC-CTAGTGCTTC-TC-GGCACT--TGGG--------------A-----TGCT--A-----G---------ACTC----C--C--------C-----------------------G--------------T-AT--T--G--A-----A-----------TC- 890
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..................-CT-GCACT-----TAGG--C-TT--------AGCA--TGCT--------G-----------AC----C--G--------------------------------------A-----A--T-----------A--T--------CATG--TC- 856
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ......GA-CAGGGTG-A-CACCATCA-CT---GCG--C-T----G----A-GA---GCT-----A--GT--ACG---A-TC-A--------C-----CC-------C----------C---------A--A-------AT-----G--C-----A-----CATG----- 852
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -GG-CAG-G-C-GCA-CTGAA-GCAGTA----TAGG--C--T---C-G--A--A--TGCT--A------------------C-GC-G-----C-----C--------T-----------G--------A-----C--T-AT--------A-----A------ATG--C-- 861
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --A-C-G-G-C-AGGG---ATG-CAGT-GT---AG---C------------ACA--TGCA--A-----GCC------C------C-C--------------------C-----C--G-----------A-----A--T-----------A-----------CG----C-- 859
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --C-CGG-G-C-GAC-C----GGCGGC-AG---AG---C-T---G-----AACA--TGCT-----A--------C------T-GC-C-----C-----------------------------------A-----A--T-----------C------------ATG--TC- 858
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 CAACCACAGCCGCAG--AGA--GCA-T-----TAG---C-T---AG----A-----TGCA--A------T--A-G------C----G--------------------T-----T--G-----G-----A---AA---T-AT--------------A------ATG--CC- 872
CPZ.CM.98.CAM5 C-GC-GCA-CAGCAG--GGAA-GCAGCA-A--TAG---C-----A-----A-----TGCA--A--A------A-------------G--------G--CC-------T-----C--G---A-------A---AAC--T-A---------A-----A------ATG--CC- 1006
CPZ.GA.88.GAB1 AG-C-AGGC-CTAGTGC-TCTGC-GGCA-T--TGG---------CC-C--A--A--TGCT--A-----G-----G-----------C-----C-----C--G-----------------G-----G--A-----A--T-----T--G--A-----A-----------TC- 1374
CPZ.GA.88.GAB2 AAGC-A-GT-AGTCAA---C--C-G--A-A---AG---------AG-G--------TGCA-----A--G---A-------------G-----C----------G---C-----T----C---------A--A--C--T-----------C--T--A-----CATG--T-- 691
CPZ.US.85.CPZUS CAG--GG--A-TGGC...--T--CATT-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-- 1361
CPZ.TZ.2001.TAN2 A-A-GG-G-AC-ACAGCG-CACC-AGC-GA--TAG-TTA-----A---A-AACTG-TGCG-----AGTCGCAAGG------C-TC-T------------C-C-----C---------AC---G--G--C--A-GG----AA--------A-----A------------C- 941
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --A-GG-G--C-ACAACG-CACC-GGT-GA--TAG-GTA-----A--TA-AACTG-TGCA-----AATCGCAAGG------C-TC-T------------C-C-----C--------GAC---G--G--A--A-GG--T-AA--------------A-----C-----GC- 941
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 CGCCCT..................G-AACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G-----C------C-GC-G--T--C--G---C-------C-----G----CG--------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG----- 847
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con CGCCCT..................G--ACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G-----C------C-GC-G--T--A--G---C-------C-----G----C---------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG----- 846
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con AAAAGA-AGTC-GACAG-C--CC-G-AACA--T--G--C--T--AG-G--AACA--TGCG--A-----G-----C------C-GC-G--T--A--G---C-------C----------CG--------A-----C----A-------A-A--T--T-----CATG----- 766
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ............GCGACATCT-G-GGCCAA-AAGG---------A---A-AACAGTA-AT...CA---GCCA-AG--C---C----T-----AC-G--AC-T-----T-----G-----G-----------AAAG--TG-GG-T------G-G-----------G---C- 530
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ............ATGACATCT-G-GGTCAA--AGG---------C-----AACA-TT-AT...CA---GCCA-A---C---C-T--T--T--C--G--G--G-----C-----G--G--G--T--G--A---AAG--TG-AG-------AG-G-----------G---C- 530
RCM.GA.x.GAB1 ............GCG-CACCT-G-GGACAA--AGG------T------A-TACT-TA-AT...CA---GCCT-AG---A-TC-T--------A--G---C-------C-----C--G--G-----G-----AAAA---TCAG-------AGCG--------C--G---C- 741
RCM.NG.x.NG411 ............GTGACATCT-G-GGACAA--AGG---------A-----AACA-TT-AT...CA---GCCT-A-------C-A-----T--------A--------T-----------------G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--T--------G---C- 741
H2A.DE.x.BEN AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G-GG-AAA--AGG---C-----CG-GCAA--AGCGGGT...--CA-CTAT--C---GT-C-AC-GAGC--CC-----C-----------------T----G--G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C- 1632
H2B.CI.x.EHO AG-A-AC--A-TAAA-CA-CT-GC-GCC-A......GC---T--AG-GCA---A-TAGCT...--CA-TTATTCC--C-T-C-GC--AGC--CC----C--------C---------T--------------AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C- 1594
H2G.CI.92.ABT96 AGCAGAC--AT-GCA-CACCT-G-GGCAGAG-AGG---C-----AG-GCA---AGTAGG-...--CA-CTAT--T----T-C-AT--AGT---C-----------------------T-G--------A---AAG---G-GG--------G-G--AGGA---CAG--GC- 995
H2U.FR.96.12034 AG-AGAC--AC-GYT-CACCT-G-GGC-G---AGG---------GG-GCA-----TAGGT...--CA-TTAT-CC--C-TAC-TC--AGT--------AC-C-----C---------C-G-----G-----AAAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C- 1111
SMM.SL.92.SL92B AGCAGAC--AC-GCT-CACCT-G-GGA-GA......--C--T--AG-GCA---AGTAGGA...AATA-TTAT--G--CACTC-AC-G--C--AC-G--AC-C-----G-----C---C-G--------A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C- 1016

Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
MAC.US.x.239 AG-AGAC--AC-GCA-CATCT-GCGGCAGAG-AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTAT--C--C-T-C-AT--AGC--G-----A--------C---------T-GA----G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C- 1582
Gag _S__R__P__T__A__P__S__S__G__R__G__G__N__Y__P__V__Q__Q__I__G__.__G__N__Y__V__H__L__P__L__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__L__I__E__E__K__K__F__G__A__E__V__V__P__G__F__Q__A__L
STM.US.x.STM AG-AGAC--AC-GCA-CACCT-G-GGCAGAG-AGG---------AG--CA---AGTAGG-...--CA-TTAT--C--C-TAC-AT--AGC--A-----C--G--------------GT----G--G--A---AAA--TG-TG--------G-G--AGGA---CAG---C- 1238
MNE.US.x.MNE027 AG-AGAC--AC-GCA-CATCT-G-GGCAAA--AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTATACC--C-TAC-AT--AGC--G-----A--------C---------T-GA----G------AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C- 1062
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 T-A-CAG-CCC-CAA--GG-A-CAGTA--A--GGGC--C-----A--CC-CAGAC-AGGG...--A--GTAT--G---AT-C-TC--AGT--A--G-TAG----AA-T---A----T-C------G-----AAAG---TC------GA-AG-C--TC-T--CCA--TTC- 1243
DEB.CM.99.CM5 --A-CAGACAC-CAG--A-AA-CAA-CCAACCAGCT----TT--A--CC--AGAC-AGGA...CA----TAT------AT-C-TT--AGT-----G-T-G-G--AA-C---A----T-C---G--G--A---AAA--TTC------GA-AG-G---C-A---CA--T--- 1074
DEN.CD.x.CD1 --G-G-GG-A-TTCCTTT--AG---CAAATTCT--------T--A--T--CAG--CAGCT-----A---TATCAG-----A---T--AGTA-C--GGTG-----AA-----A-T----AG-----G--C-GAAAA--TTCG-----GA-AG-G--AC-A-----G-TCC- 1080
LST.CD.88.447 ...............G-A--GC-G-CTAAA--TGGC-----T--AC-C--CAGAG-A-AT...CA-AG-TG------CACAC-AT-G-----------AA--C-AA-T---------A----------T-GA-GA-GG-AG------ACAG-GG-A--------T--CC- 485
LST.CD.88.485 ...............G----GC-G---AAA--TGGC-----T--AC-CA-CAGAG-A-AT...CA-AG-TG------CAC-C-AT-G-----------AA--C-AA-T---------A----------T-GA-GA-GG-AA------ACAG-GG-A--------T--CC- 485
LST.CD.88.524 ..................CCTGTG-CA-AA--TA------TT---T-GA-TAGAG-A-AT...CAAAG-TG---C---ACCC-TC-------C-----AA-TC-AA-------G---A----------T-G--GA-GG-AG------ACAG-GG-T-----------TC- 479
LST.KE.x.lho7 .....................C-A---ACAG-GGG------T--CC-GA-AAGAG-A-AT...CA-AG-TG-------ACAC-TT----G--C-----AA--C-AA-------G---A----G-----C-GA-G--GG-AA------ACAG--G-A-----------C-- 1569
SUN.GA.98.L14 ..............................TCT-------TT--AG-GCA-AGAG-GGGA...CAAA-TTACA-T------C-TC-C--G--------AG-GC-AA-------G--GA----G----------GA-GG-AA------ACAG-GG-A------G----T-- 1547
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..............................--TA-G----T----G--CAAAG-G-TGCAGCA--A--GTATCAGT--ACTC-A---AGT-----G-T-A--C-GA-----------AC---G-----A---AAG-GG-AA--G--G--C--C--TC-A--C-------- 940
OLC.CI.97.97CI12 ..................-AG--AG-A-AGCAGTT-GCCATG--A---A-CAGA--TGCT-----AATCT-T-AG---GT-C-GC-GG-TA-------CC-GC-AAGT----------C-T-G-----C-G--G---T-AAT-----A-AG-G--TC-A-----T--G-- 1181
WRC.CI.97.97CI14 ..............................TCT--G---ATG--AG-GC--AGA-CAGCA...CAAGGGCCTCA-TGGG-CC--T-G-----------AA--C-AA-------G---CATA-T--G--T-G--GG--TG-AG-----AGTG-T--AT-C---G----TC- 1517
WRC.CI.98.98CI04 ..............................TCT-----CATG--AG--T--AG--CAGCT...CAAGG-CCTCA-TGGG-TC-TC-G--T--A-----CA--C-GA-T-----G---CACA----G--T-GA-GC--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T-- 1535
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..............................TCAGTG---ATG--AG-CC-TAGAGGACCA...CAAGG-CCACA-TGGG--C-TC----C--G--G--CA-TC-AA-----------CATA-------T-G--GA--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T-- 479
MND-2.CM.98.CM16 ......G--AT-GTGACACCT-G-GGCCG-TCAA----------A---CA-ATA-TA-AT...CA-ACCCCA--C-------GA--T-----GC-C--GC-G-----G---------TGCA-----------AAG--T---------A-AG-G--------CAT---C-- 1269
MND-2.GA.x.M14 ......G--AC-GCGACACCT-G-GGCCG-TCAA-------T-----TCA-ATA-TA-AT...CAAAC-CCA--G-----A-GA--T-----A--------------C-----C---TGTA-T--G--A---AAA-----T------A-AG----T-----CAT---CC- 1193
MND-2.x.x.5440 .........AC-GCGACACCTGC-GTTCG-TCAA----------C--TCA-GTA-TA-AT...CAAAC-CCA----------GA--T-----A-----C--G---------------TGTA----G-----AAAG------------A-AG-G--T------ATT--C-- 826
DRL.x.x.FAO AA--GGGA-AC-GCGACATCT-GCGGCAGGTCAAG---C-----C--TCA-GTTGTT-AT...CAA--GGCA-----C-----T--T-----A-----C--------C-----G--G---A-T--G--A---AAG-----TG--------G-G--T-----C-TG--CC- 823
MON.CM.99.L1 --G-C-G-TCC-CCAACAG--GGCGTACC---TGG---C------G-C---AGA-CACAGGG---AGGCT-CCA---------AG-GGAG---C-GCTCC-C--GA--------C-G--CA-T--G------AAA--TGC----------G-GG--C-C--CCAG--TC- 977
GSN.CM.99.CN166 C-G-GGG-C-C-GGGGGACAGGCGGTA--T--T-----C------G-GA-TAG---TGC---A--A--GTATCA----------C-CAATAG-----T-C-T--GA-T-------GCA----G--G-----AAAG--TGCT-----GACAG-TG--T-----CAG--T-- 990
GSN.CM.99.CN71 C-A-GGG-C-C-GGGGGACAGGCGGTA--T--T--G--C-----C-----TAGA--TGCT-----A--GT-TCA---C------C-CAACAGC---GTCC-T--GA-T-------GCA----G-----A---AAG--TGCT-----GACAG-CG-TC-----CAG--TC- 996
TAL.CM.00.266 AGAA-GG--AC-GTGACATCT-G-GGCCAA-CAGG---------C---A-AAGA--TGCA---CA---GTATCA---------AC-G--------GCTGC----GA-----A-TGCCACTA----G-----AAAA--TGC---T---ACAG-GG-GC-C--C--G---C- 1201
TAL.CM.01.8023 AGAAGTG--AT-GTGACATCT-G-GGCCAT--TGGG--------C--TA-AAGA--TGCA--ACAA--GTATCAG---------T-G-----C---CTGC-G--AA-----A--GCCACTA-------A---AAA--TGC------GACAG-GG-GC-T--C--T---C- 699
MUS-1.CM.01.1085 .........TC-CAAGCGCAGGCAGCT...--TGCC--C-----AG-CA-AAG----GCA--A-----GT-CCA----------C-CAATG------TA-----AA-------GTC-A----G--G--A---AAA--TGCTG-------TG-GG-A------CAG----- 961
MUS-1.CM.01.CM1239 .........AAGACAGCACAG-----AACT--TGCT--------C--CA-AAG----CCA-----A---T-TCA---C---T--C-TAATG------TC-----GA-------GTC-A----G-----A---AAA--TGCAG-------AG-GG-A------CA----C- 963
MUS-2.CM.01.CM1246 ...---T-----GCAA-AGC--CCACCAGTG----G--------AG-CA-AAGA-CAGCA-----A--GTATCAG------T-TC-TAGC-----GCTA-----AA-C------TC-AC------G-----AAAA--TGC---------AG-GG--C----CCAG--CC- 1044
MUS-2.CM.01.CM2500 AGA--TCAGCC-TCAGGAGCAGGGGCAAG---------C-----AG-GA-TAG--CAGCT--A---ACCTATCA-------T--C-CAGC--C----T------GA-C-----GTCCAC-A-T---------AAA--TGC---------AG-GG-TT----CCA---C-- 1006
SYK.KE.x.KE51 CTGCCAG---C-ATG-CATCT-G-GGC-G-TCAGG----------C--A-TAGA---CCA--AAAT---TG-A-T---GTA-GGG-CAACA-C--G--------AA-C------G-G-C---GA-CAGC--AAAA--TGATG-CTC-C--G-C--AC-A--CCA-ATT-- 1021
SYK.KE.x.SYK173 -AAA-ACA-AAGGCAGCA-CACCG-CACCT--AGG---C--T--AC-GC-CAGA--TCCT--AAAT--GTG-A-T---ACA-GAG-CC--GT---G---C----AA-------GG-G-CT--GA-CTCC--AAAA--TGATG--TCCA-AG-G--AT-A---CAG--TC- 1393
GRV.ET.x.GRI_677 AA---G---AC-GCG-CACCTGG-GGC-AATCAAG---------AG----AA-TC-G-AT...AATGCCTG------C---C-TT-G--T--GC-C--G--------G-----C---TGC--G--G--A--AAGG-GGG-AG-------AG-C--------CCA----C- 1426
SAB.SN.x.SAB1C AA---GC--AC-GTGACACCT-G-GGT-G-TCG-G---------C--T--CAGTGTT-AT...AAT---TG---C--C---C-AT-G--C--A--G--AC-T-----T-----------GA-T--G--A---AAG-----TG----G--AG-----------AGC--CC- 1579
TAN.UG.x.TAN1 AACACAG-T-CGACA-CT--TGGCAGA...CATGGT---------G----A--AC-G-AT...AAT---TG-------ACTC-TT-G-----AC-T--CC-------------T---AC---T--G--A--AAGG---G-GG-----A-AG----------CCA---CC- 1449
VER.DE.x.AGM3 -ACA-GGG--T-ACAGTGCCACC-GGT-G---T-------T---AGC-CAA--AC-GGGA...AATGC-TG-A-----GT-C--T-G-----AC-C--C--------G----------C------G-----AAAA---G-AG-----A-AG-G--------CCAG--T-- 990
VER.KE.x.9063 AGG--G---AC-GCG-CACCTGG-GGC...--T-------T---AGCGCAA--AC-AGGA...AATGCCTG-------GTTC-AC----C---C-C--A--------G----------C------G--A---AAA--TG-AG----GA-AG-G--A-----CCA----C- 1489
VER.KE.x.AGM155 A-A-GAGG-AC-GCGACACCTGG-GGC...----------TT--CGC-CAA---C-AGGG...AATGC-TG---G---GTAC-AC-T------C-C--CC------------------C------------AAAA--TG-GG-----A-AG----------CCA---CC- 1478
VER.KE.x.TYO1_patent AAG-GA-T--C-GCG-CACCTGG-GGC...--T--G----TT--AGCGCAA--AC-AGGA...AATGCCTG-------GTAC--T-G-----GC-C--C--------G----------C------G-----AAAA--TG-AG-----A-AG-----------CA---CC- 1486
COL.CM.x.CGU1 ..................-AGG-AGCA-AG-AATTGG-CATG--A-----AACAGGGCCT...CAAGGGCCA--G-----AC--C-GAGC--C--G--G---GGA--C-----T--GTGT-----G...GGA-GAA-TGCT--TTCCT--GCT--------C-T---T-A 1121
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H1B.FR.83.HXB2 ATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCAT...GCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAAC 1480
Gag __S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__.__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__
H1A1.UG.85.U455 ------G-----------------------T-TG-----G--TGT------------C--G-----T-----------------T-----------------------G-----C--GT-A------------...------------C--------------------- 935
H1C.ET.86.ETH2220 ------------------------------------------T-----------------------------------------C--------------G--------------C--GT-A------------...---------G-------------A--------C- 854
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--GC-A-----------G...---------G------------------------ 997
H1F1.BE.93.VI850 ---------G-----T--CAC---------------------T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A------------...---------GCCC----------------G---- 823
H1G.SE.93.SE6165 ------------------------------TCT----T----------------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GA--------CAA--G...---------T--C-------------A------- 883
H1H.CF.90.056 ------------------------C-----TG-T--------T-----------------------------G-----------T--A--------------------------C--G--A------------...------------C----------A---------- 827
H1J.SE.93.SE7887 ------------------G-----------T---------------A-A--------C--------T-----------------T--T--------------------------C--G--A--------A---...------------------------G--------- 803
H1K.CM.96.MP535 ---------------T---------C----------------------------------------------------------T--T--------T-----------------C--GT-A--C---------...-----------CC----------A---------- 679
O.BE.1987.ANT70 G-----G-----A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG...-T------GT-GC-------G-----A--G---- 1526
O.CM.-.BCF06 ------------TGTT--CT-T---A-C--T-----------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCA...ATG-----GT-AC-------G---C-A-----T- 1524
O.CM.1991.MVP5180 ---------G--TGT---CT-T---A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCA...ATG-----GT-AC-------G-----A--G---- 1500
O.CM.1996.96CMA102 G-----G-----TGTT--TT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G-AC----G--AGTA--------------A---------------ACT------A-A-CG...-T---A--AT-GC-------T-----A--G---- 955
O.CM.1998.98CMABB141 G-----------T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AGTA--------------A--G--G---------ACT--C---A-A-CG...-T------GT-AC-------G-----A--G--C- 956
O.CM.1998.98CMABB197 G-----G--G--A-TT--CT-T---A-T--Y--T--------TG-CA-A-------------G---TT-A-----A-----G--AGTA--------T-----A-----T--------GACT--C---CCA-CG...AT------GT-GC-------A-----A--G---- 905
O.CM.1998.98CMU2901 G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T-----------TG-CA-A--A----------GG---T-A---G--C----G--AGTA--------T-----A-----T---------AGT--C---CCAGTG...-T------GT-GC-------G--A--A--G---- 958
O.CM.1998.98CMU5337 G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T-----------TG-CA-A--A----------G---TT-A--GG--C----G--AGTA--------T-----A-----T---------ACT--C---CCAGCG...-T------GT-AC-------G-----A------- 958
O.CM.1999.99CMU4122 G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T------T----TG-CA-A--A--C-------GG---T-A---G--C-------AGTA--------------AT--------------ACT--C---CCAGCG...ATG-----AT-AC-------G--------G---- 956
O.FR.1992.VAU G-----G-----T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G-A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA...-T---A--AT-AC-------G-----A--G---- 1034
O.US.1999.99USTWLA ------------T-TTT-CT-T---A-C--TGTT--------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G-A--------AGTA--------------A-----T---------ACT--C---CCA-CG...AT---A--GT-AC-------G-----A--G---- 945
O.US.-.I-2478B G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AGTA-----------G--AT-G--G---------ACT--C---CCA-CG...AT------GT-AC-------G-----A--G--C- 1527
N.CM.1997.YBF106 G--------G--A--G--CTC----C----T-GT---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------G--G--G-----C--GAC--------CC-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--A--------C- 1045
N.CM.2006.06CM-U14842 G--------G--A--G--CAGT---C----T--T---T----T-----A--A-----C--G-----T-----G---C----G--TGT---------------A-----------C--GACA--------C-C-...-TG--A--A--AC-C-----G--A--A--G---- 957
N.CM.2002.DJO0131 G--------G--A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C-...-YG--A--AT-AC-C-----A--AC--------- 965
N.CM.2002.02CM-SJGddd G--------G--A--A--CTC----C----T--T---T----T-----T--A--------G-----T-----G---C-G--G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----A--A--A-----G- 958
N.CM.2004.04CM-1015-04 G--------G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC--------- 958
N.CM.2004.04CM-1131-03 G--------G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G---GT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------G- 957
N.CM.2006.06CM-U14296 G--------G--A--G--CGG----Y----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--CC-AC-C-----G--AC-A------- 956
H1N.CM.95.YBF30 G--------G--A--G--CTC----C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C--------GACA--------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C- 1044
H1P.FR.06.RBF168 G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---AT----GG----G------GTG--T-----A--G------------------ACA-----T-CT-C-...-T---A--AT-AC-------G---C-T------- 938
H1P.CM.06.U14788 G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG----G------GTA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA...-T---A--AT-AC-------G---C-T------- 945
CPZ.CD.90.ANT ---------G--A--T--T--T-----------------T--TG----T----AC-------G---------GG--C-------AGTA--------------A--T--G--------GT-A--C--CACT---...-----A--AG-ACAGG----A--AT-A--G---- 892
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G-----------TCTA--TTTG---G-T-----A-----G--TG-T--A-----------G-G----------G-TC---G----GT---------A------------------C-GA-------T--T---...--C--C--C--A--T-----A---C-A------- 1057
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 G-----------------T------C-------------------------------C--G-----A---------C-------AGTA--------------------G-----C--GC-C--------T---...-----A---G--C-------A--A---------- 1023
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------G--A--G--T-----CC-C--T--T--------T---A-A--A--------G--------------TC-------AGTA--------T--G-----T--G-----C--GACA--C--TACC---...-----------A--T-----A--A-----G---- 1019
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 G--------G--A--G--C-----C------------T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGTT--------------A-----G-----C--G-GA--------A---...ATG-----A--AC-------A--AG-A--G--G- 1028
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -G----------------T-----------T-----------T-----A--------C--G-----------G--C---------GT---T-----------ACA------------GC-------TA-C---...ATG-----A--A-----------A---------- 1026
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ------------------T--G--------------------T---A-A-----------G-----A--------C--------AGTG--------------------G-----C--GACA--C--TA-A---...--------A---C-T--------A-----G---- 1025
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 G-----G-----G--T--C--G---G-C--T--T-----T--TG-TA-A--A--G--C--G-G---T-----GG-------G--AGT---------------ACTG--------C--GACC-----T------...-----T--A--A--------A--AC-------GG 1039
CPZ.CM.98.CAM5 G--G--G-----T--T--C--G---G-C--T--T-----T--TG-C--A--A--G--C--G-G---T-----GG-T-----G--AGT---------A-----A-----G--------GC-A--C--T------...--------A--A--C-----A--AC-------GG 1173
CPZ.GA.88.GAB1 ------G------TTA--T--G---G-T---------T----TG----A-------------G----------G--C----G--AGT---T-----------C--C--G------C-CT-A-----CACT---...--T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G- 1541
CPZ.GA.88.GAB2 ---------G--A--A--C------G-G-----A-----G--TG-TA-A--A-----C----G---T-----GG-AC--------GTA--------A-----A--G--G---------T-A--C---T-A---...-----A--AG-G--------T--A--------G- 858
CPZ.US.85.CPZUS ---------G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC-----...-----C-----A--------G------------- 1528
CPZ.TZ.2001.TAN2 ---T--------A--T--TT-T--------T-GT-----C--TG-TA-T----A------G-----A-----G--A--G--G--AGT---------A-----A-----G----------CA-----Y-CT---...-----A--G--GCA-G-G--GAT-C-------G- 1108
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ---T--------A--T--TT-T--------T-GT-----C--TG-TA-T----AC-----G-----A-----G-----G--G--AGT---------C--G--A-----G---------CAA-----C-CT---...-----A-----GC--G----GAT-C-------G- 1108
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ---------GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-A-----G--AGT---------------A-----------C--GA----C--G-CAGTG...-TG--A---C-GC--GTG--A--AC----G--G- 1014
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ---------GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--T--------G-G---AT-A--GG-A-----G--AGT---------------A-----------C--GC----C--G-CAGTA...-T---A---C-GC--GT---A---C----G--G- 1013
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ---------GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-C-----G--AGT---------------A-----------C--GCA---C----CAGTG...-T---A---C-GC--GTG--A--AC----G---- 933
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 T---------TG--TA--TT-T---A----TCAA---T----TG--A-A--A-A--------G---TT-------AG-G-----AGT---------------A-----T------GCTAGA-----TAAT-TA......--A--AC-AC-TG----G---C-T-----G- 694
RCM.CM.SIVagi-00CM312 T-----G--CTG--TA--TT-T---G----TCAA--------TG-CA-A--A-A--------G---AT-A-----AG-G-----AGTA--A-----T-----A-----C------CTTAG------CAAT-CA......-----AC-AC--G----A---C-A-----G- 694
RCM.GA.x.GAB1 ---------CTG--TA--CT-T---A----TCAA--------TG-CA-A----A---C--G-GT--GC----G--AG----G--AGTG--------------A-----C------GCTAGA--------A-CA......--C--G--AC--G----G--AC-T------- 905
RCM.NG.x.NG411 G--------CTG--TA--CT-T---G----TCAG---T----TG-CA-A----A--------GT---T-A-----AG----G--AGTA--------T--G--A-----T-----CTTGAGA-----CAAT-CA......--A--AC-AC--G----T--AT-A--G---- 905
H2A.DE.x.BEN C--------CTG---G--CT-T---A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AT--C--------T--------AA-C-G-----TT--T-----A-----A-----C------TCGCA---C---A-A-CA......--C--CT-AC--G----A---C-C-----C- 1796
H2B.CI.x.EHO ---------GTG------TT-T---A-T--TCAG---T----TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-GG----TA--T-----------A-----C-----CCA-CA-------TC--CA......--C--A--GC--G----G--AC-C--G---- 1758
H2G.CI.92.ABT96 G--------CTG-CTA---T-T---A-C--TCAA--------TTGT--A--A-A---------------------TA-T-G---A-TA--T--------G--A-----K------CTTCAA------CAA--A......-----GCCGC--G----A--AM-C--G---- 1159
H2U.FR.96.12034 C-----G--CTG---G--CT-T---A-T--TCAA---T----TTGC-----A-A---------T--T--------TA-C-GG--A-TA--T-----T-----A-----T-----C-C-CA---C---AAC--A......--C--ACCAC--G----G--AC-T-----G- 1275
SMM.SL.92.SL92B ---------CTGT--A--CT-T--CA-T--TCAG-----T--TTGT--A--T-A------G--------------TA-C-G---A-TA--T-----------A-----C-----CCT-CAA--C---AGAGGACAACAGCC-G-GCAAC-GG-T--AGG-C-A--G---- 1186
MAC.US.x.239 G--------TTG------CT-T--CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-AC--------G--T-----G--TA-C-G---T-TT--A--C-----G--------T-----CTTGCA---C---CAA-CA......-CT--A...CA--A---A--AC-T--G--G- 1743
Gag __S__E__G__C__T__P__Y__D__I__N__Q__M__L__N__C__V__G__D__H__Q__A__A__M__Q__I__I__R__D__I__I__N__E__E__A__A__D__W__D__L__Q__H__P__Q__P__.__.__A__P__.__Q__Q__G__Q__L__R__E__
STM.US.x.STM ---------CTGT-----CT-T--CA-C--TCAAC--T----TTGT-------AG--------------------TA---------T---A--------------T--T-----C-TGCA-------CAA-CA...C-G--T--GC-GC--G----G--AC-T------- 1405
MNE.US.x.MNE027 G--------CTG--T---CT-T--CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-A------------T-----G--TA-C-G---A-TT--A--C-----G--------T-----CCTGCA---C---CAA--A......-CT--A...CA--A---A---C-T--G--G- 1223
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -G----G--CTGT------T-T--CA-C--TGGGT-A--C--TG-CA-A--A-ATTTA----GG--A-----G--AA----G--TGTA--------------G--C--G------TT-CAA--C---CAA--G...CAGCCA......C-C-A---A---T--------- 1404
DEB.CM.99.CM5 GG-------GTGT--T--CT-T---A-T--TGGGC-------TG-CA-A--A-AT-TA----GG--A--------TA-------TGTG--T-----------A-----G-----CTT-CAA--C---CA---A...CAGCCA......C---A---T---C-T-----G- 1235
DEN.CD.x.CD1 CG-C-----GCTG-TA--TT-T---A----TCAAC-C-----TG--A-T--A-A---C----G----------G----------TGT---T-----A------CAT--T------TTG-CT-----G-CTA--TTACA-CA---GC--C------CAGCACAA--G--C- 1250
LST.CD.88.447 CA-----AA---TTTG---G-T--C-----TGT----T----TG-CA-A--A-AC-------GG--A-----G--AA-T-----TCAT--TGTG--A----GG-----------C--GAAA-----GCAA--A...CA-CCTG-ACAAC--GG---AGG-C-T---ACC- 652
LST.CD.88.485 CA-----AA---TTTG---G-T--C-----TGT----T----TG-CA-A--A-AC-------TG--A-----G--AA-T-----TCAT--TGTG--A----GG-----------C--GACA-----GCAA--A...CA-CCTG-ACAAC--GG---AGG-C-T---ACC- 652
LST.CD.88.524 GA-----AA----TTG---G----C-----TGT----T----TG-TA-A--A-AC-------GG--A-----G--AA-------TCAT--AGCG--A----GA--T------------CA------CCA---G...CA-CCAG-ACAAC--GG---AGG-T-A---ACT- 646
LST.KE.x.lho7 -A-----AA---TTTG--TG-T--------TGTT---T----TG--A-T--A-AT-----G-GC-----------AA-------TCA---AGTG-------G------G---------CA---C--GCAA--A...CAGCCAG--CAAC--GG---GGGTT-A---ACT- 1736
SUN.GA.98.L14 -ATGAC------A-TT---G----CA-C--TGTG-----G--TG-CA-A----AG-------G---T-----G---A-------TCAT--AGTG------AG------------C---A----C--TCA---G...CAGCCTG-ACAGC--GG---AGGCC-A--GACT- 1714
MND-1.GA.x.MNDGB1 GA----------A-T-AGT--T-----G--T-T------G--TG----A--A-AT-----G-G---A------G-C--------TGTA--T------C----A------------CT-ACA-----TCAA--A...CA-CCAG-ACAAC--GG---AGGAT-A--GACC- 1107
OLC.CI.97.97CI12 TG-T--G---TTGCTG---G----GA-C--T---C--T-G--TGT---T----ACT------GG--T------G----G--G--AG----------------A-A---G-AT--C--GCA-------CA--CA...AT------AT-GC-GGTG--A--A--TCC-CCG- 1348
WRC.CI.97.97CI14 TA----CA-G--ATTAT-T--T---A----T---C--T------ACA-A--A-AT--------T--A--------AA-------C-TAG-A-----A---ATACA---G---------ACA------CA-GCA...-----------A--------A--A------C-G- 1684
WRC.CI.98.98CI04 GA----TA----TTTGG-T--T--CA-T------C--T----T-ATA-A--T-AT-----G--T-----------TA-------A-TAG-A---------AT-CA---C---------ACT--C---CAA-CA...--------A--A--------A--A-----GC-G- 1702
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GA----TA----ATTGA----T--CA-C--T--TC-AT-G--T-ATA-A--A-AT-----------------G--AG-T-----A-TAG-G-----A---ATAA----------C---ACA------CCA-CA...-T---A---C-GC-C-----GGCT------A-T- 646
MND-2.CM.98.CM16 G--T-----GTG-CT---CT-T---C-C--TGG------C--TG-TA-T--A-AC-----G-G---GC-T-----AG-G--G--TGT---------------------C---A-CTTGAGA--C---CAAGTG......--T-----GC-C-A---TGTCT-----A-C- 1433
MND-2.GA.x.M14 ----------TG-CT----T-T--CC-C--TGGT---T----TG-TA-T----A------G-G---TC-C-----AG-G--G--TGT---------------------C------CTTAGA--C--CCAAGTA......--A---T-GC-T-A---GGT-C-----A-C- 1357
MND-2.x.x.5440 G---------TG--T---GT-T--CC-C--TGG------C--TG-CA-T--A-AT-----G-G---TC-C-----AG-G--G--TGT---------------------C------CTTAGA--C--CCCTGTG......--A-----GC-C-A---AGT-C-A---A-C- 990
DRL.x.x.FAO G--------CTG--T-AGCT-T--CA-C---CAG---T----TG-TA-T----AT--C----GT---C-C-----AG-------C-T---------------A--T--T--------GAGA-----TCAAGTA......--A---C-CC---A---GGT-C-T---A-C- 987
MON.CM.99.L1 ---------CATG-TT--CT-T--CA-C--TCAGC-A------G-CA-A--T-AT-----G-GG--AC-C-----TA-T--G--TGT---------------G--CA-T-----CTT------C---CA--CG...C--CAA--GCAAC-CAAT-CAGG-C--G----C- 1144
GSN.CM.99.CN166 ---------CTGT-TA--CT-T---A-G---CAA-----C--TG-TA-A--A-ATT------GG--AG-A--G--TA-T-----TGT---------AC-G--A-----G-----CCTTT-A-----G--A-CA...----CA---CAAC-GGTG-CAGG-C-T-----C- 1157
GSN.CM.99.CN71 -A-------CTGT-TA--TT-T---A-G---CAA-----C---G-T--T--A-ACT------G---AG-A--G--TA-T-----TGT---------AC-G--A-----G------CTCT-A-----GCA--CC...--G-CA--CCAAC--GT--CAGG-C-T-----C- 1163
TAL.CM.00.266 -G-G-----GTG--T---CT-T--CA-C--TCAA-----T--TG----A--A-AG-----G-GG--A-----G--CA----G--C-T---T------C-G--AT----G------CAGA-------CCA-......AT---T--AC-AC--G----A---T-A--G---- 1365
TAL.CM.01.8023 -G--------TG--TT--TT-T---A-C--TCAG-----T--TG----A--A-A------G-GG--------G--CA-T-----T-T---A------C-G-----C---------CAGA----C--CCA-......AT---T--AT-AC--G----A---C----G--G- 863
MUS-1.CM.01.1085 GG----G--G--A-TA---T-T--CA-C--TCAAC----G--TG-CA-A--A-A------G-G---T--A-----TA-------TGTA--T-----AC----A-----------CCTGT--A-C---CA--CC...CA-CA---GCAGC-CAAT-CAGGCC-C--GA-C- 1128
MUS-1.CM.01.CM1239 -G--------A-A-TA--CT-T--CA-G--TCAGT-------TG-CA-A----AT-----G-GG--T--A--G--CA-------TGT---A------C----A------------CTGC-A--C---CA--C-...CAGCA---GCAGC-CAAT-CAGGCC--C-GAGC- 1130
MUS-2.CM.01.CM1246 ----------TG--T---CT-T---G----TCAG-----C---G-CA-A--A-AC--C--G-GG--A--A---C-AA-------TGTGG--------C-G--A-----CA-A--CGTTT-A-----CCAA-CA...A--CA---ACAAC--AAT-CAGG-C-A--GT-C- 1211
MUS-2.CM.01.CM2500 ----------TGT-TT--TT-T---G-G--TCAA-----T--TG-------A-AT--C----GT--AG----GC-AA-T--G--TGTGG--------C-G-----T--G------CTTT----C--CCAA-CA...---CA---CCAAC--AAT-CAGG-C-TC--T-T- 1173
SYK.KE.x.KE51 -A-------TTTT-TA--TT-T--CC-C--TGA------T--TG-CA-T--A-AT-------G---A------G--A-C-----TGTG--T----------GGT-T--------CCT-CAA--C---CAA-C-...CA-CA--AGCAGC-TGT--CAGG-C-A-----T- 1188
SYK.KE.x.SYK173 -A--------TTT-TT--TT-T---C-C--TGG------T--TG-T--A--A-AT-----G-G---------GG-AA-T-----C-T--------------GG--G-C-------CTT-AA-----CCAA-CG...CA-CAA---GC-C---A--CAGGAT----G--T- 1560
GRV.ET.x.GRI_677 C-----G---TGTCT-T-CT-T---G----TCAG-----C--TGT-A-A--A-AC-----G-GG--AT-A-----TC-T--G--AGT---T-----A-----A-----G-----C--GACA--CAG-CCA-CA...--T--C--GT-AC--G----G---C-A-----C- 1593
SAB.SN.x.SAB1C -G----------T-T---TT-T---A-C--TCAA-----C--TG----A--A-A---C--G-GG--AC-A-----AG-G-----TGTT--------A-----G-----T-----CCTTAGA--C--GCC--CG...CA-CA---CCCA--T-AG--AGT-C-A--G--C- 1746
TAN.UG.x.TAN1 C--------GTG-TTAAGTT-T--CA-T--TCAG---T----TGTCA-A--A-AC-------GG--A-----G--TA-C--G--AGTA--------T-----A--CC-G-------T-ACA--C--CCCA-CA...-----A--GC-AC--G----G---C-A--G--C- 1616
VER.DE.x.AGM3 ---------GTG---A--CT-T--CA-C--TCAA-----T--TGTCC----A-AC-------GG--GC-A-----AG-------A-T---------------A--CC-G-------T--CT--C---CCA-CA...-----A--AT-AC--G----A--AC-C-----C- 1157
VER.KE.x.9063 C--------GTGT-----CT-T--CA-C--TCAA-----T--TGTGT-A--A-AC-------GG--AC-A-----AG-------A-T---------------A--CC-G------GT-ACA--C---CCA-CA...-----A---T-AC-------A---C-T-----C- 1656
VER.KE.x.AGM155 C--------CTG-------T-T--CA-C--TCAG-----T--TGTCT-A--A-AT-----G-GG---T-------AG-G-----A-TA--T-----------A--CC-G------GT-ACC--C---CC--CG...-----C--CT-GC--G-G--A---C-C--G--T- 1645
VER.KE.x.TYO1_patent ---------CTG---A--CT-T--CA-T--TCAG-----T--TGTGC-A--A-AT-------GG--AT-A-----AG-G-------T---T-----A-----A--CC-G------GT-ACA--C---C-A-CC...-----A--CC-AC--G----A---C-C--G--C- 1653
COL.CM.x.CGU1 T--TACG--G--A-TAG-TT-T---A-G---TTG-----C--T-TTT---ATACT-------G-TT-CCT--GG-C--G--G--TGAG--T---A-AA-G--A-A---G-AT--CCT-C-A-----G--C......CAGCA---ACAACAG-A---AGCAT-A--GC-G- 1285
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H1B.FR.83.HXB2 CAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACAAAT...............AATCCACCTATCCCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATT 1635
Gag P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__N__.__.__.__.__.__N__P__P__I__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I_
H1A1.UG.85.U455 -------------------------------C---G----A---------------------GGC...............-----------------G-----C--C----G-------------------------------------------------GTT------ 1090
H1C.ET.86.ETH2220 -------------------------A-------------------------C----------GGG...............--C------G-T-----G-----C--C-----------------------GC-----------------------------GT------- 1009
H1D.CD.84.84ZR085 -------------T--T----------------------------------------------GC...............--------------------------C------------------------------------------------------GT------- 1152
H1F1.BE.93.VI850 -T-----G-----T-----T------------------------------CA---------GGGC...............--C------G-------G-----C--C--------------C-----A-----------------------------T---GT------- 978
H1G.SE.93.SE6165 -------------T------------------T----G------------ACT--------CGGC...............--C--------------G--------------------------------G------------------------------GT------- 1038
H1H.CF.90.056 ----------C--T-----------------------G-------------C----------GGC...............------G----------G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT------- 982
H1J.SE.93.SE7887 -------------T-----------------------C------------------------GGC...............-----------------------G--------------------T------C-----------------------------GT---T--- 958
H1K.CM.96.MP535 -G-----G--------------------C--C-------------------C-----------GC...............--C------G-------G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT------- 834
O.BE.1987.ANT70 ---CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C-GG............CCC--C-A------------------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----C 1684
O.CM.-.BCF06 ---CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAAC-----T--T-GA............CCA---AAC---G----T--------C--C----G--A-------G-G--A--------------G----AG-----C--T--AGTG-----C 1682
O.CM.1991.MVP5180 ---CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T-GA............GGGGC-AACT----------------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----C 1658
O.CM.1996.96CMA102 ---CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G--G--TCAC----CT--C-GG............CCC--CAACK----------------T--C----G--A-------G-GT-R--TC----C-----G----A------C--T---GTG-----C 1113
O.CM.1998.98CMABB141 ---CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAT-----A--C-GG............GCC--CAAC---C-------------C--C----G--A-------G-GT----------------G----A------C-----AGTA-----C 1114
O.CM.1998.98CMABB197 ---CA-----------T--T--G--A-----C-A--AGGCA--------TCAC----CT--C-GG............CCC--C-A-T----------------C--C----G--A-------G-GT-A--------C-----G----A------C--T--AGTG-----C 1063
O.CM.1998.98CMU2901 ---CA-----------T--T--G--A-----CT---AG--A--G---G-TCAC-----T--T-GG............GCC--C-AC-----------------C--C----G--A-------G-GT-----C----C-----G----A------C--T--AGTG-----C 1116
O.CM.1998.98CMU5337 ---CA-----C-----T--T--G--------C----AG--A--G---G-CCAT-----T--C-GG............GCC--CAAC-----------------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----C 1116
O.CM.1999.99CMU4122 ---CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT--C-GG............GCC--CAAC-----------------Y--C--C-G--A-------G-GT-A-----R--C-----G----A------C--T--AGTG-----C 1114
O.FR.1992.VAU ---CA-----------T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C-GG............GCT--C-AG-----------T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----C 1192
O.US.1999.99USTWLA ---CA-----------T--T-----A--C--C--A-AG--A--G-----TCAC----CC-GT-GG............CCAGG-AAC-----------TR----C--C----G--A-------G-A-----TC----C-----G----A------C--T--AGTG-----C 1103
O.US.-.I-2478B ---CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---G-T--T-GG............AACCCCAAC-----------------C--C----G--A-------G-GT-----C----C-----G----A------C-----AGTA-----C 1685
N.CM.1997.YBF106 -T--A--------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TTC-...............-----T-----T-----------T-------G----------G-T-----G-----C-G---T--G-----------T---GT------- 1200
N.CM.2006.06CM-U14842 -T--A--------T-----G--G--A-------ATG-GGCA-----GG---C---------TGC-...............-----T---G-T---R-------C-------G----------G-T-----G-----Y-G---T--G-----------T---GT------- 1112
N.CM.2002.DJO0131 -T--A--------T--------G--A--------T--GMT------GG-GACC--------TTC-...............-----T---G-T--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT------- 1120
N.CM.2002.02CM-SJGddd -T--A--------T-----------A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TGC-...............-----T---G-------------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G--------C--T---GT------- 1113
N.CM.2004.04CM-1015-04 -T--A--R-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------TTC-...............-----T-----T-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT------- 1113
N.CM.2004.04CM-1131-03 -T--A--C-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------TTC-...............--C--T-----T-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT------- 1112
N.CM.2006.06CM-U14296 -T--A--------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TKC-...............-----T---G-T-----------T-------GR---------G-T-----G-----C-G---T--G-A------CW-T---GT------- 1111
H1N.CM.95.YBF30 -T--A--------T-----------A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------TGC-...............-----T---G-T-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT------- 1199
H1P.FR.06.RBF168 ---CA---G-G--T--T--------C--Y--Y---AAA--------G---ACC-----A----GG...............--CAAT---G-A-----------T--C----G--AG------G-GT----RC-C------G-G----A------C-----C-TY-----C 1093
H1P.CM.06.U14788 ---CA---G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC----------GG...............--CAAT---G-A--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT------ 1100
CPZ.CD.90.ANT ---CA--------T--------G--A--A--C--AG-G-----G--G--GCA-------T---CA......CCTCAACAG---GG-GGAG----------G--C--C-----G--------C---A-------------GG-G--C--G-N------T--AGT------- 1056
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --C----T-----T--------G-----C--C--AT-G-----G-----T------GCA---GCA...............--C-----C--------------C--C----G-------G----T--A--GC----C-G-G------A-------T-T--AGTA-----C 1212
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------------------------C--C--C---A-C--A--G--GG----G--------T-GC...............--C--T-----T-----------T--C-----------------TT----GC-------G-------A-------T-----GT------A 1178
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--C--------------C--------CT----AG----G---G----G---------GCA...............--C--T-----T-----------T-------G----------G-------G--------------T-A------C--T---GTT------ 1174
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----A--------T-----------A-----------GGC---G---G---C---------TGCC...............-----T---G-T-----------T-------G----------G--T-------------G--T--------------T---G-------- 1183
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------------------------C--------TG-A--A--------------------T-GC...............--C--T-----A-----------------C--------------TA----GC-G-----GG----C--------C------GTT-----C 1181
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ----A-----------------G--A-----C---A-----------G-G-----------C-G-...............--C--T----C---G--------C-----C--G---------G-TT-A--GC-T---------------------------GT---T--- 1180
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --C-A--------------T-----C-----C--T--AGCA-----G--T-CT---------GCA...............--------CG-T--------------C----G-------G-GG-T--A--GC-T--C---G-G-----------------AGT---T--C 1194
CPZ.CM.98.CAM5 ----A--G-----------T-----------C--T--A--A------G-T-CT---------GCA...............--------C-----------G-----C----G-------G-GG-T--A--GC-C--C---G----G-A------CT----CGT---T--- 1328
CPZ.GA.88.GAB1 -------T-----T--------G--C--C--C--A--G-----------T--G----CA---GCA...............-----T--C-----------G--TG------G-------G----TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C 1696
CPZ.GA.88.GAB2 ----A--C--------T-----T------------T-G--A--G---G--------------TCC...............--------AG----T--------G-----C-G-------G-GG-AT-A--GC-T-----GG-G------------T-----GTT-----C 1013
CPZ.US.85.CPZUS -C--------------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---------GCA...............--C-----C--T-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--C 1683
CPZ.TZ.2001.TAN2 -TTCA--GGCA-----T-----G--C--------AG-G---------G--ATG--------C-CC......CCCCAGGCAC-AGG-GGAG-G-----------C--C-----------------T------C-G------T----G--------C--T---GTT--T--- 1272
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -T-CA--GGCA--T--T-----G--C------T-AG-G------------CTG--------C-CC......CCCCAGGGAC-AGG-GGAG-G-----------C--C------------------T-----C-G------T----G--------C--T---GTT------ 1272
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -GTCA--GG-A--T--T-----G--A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GG............AAT--CAAC---G-G-----G--T--C--A----GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C 1172
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -GTCA--GG-A--T--T-----G--A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GG............AAT---AAC---G-G-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C 1171
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --TCA--GG-A--T--T--------A--A-----T-AA--A------G---CT----------GG............AAT---AAT---G-G-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C 1091
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -T-CA-----C--T--T--------A--A--C-GTG--GCA-----G----CT---TCA----GA............GCT--CAAC--A--AAT------GA-C-------G--AT-----T--T-----G--GC-A---TGT-----G-------A---AGTA-ATG-- 852
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -G-CA--T-----T--T--------C--C--C-ATA--GCT-----G----CC----CA--C-GA............GCA---AAC--A--AG--------A-C-------G--AT------G-A--A--GC-TC-A--GTGT----A--------A---AGTA-A---C 852
RCM.GA.x.GAB1 ---CA-----------------G--A-----CT-AA-AGCA-----G----CT----CC--C-GA............GCA--CAAC--C--TAAT--G--CA-TC-G--C-G--AT--------AG-A--G---C-A---TGG----A------C-AT--AGTG-A---C 1063
RCM.NG.x.NG411 ---CA-----C--T--T--------A--A--C-ATA--GCT----------CT----CC--T-GA............GCC--CAAC--A--TG----G---A-C-------GG-AT-----TG-G--T--G---C-A---TGT--G-A--------A---AGTA-A---C 1063
H2A.DE.x.BEN ----A--GTC---------------A--A--C--AG-AG-T-----G--CCAG------TAT-GG............CCAC-AAAT--CG-A--G-----GA-C--C--C-G---------CCAAA-A--GC-GC-A--GTGT--C----A---C-A---A--T-A---C 1954
H2B.CI.x.EHO ----A--GTCA--------G-----C--C--C--AG-AG-A-----G---CAG------TAC-GA............CCCC-AAAT---G-------G---A-C--C----G---G-----TCAGT-A--GC--C-G---TGT--CC-G-----C-AT-----T-AT--A 1916
H2G.CI.92.ABT96 -G-CA---TCA--T--------G--C--------AA-AG-A--------TCAG----CACAC-GG............CAGC-AAAC-----A---------A-T--Y----G---------CCART-A---C-TC-A---TGT--C--G-----Y-AT--A--A-A---C 1317
H2U.FR.96.12034 ----A--TTC---T--T--------A-----C--AG-GG-A--G--G---CAG------TAC-GG............CCGC-AAAT--A--A--G--G--TA-C--C---CGG--------CCAAT----CC--C-A---TGT--T--------C-AT--A--T-AT--C 1433
SMM.SL.92.SL92B --TCA---TCA-----------G--A-----C----CAAGT-----G----A-------TAT-GG............GCAC-AAAC--AG-------G-----C--C----G---G-----CCAG------C-CC-A---TGC--C--G-------A---A--A-A---C 1344
MAC.US.x.239 -GTCA---TCA--T--T--------A------T-AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC--C--A--------CA-C-----C-GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C----------A---A--A-A---- 1901
Gag P__S__G__S__D__I__A__G__T__T__S__S__V__D__E__Q__I__Q__W__M__Y__R__.__.__.__.__Q__Q__N__P__I__P__V__G__N__I__Y__R__R__W__I__Q__L__G__L__Q__K__C__V__R__M__Y__N__P__T__N__I_
STM.US.x.STM ----C--GTCA--T--------G--------CT-A-CAG----------TCA-------TACCGG............CAGC-AAAT-----A--G------A-C--C--C-GG--------TCAA--A--GC--C-A---TGT--C--------C-AT--AGTT-A---- 1563
MNE.US.x.MNE027 -GTCA---TCA-----T--------A--------AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC--C--A--------CA-C-------GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C-A--------A---A--A-A---- 1381
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -CTCA---GCA--T--T-----G--C-AC--C--AG-AG-A--------T-C-----------GAGCCCAGGGAGTGGGAGGAGG---C--AGAT------C---------G-------G----TT----TC--C-A-G-TGT----A--------AT-------A---C 1574
DEB.CM.99.CM5 --TCA---GC---------------A-AC--C--AG-GG-A--G--G----CT--------C-GGCCAGCAGGACAAGGAGCAGGC--A--AGAT------C-G--A--C-GG------G-C-----A--C---C-G-G-TGT----A------C-AT--A--T-A---- 1405
DEN.CD.x.CD1 ----A--TTCA--T--------G--C--CTCCT-TA-AG-A--T--G---AC---------T-GA............CAAC-AGGC--A--AAAT--------T--A-----G--G---G-T--TA--------C-A--GG-G--C-AG-----CCAA--AGT-TC---- 1408
LST.CD.88.447 -T-AT-C--CA--TG-C------GTC--CTCA--AG-AG----G--GC---CT----CC--TGCA............GAC...A-C---G-AGAT------A-G---------GAG---G----T-AA-CTA-GG-A---G----T-----CC--CAA--AGTT--TG-A 807
LST.CD.88.485 -T-AT-C--CA--TG-T------GTC--CTCA--AG-AG----G--GC---CC----CC--TGCA............GAC...A-C--AG-GGAT------A-----------GA----G----T-AA-CTA-GG-A---G----T-----TC--CAA--AGTT--TG-A 807
LST.CD.88.524 ---AT-C--CA--TG-G-----G-TC--ATCA--AG-AG-A-----GCA--CC----CA---GCA............GAC...A----C--AGAT-----GA----C------GA----G------A--CTA-GG-G---G-G--------AC--CAG--AGT---TG-A 801
LST.KE.x.lho7 -T-AT-C--CA--TG-G-----GGTC--CTCA--AG-AG-A------C---CC----CT---GCA............GAC...A-T---G-AGAT------A-----------GA----G-C--T-A--CTA-GG-A---G----C-----CC--CAA--AGTA--TG-C 1891
SUN.GA.98.L14 -T-AT--T-CA-----------GGTA--ATCA--AG-AG-A--G--G---CAG-----CTATGGC......CTTAATGGAGCAA--AGAG-TG-----CA---C--C------G-C---G-C--AGA---CA-GG-A-G-G----T---C-CC--CAGA-----TCAG-A 1878
MND-1.GA.x.MNDGB1 -TTCA--CTC---T---------------TC---AG-GG-A------T-G-C--------AT-TG............CAAC-AAATG-A---AAT------AC---C-----G--T-----T--A-----CA-G----G-T-G----A--GTC--T-T--A-TA--T--A 1265
OLC.CI.97.97CI12 ------CT-----T----T------C-------ATT-G---C-G---C-G-CT---G-A-ATGCA............GGA.........--AGAT-------C-C-C-----G------G-T---A-A--G--GC-G--GT-G--G-AG------TCG--AGTT-CAG-G 1497
WRC.CI.97.97CI14 ---CA---TCA--T---------GTA--AGCA-GTG-GG----TG--C---CC---T--G-TC-A............AAT...-----AG-AGAT-----GTC---A------------G-CC-TAGA---C--C-G---G----TCAG--C---GTT--AGTA------ 1839
WRC.CI.98.98CI04 ---CA--GTCA--T--------GGTA--AGC-T-AG-AG----TG--T-G-CC---T--G-TC-A............AAT...-----A--AGAT-------C-G-G--C-----G---G-GC-TAG---GC--C-A--GG-----CA---T---GTG--AGTT------ 1857
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---CA---TCA--T---------GTA--ATC---TA-GG-----G--T---C----C-AG-TC-G............CAA...-----A--AGATA------C---A-----------------TAGA---C--C-G--GG----GCA---T---GTA--A--ATCT--C 801
MND-2.CM.98.CM16 ---C---C-----T--T--T-----A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CT----GG............GAGC-AGATG-AG-AAAT--G----G---A------CA-------G-TT-A--GC-TC-G--GTGT-----C-------AT--AGTA-A---C 1591
MND-2.GA.x.M14 ---CA-----------T--------A--A--C-G-A-AG-A-----G----A-----CA--T-GA............CAGC-GGA--AGG-AAAT-----G-C---C-----GCAG------G----A--GC-GC-A---TGT--G--C-----C-A---AGTG-A---- 1515
MND-2.x.x.5440 ---CA----A------T--------A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CA--C-GG............CAGC-AGAC-AGG-AAAC-------GT--A--C---CA-------G-A--A--GC-GC-A---TGT-----C-------A----GTA-AT--- 1148
DRL.x.x.FAO -CTCA--GTCA-----T--------C--C--CT-TA-AG-A--G-------AG----CC--C-GA............GCCC-GGATT-C---AAT--G----C--------G-CA----G-GG--T----G---C-A-G-TGT----C------C-AT--AGT--A---C 1145
MON.CM.99.L1 ---C---GGCC--T---------GTCT-GTCC--A-CC--AC-G--G----AG-----A--C-GG............GCT--CAAC--CG-T-AG--CTC---C--C--C-G--A----G-C---T----CC-GC-GCG-TGC--C-A------C-A----GT--A---- 1302
GSN.CM.99.CN166 -T--C---GCA------------GT----TCA--T-CCA-T--G--G----AG-----C----GG............CAG--C-A----G--AAT--GTC---T--A----G--AG-----C--TT----CC-GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT--- 1315
GSN.CM.99.CN71 -T--C---GCA------------GTA--ATCA--T-C-A-T--G--G----AG-----T----GG............CAG--CAAT--AG-TAAT--G-C---T--A----G--A------C---T----C--GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT--- 1321
TAL.CM.00.266 --GCA--G--------------G--A--A--C--T-CCGCT-----GG-G-A-----CC--C-GA............GCAC-GAAC--CG-AGAT--G----C---A--C---------G-C---A----C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTT-A---A 1523
TAL.CM.01.8023 --GCA--C-----------------A--C--C----CAGCA------G-G-AG----CC--C-GG............CAGC-GAAT--AG-AGAT--G--GTCC--A--C--G--G---G-C---A-A--C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTG-A---C 1021
MUS-1.CM.01.1085 ---CA---TCA------------GTAT-ATC-----CA--A-----G----A------C--T-GG............GCA--CAAC-----AAAT----C------C--C--G-AG---G-G---A----GC-GC-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGT--A---C 1286
MUS-1.CM.01.CM1239 --TCA---TCA-----------GGTA--ATCC----CCA-T----------A------A--T-GG............CAA--CGAT-----AAAT--G-C---C--C-----G-A----------A----G---C-G-GGTGT--C-A--------A----GTT--T--A 1288
MUS-2.CM.01.CM1246 --TCA--GGC---TG-G--G---GTGT-ATCA--G-CAGCA----------A---------T-GA............CAGC-AGAC--AG-AAAT-----GA-T--A----G--A------C---T----CC--C-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGTA-A---C 1369
MUS-2.CM.01.CM2500 -CTCA---GCA--T--------GGTAT-CTCC--A-CAGCA----------AG--------C-GG............CAAC-AGAC--AG-GAAT--------C--A----GG-A------T--------C--GC-A-G-TGT--C-A--------A----GTA-A---C 1331
SYK.KE.x.KE51 -T--T-CCTCA--------------A--C------A-C--A----------AG-----A--T-GA............CAG--CAAC--A--T-AG--T---C-G--C--C-GGCAG--------T--A------C-A--GTGT--GCA-G-C--C-AT---GT--AT--- 1346
SYK.KE.x.SYK173 -CTCC-CCTCA--------------A--A--CT-AA--GCT--G-------A------T--T-GG............CAG--CAAC--AG-A-A------------A----G---------C--T--A--GC-GC-G--GTGT--GCAGG-C--C-A----GTTTCT--C 1718
GRV.ET.x.GRI_677 -G-CA--GTCA--T--------------C--CT-AA---------------AG----CCTTC---............GCC------AGA--AGAC-----G-C-CAA--C-G--A----G-T--TT----C---C-A--GG----GCAG-----C-AT--CCAA-AGG-C 1751
SAB.SN.x.SAB1C --CAA--GTCA--------G--C--------C--AA-A--A--G-------A-----CC--C-GA............GCAC-GAATG--G--AAT------A-T---------G-------C--------TC-CC-G---TGT--C-A------C-A---AGTA-A---- 1904
TAN.UG.x.TAN1 ----A--TTCA--------G-----A--C--CT-TG--GCT--G-------AG----CTTTT---............GCT------AGAG-AGAT------CGT--C--C-G-G-----G-T---------C-CC-A---TGT----A------C-AT----T-TCAG-C 1774
VER.DE.x.AGM3 -T--A--CTC---------------C--C--C--AG-G--A-----GC-G-A------ATAC-CA............GCC-----CAGAG-AGAT--G--T-CC--C----G---G-----T--------G--GC-A---TGT----A------C-A---AGTGTCTG-C 1315
VER.KE.x.9063 -T-----TTCA--------------C--------AG-G--A------T---A------TTAC-CA............GCC--C--CAGAG-AGAT--T--G-CT--C----G---------T-----A--GC-GC-G--GTGT----A------C-A---AGT-TCAG-A 1814
VER.KE.x.AGM155 -GG-----TCA--T--------G--C--------AG-G--A--G--GC---AG-----CTAT-C-............GCT--C---AGGG-AGAT-----G-CC--C---CG---------C-----A--G---C-A---TGT----A------C-AT--AGTGTCTG-- 1803
VER.KE.x.TYO1_patent -TC-C--CTCA--T--------G--C--C--CT-AG-A--A-----GT---A------CTAT-C-............GCT--C--C-GGG-AGAT-----T-CC--C--CCGG--------T--T--A---C-TC-A--GTGT--C-A------C-A---AGTATCAG-C 1811
COL.CM.x.CGU1 -T-CA-C-TCA--T--CA----C-AC--A--CT-AG-AGCA------G-G-CT---GGAGAG........................--C--A......-CCA-C-------GGG-C------G-A-A-A-TC-GG-A--GG--A-CCAG--TGCA--A--AT--TCTG-A 1425
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H1B.FR.83.HXB2 CTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACC 1805
Gag _L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P
H1A1.UG.85.U455 T----------------G-----A--------C--G--T--------TA-A----T---------C-----T---------A-------T--------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A--G-- 1260
H1C.ET.86.ETH2220 T---------A------------------T-------------------------T------CT-------T--A------A----A--T--------------------C-----------------------------------A--C-------G------A--G-- 1179
H1D.CD.84.84ZR085 T-------C-----------------------------------------------C-----------------------------A--A-----------------------------------------A--------------------C----------------- 1322
H1F1.BE.93.VI850 T---------A------G-----A------------------------A-A----T----GTC--------T-----------------C-----GGG------------C--A-----------------------------------C------------------A- 1148
H1G.SE.93.SE6165 T-A--------------G-----A-----------------------TA------T----TG-T-G-----T-----------------T------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A----A 1208
H1H.CF.90.056 ----------A------G-----A------------------------A----T-T-------T-------T--------CA-------T--G--G-----------------------------------A--T--------C--------A----G------A----A 1152
H1J.SE.93.SE7887 T----T-----------------A-----T------------------A------T----G----------T---------A-------T--------------------T------C-------------A--T--------C-----C--------------A---T- 1128
H1K.CM.96.MP535 T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--A-----CA-------A-----G--------------C---C-------------C--A-----------------C-----------G-------- 1004
O.BE.1987.ANT70 T-A--T--T-AG--G--------------A-----------------T--------C-----AT-------T---------A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G-- 1854
O.CM.-.BCF06 T-A--T--T-AG--G--------A-----A--------T--------T--------C-----AT-------T---------A-T-----A---------------------------C-T--T--G---T-C-----T--------ACAA-----G--------A----- 1852
O.CM.1991.MVP5180 T-A--T--T--G--G--------A-----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T---------A-T--A--A-----G---------------------C-T--T--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A----- 1828
O.CM.1996.96CMA102 T-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----AT----G--A--------AAGT--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------Y--ACAA-----G---T----A--G-- 1283
O.CM.1998.98CMABB141 T-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--------A--T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G-- 1284
O.CM.1998.98CMABB197 T-A--T--T-AG--G--------A-----A--C-----T--------T--------C-----AT-G-----T--A-----AAGT--A--A------------------------C--C-T--T--------C--T--------C--ACAG--C--G---T----A--G-- 1233
O.CM.1998.98CMU2901 T-A--T--T-A---G--------A-----A--------T--------T--------C-----AT-------T--------A--T--A--T-----G------------------C--C-T--T--G-----C-----------C--ACAG-----G--------A--G-- 1286
O.CM.1998.98CMU5337 T----T--T-A---G--------A-----A--------T--------T--A-----C-----AT-------T--------AA-T-----A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A----- 1286
O.CM.1999.99CMU4122 T-A-----T-----G--------A-----A-----------------TA-------C-----AT-------T--------A--T--A--A---------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G-- 1284
O.FR.1992.VAU T-A-----T-AG---A-----G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G-- 1362
O.US.1999.99USTWLA T-A--T--T--G--R--------A--G--A--------T--------TA-------C-----AT-------T--------A--T-----A-----------------------TC--C-T--T--G---T-C-----------C--ACAG-----G--------A----- 1273
O.US.-.I-2478B T-A--T--T-----G--------A--G--A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G-- 1855
N.CM.1997.YBF106 --A--G--C-AG-----------A--G-----------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAG--CC----------A----- 1370
N.CM.2006.06CM-U14842 T-A--Y--C-AG-----------A--G---------------------A-------C------T-------H-----G--AW----A--A--------------------C--AC-C--A--A--------A---------------CAGC-CC----------A----- 1282
N.CM.2002.DJO0131 --A--G--C-A------------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--A--------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-- 1290
N.CM.2002.02CM-SJGddd --A--G--C-A------------A------------------------A-------C------T-------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAG--CC-----T----A--G-- 1283
N.CM.2004.04CM-1015-04 T-A--G--C-AG-----------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------RCAG--CC----------A----- 1283
N.CM.2004.04CM-1131-03 --A--G--CGAG-----------A--------------T---------A-------C---GT-T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--CC----------A--G-- 1282
N.CM.2006.06CM-U14296 --A--G--C-A------------A------------------------A----T----G----T-------A-----G--A--------W-----G--------------T--AC-C--A--A--------A--------C-----ACAG--CC----------A--G-- 1281
H1N.CM.95.YBF30 --A--G--C-A------------A--------C---------------A-------C--------------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G-- 1369
H1P.FR.06.RBF168 ----------AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----C--C-----A--A------AGT-----A-----G-G------------C--A--AC-AA-A--------T--T------------CAG-----G-----TC------- 1263
H1P.CM.06.U14788 ----------AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--------CAGT-----A-------G------------C-----AC-A--A--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC------- 1270
CPZ.CD.90.ANT --A--G----A------------A--G-----C-----T-----G--TA-A-----------AA-T-----A--A--G---------CCT--G---GCC--------------------AA----------C--T--------C--ACAC--CC-G--G--T------A- 1226
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --T--T----AG-----------A--G-------A---T---------A----T--------CA-G-----T-----------T-----A--G----C------------C---C-T-----G--------T-----------C---CAA---C----G--CC----T-- 1382
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --A-------A------G-----A--GT-A--C-----T-----G---A-A--T---------T----G--A--A------A----A--A--------------------C--T--A-----G--------T--T------------T-C--A----G------A--G-- 1348
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-------T-A------------A--G--T--C--G------------A-------C--G--CT----G--T--A-----A--------T--T-----------------C---C-----A-A--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A----- 1344
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --A-----C-A---G--------A--GA-T--------T--C-----TA----T--C--------------A-----G--CA-T-----A-----G--------------G--AC-C--A--A--------A--T--T--------A-A---CC-G-G------A----- 1353
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----------AG-----G-----A-----A--C-----------G---A----T--C-----AT-------A--A-----CA-------A--------------------C------C-T--A--G-----T-----------C--A-G---CC-G-G---------T-- 1351
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --A--T----AG-----------A-----A--------T-----G---A-A--T--C--------------T--A-----AA-C--A--T--------------------G------C-A--G--------C---------------CAA-------G---TC----T-- 1350
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --A-----T-AG--G-----T-----G--T--C--G-----------TA-A-----C-----C--G--G--A--A--G--AA---------------CC--------T--T---C-CY----A--------T--------C-----A-A---C--G-GG--C--A----- 1364
CPZ.CM.98.CAM5 --A--T--C-A---G-----T--A--G--A--C--G--T--------TA----T---------T-------A--A--G--AA-------A-----------------T--C---C-T--A--T--------T--T-----C--C--A-GC--C--G-G---C--A----- 1498
CPZ.GA.88.GAB1 --T-----C--------G--------G-----------T-----G---A-A-----C------T----G--T-----------------A--G--------------T--C--TC-C--A--G--G-----A---------------CAA---C---------------- 1866
CPZ.GA.88.GAB2 T---------A------G--G-----G--T-----------------TA-A-----C---GT-T-------A--A--G--------A--T--G-----C-----------G---C-CC----A--G-----C---------------CAA--AC-T-GG---C-A----- 1183
CPZ.US.85.CPZUS T-A--T--C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A--------T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A-----C--T--T-----------A----------G---C-------- 1853
CPZ.TZ.2001.TAN2 T---------A------G-----A---T-A--C-----T--------TA-A-----C--G--CA-C--G--A--A--------T--ACC------G-----------------T--AC----G--------A---------------CA---C-----G--T-----GA- 1442
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 T---------A------G-----A-----A--C-----T--------TA-A-----C-----AA-C--G--A--A--------T---CCA-----G-C---------------T--AC----A--------A--T------------CA------------T--A--GA- 1442
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --A--T--T-AG--G-----T--------A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G--AAGT--A--T-----------------------T-----AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--C-- 1342
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --A--T--T-AG--G-----T--------A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G--AAGT--A--T--G--------------------T---C-AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--G-- 1341
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -----T--T-AG--G-----T--------A--C---------------A-A-----C-----C--C-----G--A-----AAGT--A--T-----------------------T---C-AA-T--G-----C--T--T---------CAA---C-------CC-A--C-- 1261
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -----T--T-A---G--------A--G--A--C-AG-----------TA-----------G-CT-G-----A------A-AGAT-CA-CA-----------------TC-G--AC--C--A----G-----C--T--T--C-----A--AG--C------GTC-A--CAT 1022
RCM.CM.SIVagi-00CM312 T----T----AG--G--------A-----T----A---T-----G--TA----T------G-A--T-----A--A--G--AGAT-CA-CA-----------------TC--T-AC-T---A-T--G-----A--------C--C-----AG-GC-G--G-GGC-A---AT 1022
RCM.GA.x.GAB1 --A--T----AG-----------A--GT-A--C-AG--T-----G--TA-A--T------G-CT-G-----A--A--G--AGAC-C--CA------------------C--T-AC--C--A-A--------T--------C-----A-TGG-AC-C--G-GTC-----AT 1233
RCM.NG.x.NG411 T-A-----C-AG--G--------A--G--T----AG-----------TA-------C--GG-CT-G--G--A--A--G--AGAC-CA-CA--G--G------------C--T-AC--C--A-T--------T--T-----C--------AG-AC-T--G-GTC-----AT 1233
H2A.DE.x.BEN T-A-------A---G--------A-----G--CCA-AG----------A-------C----GCT-G--G--A--A---A-AGAC-CA-CA-----------------CC----GC--C-AA-A--G-----C--------C--C---TTAG-AC------G-C----GAT 2124
H2B.CI.x.EHO ----------AG-----G-----A--------CCA-AG---------TA-A-----C----GCT--C-G--A------A-AGAC-CA-CA------------------C----AC--C--A-T--G-----T-----------C--ATTAG-GC-T--G-GC------AT 2086
H2G.CI.92.ABT96 --A--TG---A------G-----A---------CAGTCT--------TA-A-----C--G-G---R-----A--A---A--GAT-CA-CA------------------C-G--AC-AC--A-T--------C--------------ATTAG-AC----G-GG------AT 1487
H2U.FR.96.12034 T-A--T----AG-----G--------G--A---CA-AGT--------TA-A-----C----G-T-G-----A--A---A-AGAT-CA-CA--G--------------TC-G--GC--C--A-T--G-----T--------C--C--ACTCG-G-------GT-----TAT 1603
SMM.SL.92.SL92B -----TG-T-A------T--------G------CA-AGT--------TA-------C----G-T-G-----A-----GA-AGAT-C--CA--G--G------------C----AC--C--A-T--G--C--C-----T-----C--ACTAG-A-------GG-----CAT 1514
MAC.US.x.239 --A--TG---A------G-----A--G--A---CAGAG----------A-------C----G-T-------A--A--GA-AGATGCA-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTAG-GC-G--G-GGC----TGT 2071
Gag _L__D__V__K__Q__G__P__K__E__P__F__Q__S__Y__V__D__R__F__Y__K__S__L__R__A__E__Q__T__D__A__A__V__K__N__W__M__T__Q__T__L__L__I__Q__N__A__N__P__D__C__K__L__V__L__K__G__L__G__V
STM.US.x.STM T-A---G---AG-----G-----A---A-G--CCA-AGT---------A-------C--G-G-T-G-----A--A-----AGAT-CATCA--G--------------TCGG--AC--C-AA-T--------T--T-----C--C--ATTGG-A--G----GTC----CAT 1733
MNE.US.x.MNE027 --A--T-----------G-----A--G--A---CAGAG----------A-------C----GCT-------A--A---A-AGAT-CA-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTGG-GC-G--G-GGC----TAT 1551
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 T----TG-G-A------G--C--A--G--A--C-AG-----C------A-------C--G--CT-G--G--A--A--G--AGAC----CA-----------------CACC---C-TA--A-T--------T-----------C-G---A--C--G--G--T-------- 1744
DEB.CM.99.CM5 T----TG-T-AG--G--T--T-----------C-A------------TA-A-----C-----CT-G--G--T--A-----AGAT----CA--C--------------CACC---C-AA--A-T--G-----T-------------GA-TA---C------GG--A----A 1575
DEN.CD.x.CD1 T---------AG-----G--C--A---T------AG--T--------TA-A-----C---G----------A-----G--AGAT--ATCA--G--GCT---------CACTT-AC-A-----A--------A--T--------C---CAG---C-CG-------A----- 1578
LST.CD.88.447 A-A-----C-AG--G--G-----A-----A--C-A---A----C----A------T----G-AT-------A--AGG--GC-----T--A------G-A-------AG--G-AGA--C-A--A--------A-------------G--TGG-GA-------C--A---GA 977
LST.CD.88.485 A-------C-A---G--G-----A-----A--C-A---A----C---TA------T----G-AT-------A--AGG--GC-----T---------G-A-------A---G-AGA--C----A--------A-------------G--TGG-AA-------C--A---GA 977
LST.CD.88.524 A---------A---G--T-----A-----A--C-AG-------CT--TA------T---GG-CT-------A--AGG--G------T--A--G---G-G-------A---G-AAA--C-A--G--G-----A-----T--C--C--A-TGG-AA----G--C--A---GA 971
LST.KE.x.lho7 A-------C-A---------C--A--G--T----A---A----C---TA------T----G-A--G-----A--AGG--GC--T--T--A-----GG-G-------AG--G-AAA--C-T--G--G-----A-----T--C--C-G-TTAG--A--------C-A---GA 2061
SUN.GA.98.L14 G-A--A--T-----G--------A--G--T--C---------AC---TA------TC--GG--T-------A--ATC--GC---G----A------G-G-------A---G-AAA--C-A--G--------A--------------ATTGG-AA----G---C-----GA 2048
MND-1.GA.x.MNDGB1 ACA--TG-------G------------G-T----A------------TA-A-----C--TGTAA-G-----A--A---------GGA--A-----G-TG------CAGC-GCATC--C-TA-AG-------A--------A--C---CAG-----G-G-AGC--A--GAA 1435
OLC.CI.97.97CI12 --A-----C---------G-T--A--G--T--CTC-------------A------T---GG-CT-G--G--A-------GG--C-------------CA-----------G-AGC----AA-A--G-----T--T-----C--C--AGGAG-C--G-----G---...GT 1664
WRC.CI.97.97CI14 ----------A------G--T-----GGAT--C-A--C---------TA-A---------GTAT-------A--A----GAG-C-CA--A------C-A-----------C-AGC-C--AA-A--G-----T--T--G-----C--A--A--C-------G---A...-A 2006
WRC.CI.98.98CI04 T-A--T----AG--G------------GAT----A-ACT-----G--TA-A--------GGTC--G-----A--A----GAG-C-CA--A--G---C-G-----------C-AA--A---A-A--------T--------------AG----C-----G-G---A...-A 2024
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-A--T--C-A------G-----A---GAT----A-TCT--------TA-A--T-T---GGTC--T-----A--A----GAGTT-CA--A-----GC-A-----------C-AG--AC-AA-A--------A--T--------C--ACAG-----G----GCC-A...-A 968
MND-2.CM.98.CM16 ----------AG--------------G--G--C-AG--------G---A----T--C---G----GC-G--G----GGA--GAT-CAC-A--C----CC---------C----T---C-CA----G-----T--------------AT-C--CC-T----GGC-A--CAT 1761
MND-2.GA.x.M14 ----------A------G-----A--G--T--C-AG--------G---A-A--T------G----GC-G--G----G-A-AGAT-CAC-A--C----CC---------C----A---C-CA----------C----------------GC--C--G----G------CAT 1685
MND-2.x.x.5440 T-A-----C-A---G--------A--G--T----AG--------G--TA-A-----C---G----GC-G--G----GCA-AGAT-CAC----C----C---------GC-G--A--AC-CA----G-----C--------------AG---CCC-C----GG--A--CAT 1318
DRL.x.x.FAO T----TG-G-AG-----T--T--A-----A--C-AG-----------TA-A--T------G-C--C--G--A--A--CA-AGATGCA-CA------------------C----AC--C--A-A--------A--T-----C-----AGTG---C-C----GCC-A--GAT 1315
MON.CM.99.L1 T----T--C-A---G-----T--A-----A--C-A---T---------A-A-----C---TGC--C-----A--A---A-AGAT----CA--C--------------GC-G--GC--C-------------C-----------C--ACTC--CC----G--CA--...-- 1469
GSN.CM.99.CN166 T-------C-A------C--T--A--G-------AG--A---------A-A----T---GTGCT----G-----A-----AGAT----CC--G---------------C--T-GC--C----T--------T--------A--C---CTG--C--G-----CA--...-- 1482
GSN.CM.99.CN71 T---G---C-A---G--C--T--------A----AG--A---------A-A----T----TGCT----G--T--A--G--AGAT----CA-----G------------C--TTGC--C----T--------T--T-----A--C---CTG--C--G--G--CA--...-- 1488
TAL.CM.00.266 -----TG-G-A------C--C-G------A--C-A-------------A-------C-G-TG---T--G-----A---A-AGAT----CA------------------C-G--GC----------G-----T--------G--C---G-C--C--------CA----C-- 1693
TAL.CM.01.8023 -----TG-G-A------C--C-GA--G-------AG--G--C------A-------C-G-TGC--T-----A--A---A-AGAT----CA--C---------------C-G--GC----A--G--G-----C--------A--C---G-C---C-G--G--CA----T-- 1191
MUS-1.CM.01.1085 --A--T--C-AG--G--------A-----A----AG--T-----G---A-A----T----TG------G--A-----GT-AGAC--A-C---C--------------CTC----C----A--A--G-----T--------G-----ACTC---C-G--GAGCA--...-- 1453
MUS-1.CM.01.CM1239 T----T--C-AG--G--------A--G--A----AG--T-----G---A-------C---TGCT----G--G------T-AGAT--A-CA--T--G-----------CTCC--T-----A--G--G-----T--------G------CTC--CC-G---AGCA--...-- 1455
MUS-2.CM.01.CM1246 T----T--T-A------C--T--A-----A--C-A---T-----G--T-------T----TGCT-------T--A--G---GAC--A-CA--C---------------C-GT--C--C-A--G--------C-----C--G--C--ACTCG-C--G-----CA--...-- 1536
MUS-2.CM.01.CM2500 T-A-----C-A---G--C--C-GA-----G--C-A---T-----G---A------T----TG---------T--A-----CGAC----CT--C---------------C--T-T--------T--G-----C--T--T--G--C--ACTCG--C-G-----CA--...-- 1498
SYK.KE.x.KE51 T-------C--G--------T--A---A-A----AG--T-----T--TA-A------C-TTG---T-----A--A-----GGAC-C--CT------------C-C---C-GT-A--AC-AA-T--G-----A-----T--G--C-GA-GC---C-G------A---TCAA 1516
SYK.KE.x.SYK173 T-A-------A---G--C-----A---ATT--C-A-------------A-A-----CC-TTGCT-------A-----G--GGAC-CATCA--C---GGG---C-A--TC----AC-----A-T--------C--------A--C-GACAG--CC-C--G---A---TCAA 1888
GRV.ET.x.GRI_677 --A-----TC----G-----T--A--------CCAG------------A-A---------G-C--G-----A--A-----AC-------T--T---------------C----T---C-TA----G-----C--T--G--------ATTG---C-G----G-------AT 1921
SAB.SN.x.SAB1C T-A-----T-A------G--T--A-----T--C-AG--T--------TA-A-----C--GG----G-----A-----GA-AGAC-CT-CT-----G--C---------C-GT-TC-----A----G-----C-----------------AG-GC-C----GG--A--CAT 2074
TAN.UG.x.TAN1 --------C--------GG-C-----G--T----AG-----C------A-A--T---C--G-C--T-----A--A---A-AC-C--A--T-----------------------AC--C-CA----G-----C-----------C---TTGG----G----G-C-T---AT 1944
VER.DE.x.AGM3 T-A-----------G--G--C--A---G-A--C-A------C-----TA-------C---G-AA-------T-----G--C---GGA--A------C-G------------T-A--AC-CA-T--G-----T--T-----C-----AGTC--CC----G-GCC-----AT 1485
VER.KE.x.9063 T-A-----C-----G-----T--A-----T--C-AG--T--------TA-------C---G-AA-C-----A--A--G--C---GGA--A------C-A------------T-A--AC-CA-A--------T-----------C--AGTC--CC-G----G---A---AT 1984
VER.KE.x.AGM155 T-A--T--C--------G--C--A-----A--C-A---T---------A-A---------G-AA-------A--A---------GGA--A--C---C-A------------T-T---C-CA-T--G-----C-----------C--AGTA-----G--G-GCC-A--GAT 1973
VER.KE.x.TYO1_patent --A-----T--G--G-----T--A--G-----C-AG--T-----G---A-A--T--C--GG-AA-T-----A--A-----C---GG---A--G---C-A------------T-A--AC-CA-T--------T--T------------GTC--CC-G--G-GCC-A---AT 1981
COL.CM.x.CGU1 --A--T--T-----G---AGT--A--GGAT----A-AG----------A-A--T---TC-G-C-----G--A--A-CT--AG--GGA--AA-C--GGCC------G-TA-T-AT---C-AA-A--GC----C-----T--C--C--A-GA---C-G----G-C--CAGAA 1595
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Gag-Pol fusion TF protein start

H1B.FR.83.HXB2 AGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGCCAAGTAACAAATTCAGCTACC...............ATAATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGGAACCAAAGA.......... 1950
Gag __A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__Q__V__T__N__S__A__T__.__.__.__.__.__I__M__M__Q__R__G__N__F__R__N__Q__R__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455 --G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T------CA-C-GA--AGC..................---------------------------GG--CG............. 1399
H1C.ET.86.ETH2220 --G----T--T-------------------------------G--------T-C---C--A--------G--------G----------------AC---A--A-C..................-------------A-A---------A-GG--CT-A-.......... 1321
H1D.CD.84.84ZR085 --G-------T-------------------------------G--G--G---A-------A-----------------G-------------C-----G-G-CT--G-TGCC............-----------A-A-A---------A-GG-AC----.......... 1470
H1F1.BE.93.VI850 --G---------------------------------------G--------TA----------------------C--G--------T----C--ATTCAG-C.....................-------------A-A-T-------A-GG-------.......... 1287
H1G.SE.93.SE6165 --GA---T----------------------------------G---------A-------A-----------A-----G-----------G-CCT--GG-G----AG-AGCC............---------------A---------A-GG--C----.......... 1356
H1H.CF.90.056 --G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------------------A--AA---AGCC............-------------A------C----A-GG-------.......... 1300
H1J.SE.93.SE7887 --GA--------------------------------------G--------T--T--------G-----------------------------G--C---A-CAAC..................-----------A-----T--C------G----T-A-.......... 1270
H1K.CM.96.MP535 --G----T--T-------G-----------------------G-----G--TA-------A------A----------G-----------G---------C---T-..................G------------A------C----A-GG---T---.......... 1146
O.BE.1987.ANT70 --GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTAC--CCCAGC-AGATTTG-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA-TTAGG-A-.......... 2014
O.CM.-.BCF06 --GA-----C--------G------GT---C-----A--------------AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GTTACT-CCCAGC-AGA-TTA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA--TAG--A-.......... 2012
O.CM.1991.MVP5180 --AA-----TT--------------GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GCTTCT-CCCAGC-AGATTTA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-GAA-CCA--TAG--A-.......... 1988
O.CM.1996.96CMA102 --GA-----CT----G---------GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A---------GCYTC--CCCAGC-AGATATA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCCA--TAGG---.......... 1443
O.CM.1998.98CMABB141 --GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT-----A--C-A-A-A--A--A---------GCTTC--CCCAGC-AGACCTG-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCCA-TTAGG-AG.......... 1444
O.CM.1998.98CMABB197 --GA--C-GCT----G--G------GT---C--------------------AA-T-----A--C-----AC-A--A--G------GCTAC--CCCA-C-AGATTTG-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA--TAGG---.......... 1393
O.CM.1998.98CMU2901 --GA-----CT--------------GT---C--------------------AACT--------C-A-T-GC-A--------G---GTTACC-CCCATC-AGATCTA-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----AC-AAA-CCA-TGAGG-AG.......... 1446
O.CM.1998.98CMU5337 --GA-----CT--------------GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTAC--CCCAGC-AGATCTG-AGGGAGGATATACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCCA-TTAG--A-.......... 1446
O.CM.1999.99CMU4122 --GA-----CT----G--G------GT---C--------------------AACT--------C--G--GC-A--A---------GCTAC--CCCAGC-AGATCTG-AAGGAGGATACACAGCAG--T-T-----A-----GC-AAA-CCAGGAAGG-A-.......... 1444
O.FR.1992.VAU --GA----GC---------------GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC-A--A---------GCTTC--CCCAGC-AGATCTA-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAAACCA-TTAG--A-.......... 1522
O.US.1999.99USTWLA --GA-----CT-------G------GT---C-----R-----------G--AACT----------A-A-A-----A---------GC-TC--CCCAGC-AGATCTA-AAGGAGGATAYACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCTAGGTAGG-A-.......... 1433
O.US.-.I-2478B --GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-A-A-A--A--A---------GC-GC--CCCATC-AGATCTG-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAACCCA-TTAGG-A-.......... 2015
N.CM.1997.YBF106 --GA-----CT-------G--------G--C--C-----------G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---GCA--G-C-CA-...A----A--TAGT............G-CT-TG-A--A--G--A--C----A-GG-AT----.......... 1515
N.CM.2006.06CM-U14842 --GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G--W--A-CA--------------GC-A--A-----T---TCA--G---CAGGGA...--A--TAGT............G-CT-TG-A--A--G--A--C----AAGG-ATG---.......... 1427
N.CM.2002.DJO0131 ---A-----CT----------------G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G--T---TCA--G---CAG...A----A--TAGT............G-CT-TGCA--AG-GA-A--C----AAGG-AT---G.......... 1435
N.CM.2002.02CM-SJGddd ---A-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---TCA------CAG...G--A-A--TAGT............G-CT-TG----A--G--A--C----AAGG-AT----.......... 1428
N.CM.2004.04CM-1015-04 -T-A----GCT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---GCA--G-C-CAG...G----A--TAGT............G-CT-TG-A--A-----A--C----AAGG-AC---G.......... 1428
N.CM.2004.04CM-1131-03 --GAT-CT-CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A--G--------------GC-A--A-----T-C-GCA--G-C-CAG...G----A---AGT............G-CT-TG-A--A--G--A--C----AAGG-AC---G.......... 1427
N.CM.2006.06CM-U14296 --GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A-CG--------------AC-A--A-----T---TCA--G---CAG...G--A-A--TAGT............G-CT-TGCA--A--G--A--C----AAGG-AT---G.......... 1426
H1N.CM.95.YBF30 --GA-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---TCA--G--GCAGC-GC--A-A--TAGT............G-CT-TGCA--A--G--A--C----AAGG-AT---G.......... 1517
H1P.FR.06.RBF168 --G---C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C--A--A-----T---GCAGC--CT-ATC-AG-TAACCAAGAT.....................TTA-A---AGGG-A--CA-CTGTTTTCATGCAGAGTG 1412
H1P.CM.06.U14788 --GT--C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--CT-ATC-AG-TAGCCAAGAA.....................TTA-A---AGGG-A--CA-CAGTTTTTATGCAGAGTG 1419
CPZ.CD.90.ANT --GA--CT-CT-----------T-A-----T-----A-----------C--A-C---------------G-----A-----T---GCTTCT-CT-AT---G--CAGGGAACC.........GCAG-CT-TC--------------GGA-AT-GAGG-G--AAA....... 1380
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G-G---CT-C--------------------C-----A--G-----------A-C---------------C--A--------T----CAATG--CCA--G-CA---A-GAACA.........GAC--TT-CT-T----A---GCCAGGGGCA-C--C----.......... 1533
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --GA-----CT------GGGATGA-C----C-TC--------G---------A-------A--T-----CC----A-----------T----C-CA-C-CAGTAA-GATGCA............-AG-G-CAATTT-A----CCAAAA...................... 1484
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --GA--C--T--------------------T-----A--G------------TCA--------T-----GC----A-----C--------G----AC--AA--..................GAA--CT-T-----A-----GGGACAA-AT-GA-CTCCTAAT....... 1489
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --GA--CT-C--G--G-----------------C--A--G--G--------A-CT--------------AC-A--A-----C----CA--G-C-CA--CAG--A---GT...............G-TT-T-----A-----A-------AAGG-AT----.......... 1498
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --GA--CT-CT----G-----------------C--------C--G--T--A-C------A--C--G--C--A--A-----T-----T----C--ATGCAG--...............ACAGTC--T--------A--G--A-------AAGGA-C--A-.......... 1496
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --G---A--CT-------------------C--C-----------G--C---TCT-----A--C-----A-----A-----------T--G-C--AC-CCA-T-T--TG.....................-----A-----T---G---A--TT--G-A-.......... 1489
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --GA--C--CT-------G--------------C--A-----G--------A-C---------T--G--------------T------------CA---C--CA-A-GT...............G-GT-TT-------G------AA-G---GA-C--CT.......... 1509
CPZ.CM.98.CAM5 --GA-----CT-------------------C--C--------G--------A-C---------T------C----------C------------CA------CT-A...............AATG-GT-T-----------A---AA-G---GAGT--AT.......... 1643
CPZ.GA.88.GAB1 T-G---C--C-----G--------------T-----A--------------ATCT-----------G---C-A--------C---TCAATG--TCAG---CA--GG-GAGCA.........GATG-TT-CT-C----AG--AC-AGG-GC-GG--C--A-.......... 2017
CPZ.GA.88.GAB2 --GA-----C-----G--------------C--C--A-----------C--G-CA--------T------C-A--A-----T---------A--CA-C-GA--AGC...............TCA---T-C-----A----CAGGGGGA--A-CT-CTCCT.......... 1328
CPZ.US.85.CPZUS T-GA--C--C------------G-------------A-----G----------CT-----------G--C--A--------C---T-----A-G-A---CC-CT-A...............AGCG--T-TC-A----A---A--CGC-G----G-C-G-G.......... 1998
CPZ.TZ.2001.TAN2 T-GA--AT-CT----G------C-C-----C-----------G--------TTCT----------AGA--C--------------GCAGC--C--AC-CAGG-......GGGGGAATAAAT.........----T-CA---GGGAAGA--AC-A-CTGT-AAAAAG.... 1593
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 T-GA--AT-CT----G------C-C-----T-----------G----------CTT---------A-A-CC--------------GCAGC--CG-AC-CCA--......GGGGGAATAAAT.........----T-CA---GGGAAGA--ACC--CCG-GAAAAAG.... 1593
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --G---A--C----------------AT--T-----------G--G-----TACT--C--A--------C-----A--G------GCAGC--CCCACTCAGATTTA-AAGGAGGATATACAGCAG-CT-T-----A-AG--GGGAAAC-ATC-AGGG-TTAAGAAG.... 1508
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con G-G---A--C----------------AT--T-----------G--------TACT--C--A--------C--R--A--G------GCAGC--CCCACTCAGATYTA-AAGGGGGATATACAGCAG-CT-T-----A-AG--GGGAARC-ATC-AGGG-TTAAGAAG.... 1507
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --G---A--C----------------AT--C-----------G--------TACT--C-----------C-----A---------GCAGC--CCCACTCAGATCTA-AAGGGGGATATACAGCAG-CT-T-----A-A---GGGAAAC-ATC-AGGG-TTAAGAAG.... 1427
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 GAACC-CT-CT-G---------T--CT------C--A-----T---------CAA--C-----T-----A-----A-----C---CAG--T-CT-AT-GCATG.....................--G---GCT--A-TGA-AGGGCAAG-A-GG................ 1155
RCM.CM.SIVagi-00CM312 GAATC-C--T------------C-A-----C-----A--------------ACAGT----A--C--G--CC-A--A-----C---CAA----CG-AT-GCG-T.....................--C---GCT--A-TGA-AGG-GGGCAA-GA................ 1155
RCM.GA.x.GAB1 GAACC--T-TT-----------C-A-----C--------G------------CAG-----A--TC-G--AC-A--A--G--C---CAAATGA-GCA--G-AAT.....................--C---GCT---CA-TCAGCAAAC...................... 1360
RCM.NG.x.NG411 GAACC----C--G--G--G---C-A--------C--A--G-C------T--ACAG--C-----T--G--GC-A------------CAGATG--GCA-.....................AGTAAT--C---GCC--ACAG--AGGACC---A--AGG-CCC.......... 1372
H2A.DE.x.BEN GAATC-C--C--------G---C-A--C--C--C-----G-----C-----A-----G--A--C--GC-AA----------CC-A-AAG-G-CT-TGGGAC--AGCC-TATCCCA......TTTGC-GCAGCC--ACA-............................... 2257
H2B.CI.x.EHO GAACC-C---T-----------C-A-----C--C-----GA-------C--A--G--G--------GC-AA-------G--TT-A-AAG---CCTTG-CAC-TT-C---AATCCG......TTTGCCGCCGCT--ACC-A-AGCAGGG...................... 2228
H2G.CI.92.ABT96 GAATC----TT----G------T-------C-----A--GR----------A--G--A--A--C--GC--A-----------T-A-AAG---CCTT---CC-TA-AG--CTACCA......TTTGC-GCTGCT--ACA-AAA-CAGGAG-A................... 1632
H2U.FR.96.12034 GAATC----CT-------G---C-A-----C-----A---A----------A--A--A--A--T--GC-GA----A-----CT-A-AAG-G-CCTT-C-AC-TATGC-TATACCC......TTTGC-GCAG-C--ACAGA-AGGCGGCCCA................... 1748
SMM.SL.92.SL92B GAATC-C--C--------G---C-A-----C-----A--G--------C--A--A--G-----CC-CC-CA----A--G--C----AAG-C-CCCTC-CGGGGT--TTAGTG...............GCAGCA---TTTA-GGGAGCAGC---AGGCCA-.......... 1659

Gag p24 Capsid end Gag p2 Spacer start Gag p2 Spacer end Gag p8 Nucleocapsid start
MAC.US.x.239 GAATC-C--C------------C----G--T-----A--------G--G--G--A--G-----T---T-AA----A-----CC---AAG-G-CCCTCGCAC---TGC-AATCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGA-GGGACCA...................... 2213
Gag __N__P__T__L__E__E__M__L__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__Q__K__A__R__L__M__A__E__A__L__K__E__A__L__A__P__V__P__I__P__.__.__F__A__A__A__Q__Q__R__G__P__.__.__.__.__.__.__.__
STM.US.x.STM GAATC-C--C--------G---T-A-----------A--G--T--G-----A--A--G--A--T---C-GA----A-----CT---AAG-G--CTTCC-AC---ACC-ACTGCCC......TTCGC-GCAGCC--ACAGCAGGGA......................... 1872
MNE.US.x.MNE027 GAATC-C--C------------C----G--T--C--A--------------A--A--A-------A-T-AA----A-----CC---AAG-G-CCCTTGCAC---GGC-ACTCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGAAGGGACCA...................... 1693
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 TAATC----T-----G--G---C--CAT-----C--A--G------------CAA--G--A-----GC-CA----G--G------GT-TC--CC-TG-GGGAG-GAGGAGGC.........CTT-CC---G-A--ACAGA-G...GGACCAGGAGGGCC-.......... 1892
DEB.CM.99.CM5 GAACC-C--TT-----------T--CAT-----C--------------T---CAA--G--A--CC-TC-GA----G--G--T---GC-TCG-CCTT---AGA---AGG-TCC.........CTGGGG---G-----CA-A-AGGAGGACAAGGAGG-G-T.......... 1726
DEN.CD.x.CD1 TAACC-C---T-G-----G---T--CA---C--C--------------G--A--A--A-----CC-TCCCAC---A--G---T-AGCTTC--C-TTTC-GAAGCAAGGGTTATGCCATGGTTCA-GG-AAGG-GCCCA-CC-CCAG-AGAA-GA................ 1732
LST.CD.88.447 --G------TT-------G-------GG--C-----A--------------A-C------A-G---GA-------A---------GCAAC--CC-TGC-AAGTCAA-TGAGA.........CAG-AT---G-A--AGTGACACCACCA-----TGC-CAG.......... 1128
LST.CD.88.485 --G-----GTT-------C-------AG--C--------------------A-C------A-G--AGA-------A--G------GCAAC--CC-TGC-AAGTCAA-TGAGA.........CAG-AT---G-A--AGTGACACCACCA-----TG-GCAG.......... 1128
LST.CD.88.524 --GT--C--TT---------------A------------------------T-C------AAG--A-A-C--A--A--G------GCAAC--CC-TGC-GGGGCAG-TGAAA.........CATC-C---G-----CA-ACACCACC---A--TGC-CA-.......... 1122
LST.KE.x.lho7 --G---AT-T--------G-------A---T--------------------T-CT-----A-G--A-A-A-----A---------GCTTC--CC-T-C-GCA-CAAGTAAGA.........CAA-AC---G-----GTCACTCCGC----A--TGCGCA-.......... 2212
SUN.GA.98.L14 -A-TC-AT--T----G--G-------G---C--C--A--G--T--G--G--GA-------A-G--AGA-CC----A---------GC-TCT-CTTTT-GGCAGCAAGTAGGA......AGACAAGCT---G-----CA-AA-TTACCACCC-GAA-C--CCAG....... 2205
MND-1.GA.x.MNDGB1 --GA--A--TT----G------T--GA------------------T--G--ACAA-----A--C---T-AA----A---ATG-----AAC---GGT-GGACA-......TCA.........CAA-ATT-TG-----CAGA-AGGGCC-CAA-GA................ 1574
OLC.CI.97.97CI12 -AAAC--T-G--G-----G---C-------C-----A--------G-----A---T----A--------C--A--A-----GC----A-C---GCAG-TGGTGCAACAGAGACCAGCACCA................................................. 1785
WRC.CI.97.97CI14 -CAAC-A--CT-------G---T-A-----------A-----------G--A--AT----AAGC-A-A-AA----AC----TT-ACAAG---CTTTG...CAT...T-ACAG............GCC---G-A--ACAG-CAGGAGCA-AACCT................ 2142
WRC.CI.98.98CI04 -CA-C-A---T-----------T----T--------A-----------G--A--AT----AAGC-AGA-AA----AC----CT-ACAGG-G-CTTTG...AGC...T-TCAG............GC----G----ACA-CAGCCAG-G-AACCT................ 2160
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AGTC-A---T-----------T-------------------------T--A---T----AAGT-A-A-AA----AC-----T--CAGG---CCCTG...--CCAAT-ACAG............GC----G-A--ACAGCAGGCAG-C-A-................... 1104
MND-2.CM.98.CM16 GAATC-CT-TT-------G---CC-CT---C--C--A--G--------C--TAAAT----A---CA-A-GA----A--G--T----AGG---CCCAGTCA.....................GCTG------------ATTCGGGAGGGCCACCG-GGG-C.......... 1900
MND-2.GA.x.M14 GAACC-CT-TT-----------T-ACT---------A-----G--G-----AAAAT--------CA-A-GA----A--G--C---CAGA-GA-GCAGTCA.....................GAAG-C----------ACTCGGGGGGACCACCG-GGG-T.......... 1824
MND-2.x.x.5440 GAATC-C---T-G---------T--CTG--C--C--A--G-----------TAAAT-C------CA-A-GA----A--G--C---CAG----C-CAGGCAG-T.....................G------------ACTCGGGGGGACC-CCG-GGG-T.......... 1457
DRL.x.x.FAO GAACC-C-GT--G---------C--TT---T--C-----T-----------A--------------G--CA----A-----T-----AG--CAGCAGGCAG-T.....................------------CAGAATCCCCCC--AGGT-C-CCG.......... 1454
MON.CM.99.L1 --GT----GCT-G--G--C---C-ACAG--------------G-----T--AATG--C--AT-T--GA--C----A-----T---GCAGGG-C--T-GCCAAC............ATGCCCATG-AT---G-A---GCCA-AGGACCACCCC-A................ 1611
GSN.CM.99.CN166 --GA--C-ACT-G---------C-T--------C--A--G-----G-----AACT--C--AT-T--GC-C--A--A-----C---GCAAC--CCCTC--AGGCA---GTTCA.........TAC-AC---G------A----CCCCC-G-A-GG---............. 1630
GSN.CM.99.CN71 --GA--C-GCT-G---------C-T--------C--A--G-----G-----AACT-----AT-T---C-C-----A--G--C---GCAAC--C-CTC--AGGC...-G-TCA.........TAC-AT---G----A------CCCCCAG-A-GG---............. 1633
TAL.CM.00.266 --GA--C--CT-----------C-CCAG--C-----A--G------------CAG------AGC--GC--A----A-----T---GCAG---CCTT---A...CAA-A-ACCCAACAAGTCATAGCC---G-A--ACAG--GC-AGGAG-CCCA................ 1844
TAL.CM.01.8023 CCA---G--C--G---------T--CAG--------A--G--C--G-----TCAG------AGC---C-CA----A-----C---GCGG-G-CCTTG--A...CAG-A-ACCCAGCAAGTCATAGCC---G-A---...--AC-GGGAG-TCCG................ 1339
MUS-1.CM.01.1085 --GA--C--T--G--G------T--CAG-----C--------G---------ACT-----AT-C--GC--A----A--G--TC--GC-TCG-CCTTC...AA-CAGG-AGGC...ACACTG...-AC---G----AG---C---GGGAGCC-GGGG---G.......... 1604
MUS-1.CM.01.CM1239 --GA--C--CT-----------T--CAG-----C--A--G--------G--A-CA------T-C--GC-AA----A--G--T---GC-TCG-CCCTT...AG-CAA-A-AGT...CAGCTG...-AC---G----AG--.........GCC-GAGGG-A-.......... 1597
MUS-2.CM.01.CM1246 --G---C---T--A----G---T-ACAG--C--C-----GA-T-AG------ATG--C---T----GC-GA----A-----C----CTA-T-CTTTG...AGGCAA-A-ACCATTAACACCATC-AC---G-A--A---......CAG--TCC-AGG............. 1684
MUS-2.CM.01.CM2500 --GA--A---T-G---------C-CCAG--T-----A-----T-----G--TATA--C--AT-C-A-T-AA----A-----C---GCATC--CTCT-...AG-CAG-A-ACCATTGAGACCATC-AC---G-T---G-G......CAAG-TCC-AG-............. 1646
SYK.KE.x.KE51 -...C-A--CT-G---------C-TCA---T--C--A--G-----------ACAAT-C--A----A-C-A--A--A---------GTAATGAC-CA-C-CAGCTTG..................GGC-----A--AG-GCCA-GACAAG-A-G-A-TCCC.......... 1655
SYK.KE.x.SYK173 -...C----CT-G--G------C--CA---T-----A-----C---------TTA--C-------A-C-CA----A--G--C---GTAATG-CCCAGC-G----TA..................-AT---G-A--AG-GCCATCAAAAG--................... 2018
GRV.ET.x.GRI_677 GAATC-A--CT-G--G------C-A-T---T--C--------------G--ACAA--------T-AGC-AA---TA---ATG-----TA-T-G-CAG...........................-AT---G-C--AGTG--ACC-CAG-AA--GGGCCCC.......... 2054
SAB.SN.x.SAB1C GAATC-A--C--------G---C-T--T-----C--A--CA-T------G-ACAA---------C-TC-AA----G-----T----CAGCG-CCTTTC-GCA-CAA--AGTT......GGGAAC--CT-TG-----CA---GGCAAGACCC-GGGGTCCC.......... 2228
TAN.UG.x.TAN1 -CATC-A--T--------G---C-------T--------------------A--A-----A----AGC-CA---TA---------CAA---A-GCA-GGA.....................GTT-AC---G----AG---CACCGCGAG-AGGTAGGG-C.......... 2083
VER.DE.x.AGM3 GCATC-C--T------------T-A--T--C-----A-----G--------AA-TT-C--A----A---GA----A---ATG---CAAA-TA-GCA--GCCAG.....................-AC--------ACAG---GG-CAG--AGGAAG-CC-.......... 1624
VER.KE.x.9063 GCACC----CT-----------C----T--C-----A--------G--C--AA--T-C--A---------A----A---ATG---CAAA-CA-GCAG-C-CA-.....................-AC---G-----CA---GGCAGCAG-AGGAGT---G.......... 2123
VER.KE.x.AGM155 GCACC-C--T--T---------C-------C-----A--G--G-----C--AA-TT-C--A--C-A---CA----A---ATG---CAGA-CC-GCAG-G-CAG.....................-AC---G-A---CAG--AGG-GGA---GGAAG-CC-.......... 2112
VER.KE.x.TYO1_patent GCACC-C--C--T---------T-A--G--T--------G--------C--AA--T-C--A----A---AA----A---ATG---CAGACCA-GCA----CA-.....................-AC---G-----CAG--AGG-CCA-AA-GA---............. 2117
COL.CM.x.CGU1 G...C-AT-TT-G-----C---C-AG-------C--------G--------A-A---C-------AG--GC-A--A--G--T---CAG--GT-CCAGC-AGAGAGA...............ACC-AC-----TG-AGT-AAG-CAGCA-AATG-TTC-ATTGTCAGGGAA 1747
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H1B.FR.83.HXB2 ...............................................................................................AAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAG... 2022
Gag .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__._
H1A1.UG.85.U455 ...............................................................................................-GA-GAA-------------C--------------A---CT-----A------T------------------... 1471
H1C.ET.86.ETH2220 ...............................................................................................-GAGCAA----A--------C--------G---------CT------------------------------A... 1393
H1D.CD.84.84ZR085 ...............................................................................................--A-----------------C-------------------T---A--------T------------------... 1542
H1F1.BE.93.VI850 ...............................................................................................-GAG-------A-----T-----------------A----T------------------------A------... 1359
H1G.SE.93.SE6165 ...............................................................................................-GA-C-A-C--A-----------------G-----A--TCT-------------------------------... 1428
H1H.CF.90.056 ...............................................................................................--AT-------A--C-----C-----------G--A----T-------------------------------... 1372
H1J.SE.93.SE7887 ...............................................................................................-GA---------------------------C----A----T---A-A---C--------------A------... 1342
H1K.CM.96.MP535 ...............................................................................................--A-----------C-----C-------------------T------------------------A------... 1218
O.BE.1987.ANT70 ...............................................................................................GGA-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A--------TC-A--A------------... 2086
O.CM.-.BCF06 ...............................................................................................GG-CC-A-A--A--------C-----A-----T-----T-T---A-AG-----TC-A--A-----A-G--G-... 2084
O.CM.1991.MVP5180 ...............................................................................................GG-CCCA-A--A--C-----------A-----G--A--T-T---A-A---C--TC-A--A-----A----G-... 2060
O.CM.1996.96CMA102 ...............................................................................................GGACC-A-A-----------C-----G-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A-GG--A... 1515
O.CM.1998.98CMABB141 ...............................................................................................GG-CC-A-A--A--------C-----A-----G--A--TCT---A-A------TC-A--A-----A--GCGA... 1516
O.CM.1998.98CMABB197 ...............................................................................................GGAGC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A-------C-A--A-----A-G----... 1465
O.CM.1998.98CMU2901 ...............................................................................................GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A--G--A... 1518
O.CM.1998.98CMU5337 ...............................................................................................GGACC-A-A--A--------------G-----G--A--TCT---A-----C---C-A--A-----A--G--A... 1518
O.CM.1999.99CMU4122 ...............................................................................................GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT---A--------TC-A--A--------G--A... 1516
O.FR.1992.VAU ...............................................................................................GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TGT-A-A-A------T--A--A-----A--G--A... 1594
O.US.1999.99USTWLA ...............................................................................................GGACC---A--A--------------A-----G--A--TGT---A--------TC-A--A-----A--G--A... 1505
O.US.-.I-2478B ...............................................................................................GG-CC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A--GCGA... 2087
N.CM.1997.YBF106 ...............................................................................................--A-CCA----A-----T--------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G--G-... 1587
N.CM.2006.06CM-U14842 ...............................................................................................--A-CCA----A--------------------G--C--TGTG--A-----C--T-A---------A-G-GG-... 1499
N.CM.2002.DJO0131 ...............................................................................................-GA-CCA---GA--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GG-... 1507
N.CM.2002.02CM-SJGddd ...............................................................................................--A-CCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-GG---... 1500
N.CM.2004.04CM-1015-04 ...............................................................................................-GA-CCA----A--------C-----------G--C--TTTG--A--G--C--T-A---T-----A-G-RG-... 1500
N.CM.2004.04CM-1131-03 ...............................................................................................-GA-CCA----A--------------------G--C--TTTG--A--G--C--T-A-----------G-GGA... 1499
N.CM.2006.06CM-U14296 ...............................................................................................-GACCCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A------A--A-G-GG-... 1498
H1N.CM.95.YBF30 ...............................................................................................--ACCCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GGA... 1589
H1P.FR.06.RBF168 GACAG.......................................................................................AGA---CCA--------C--T--C-----A---AT---A----T---A-AG--C--T-A---A-------GG--A... 1492
H1P.CM.06.U14788 GACAG.......................................................................................AGA---CCA--------C--T--C-----A----T---A----T---A-AG--C----A---A-----A-G--G-... 1499
CPZ.CD.90.ANT ...............................................................................................-GACC-C-C--A-----T--C--C--T-----G--C--T--T--A----------A------A--A-GG--A... 1452
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...............................................................................................-GA-AAA-A--A--C-AT--------A--G-----C--TCTG--------C--T-A---A--A----G----... 1605
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...............................................................................................-GA-----C--A--C--T-----------G-----T----T---T--G-------A------C--A-G---A... 1556
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...............................................................................................--A-AGA----A--C--T--------A--------A---CT---A--G--C--------A--CC-A-G----... 1561
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...............................................................................................----CCA-C--A--C--T--------T-----G--C--TCT---A-----C--T-A---A-----A------... 1570
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...............................................................................................-GAG--A----A----------------------------T---A--------T-AA-----C----G---A... 1568
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ...............................................................................................-GA-----G--A--C--T--C--------G-----T----T---A-----C--T--A--------A-G---A... 1561
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ...............................................................................................-G--AAA-C--A--C--T--------------------TTT---A-----C-----------A--A-GG---... 1581
CPZ.CM.98.CAM5 ...............................................................................................----AAA----A--C-AT--------------------TGT---T-----C-----A-----A--A-G----... 1715
CPZ.GA.88.GAB1 ...............................................................................................-GA-AAA-A--A--C--T--------G--------T---CT---T--------T-AA--A--A--A-G---A... 2089
CPZ.GA.88.GAB2 ...............................................................................................-G--GA--C-----C-----------A--G-----T--T-T---A--------T-AA--------A-G----... 1400
CPZ.US.85.CPZUS ...............................................................................................-GA-AAA-C--A-----T--------------G--A--TCT------------------T--A--A-G---A... 2070
CPZ.TZ.2001.TAN2 ...............................................................................................GGTCAGT-GC-------T--C-----A--GAT---C--T-----A--------------T--A--A--G--A... 1665
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ...............................................................................................GGTCAGT-GC-------T--C-----A--GAT---C--T-----A--------------T--A--A--G--A... 1665
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ...............................................................................................GGACCA--A-----C-----------G----T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----... 1580
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ...............................................................................................GGACCA--A--A--C-----------G----T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----... 1579
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ...............................................................................................GG-CCA--A--A--C-----------G--G-T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----... 1499
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .................................................................TCAGGGCCACCAAGAAGAGGTGGAGAAAGACCAG-ACCA--A----A---------A---AC---A--T-TTT----GTT---T-A---------A-G---A... 1257
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .................................................................TCAGGCCCGCCAAGAGGACAAGGAGGAAAG-CAT-CT-G--A----A---C-----A--GTTG-------TTT-A---T----T-AA-----C--A-G---A... 1257
RCM.GA.x.GAB1 .................................................................AGGGGGCCTCCAAGAAGATCAGGAGGAAATCCA-A-T-A-GA----A---------T--GCC---A----TTT-T---T----T-AA--------A-GG---... 1462
RCM.NG.x.NG411 ..........................................................................CCTAAACTAGGGGGAGGACCT-G-T-CC-C--A--C-AT------------AC---T--T--T--T---T------AAA-AAG---A--G--A... 1465
H2A.DE.x.BEN ............................................................................................AGA---GCAA---G--A--GG--C-----A--G--G--A---T-G--A---C-G---C-A--A-----A-G-C--... 2332
H2B.CI.x.EHO ............................................................................................AAG-G--CA--G-CA--C-GG--C--C-----G-CG--A--T--------GC-G----A---------A-GGC--... 2303
H2G.CI.92.ABT96 .........................................................................................AAAAGG-GC-CAA-A--A----GG-----------G--G--A--T----TT---C-G-----A-----C--A-G-C--... 1710
H2U.FR.96.12034 ............................................................................................AGG-G-CCA--C-GA----GG--C--------G-----A-----T--A--GC-G--T-AA--------A-G-C--... 1823
SMM.SL.92.SL92B ......................................................................................GGGAATAAGCCT--CA-C-G------T--C-----A--GAC---A---T-T--G---C-G-----A--T--C--A-GG---... 1740
MAC.US.x.239 ............................................................................................AGA---CCAA---------GG--------G-----G--A---T-T--A--GC-A-----A-----A--A-G-C--... 2288
Gag .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__K__P__I__K__C__W__N__C__G__K__E__G__H__S__A__R__Q__C__R__A__P__R__R__Q__._
STM.US.x.STM ............................................................................................CGA-G--CA--A--A--C-GG--------G----C---------T--A-A-C-G--T-AA-G---G--A-G-C-A... 1947
MNE.US.x.MNE027 ............................................................................................AGA---CCAA---------GG--------G-----G--A---T-T--A--GC-A-----A-----A--A-G-C--... 1768
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ......................................................................................AGACCTGGG--T-GAA---GA--C-AT--------AC--ATT--C--TGTTCAA-AGG-C--T---AAG--C--A-C-GTT... 1973
DEB.CM.99.CM5 .........................................................................................CCTAGA-GACAGC---GA--C--T--------AC-GATT-----TGTGCAA--GG----T-AAAAG-----A---GTT... 1804
DEN.CD.x.CD1 ...............................................................................................-G-GGAC---GA---------------C--ATT--A---CT-----AGG----T--AAAG--C-A--G-GT-ACT 1807
LST.CD.88.447 ...........................................................GGAAGGTTTGTAAGAACAGGAGGAGGAGGCCCTAGA---CC-T-A-CT--C--T--------A--GCC---T--T-----A----TG--T--ACAG-----AC-GG--... 1236
LST.CD.88.485 ...........................................................GGAAGGTTTGTAAGAACAGGAGGAGGAGGCCCTAGA---CC-T-A-CT--C--T--------A--GCC---T--T-----A----TG--T--ACAG-----AC-GG--... 1236
LST.CD.88.524 ...........................................................GGGAGATTTGTAAGAACGGGGGGAGGTGGCCCAAGA-GACC-C-C-CT--------------G--GCC---A--TT----A-A--TG------CAG-----AC-GG-A... 1230
LST.KE.x.lho7 ...........................................................GGCAGGTTTGTGAGAACAGGAGGAGGAGGTCCCAGG--ACCCC-C-CT--C-----------A--GCC---T--------A----TG-----ACAG--C--AC-GG-A... 2320
SUN.GA.98.L14 ...........................................................GGGAGGTTTGTAAGAATAGGAGGAGGAGGACCTAGG---CCCA-G-CT-----T--------T---CC---A--TCT---A-ATC-G-----A-AG--A-A----GGA... 2313
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................GGACCAGTTAGACAACCTACTGGA-G--AACC--TC--C-----C---AAT-----------TGT---A--GTTC-T--A---------A-GG--A... 1670
OLC.CI.97.97CI12 .............................................................................GGAGGAGGGCCTCAGCAAGG--GGC-G-G-----AT--------T-G-TTT-----T--TAAA-AT-----TTCACAAAAGG-TCC-...... 1872
WRC.CI.97.97CI14 ............................................................................................AAAGG-CCAA---GA-----T--------AC--ATT-----T-TG--A-A-G-A--TCCCAAG--A-A----CCAGTC 2220
WRC.CI.98.98CI04 ............................................................................................AAAGGACCAA---GA--------------AC-GATT-----T-TG--A-A-G-C--TCCCAAG--A-A----CCAGTC 2238
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ............................................................................................AGAGGACC-C-A-GA-----T--------AC--ATT-----T-TG--A-A-G----T-A-AAA--A-AA-GGTCTCCT 1182
MND-2.CM.98.CM16 .............................................................................CCCCCGAGACAACCTCCT-GA-ACA-C-GA--CCCT--C-----A---TTT--T--TGGGCTG--GG-C--T-TAAG----C-A------... 1990
MND-2.GA.x.M14 .............................................................................CCTCCGAGACAACCCCCT-GA-ACCCC-GA---CC---C-----A-GGT-T--A--TGTTCTG---G-C--T--ACT---C--A--G---... 1914
MND-2.x.x.5440 .............................................................................CCCCCGAGACAACCCCCT-GA-ACCC--GA--CCC------C--A--GTTT--A--TGT-CTG--GG-------A-----A--A--G-GA... 1547
DRL.x.x.FAO .......................................................................CGGGGACCCAGGGGACCCCCTCCA--A-ACCC--GA---CCA--C--C--GC-GTTT--A--T--CCTG---C-A--T-CAAAG-----A------... 1550
MON.CM.99.L1 .........................................................................................AGGAAGGGACAACCC--A--C-----------A---TTT-------TG--G-A--------AA-----CCAA-GG-G-... 1689
GSN.CM.99.CN166 ............................................................................................GGA--A-CCCCA--A----AT--------AC--TTC--A---CT---A---G----TCCTAAA--C-AAG---GA... 1705
GSN.CM.99.CN71 ............................................................................................GGA--A-CCCCA--A----A---------A--GTTT--A--T-TC--A---G-C--TCCCAAA--C-A-G---GA... 1708
TAL.CM.00.266 ..............................................................AGGGGGAGAGGGGGACCTAGAAGGAACCCCCCAGG-CAGA---G-----AT--C-----A---TTT--C--T-T---A-AG--C---CC------GCC--G-C--AAG 1952
TAL.CM.01.8023 ..............................................................AAAGGGAGAGGGGGACCAAGAAGAACTCCCCCAGGACAAA-C-GA----AT-----------GTTT-----T-TT--A-A---C--TCC---T---CA---GCCACGG 1447
MUS-1.CM.01.1085 .......................................................................GGCAACGGCAGCCAGGGAAACCGAGGA-A-CCC-GA--C-A---C-----GC--T-T--C---GT------GG-----CCCAAA--C-----C--A... 1700
MUS-1.CM.01.CM1239 ..........................................................................GGCAGCCAGGGAGGTCCCAGGGGA-ACCC--G-----A---C-----GC-GTTT--A----TG--A----GC---CCCAAG--A-AA-CT-G-... 1690
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................GGAGTAATGGGAAAAAAGAGGGAA--C-GCACACGT--C-A---C-----AC--TTT--A--TTTG--A---G-----CCCAAG----A-TCT-CC... 1780
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................GGAGGGGCCGGAGGAGGGCCTAGA-G--CCCCACG---C-----C-----GC--TTC--A--T-T-----A-G-----CCCAAA--A--AGTT-G-... 1742
SYK.KE.x.KE51 .........................................................................................AGGAGAGG-CCAACA-GA--C--T--------GC-GTT---A--TCTTCAA-A-G-C---CCTAGG--A-AA--GCTT... 1733
SYK.KE.x.SYK173 ............................................................................................AGATCA--GA----A--C-A---------GC--ATT-------TGCAA-A-G-C----AAAAG--ACTT---GCT... 2093
GRV.ET.x.GRI_677 ............................................................................................CGAGG-CCGC-A--A--C--T------------TTT--A--T-TGCAA--GG-A----A---A--A--AC-G-TC... 2129
SAB.SN.x.SAB1C ....................................................................TTAGGGGGAAGAGGTAGACCTCTGAACCCA-A-A----A----A---------A--GCCT--T---CTG--T---TT---T-A-----------G-C-A... 2327
TAN.UG.x.TAN1 ......................................................................................AGAGGCAGAGGCCCACCCCGC--C-----A-----AC--ATT-----T-T-CAA-A-G----TCCAAGAG-AG-ACC---C... 2164
VER.DE.x.AGM3 ............................................................................................AGACCCCCA--A-------A---------A---TTT--C--T-TGCAA---C-A---CCT-AA--A--A--G-T-... 1699
VER.KE.x.9063 ......................................................................................AGACAGAGACCCCCAC-A--A----A------C--A---TTC--A----TGCAA--GC-A----CA-AA--A--A--G-TA... 2204
VER.KE.x.AGM155 ............................................................................................AGACCCCCGCCA-------A---C-----A---TTT--C----TGCAG--GC-G--TCCT-AG--A--A----TA... 2187
VER.KE.x.TYO1_patent ............................................................................................AGACCCCCAC-A-GA----AT--------A---TTT--C--T-TGCAA---C-A--TCC--AA--A-------CA... 2192
COL.CM.x.CGU1 TAGGGCACTTAGCCAGAATGTGTCCCAAAAGACCAATAGGAGGAGCCGGTCGAGGAAGAGGCCGAGGACGGGGAGGCTTTAGAGGAGCTCCCAGA-G-CCA--G-G------T-CC--CAATC-G-----A----TGCAA---G----TCCC.................. 1899
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H1B.FR.83.HXB2 ........................GGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT...........................GAGAGACAGGCTAATTT.TTTAGGGAAGATCTGGCCTTC......CTACAAGGGAAGGCC.........AG 2125
Gag _.__.__.__.__.__.__.__.__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__R__Q__A__N__F#__L__G__K__I__W__P__S__.__.__Y__K__G__R__P__.__.__.__
Pol _F_#_F__R__E__D__L__A__F__.__.__L__Q__G__K__A__.__.__.__R
H1A1.UG.85.U455 ........................--------------C--G--A--------------------C--C---...........................-----------------.---------A--T--------......-A-------G-----.........-- 1574
H1C.ET.86.ETH2220 ........................-----------------------------------------C-----C...........................-----------------.--------GAC-T--------......-A-------------.........-- 1496
H1D.CD.84.84ZR085 ........................--------------------------------------------C---...........................--A--------------.---------A--T--------......-C-------------.........G- 1645
H1F1.BE.93.VI850 ........................-------------------GA--------------------C--C---...........................--A--------------.---------A--T--------......-A-------G-----.........C- 1462
H1G.SE.93.SE6165 ........................-----------------------------T-----------C--C--G...........................-----------------.---------A--T--------......-A-------G-----.........-- 1531
H1H.CF.90.056 ........................-------------------GA--------T--G--------C--C--A...........................-----------------.---------A--T--------......-AG---A--G-----.........-- 1475
H1J.SE.93.SE7887 ........................-----------------------------------------C--C---...........................-----------------.------------T--------......-AG---A--G-----.........-- 1445
H1K.CM.96.MP535 ........................-----------------G-----------T--G--------C--C---...........................-----------------.---------A-----------......-C-------G-----.........-- 1321
O.BE.1987.ANT70 ........................--T--C------------C-------T-----------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........-- 2192
O.CM.-.BCF06 ........................--T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA--------A-----.----------TA-------C-......AGGGGGCACG-----.........-- 2190
O.CM.1991.MVP5180 ........................--T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA--------A-----.----------TA-------C-......GGGGGGCACG-----.........-- 2166
O.CM.1996.96CMA102 ........................--A--C-----------GC-------T--------------K--C-GAAAT........................-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........-- 1621
O.CM.1998.98CMABB141 ........................--T--C------------C-------T--T-------G------C-AAAAT........................-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-......GGGGGGC-CG-----.........-- 1622
O.CM.1998.98CMABB197 ........................--T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-......GGGGGGC-CG-----.........-- 1571
O.CM.1998.98CMU2901 ........................--T--C------------C-------T-----G----G------C-GAAAT........................-GA-A------A-----.---------ATA-------C-......AGGGGGCACG-----.........-- 1624
O.CM.1998.98CMU5337 ........................--T--C------------C-A-----C-------------------GAAAT........................-CA-A------A-----.---------ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........-- 1624
O.CM.1999.99CMU4122 ........................--T--C------------C-------T-----------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----.---------ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........-- 1622
O.FR.1992.VAU ........................--T--C------------C-------T--T--------------C-AAAAT........................AG-------A-A-----.----AA---ATAT------C-......GAGAGGCACG-----.........-- 1700
O.US.1999.99USTWLA ........................--T--C------------C-------T-----------G-----C-GGAAT........................-GA--------A-----.----------TA-------C-......GGGGGGC-AG-----.........-- 1611
O.US.-.I-2478B ........................--T--C------------C-------T--T--------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----.------C--ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........-- 2193
N.CM.1997.YBF106 ........................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAG-GA--M-----------.------A---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........-- 1696
N.CM.2006.06CM-U14842 ........................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------.------C---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........-- 1608
N.CM.2002.DJO0131 ........................-----------------GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------.------A---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........-- 1616
N.CM.2002.02CM-SJGddd ........................-----------G-----GC-A--------T--------------C-ACAAT.....................GAA-GA--------------.------C-G-GG----T--C-......--T---A--G--A--.........-- 1609
N.CM.2004.04CM-1015-04 ........................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------.------A---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........-- 1609
N.CM.2004.04CM-1131-03 ........................-----------------GC----------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------.----------GG----T--C-......--T---A--G--A--.........-- 1608
N.CM.2006.06CM-U14296 ........................-----------G-----GC----------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------.------A-G-GG----T--C-......--T---A--G--A--.........-- 1607
H1N.CM.95.YBF30 ........................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------.-----------G----T--C-......--T---A--G--A--.........-- 1698
H1P.FR.06.RBF168 ........................--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AATCA........................-GA--------A-----.------A------------C-......TGGGGGCAAG-----.........-- 1598
H1P.CM.06.U14788 ........................--R--------G------C-------T--T-----------C--C-AATCA........................-GA--------A-----.-------------------C-......GGGGGGCAAG-----.........-- 1605
CPZ.CD.90.ANT ........................-----C----G-------C-------------GC-T---A-C---C-AGCAACA..................AATACAG--A-A-TA-----.---------ACCGACC--CA-............-T-GT--GGGTGCAGACC-- 1567
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ........................-----C-----------GC----G-----------------C---T-A...........................-G------A-TA-----.----------GG---------......-CG--GC--G-----.........-- 1708
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ........................-----------G-----GC-A-----G--T--G----G-A----C--AAAT........................--A--------------.---------AC----------......-AG------------.........-- 1662
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........................-----C-----G------C----G-----T--G-------------A-CAAAATAAT..................-GA--G...AT------.------A--A-AT------C-......--GGGG---G-----.........-- 1670
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........................-----C-----------GC-A--G-----T--------G--C--C-GAAGT.....................GGA--A--G-----G-----.----------G--------CT......--C---A--G-----.........-- 1679
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ........................-----------------GC----------T-GG---C---------ACATG........................-G--AG...-T------.---------AC----------......--C-C----------.........-- 1671
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ........................-----------------GC-A------------CA----A-C--CC-CGAT........................AT-CA--G---G-----.---------A---------C-......-CG---A--G-----.........-- 1667
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ........................--G--C------------C-A--G--G--T--G--A-----------AGCT.....................GGA--C--------------.---------AGGT---T--C-......G-GG-GC--GG-AT-.........-A 1690
CPZ.CM.98.CAM5 ........................--A--C--------C---C-------G--TA-C--------A-----AACTGGA.....................-GC--------------.----------GAT---T--C-GTG......G-GC--G--AT-AAAAAGACC-- 1833
CPZ.GA.88.GAB1 ........................---------CGG-----GC-A--G-----------------C--C--A...........................-GA-------TG-----.---------AGGT--------CCG......--GC--G-----.........-- 2192
CPZ.GA.88.GAB2 ........................--A--------G--------A--------T--G-----G--C--CCAAAAT.....................GAA-GA-------TG-----.-------GG-GG---------CCG......G-GC--G-----.........-- 1509
CPZ.US.85.CPZUS ........................--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--AGCAGGA.....................A-C--------------.---------ACAT---T-CC-ATCGTG...G-GC--GG-AT-AAAGAGACC-- 2191
CPZ.TZ.2001.TAN2 ........................--T--C----GG-----CC-A--------T--G--------C-----CACA............AAAAATAACAATAGCCC-GGA-TA-----.----------CG-ACC--C-T......G-GGGG-T-C--A--.........G- 1783
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ........................--T--C----GG-----CC-A--G-----T--G--------C-----CACA............AAAAACAACAACAGCCC-GGA-TA-----.---------ACG-ACC--C-T......G-GGGG-T-C--A--.........G- 1783
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ........................--A--C-----------GC-A--T--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G-----.---------ATA-------C-......AGGGGGC-AG-----.........-- 1686
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ........................--A--C-----------GC-A--G--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G-----.---------ATA-------C-......AGGGGGC-AG-----.........-- 1685
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ........................--A--C-----------GC-A--T--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G-----.---------ATA-------C-......AGGGGGC-AG-----.........-- 1605
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ........................--A--C-----G------G-T--G-AT--T-TT-----G--------C..............................-AG----T------.------A-GTGCGCCCTGGAG............TC-GG--AAACC...GAGGA 1357
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ........................--A--C-----G------G----G-AT---ATCC-T--G-----CC--..............................-AG----TA-----.---------TGCTCCCTGGAA............-CAGG--AAACC...GAGGA 1357
RCM.GA.x.GAB1 ........................--A--C------------TCCCC--AC--T-TCT-------C--C--A..............................-AG--AATA-----.--------GAC--CCCTGGGG............TCAGG--AAGCC...GAGGA 1562
RCM.NG.x.NG411 ........................--G--C----G-------G-------T--T-T------G-----CC-A..............................-A-G---T------.---------TGCTCCCTGGAA............-CAGG--AAACC...GAGGA 1565
H2A.DE.x.BEN ........................-----C-----G-----C---CC-------ATC---GC-A-C--CC-G...........................--A--------AGG---.-------TT-GG-CCA-GGGG............AAAG-A---.........TC 2429
H2B.CI.x.EHO ........................--A--C------------C--C--------ATC---TC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG---.-------TTCGG-CCCTGGGG............AAAG-A---.........TC 2400
H2G.CI.92.ABT96 ........................--G--C-----G-----G---CC---C---ATT---GCCA-A---C-A...........................-----------AGG---.-------TTTGGACCTTGGGG............AAAG-A---.........TC 1807
H2U.FR.96.12034 ........................--A--C----------A----CC-------A-C---GCTAGC--CC-A...........................--A-CCA---TGGG---.-------CTTGG-CCTTGGGA............AAA--A---.........TC 1920
SMM.SL.92.SL92B ........................--A--C-----------GG-A-------GTATTCA-GCCA-C--CC-A...........................A-CCAGA----GGG---.------CCTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........TC 1837

Gag p8 Nucleocapsid end Gag p1 Spacer start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

MAC.US.x.239 ........................--A--C--------------AATG-AC--TGTT---GCCA-A--CC-A...........................--C--------GGG---.------CCTTGGTCCATGGGG............AAAG-A---.........CC 2385
Pol _F__F__R__P__W__S__M__.__.__.__.__G__K__E__.__.__.__A
Gag _.__.__.__.__.__.__.__.__G__C__W__K__C__G__K__M__D__H__V__M__A__K__C__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__R__Q__A__G__F#__L__G__L__G__P__W__G__.__.__.__.__K__K__P__.__.__.__
STM.US.x.STM ........................--T---------------C-AC-G--C--T--G---GCCA-A--CC-A...........................--A-------TGGG---.------CTTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........CC 2044
MNE.US.x.MNE027 ........................-----C------------C-AATG--C--TGTT---GCCA-A--CC-A...........................--C--------AGG---.------CTTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........CC 1865
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ........................A-A--C-TC------CA-C--AC---G---ATGGCA---A-C--CC-A...............AAAGCAGCTCCTC--TC-A--AA------.---------AC-TCCCTGGGG............-A-G--AG-CCC......CA 2085
DEB.CM.99.CM5 ........................AAA--C-TC--------T-----G--C---AT-GCA--GA-C---GGA........................CAA-TACC-AG---A-----.---------TGCTCCCTGGG-............CTCCC--AGACC......CA 1907
DEN.CD.x.CD1 ...............CAACCAGGA-CG--C-TT------------CT---T--T---GCA--GA------GA............AGTAACACTAATGATC--G------TA-----.---------TGGTCTTGGGAG............-AAG-AT--TCC......CA 1931
LST.CD.88.447 ........................--A--C-----C-----T-GCA-G-A---TAGGT-TGCTC-A---C-AAAGCCT.....................A--G--A---TA-----.------CT-TGGACCCTGGAG............-A-TG-T--TCC......-- 1342
LST.CD.88.485 ........................--A--C-----C-----T-GCA---A---TAGGT-TGCTC-A---C-AAAGCCT.....................A--G--A---TC-----.------CT-TGGACCCTGGAG............-AATG-T--TCC......-- 1342
LST.CD.88.524 ........................-----------C-----TGCTA---AC---AG----GCCC-G--CC-AAAACCA.....................A--G-GA---TG-----.-------T-TGGTCCCTGGAG............-AATG-A--TTC......-- 1336
LST.KE.x.lho7 ........................--T--------C-----C-GTA---AG--TAG-T-TGC-C-G--CC-A.....................AAACCAA-AG--A---TG-----.------AT-TGGTCCCTGGAG.........--GCAA-CCT--AGG......CA 2429
SUN.GA.98.L14 ...............CCACCCGGCTC---C---------------ATG-----TA--CAAGCTC-A--CC-A........................CAA-GA-A-----TG-----.-------T-TGG-CCCTGGAA............CA-GG----GCC......-- 2425
MND-1.GA.x.MNDGB1 ........................--G--C-----T------GCAATG-AT--T--G-AAGCTC-A--CC--...............AAGCCAGCTCAGC--CAGAG--T------.-------T-TGG-CCTTGGGG............TCCCTCCAAACC......G- 1782
OLC.CI.97.97CI12 ........................ACA--C-AC--G-----G--ACC---C---AT-GCA---A----C-GG.........GTGGGAGGACAACAACAAC----CA---TG-----.---------ATGGA--GGAGG.........G--A-C-GA---TCCCCTCAACA 1999
WRC.CI.97.97CI14 CCTATGAGAAGAGGACAGGGACCCACA--C---GG-------G-A-T------TGT-CA--G-A-C---C-A.....................AAAATTAGA-------TA-----.---------TGG-A-AGGGCA............-ATGCCCT-GAACAATTATC 2356
WRC.CI.98.98CI04 CCCTTGAGAAGAGGACAGGGACCCACT--C---GG-------G-AATT-----TGTGCAA-G-A-C--CC-A.....................AAAAGTAGA--G---AT------.---------TGGGA-AGGGCA............-ATGCCCT-AAACAATTACC 2374
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CAGCAAAGG......GGACCTCCCAC---C---GG----------ACC--C---ATCCA----A-C--CC-A.....................GAAACAAGA--G----TA-----.---------TGG-C-AGGGCA............-A-GCCCT-CAACAATTATC 1312
MND-2.CM.98.CM16 ........................--A--C-TC--G------G-TCT-------AT-----G-A----CC-A..............................-AGAT--TG-----.---------T-C-CCCTGGGG............CA-TG-CAAACC......CA 2087
MND-2.GA.x.M14 ........................--A--C-TT--G-----GG-CAC------TATG----G-A-C--CC-A..............................-A-AT--TG-----.---------TGCTCCCTGGGG............CA-TG-CAAGCC......CA 2011
MND-2.x.x.5440 ........................-------TT--G------G-TCC------T-T-----GGA-C--C..............................CCA-AGAT--TG-----.---------T-C-CCCTGGGG............CA-TG-CAAGCC......CA 1644
DRL.x.x.FAO ........................--A--C-TT-GG------GCTTT--AT--TATGT-A-G-A----C..............................CCA-A-----TG-----.---------T-CTCCCTGGGG............CA-CG--AAACC...CAGGA 1650
MON.CM.99.L1 ........................AAA----AC--T-----CC-ACCG-------TCGCC-----C--CC-GCAGCCCCCC............AAACAAA-C-A-GG--TG-----.---------TCCT-TCGG-C-............CAAG-A-GGGCC......-A 1804
GSN.CM.99.CN166 ........................AAG--C-TT--------C-GA-C---G---TTT-GC---CCA----GA...............ACAGGGACACCAATC-AGG--CT-T----.-----ACCTTGG-C--GGGCG............CC-CC-AG-CCC......CA 1817
GSN.CM.99.CN71 ........................AAG----TT--------C----C-------TT-GCT-GGC-A--C-AAACA...............GGAACACCA-CC-AGG--CT------.-----ACCTTGG-C--GGGCG...............-C-AG-CCC......CA 1817
TAL.CM.00.266 GTG............CCGCCAGGCACT--C-AT--G-----C--ACC---C---AT-GCA---C-A--CT-C...........................TCAGC------C-----.----------TCT-TTTTAGG............-AA--TC--ACC......G- 2064
TAL.CM.01.8023 GGG............CCTCCGGGGA------TC--G--C--GC--ATG-------GTGCCGC-C-G--C-GA...........................C--CC------A-----.----------GCT-TTTTAGG............-AAG-TC--CCC......G- 1559
MUS-1.CM.01.1085 ........................AAG----TC--------G-GA---------TTGGCA-G-C-A----GG..................TCTGATAATACC-A-GC--TG-----.-------G-TCC--TCGGCCT......-C-G--AA-G-----.........GA 1812
MUS-1.CM.01.CM1239 ........................AAA--C-TC----------G---G------TTGGCA---C-G--C-GG..................TCTGAAGGT-CC-A-TC---------.-------G-TCCTCTTGGCCT......-C-G-GAA-G-----.........-A 1802
MUS-2.CM.01.CM1246 ........................A-A----TT--G-----T------------TTGGCC-G-C-G--CCGA...............ACCGACACAGGCA-A--CGCT-TG-----.----------GATCTCGGC-T......-CGGTCTC-G-A---.........GA 1895
MUS-2.CM.01.CM2500 ........................AAA--C-TT--G-----C-G------C----T-GCA---C-G--C-GA...............ACCAACTCAGACA-AG-CGCT-T------.---------AGGT-TCGG.........--T-C-CA-G-A---.........GA 1854
SYK.KE.x.KE51 ........................AAG--C-TT--C------GGAACG------AT-GCA-GGC-G----GACAACCAAGAAAAGGACAAGGCAACCCTCCTCC------C-----.---------AGGG---GGGAA..................CAGGAAACCCCC-- 1860
SYK.KE.x.SYK173 ........................AAA--C-TT--T--------AAC--------T-GCA-GG-CC----GGCAACCCAAGAGAAATCAAGGCCCTCCA-TTGC------------.---------AGGA---GGGGT.........-TCCA-G-----CCC......-- 2223
GRV.ET.x.GRI_677 ........................AAA--C-TT--G--C--C--AATT--C--TATGGCA-----C--C-AG...........................A-TG-------A-----.-------T-TGG-CATTGGGG............A---GC-AA...ACCAAG-A 2232
SAB.SN.x.SAB1C ........................-----C-----------C-GCCC--AC--T--G------------CAA..............................-A-----T------.-------TTTGG-CCCTGGGG............CA--G--AAACC...CAGGA 2427
TAN.UG.x.TAN1 ........................AAA--CCTA--------G---CC-------TT-GCA--------CCGC...........................AGTG-------C-----.--------GA--GCCAA-C-G............-----CAAAGCC...GCGCA 2267
VER.DE.x.AGM3 ........................A-A--C-T---------G--ACC---G--TTT-GCA--------C-GA..............................G------TA-----.-------T-TGG-C--TGGAT............----GC-AAACC...CAG-A 1799
VER.KE.x.9063 ........................AAA--CCTT--------G---CT--------TGGCA-----C--C-GG..............................G------TG-----.-------T-TGGAC--TGGA-............---G-CAAAACC...GAG-A 2304
VER.KE.x.AGM155 ........................AAA---CTT------------CC---G---TT-GCA-----C--C-GG..............................G------TG-----.-------T-TGG-C--TGGAT............---G-CAAAACC...AAG-A 2287
VER.KE.x.TYO1_patent ........................AAA---CTA--G--------ATTG-------T-GCA-----C--C-GG..............................G------TG-----.-------T-TGGAC--TGGAT............---GGCAAAACC...GAG-A 2292
COL.CM.x.CGU1 ...................................................................................................A-C-AG-----A-----.-------GCA-C-A--GGGGTGGA...............--TACAGACAGCCA 1954
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Gag p1 end Gag p6 start
H1B.FR.83.HXB2 GGAATTTTCTTCAGAGCAGACC.........AGAGCCAACAGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGAGACAAC........................................................................................ 2198
Gag G__N__F__L__Q__S__R__P__.__.__.__E__P__T__A__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__E__T__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
Pol __E__F__S__S__E__Q__T__.__.__.__R__A__N__S__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__R__D__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455 ---------C------------.........--------------------C---A-T---TG--ATG----A-A---T........................................................................................... 1644
H1C.ET.86.ETH2220 -------C--------------.........---------------------GAGTCT-AGACCAGAGCCAAC--CCC--C-ACCAGA.................................................................................. 1575
H1D.CD.84.84ZR085 ----C-----------------.........--------------------C---AGCT-CGG-T-TG---AGGAGATA-C-........................................................................................ 1718
H1F1.BE.93.VI850 -A-----C--------------.........--------------------C----------G---TCA-A-AG----T---........................................................................................ 1535
H1G.SE.93.SE6165 ---------------A---GA-.........---A--------------T-C---A---C--G---TC--A-AG----T-G-........................................................................................ 1604
H1H.CF.90.056 -A--------C--------G--.........---A----------------C----------G---TC--A-AG----TG--........................................................................................ 1548
H1J.SE.93.SE7887 ----C-----C-----------.........--------------------C-------C--G--CTC--A-AG----T........................................................................................... 1515
H1K.CM.96.MP535 ----------------------.........--------------------C----------G---TC----AG----T---........................................................................................ 1394
O.BE.1987.ANT70 -C----A-G-G-----.........ACCAGC......-CACC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGA-GAA-T............GAAGGG..................ACA............................................................. 2256
O.CM.-.BCF06 -C----A-G-G----A.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-TCC-CCA-TGGAGGA-GAA-T.................................................................................................... 2245
O.CM.1991.MVP5180 -C----A-G-G----A.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA...G-C............AGTGAAGGAACA...AGAGAATCAGAG............................................................. 2242
O.CM.1996.96CMA102 -C----A-G-G----A.........ACAAGT......GC-CC-AT--G-CCCTCC--TGGAGGA-GTAAT............GCAGGGACA............GAAGAA............................................................. 1691
O.CM.1998.98CMABB141 -C----A-A-G----A.........ACAAGT......GC-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGAAATGAT............GAAGGG..................ACA............................................................. 1686
O.CM.1998.98CMABB197 -C----A-G-G----AACA-GTGCCCCCAGC......---CC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGA-GAAAT............GAAGGG..................ACA............................................................. 1644
O.CM.1998.98CMU2901 -C----A-GCA-----.........ACAAGTR......G-CC-AT--G-TCC-CCA-TGGAGGACGAAAT............GAAGGGACA............AGAGAA............................................................. 1694
O.CM.1998.98CMU5337 -C----A-GCA-----.........ACAAGT......GT--C-AA--G-CCC-CCA-TGGAGGA-GAA-T............GAAGAG..................ACA............................................................. 1688
O.CM.1999.99CMU4122 -C----A-GCA-----.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-TCCTCC--TGGAGGA-GAAA-...GA--GG-C-........................................................................................ 1686
O.FR.1992.VAU -C----A-G-G---GA.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAAGA...GAT............GATGAAGGGGCAAGAGGAGGATCAGAA............................................................. 1779
O.US.1999.99USTWLA -C------A-G----AGCA-ATGCCCCCTCC......-G-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA...G-T............AGTGAARGG.........GCARGARAA............................................................. 1690
O.US.-.I-2478B -C----A-A-G----A.........ACAAGT......GC-CC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGAAGTGAT............GAAGGG..................ACA............................................................. 2257
N.CM.1997.YBF106 -A--C--C-CC----CA-C-A-AAGGAG...------C--------G---CT------T-ATG-----CA--AG----AG-GCAC..................................................................................... 1778
N.CM.2006.06CM-U14842 ----C--Y-CC----CA-C-A-AACAAGGAA------C--------G---CT----GAT-ATG---G-CA--AG----GG-ACAC..................................................................................... 1693
N.CM.2002.DJO0131 -C--C--C-CC----CA-C-A-AACAAGGAA------C--------G---CT-----AT-ATG-----CA--AG----GG-GCAC..................................................................................... 1701
N.CM.2002.02CM-SJGddd -A-----C-CC----CA-C-G-AAGGAA...G-----C------------CT...............A-A--AG----GG-GCAC..................................................................................... 1676
N.CM.2004.04CM-1015-04 ----C--C-CC----CAGC-A-AAGGAA...------C--------G---CT------T-ATG-----CA--AG---GGG-GCAC..................................................................................... 1691
N.CM.2004.04CM-1131-03 ----C----CC----CA-C-A-AAGGAA...------C--------G---CT------T-ATG-----CA--AG----GG-GCAC..................................................................................... 1690
N.CM.2006.06CM-U14296 ----C--C-CC----CA-C-A-AAAGAA...------C--------G---CT-----AT-ATG---T-CA--AG----GG-GCAC..................................................................................... 1689
H1N.CM.95.YBF30 -A--C--C-CC----CA-C-A-AAGGAA...------C--------G---CT------T-ATG---T-CA--AG--.............................................................................................. 1771
H1P.FR.06.RBF168 -C--C-A-G-A----A.........ACAAGT......-CA-C-AA--G-CCC-CCT-TGGAGGA-GAC-A............GATGAC.................................................................................. 1659
H1P.CM.06.U14788 -C--C-A-G-A----A.........ACAAGT......-CA-C-GA--G-CCC-CCT-TGGAGGA-GAG-A............GATGAC.................................................................................. 1666
CPZ.CD.90.ANT ----C---G-G----AGGAGGAAGTAGT...G-----------T-----CAT-----T--A......-CA--AG---CA........................................................................................... 1637
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -C--C---G-A----A.........CAGGAC......-GAGC-AA--G-CCC-CCAGCAGAG--T-A----TACC-AGAG-A........................................................................................ 1775
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------C-------AG-----.........---A--------T------AT----------G---TCA---AG--.............................................................................................. 1729
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----C-A-G-G--AG----GAA.........G--A--------T-----TATG--ATC----G-A-T-CA.................................................................................................... 1731
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -A-----C-CC----C.........AACAAC-AG-AA-GAGC-AA--G-CCCTCCA-TAGAG--T-A----TATC-.............................................................................................. 1746
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A--C----C------.........CAGACC......-GAGC--A--G-CCCGCCA-TAGAG--C-T----T-TC--C---A........................................................................................ 1738
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -------C--C----AG-----AGAACCACC---A----GT---------AT------T--TG---T-CA--A................................................................................................. 1740
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 A--GACCAGGGA-CTT-CTG-AGGGCAGGAAG--A--C-----T-----CAT------T--TG---A-CA.................................................................................................... 1760
CPZ.CM.98.CAM5 ----C----CG---G--G-GAA.........G--A--C-----T-----CATG-----T-ATG---T-CA--A-ACA----T........................................................................................ 1906
CPZ.GA.88.GAB1 -C--C---G-G----A----A-.........---A-----G--------GAT------T-ATG---ACCA--AG--AGA........................................................................................... 2262
CPZ.GA.88.GAB2 ----C----CC--A--G-AGGT.........G--A--------T-----TCC-----C----G---A--CA-AGC-----CA........................................................................................ 1582
CPZ.US.85.CPZUS ----C--C--GG-A-A---GAA.........G-----C-----T------AT----GAT---G---A-CAA-A-------GT........................................................................................ 2264
CPZ.TZ.2001.TAN2 ----C---G-A----A--CC--.........----AA-GGGAAGAAT-AG--GC--GAACAG-CACAGAC-CC--CAGT-C-...ATCGGCCCCACCGATGACGGA................................................................ 1877
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ----C---G-G----A--CC--.........----AA-GGGAAGAAT-AG---C--GAACAA-CACAGAC-CC--CAGT-GTGCCATCGGCTCCACCGAT...GGA................................................................ 1877
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -C--C-A-G-G----AGCA-GT.........GC-A---------------AT...................................................................................................................... 1729
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -C--C-A-G-G----AGCA-GT.........GC-A---------------AT...................................................................................................................... 1728
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -C--C-A-G-G----AGCA-GT.................................................................................................................................................... 1627
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ACTT-CCGT-GACTTC-TTGA-TCCCTC...T-CT---GGG-TGGA--AG--CA-TCA................................................................................................TGCCTCCCAGTACGAT 1428
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ATTT-CC-T-AACCTC-GTGA-ACCCTC...T-CT---GGGATGGAT-AGT-C--CCC......................................................................................................TGCGGAAGCC 1422
RCM.GA.x.GAB1 ACTT-CC-T-GACTTC-TTGA-TCCCTC...T-CT---GGGATGGAGAGCA-TT-CGA-CC...................................................................................................TGCAGAAGAG 1630
RCM.NG.x.NG411 ACCT-CCCT-GACTTC-TTGAGACCTAC..................TG-TCC--G........................................................................GAGAGAGGAAGGATGGAATCCCCAGTACGATCCAGCAGAAGAG 1645
H2A.DE.x.BEN -C--C--C-CCGT--C-CA.....................------T-AG-GGCT--TACCA-CAG-ACCTCC..........................................GGCAGATCCAGCAGCGGAACTGTTGGAGAGATATATGCAGCAAGGGAGAAAGCAG 2536
H2B.CI.x.EHO -C-----C-CCGTCCAGGC.....................-C---A...G-GGATAGTGCCATCTG-GCCCCC.......................................GATGAACCCAGCATTCGGCATGACACCTCAGGGTGCGATTCCATCTGCACCCCCTGCA 2507
H2G.CI.92.ABT96 -C--C--C-CCAT--C-CA.....................--T---T-AG-GTCT--CTCCATCAG-ACCACC.............................................................................................GATG 1863
H2U.FR.96.12034 -C--C--C-CCAT-GC-CA.....................--T---G-AG-G-CT--C-CCA-CAG-CCC...................................................TCCAGCAGAACCAGCAGTGGATCTGCTGACCCCGACAGCCCCTCCAGCG 2018
SMM.SL.92.SL92B -C--C--C-CCAT-CAG-C...........................-A--TC-TT--CACCGTCAG-ACCCCC.............................................................................................AGAT 1887

Gag p1 spacer end Gag p6 start
MAC.US.x.239 -C-----C-CCAT-GCTCA.....................--TG-AT-AG-GGCT--TGCCA-CTG--CCCCC.............................................................................................AGAG 2441
Pol __P__Q__F__P__H__G__.__.__.__.__.__.__.__S__S__A__S__G__A__D__A__N__C__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__
Gag R__N__F__P__M__A__Q__.__.__.__.__.__.__.__V__H__Q__G__L__M__P__T__A__P__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E_
STM.US.x.STM AC--C--C-CCAT-GC-CA.....................-ATA--T-AG-GGCT--CGCCA-CTG-CCCTCC.............................................................................................AGAA 2100
MNE.US.x.MNE027 -C-----C-CCAT-GC-CA.....................-ATG-AT-AG-GGCT--CACCA-CTG--CCCCC.............................................................................................AGAG 1921
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ----.................................TTTCATAGAG-A.............................................................................................GCAACACCAGACATGGGGCATAGGGAAG 2129
DEB.CM.99.CM5 --------T-GG-AG-G-TTGGGAAATA...CATC---GAGAG-A--G----TC--GTT-ATTCAA-....................................................................................................... 1971
DEN.CD.x.CD1 ----C---G-A---TA-TAC--TCAGATGAATC--GATTTGC-ATGGAGCCC--T---GG-.................................................................................CCAGCAGCAACCACAGTACCCACAAAAT 2020
LST.CD.88.447 -A--C----C-TT--TGG-GGGGAA......T-CAGG-GT...AGT----TC--CTCC-CC.............................................................................................AATGGAGAGGAGCCCA 1410
LST.CD.88.485 -A--C----C-TT--TGG-GGGGAA......T-CAGG-GT...AGT----TC--CTCC-CC.............................................................................................AATGGAAAGGAACTCA 1410
LST.CD.88.524 -C--C----CAATC-TGG--GGGGC......T-CAGG-GT...GATT--TTC--C-CCACC..........................................................................................CATGGAGAAAGTGCCTCCA 1407
LST.KE.x.lho7 ATT--CC---A-T-G-AG--G-.........T-CAGGG-G...AATT---TC--CTCC-CC................................................................................................AATGGAGAGTGCT 2491
SUN.GA.98.L14 ----C----CAGTC-TGCCTT-TGCTCC...GCC................................................................................................TCTAGAGGATCTGACATTGGGGAACAGAATGACACCACCC 2496
MND-1.GA.x.MNDGB1 ------A--C...........................................................................................................................GGCACAAGAGGTGACTCCAACAGCTCCACCATTAGAG 1829
OLC.CI.97.97CI12 T-C-ACAGAGGACAGAG-TGGACATCTT...TCCCT-TG--C-TA-C-TG--...................................................................................................................... 2048
WRC.CI.97.97CI14 CAGT-CAGAAG-T---G--CTTGAACAA...TTTTGGGC--A-AA--A--ATGCCTTCTGCTCCTC-AAT-AG----GATC-AAACAT.....................................................................TCAGGAGCTGGAA 2454
WRC.CI.98.98CI04 CAGT-CAAAAGGT---G--CTTGAACAA...TTTTGGGC-G--...-A--AT-CC-TCTGCTCCTC-AAT-AGG---GATC-AAACAT.....................................................................ACAAGAATTAGAG 2469
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CAGT..........................................T-A-A--AT--ATGCAG--GTGAATACCTTTGGGC-AGTGGT.........................................................GCCAACAGCACCAGTGGATCCTACC 1383
MND-2.CM.98.CM16 ----C--C-C.....................G-C-ATGC--TTGA-C---AC...-GC-CC..............................................................................TCCAATGCCAGGGATGGAAGACCCAGCAGAG 2155
MND-2.GA.x.M14 ----C----C.....................T-CCATGC--CTGA-C---TC--CACC-CC.................................................................................GATGCCAGGGATGGAGGATCCAGCAGAG 2079
MND-2.x.x.5440 ----C--C-C.....................T-CCATGC--TTGA-C---TC--CACC-CC.................................................................................GATGCCAGGGTTGGAAGACCCGGCAGAA 1712
DRL.x.x.FAO ATTT-CC--AGGCCTC.........................................................................................................GCTGACCCCATCAGCTCCTCCATTGCCAGGATACCTCCAGGAGGATCCG 1715
MON.CM.99.L1 ----C--C-C--TC-C-TCTGTGCAGCC...CAGCG--C-GA-T-TG----C...................................................................................................................... 1853
GSN.CM.99.CN166 ----C----CAGTA-CTTTC-TGCTGCC...-ACAG-CC-G--GGA...G--G--AGAACC-CA-CA....................................................................................................... 1878
GSN.CM.99.CN71 ----C----CAGTA-CTTCC-TGCTGCC...-TCAG-CC-G--GGA...G--G-T-GAACC-CA-CA....................................................................................................... 1878
TAL.CM.00.266 TC-GAGGA-CGAG--ATTTT--AGTGGT...GC-A---T-G--A--G---AT..................................................................................................................AGAG 2117
TAL.CM.01.8023 TC--GGGA-CGAG--A-TTC--AGTGGT...GC-A--C--C--A--G--GAT..................................................................................................................AGAG 1612
MUS-1.CM.01.1085 ----C--C-CC----C-TCT-TCTTGCC...-ACTG-TC-GC-AGA--AG--G-G-GAA--GGTCAA-CTCTCTCCAG--GT........................................................................................ 1891
MUS-1.CM.01.CM1239 ----C--C-CC----C-TCG-TTTTACC...-AC-G-CC-GC-AGAG-AG--G-GAGA-C-GGTCAA-CTCTCCCC-C--GT........................................................................................ 1881
MUS-2.CM.01.CM1246 ----C--C-CAGTT-CATCG-TCATGCC...TAC-G--C-CC-AGATA---C----CCGG-G-AC-TCTCCCC...ACT-GTAGGGCCCAAGGA............................................................................ 1983
MUS-2.CM.01.CM2500 ----C--C-C-GTT-CATCG-TCATGCC...-TCAG-TC-CC-AGATA---C-----TAG---AC-TCTCCCC----GTGGGTCCACGGAAGGAGAA......................................................................... 1948
SYK.KE.x.KE51 CA-------C-GT--TG--GGAGACACC...-ACAG-CC--C-AG-GGAG--.............................................TTGGCCATGGCAGCAACAGACATGGGGAAATTATGCTTCACCCCAACAGAAGCACATAGCAATGGCCACCCCG 1982
SYK.KE.x.SYK173 CC--C--C-CAGT---G--CGAGCCATC...T-C.....................TCC-CCTCT-GA.............................................GGACATCGAAGATGGGCCATGGCTCACATGGTCAGCACAGATGAGCCAACAAGCACAA 2324
GRV.ET.x.GRI_677 ATTT-G-G-AAT-C--AG--GACACAGT...T-GT-TGGA-C-AA--G-CCCCCC.............................................................................................AATGGAAACAGCTTACGATCCA 2306
SAB.SN.x.SAB1C ATTTCCC---GACCTC--TCAGACCAAC...--CT--CC--ATGGA--GG--TT-C---AG.......................................GCCGGAGGAAAATTGGTATGCAGACAGACCTCCGACCAGAGGACCAGGGCCAGACGATCCAGCAACAGCC 2555
TAN.UG.x.TAN1 ATTT---AGA...-CAAG-CGGAGCCGT.........TC-GA-GG-T--CCCGAT-CCTGCGCACGGATTCCC..........................................................................................CACAGGT 2335
VER.DE.x.AGM3 ATTT-CCCGCCGCT-CTCTTGGGGTGGA...GCCAA-TG-GC----T---CCGAGTCC......................................................................................................ATACGACCCT 1864
VER.KE.x.9063 ACTT-C-CGC-GCC-CTCATGGAGTGGA...-CC-AGCG-GC----T---CCGACACC......................................................................................................ATACGACCCA 2369
VER.KE.x.AGM155 ATTT-CCCGCAGCC-CTCTTGGGGCGGA...-CCAAGTG-GC----T---CCGA-C-A.............................................................................................CTCTACACCTTACGACCCA 2361
VER.KE.x.TYO1_patent ATTT-CCCGCCGCT-CTCTTGGAGCGGA...-CC-AGTG-GC-T--T---CCGAGCG--AC--CCC-.............................................................................................ATACGACCCA 2366
COL.CM.x.CGU1 TCTTCCCC-C................................................................................................................................................................ 1964
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H1B.FR.83.HXB2 ..................................................AACTCCCCCTCAGAAGCAGGA...GCCGATAGACAAGGA......ACTGTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTA 2309
Gag _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__P__P__Q__K__Q__E__.__P__I__D__K__E__.__.__L__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__P__S__E__A__G__.__A__D__R__Q__G__.__.__T__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L_
H1A1.UG.85.U455 ..................................................G--CT-----GC---A-----...--T--A-----G---......--A-AC-------GT--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G 1755
H1C.ET.86.ETH2220 .............................GAGCTTCAGGTTCGAGGAAGC---A--TT---C---------...--T--A-----G---............AG-C-------------AA-------------------A--T--T--------A--------A--G--- 1701
H1D.CD.84.84ZR085 ................................................CCCT-C-AGAAA---G-A---A-...-GAC-A---------ACT......------C---G---------AA--------------------G-T--------------------A--G--- 1831
H1F1.BE.93.VI850 .....................................................C---T---C---------...--A--A----GG---ACTGTA...CCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--------A--GA-- 1646
H1G.SE.93.SE6165 .....................................................C---T-C-C---------...-AT--AG--A-----............G-TA-ATC-C-------AA-------------G--------A------G----A--------A--G--- 1706
H1H.CF.90.056 .....................................................C---T---C---------GCA--T--AG--------ACC.........---C---G----------A-------------G--------T--T---G----A----A---A--GT-- 1656
H1J.SE.93.SE7887 .....................................................C---T-C-C---A-----...-----AG--------ACT......-------C------------AA-------------G--------T----------GA-----------G--G 1623
H1K.CM.96.MP535 .....................................................C---T---C--G------...-A-C-A---------ACAGAG...CCC-----------------AA--------------------A-T-----------AG-------A--GT-- 1505
O.BE.1987.ANT70 .............................GGAGAATCAGGAACA........................-A-AGG-GGCCCGA-.........CGAG--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG-T-----C--C--- 2364
O.CM.-.BCF06 ...................................GAAGGAGCTAGAGAAGCAGAGT-AGGG-GG-G--A-GGA..................AGA------C--G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T--- 2362
O.CM.1991.MVP5180 .............................TCAGAAGGGGGATCA........................---AGA.....................G-----C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T--- 2338
O.CM.1996.96CMA102 .............................TCAGAATCAGGAACAK........................AGAGA-GACCC-A-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GCG-G-G-T-----C--T--- 1799
O.CM.1998.98CMABB141 .............................AGAGAATCAGGAACA........................AA-GGG-GA.........CACAACCGA---C--------TG---------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G-G-AA--C--T--- 1794
O.CM.1998.98CMABB197 .............................GGAGAATCGGGAACA........................-A-......CCCGA-.........CGAG--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T-T-GC---AG-T-----C--GT-- 1746
O.CM.1998.98CMU2901 .............................AGAGAATCAGGAACA........................-A-GGG-GACCC-A-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GC---AG-T-----C--T--- 1802
O.CM.1998.98CMU5337 .............................AGAGAATCAGGAACA........................-A-GGGAGACCAGA-.........CGAG--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T--- 1796
O.CM.1999.99CMU4122 .............................AGAGAGTCAGGAACA........................-A-GGG-GACCCGA-.........CGA---C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T--- 1794
O.FR.1992.VAU .............................TCAGAAGGGGGAGCA........................-A-.....................CGAG--C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A------GC--G-G-T-----C--G--- 1875
O.US.1999.99USTWLA .............................TCAGAATCAGGGGGA........................---......CTCGA-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA--C------R-G-CA----AA-A------GC----G-T-----C--T--- 1792
O.US.-.I-2478B .............................AGAGAATCAGGGACA........................AA-GGG-GACCC.........AACCGA---C--------TG---------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G-G--A--C--T--- 2365
N.CM.1997.YBF106 ......................................ACAGGG...AAAGGAGATG-AGG----C-----GAA...--C---G-CCTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--R--G--G----A-----AAA-G--A-- 1901
N.CM.2006.06CM-U14842 ......................................ACAGAGAAAGGAG-T...G-AGG--G-C-----GAA...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C-----C--------A--------------------A--A-----G----A-----AAAAG--A-- 1816
N.CM.2002.DJO0131 ......................................ACA............GGGGAAGG---G------GAA...C-C---G--CTCTCTATA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A-----AAAAG--G-- 1815
N.CM.2002.02CM-SJGddd ......................................ACAGGG...GAA-GAGATG-AGG----C-----GAA...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A-------AAG--G-- 1799
N.CM.2004.04CM-1015-04 ......................................ACAGGG...AAAGGAGATG-AGG----C-----GAA...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A-----AAATG--G-- 1814
N.CM.2004.04CM-1131-03 ......................................ACAGAGAAAGGAG-T...G-AGG----C-----GAA...--C---G--CACTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A-----AAATG--G-- 1813
N.CM.2006.06CM-U14296 ......................................ACAGGG...AAAGGAGATG-AAG----C-----GAG...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C--------------A--------------------G-TA-----G----A-----AAAAG--G-- 1812
H1N.CM.95.YBF30 ................................GAAGAGCACACAGGGGAAGGAGATG-AGG----C-----GAG...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA-----------------A--------------------G--A-----G----A------AAAG--G-- 1903
H1P.FR.06.RBF168 .............................CCGGGACAAGCAGAG........................---GGAAAA-GAG---G--A-GGA......A--C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG----------TA-T 1770
H1P.CM.06.U14788 .............................TCA...GAA........................C------ARGGA-GAA-AG--GG-C--GAAAGAGT----C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G----A-----------TA-T 1780
CPZ.CD.90.ANT .....................................................CAAGAGGACTC--A---GTCTCAA-GGG--GG----ACT......ACC---C-CGTA------G-AA--C-----------A----AA-GA-GGA-G-TCTC---CA---A---AA- 1748
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .....................................................GGAGAAGA-CC-AG----ACA-GAAGAG-GG--CAGACTATA...CCC----C------------AA-------------G---------A--C--G---GA----AA------T-- 1889
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .........................................GGAACCTGCCCAGAAGGAGG-AGT-A--AGCGA-GA--C---G--CA-GCTGTA...TCC--AGC------------AA--T-----------------G-T------G---GA----A---A--GT-- 1855
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...............................................GGAGGAGAAGAAAGTC---G----GGT-AG-GAG--G-GCA-GCCGCC...--C-----------------AA-----------------------A--C--G----A--T-AA--A---T-- 1851
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ................................GGAGGAGAAGACCACACAGGGGA-AGAGAG-G-AG-AA-GGA-AA--C---G-GCTCTCTGTA...CCCA--C-------------AA-------------G------A--C-T---G----A-----A--AG--A-- 1881
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .........................................AACCACCCAG-AA-AGGAGG-C-G-G-A--GGACAA--C---G--CA-GCTGTA...CCC---C-------------AA--T-----------------A-T-----------AG-C-----CT-CT-G 1864
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ................................TCAGAAAATAGATTCTCTG-AA-AGRAGGTC-G-A-C--GGAR-A--C---G--CAGACTGTA...CCC------GGA--------AA--T-----------------G-T---G--GC--GA-----A--AGTTA-- 1875
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ................................GGAAACAACAGTGAACAA-CAGGGAGAAA----AG--ATGGA-GT-GAGA-AG--CCCCTGTA...CCC--AA-----C-------AA-------------G---------C--GG-G----A----A------G--G 1895
CPZ.CM.98.CAM5 .................................................................-G--A-AAA-AA-GAG--G-----ACCCCTGTATCC--AA-----C-------AA-------------G---------C-TGG-G----AG---AA-----GT-- 2011
CPZ.GA.88.GAB1 .....................................................GAAGAGC---G--A-...GAAAGA-GG---G-GCAGTCT......A-----ACC---C-------AA-------------G---------A--C--G----AG---AA--------- 2370
CPZ.GA.88.GAB2 ............................................GACAGG--AGAGT-AGA--GG-G----GAGTA-A-C---A-----GAG......CCC--TC-ATC---------AA-------------G---------C--C--G---GAG---CA--A------ 1702
CPZ.US.85.CPZUS ........................................................GA-A---G--A-AC-GGGAAA-GA-A-GG-...GCC......C-T--AGC------------AA-------------G---------C---G------AG---CA-----GA-- 2369
CPZ.TZ.2001.TAN2 ......................................................................................TCTGCCACT...-A-AGACGGGTTC-------AA---A---------G-----AA-GA-G---G-----G-GCA---A---G-C 1958
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ......................................................................................CCTACCACT...-A-AGACGGGTTC-------AA---A---------G-----AA-GA-G---G----AG-GCA---A---G-C 1958
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ............................................GGAGGAGGGAGAAAAGG---T-AG-A-ACCAGAA-AG--GG-ACT.........T------C------------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG-G-----------A--T--- 1846
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ............................................GGAGGAGGGAGAGAAAG-A-T-AG-A-ACCAGA--AG--GG-ACT.........T------C------------AA-----------G-CA----AA-AA-AC-TG-G-----------A--T--- 1845
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ................................GCAACCAACAGCCCCACC--TGGAGGAGG-AG--A----AAC-AG--A-CCAGGAA-GGAGGA---T------C------------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG-G-G---------A--T--- 1765
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 CCAGCAGAAGCCATGCTAAGGAAATACCTGGAACAGGGCAGAATGCAGAA-CAG-AA-AGAG----G-A--GAA-G-TCAGA-GGG-A-AGCCTACGA-G-AG-AC-TG-C-------AT--T--------A-G-----AG-AACT-TGG-C--T----AA------AAG 1598
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ATGTTAAAGAGATACTTGGAGCAGGGGAAAAAGCAGAAGCAGCAAAAGAGGCAGGA............---GAAAAGCCAGC-GGG-AGAGCATACGAAG-GG-A--GT-C-------AT--T--------A-------AG-AAC-TGGG-C-CC----A---T---AA- 1580
RCM.GA.x.GAB1 ATGCTAAAGAATTATCTGAGGAGGGCAGGGGAACAAAAGAGACAACAGAGGCAGGA............A--GAGCAA--AGAGAG---GAGCATAT-A-G-AG-C-----C-------AT--G--------A-G-----AACTACA-T-GCTC-A----AA-----GAA- 1788
RCM.NG.x.NG411 ATGCTCAGGAAATACCTAGCATTGGGGAGACAGCACAAACAGGAGCAGAGG-AAGA............-A-CAA-GA--A--TGGG-AGAGCCTACGA-G--G-G--GT-C-------AT--T--------A-G-----TG-AACATGGG--G-A----A-------AAG 1803
H2A.DE.x.BEN AGGGAGCAGAGGGAGAGACCATACAAAGAGGTGACGGAGGACTTGCTGCACCTCGA............-C-GAGAGA--C-CCTC-CAGAGAGGAGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GCGT-C--C-A--AT--G-CG 2694
H2B.CI.x.EHO GATCCAGCAGAGGAGATGCTAAAGAACTACATGCAACTAGGGAAGAAGCAG-AGGA............-A-CAGAGA--G-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A----A-GC--CT--T-A---T---TC- 2665
H2G.CI.92.ABT96 GACCCAGCAGTAGACCTACTGAAGAATTACATGCARCTGGGGAGGAAGCA--AGGA............-C-GAGAAAC-A-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-RGAH--GCTGCA------C--T--------AG------AG-A-----TGC-T-C----AAA-T--G-C- 2021
H2U.FR.96.12034 GACCCAGCAGTGGATCTGCTAAAGAGCTACATGCAACAGGGCAAGAAACA--AGGA............-A-CAGAGA--G-CCAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T--------A-------AA-A-----TGC-T-C----A--------C- 2176
SMM.SL.92.SL92B CCAGCAGCCCGGATAGTCAA...GGAGTATCTAGAGAAAGCACAGAGGGA--AGA-............AAGGAG-AGC-GGCCTT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T-----C--AG-A----AG-A----G-GC-CTA----A---T--G-CC 2042
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MAC.US.x.239 GACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAGAACTACATGCAGTTGGGCAAGCAGCAG-GAGAAAAG----GAG-AAGCAGAGA--AGCCTT-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AGGA----AG-A-----TGCTC-T--T-AA--A--G-CT 2611
Pol R__G__P__S__C__G__S__A__K__E__L__H__A__V__G__Q__A__A__E__R__K__A__E__R__K__Q__R__E__A__L__Q__G__G__D__R__G__F__A__A__P__Q__F__S__L__W__R__R__P__V__V__T__A__H__I__E__G__Q_
Gag _D__P__A__V__D__L__L__K__N__Y__M__Q__L__G__K__Q__Q__R__E__K__Q__R__E__S__R__E__K__P__Y__K__E__V__T__E__D__L__L__H__L__N__S__L__F__G__G__D__Q__*_
STM.US.x.STM GACCCAGCTGCGGATCTGCTGAGAAGTTACATGCAGCTGGGCAAGAAGCAG-GAGA............-AGCAG-AA--C-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A------GCCC-T--T-A---T--G-CT 2258
MNE.US.x.MNE027 GACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAAAACTACATGCAGTTGGGCAAACAGCAG-GAGA............AAGCAAAAG--AGCCTT-CA-GGAGGTGGCAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A-----TGCTC-T--T-A---A--G-CT 2079
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 TACATACCGGAGGGAGGGGACGAGATCTTCTCCTCTTCCAGGGTACCGGA-CAGAAA--......C---C-GCA-GA-GAGACG-G-AGAGGGAA-TACCCAGA----T-GGA-T-G-A---C--------AG-A----AG-AAC-------G------A---AAG-AGG 2293
DEB.CM.99.CM5 ..........................AACCAGGGTACCTGTGCAAGGGGA--GGAATG---CCC--G----CACAA---CCAGG-GA-GGAAGTA...CCCAGA-----TGGGG--G-AA--T--------AG-A----AA-GAC-G--G--T-TG-G-AA--AA--AGG 2112
DEN.CD.x.CD1 TTTCAAGAGGGGGGAAACAGACAATCTTGTCAGGAAGACAAGAGGCAGAAC-AG-AGT-.........CC-TCA-GA-GAC--GG--ACAACGAGGGA-AG--T--ATC----GT-G-A---T--------AG------AA-A-GGCAG--CTG-G-TCA---A---AGG 2181
LST.CD.88.447 ACACAAGCAGAGAGAGCCTTAGAAACATACAGGAACCTCGGACAACAGCTG-GGAG...............GCAA-A-CAGAT-CCAC-GAAATGTG--G-CGAGCC-TGCCTGAGTTTC-TCT-----CCAG------AA-A-AA-AC--TCT-G-CAAT-----G-C- 1565
LST.CD.88.485 ACAAAAGCAGAGAGAGCCTTAGAAACATACAGGAACCTCGGACAACAACTG-GGAA...............GCAA-A-CAG-TTCCAC-GAAATGTG--G-CGAGCC-TGCCTGAGTTTC-TCT-----CCAG------AA-A-AA-AC--TCT-G-CAATA----G-C- 1565
LST.CD.88.524 ACAAGAGCAGAGAGGGCAATAGAGACATACAGGAACCTAGGACAACAACTG-GGAA...............GCAA-AACA--TTCCAC-GAAGTGTG--G-CGAGCCTTGCCTGAATTTC-TCT-----CCAG------AA-A-AG-A-G--CT-G-CAAT------GA- 1562
LST.KE.x.lho7 CCAACAAAAGCAGAGAGAGCACTGGAGACTTACAGGACTTTAGGACAACAGCTGAAAAG.........-C-GCA--A-CA--T-CCAC-GAAATGTG--G-CGAGCCCTGCCTGAATTCACTCT-...-CCAG------AA-A-AA-GT---TT-G-CAAT-------C- 2649
SUN.GA.98.L14 CAGTCAAAGGCAGAGAGAGCTCTGGAGACCTACAGACTGTTAGGACAGGGCCTCAG............A-CACA--A--AGAGG-----AAGGGGGGAA-G--AGGAGC-A-G-T-G-ATATG------CCAG-A-----T-A-AG-AGG-CTTC--TAAT-------CT 2654
MND-1.GA.x.MNDGB1 GAGAAACCTCTGCAGAAAACTCTGAGCACTTATCAGAAATTAGGGAGAGGGCT...............CAGGCA-AA---GA-GG----GAAGAG-GA-G-GGA---TCA------G--TA-T------CAAG-A----AA-A-AAGAGG-CTCAG-G-AT--TGTCACT 1984
OLC.CI.97.97CI12 ..........................ACAGATTTTGGAGAAGGGAACAAG..................---AAA-AGAGAGATG-----GGAGAAGAAACC--T--ATC-C-----AGCA--T--------AG-A----AA-GA-AGAGC-GT-T----AA--A--G-A- 2174
WRC.CI.97.97CI14 AAATATTTATTGAAGGGAGCACAATTGAGGGAACAACAGGAACACAAGAA..................-ACAGA-GGACAGA-G-G---AGTGGGGG--CCGGAA-GGC-C-------AA--T-----C-AACCA----AA-GA-ACA-TGC-TA----AA--A--TAGT 2606
WRC.CI.98.98CI04 AAATACCTCCTGAAAGGAGCTCAATTGAAGGAGCAGGCACAGGCAAA.....................AA-GGAAGA--AGA-G-GA--AACGGGG---CCAGAG-GGC---------AA--T-----C-AA-CA----AA-GA-ACA-TGT-TA----AA--AA-TAGT 2618
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ATGCAAGAACTAGAGCAATATCTTCTGAGAGGAGCTCAGATGAAGAGGGA..................-A-AGA-AAAGA-ATGC--A-GGAGGGGAAAGTAGAA-ATC-C-------AA--T-----C-AACCA----AA-GA-ACA-TGT-TC--T--TC-AG-GAGT 1535
MND-2.CM.98.CM16 AGAATGCTGTTAGATTACATGAAGAAAGGGCAACAGCAGAAAGCGGAAAGC-A...............AC-GGAAAA--A---G-G--GTCCATACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G------AA------AA- 2310
MND-2.GA.x.M14 AAGATGTTATTAGACTATATGAGAAAGGGGCAACAACAGAGGGCAGCAAAGGAGA-............CA-GCA-GA--AG-------GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A---A---AAG 2237
MND-2.x.x.5440 AAGATGCTGTTAGACTATATGAAGAAAGGGCAACAACAGAGGGCAGCAGC-GGAG-............CC-GAAAGA-GA-A-G----GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A-------AAG 1870
DRL.x.x.FAO GCCGAGAGGATGCTCCAAAAGTACATGGAGCAGGGAGCTCAGCAGAAGAG-CAA-AGAG.........AC-ACAA-A-CAGA-G-G--GCCCCTACGA-G-GG---AC-AC--------T--T-----C---TCA----AACTACA-T-G--G--G---AA------AAG 1876
MON.CM.99.L1 ..............AGGGACTGCGGAGCCAGTCAATCTCAACCAAGAGATTGG-T----.........-A-GAC-GG--CCCCA-----GACGAGG-G-G---T--ATC-C---T-AGCA--T--------GG-A----AA-AAGAT-TG-GCT---------A---AAG 2000
GSN.CM.99.CN166 ...................................GCTCAATCTCTCGAC-C-AGTAGGGG-ACCC---AGCAA-GGACAGA-GG----GAGCAGGAACAC--TC-ATC-C-----GTCA--T--------GG-A----AA-GAAGGA-G-CTCC--------A---G-G 2013
GSN.CM.99.CN71 ...................................GCTCAACCTGTCTCCGC-GGTGGGGG--CCC---A-CAA-GA-CAGA-GGCA--AAAGAGGAACAC--T--ATC-C-----GTCA--T--------GG-A----AA-GAGAGA-G-CTCC--G-----A---G-G 2013
TAL.CM.00.266 CCTCTCACAGCATCATGGCAGGAGGGGACTACCACGTGGACCCCACCAGCC-AGAA...............GCCC-AAGA-ACA-CCACAACAAGGGA-AG--TC-ATC-C--TT-GGCCAGT--------AG------AA-A----A-G-GCT-----AA--A---GAG 2272
TAL.CM.01.8023 CCTCTCACAGCATCATGGCAGGAGGGGACTACCACATGGACCCCTCCGACC-AGGA............T-CCGCAG-ACCCA-GC-AC-GACGAGGGA-AG--T--ATC-C--GT-AGCCAGT--------AG------AA-A--A-AGG-GCTC----AA--AAGGGAG 1770
MUS-1.CM.01.1085 ....................................................................--GTCCCGG-GAG-GG--AC-GGACAGGAA-AG--TC-ATC-------GTCA--C------CAGG------AG--AGAC--G--G------AA-----GG-G 1993
MUS-1.CM.01.CM1239 ....................................................................--GTCCCAA-GAT-GAGC-AGCGACAGGAA-AG--T--ATC-------GTCA--T------CAGG-------A-TAGAGA-G---T-----AA--A---G-G 1983
MUS-2.CM.01.CM1246 ....................................................................A--GCCA--C-AG----G-A-AGACAG-AA-AC--TC-ATC-------GTCA--T--------GG------AA--AAA---G--G-C--TAAT-----G-C- 2085
MUS-2.CM.01.CM2500 ....................................................................CC-AACC--CCA--C-CCACCGGACAGGAA-A---T--ATC-------GTCA--C--------GG-------A--AGA---G---T-G-CCAT--T--G-CG 2050
SYK.KE.x.KE51 CTACAGCCACAGTCCTCTCCAAAGACAGTCAAGGACCTCTTGGTCCCTGGG-AA--TT-.........A--GAA-AAAGA---G-T-A-GGAGAAGGGACC--T--ATC-C-----TCAA--T--------AG------AA-GA-GGA------TG---AA---ACCAAG 2143
SYK.KE.x.SYK173 GCGAAGGCACAGAACTCTCCCTCGAAGAAACCCCCCACCAACAGGGAAGTGCTCT-G--.........-A-GGA-AGC-GT-GG-----GGAGACCAA-AG--TC-ATC-C--T-----C--T--------AG-A----AA-GA-AGA-G--G-TG---AA--TG-C--G 2485
GRV.ET.x.GRI_677 GCAAAGAAGCTCCTCCAGCAGTATGCAGAGAAGGGACAGCGCCTGAGAGAGGAGAG............A--ACA-A-A-GGA-AC--A-GGAGAA-GAAGTGGAGGATGT----T-G--C--C--------AGGA----AA-GAAACG-G-C-TC----AA--AACG-C- 2464
SAB.SN.x.SAB1C CTGTTAAAGCAGTATGCTGTTCAGGGGAAACGGCAGAAACAGCAGTGGCA..................AA-CCACT--CC-C-AC--AGCCCCTACGA-G-GG---AC-GC-----------T--------AG-A----AA-GAAA--TG-GT-C----A---A--GAA- 2707
TAN.UG.x.TAN1 TCGCCAGCTGCGGGAGCATACGACCCAGCCAGGAAACTGCTGGAGCAGTATG-CAAAAAGGG......A--TCAATT--G-A-GC--A-GGAGAAGGAACTGGAGGACTA----T-G--T--C--------AGGA----AA-GAGT-AG--CT-C---CA---C--G-C- 2499
VER.DE.x.AGM3 GCAAAGAAGCTCCTGCAGCAATATGCAGACAAGGGGAAGCAGTTGAGGGA-CAAAGGAA.........AA-ACCA--AGC--TG--TCCCGATTGGACAG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAAA---G-TT-C----AA---GTC-CC 2022
VER.KE.x.9063 GCAAAGAAGCTCCTGCAGCAGTATGCAGAGAAGGGAAAACAGTTGAGGGA-CAAGGGAA.........-AGAACA--ACC-ACA--TCCAGACTGGGC-G-AGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAAA---G-C-TT--T-AA--AGTC-CT 2527
VER.KE.x.AGM155 GCAAAGAAGCTCCTGCAGCAGTATGCAGAGAAAGGGAAACAAATGAGAAATCAGAA-AG.........AA-CCCC--AGCGA----TCCAGATTGGAACG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAGG--CTGT-TA-----A--AACTGCC 2519
VER.KE.x.TYO1_patent GCAAAGAAGCTCCTGCAGCAATATGCAGAGAAAGGGAAACAACTGAGGGAGCAAAAGAG.........-A-TCCA---GC-ATG--TCCGGATTGGACCG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAAG---G-GT-T----AA---GTC-CC 2524
COL.CM.x.CGU1 ............................................GAAGATG-GCAAAGA.........CCTGCCA--C-GGAGGG--A-GGGGGAGAG...--TC-ATC-C---T-G-A---T-----C--AG------AA-A--T-T-G--G-AG---AA--A---AAG 2078
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H1B.FR.83.HXB2 AAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTG............CCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTAT 2467
Pol _K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__.__.__.__.__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I
H1A1.UG.85.U455 -TA-----------------------------------C--------C--A-A----............-------A---------------A--------------------------------------------------T--------T------A-A--GA---- 1913
H1C.ET.86.ETH2220 -----G-----C-----C--------------------------------A-A----............-------A---------------------A-----------------T--------------------A---A----------T------A-A--G----- 1859
H1D.CD.84.84ZR085 --A--------------------------------------------C--A-A----............-------AG-----------------------------------------------------------C--------------------------G----- 1989
H1F1.BE.93.VI850 -----G-----------------------------------------C--A-A----............-------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G----- 1804
H1G.SE.93.SE6165 -TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A............-----------------------------------------------------------A--------AG---CT--------TA-----A-A--G----- 1864
H1H.CF.90.056 -G---------------------------------------------G--A-A----............--G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC----------------A-A--G----- 1814
H1J.SE.93.SE7887 -G---------------------------------------------C--AGAC---............---C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG---A-A--G----- 1781
H1K.CM.96.MP535 -GA-----------------------------------------------A-A----............-------A---------------------------------------------------A--------AG----T--------T--------A--G----- 1663
O.BE.1987.ANT70 TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A------------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---AGGG-G-TACA 2522
O.CM.-.BCF06 TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--A............GA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-AG---TACA 2520
O.CM.1991.MVP5180 TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--A............GA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-GG---TACA 2496
O.CM.1996.96CMA102 TGT----T-T-GC-G--------G--------C---------A-TA-C--ACAA---............GA-----A---------------------A-----A-------G---A-G-----A-G-A-T-A--A-TG-GGCAG-------AGAA---A-AG---TACA 1957
O.CM.1998.98CMABB141 TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---AC-A-TG-GACA------G-AGAG---AGA----TACA 1952
O.CM.1998.98CMABB197 TGT----T-T-GC-G--C-----G--------C------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A-----C---------------A-----A-----------A-------A-G-A------A-TG--ACA--------AGAA---AGGG---TACA 1904
O.CM.1998.98CMU2901 TGT----TKT-RC-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A--G--Y-----A-------A-G-A------G-TG-GACAG-------AGAG---AGAC---TACA 1960
O.CM.1998.98CMU5337 TGT----T-T-GC-G--------G--------------GC--A-CA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----C--C--A-----G-A-G-A---A--A--G-GGCAG-------AGAG---AGGG-R-TAC- 1954
O.CM.1999.99CMU4122 TGT----T-T-GC-G--C-----G---------------C--A-CA-T--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---T--R-TG-GAAAG----G--AGAG---AGAG---TACA 1952
O.FR.1992.VAU TGT--G-T-T--C-G-----G--G---------------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG---AGAG---TA-G 2033
O.US.1999.99USTWLA TGT--G-T-T--C-G--------G------------------AGCA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----C-----A--G----A-G-A---A-KG-TG-GACAG-------AGAA---AGG---ATGCA 1950
O.US.-.I-2478B TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---............GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TACA 2523
N.CM.1997.YBF106 -GA--------T--------------T------------A----------ACAA--A............GA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGA-----AG- 2059
N.CM.2006.06CM-U14842 -GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--A............GA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-TR--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG- 1974
N.CM.2002.DJO0131 -GA--------TC-------------T-----------GA-------G--ACAA--A............GA-----A------G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG- 1973
N.CM.2002.02CM-SJGddd -GA--------T--------------T------------A----------ACAA--A............GAG--------------------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACAG-------ACAG---AGA-----AG- 1957
N.CM.2004.04CM-1015-04 -GA--------T--R-----------T------------A----------ACAA--A............GA---------------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG-----AG- 1972
N.CM.2004.04CM-1131-03 -GA--------T-----C--------T------------A----------ACAA--A............GA---G-----------------------------------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG-----AG- 1971
N.CM.2006.06CM-U14296 -GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--A............GA-----A---------------------------------A-----------------A------A-TG--ACAG----C--ACAA---AGG-----AG- 1970
H1N.CM.95.YBF30 -GA--------T--------------T------------A-------GC-ACAA--A............GAG----A---------------------A-----------A-----------G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG---AGA-----AG- 2061
H1P.FR.06.RBF168 TGT--G---T----------------T-----C------G----TA--T-ACC---A............GA------------R--------------A-----A--G--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGG-------AGAA---AGAG---T-TA 1928
H1P.CM.06.U14788 TGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---A............GA---------------------------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA---AGAC---T-TA 1938
CPZ.CD.90.ANT TGTC-G--------------------T-----C------G----G-G---TCA----............-A-----AC-----G-------CA--T--T--------G--------TTCC---CA-------A-CA-AG---C----C----TG-A-ACAGG-C--TAC- 1906
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 TGT-----C--G-----C-----G--T------------A--C----C--TCAA--A............-AG----TT--------------------------------C-----T-----G-A---A------A-TG--TCA-----G--AGAG--GA-A----TGCA 2047
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --A-----A--G--------------------C-----GC----------AGAA---............GG---T--------------------------------------C--A-----------A------A-TG-TACA-----C--A------A-A-G---AG- 2013
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -TT-----CT-GC----C-----G--T-----C------A-T-----CT-A-A----............-------A-----GT--------------------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA---A-A--GATA-C 2009
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --A--------TC-------------T------------A----------ACAG---............GA-----A---------------------------------G-------------A----------A-TG-GA-A-----G--ACAA--GA-A-----AG- 2039
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --A-G---A--G-----------G--------------GC-------TT-AGAA--A............GGG-----G-----------G--------A-------------------------AG--A------A-T----CA--------AG-A---A-A--G--AC- 2022
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --A--G-TA--------C-----G---------------C----G-----AGAA--A............GAG----A-----GG--------------------------------A-----------A-------------C---------T------A-A-G---A-- 2033
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -TA--------GC----C--------T-----------GA----TA-TG-ACAA--A............A------------------------------------------------------A---A------A-C---GCA--------TGAA--CAGA-----A-C 2053
CPZ.CM.98.CAM5 -TA--------TC-G--------G--T-----C------A----TA-TG-ACAA---............A------AG----G-----G---------------------------T-----T-A---A------A-C---G-A--------AGAG--CAGA---A-A-C 2169
CPZ.GA.88.GAB1 TGT------T-GC-------------T------------A----GAG---ACAA--A............-A----CTT--------------------A-----------------------C-A---A-T----A-TG---A------G--AGAA--GAGA----TAG- 2528
CPZ.GA.88.GAB2 TGT-----C---C----------G--T-----------------TA-T--ACAAC-A............GA---G-A-----G-------T-A-----A--C--------A-----T-------A---A------A-TG--GAA--------AGAG---A-A-G--TAGA 1860
CPZ.US.85.CPZUS GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-T............GA---G-C-----G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA-----ACA 2527
CPZ.TZ.2001.TAN2 TGTC-G--C--T--------T--G--------C-GT--G--TTGTA-C--T-AG--A............AAG---CAG----C--------CA-----------A-----A---G-ATC---T--TG-A--CT--A-C--C-CAG--C----TG-CAATA-AG---T--G 2116
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 TGTC-G-----T--------T-----------C-GT--G--TTGTA-C--C-AA---............AAG---CAG----C--------CA-----------A-----A---G-ACC---T--TG-A---T-CA-T--T-CAG--C----TG-CAATA-AG---T--G 2116
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G-----C-CT-ATC---A............GA---T--G----------G---------A--C--A-----A-----T-------A-G-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGG----TAG- 2004
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G-----C-CT-ATC---A............GA---T--G----------G---------A--C--A-----A--C--T-------A-G-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGA----TAG- 2003
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G-----C-CT-ACC---A............GA---T--G----------G---------A--C--A-----A-----T-------AGG-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGA----TAG- 1923
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 GTA-----C--C-----------G--------C------A-TA-T-GG--AGAA--A............GG--A--AT-----G--------T--------T-----T--A-A---A--T--G-A---A---T-CA-TTGTAAG--------AGCA--GA-AGT-A-ACA 1756
RCM.CM.SIVagi-00CM312 GTA-----C--T-----C-----T--T-----------CA-CAGT--C--AGAA--A............GG--AT-AT-----G--------T-----A-----A--G--A-A---A--T----A-------T--A-TTGTAAA--------AGCA--GA-AGTTA-ACA 1738
RCM.GA.x.GAB1 GT---G-TC--------C--------------C------A-T----G---AGAA--A............GG-AATGAT----CC--------A-----A-----A--G--A-A---T--T----A---A---A-AA-CTGTGAA--T-----AGC----A-A-GGA--CA 1946
RCM.NG.x.NG411 GT---G--CT---------------------G------TA--C--A-TT-AGA---A............GG--A--AT-----G--------T-----A-----A--G--A-A---A--T--T-A---A-T-A-C--TTGTAAA---ACT--AGCA--GA-G-CTA-ACA 1961
H2A.DE.x.BEN GTA----TCT--C----C-----G--T-----CT--A--G---C--G---AGAA--A............GGG-AC-AT-AC-CT--------AG----------A--G--A-----A--CACC-A-G-A--CA-AA-TG--GAA---A--G-ACTAAATA-A-G--TA-G 2852
H2B.CI.x.EHO GTA----TAT--C----C--------T-----CT--A--G---C--GG--AGAA--A............GGCA-C-AT-AC-CC--------AG----T--G--A-----A-----A--TACC-ATG-A--CA-AA-TG--GAA------G-AGTA---A-A-G--TA-G 2823
H2G.CI.92.ABT96 GTA----TA--------C-----G--T-----CT-TA--G---C--G---AGAA--A............GG-A-T-AT-AT-GT--------AG----A-----A-----A-----T--TACC-A-G-A--CA-AA-TG--GAA--TA--G-GGTA---A-A-G-ATACA 2179
H2U.FR.96.12034 GTAA---TA---C-GA----C--G--T------T--A--G---C--GG--T-AA--A............GA-CC-TAT-AT-CT-------CTG------A---A-A---G--C--T--TAC--A-A-A-T-C-CA-TG--AA----A--G-A-TG--CA-A-C-AT--G 2334
SMM.SL.92.SL92B CTA--G-T----C-G--C-----G-----C--CT-CA--G---C--GG--AGAG--A............GGTCC-G-G-AC-C-----G---TG-------G--------A--C--A--TAC--A-G-A---AGAACAG--AAA------G-T-TA---A-GGT-ATA-G 2200
MAC.US.x.239 GTA----TAT--C-G--------G--T------T-TA-TG--AC--G---AGAG--A............GGTCC-CAT-AT-CC--------AG----A-----A-----------T--TACT-A-G-A--CA-AA-TG--GAA------G-T-TA--CA-A-GGAT--A 2769
Pol _P__V__E__V__L__L__D__T__G__A__D__D__S__I__V__T__G__I__E__.__.__.__.__L__G__P__H__Y__T__P__K__I__V__G__G__I__G__G__F__I__N__T__K__E__Y__K__N__V__E__I__E__V__L__G__K__R__I
STM.US.x.STM GTA----TA-----G--C-----G--T--C--CT--A--G-G-CG-GG--AGAGC-A............GGGCT-CA--AC-CC-----GG-AG----T-----A-----A-----A--TACT-AGG-A-T-A-GA-TG--AA------GG-A-TA--CA-G---ATA-A 2416
MNE.US.x.MNE027 GCA----TA-----G--------G--T------T-TA-TG---C--G---AGAG--A............GGTCC-CAT-AT-CC--------AG----A-----A-----------T--TACT-A-G-A--CA-AA-TG--GAA------G-T-TA--CA-A-GGAT--A 2237
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 GT-C-G-T---------------G-----------TA--A-TC-T--G-AAGA-A-T......CAACTTA-CTC-CCC-TTGTC-------CAG-------TC-G-----------A--T------TGT---CCAGG----GAA--CC--TGTCAA--TA-GGT---AG- 2457
DEB.CM.99.CM5 GTCC-G-TG---A----C-----T------------A-TA-TTC---G-AAGA---A......GATTTAGAT-C-CCT----CC--G----CAG-G------T-A--G--A--------T----A-TGC--CCCAGG----GAG--TA----GGCA-ACA-GGT----G- 2276
DEN.CD.x.CD1 GTA--G-TC--TA----------G--------C--CA-TA---C----CAAGA-A-A...AATTTGGGAA---AGG------TC-------CAG----------A-----A-A---T--T--TCAGGCA--CCCAGG----GAA--TA-GC-TATG-ACA-AGT---GG- 2348
LST.CD.88.447 GT-TCT-----TC-T--C--T--G-----------TA-C--TTC-----ATTCAG-T......AGAATAGAG---CCT-AT-C---T-G-G-AG----------A--G--ACAA--T-G-----A-G-A--CA-GG-TG-CT-T--------AGCA---A-A-C-A-AG- 1729
LST.CD.88.485 GT-TCT-----TC-T--C--TA-G-----------CA-C--TTC-----ATTCAG-T......AAAATAGAG---CCT-AT-C---T-G-G-AG----------A--G--ACAA--T-G-----A-G-A--CA-GG-TG-CT-T--------AGCA--GA-G-C-A-AG- 1729
LST.CD.88.524 GTAACT--C-----G--C--T---------------A-C--TTCT----ATTCAG-T......AGAATAGA----CCT-AT-CT----G-G-AG-------T--A--G--ACAA--T-------A-G-A-TCAGGG-TG-TT-T---C----AGCA--GA-G-CCA-AG- 1726
LST.KE.x.lho7 GT-TC---A--G--G--C--T--G--T-----C---A-T--TTC-----ATTCAG-A......AGAATAGA----CCC-AT-CT----G-G-AG-------C--A--G--GCAA--T-GG----A-G-A---AGAG-TG-CT-T--------AGCA---A-A-CTA-AG- 2813
SUN.GA.98.L14 GT-ACT---T----G--C--G-----------C---A--G-GTCT---GATTC-G--......TCCATAGA---TCAC-----G--C-GGG-AG-G--T--T--A--G--ACAA--T-G-----A-G-A----CAG-TG-CT-TG-------TA-G-ATA-A-C-----C 2818
MND-1.GA.x.MNDGB1 -TAAG-------C-------------T--------CA-C--TA-T----GA-A-A-A......AAATTAAA-----AT---C-G--------T-----------A--T--AAACT-A-G-----A----------A-TG--TATG-------AA-A--GA-GGG-A-AT- 2148
OLC.CI.97.97CI12 GTCACT--A--G-----------G--------C------A-TA-G-GG-A-GA-A-C......TACATGGA---T-ATG---TT--T-G---T-----------A--G--AGC---T-GG----TG--A---AGATGT-GGA-A-G-ATTT-T...-AGA-AG--ATACA 2335
WRC.CI.97.97CI14 GTCTC---AT--C--------------------------A----T-T--ATTTA...............AATAAG-AT---C-G--T-G---A--T--A--G--A-----CAC---G--T----A-TTAC--AGA--AG--AAA---AG---A-TA---A-A-C-ATAGA 2761
WRC.CI.98.98CI04 GTCTC---CT-G---------------------------A----TATCCATTTAAAT............AATAAG-AT---C----T-G---A--T--A-----A-----CAC---G--T--T-A-TTA---AGGA-A----AA---AG---T-TA--GA-A-C--TAGA 2776
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GTCTCT--GT----------------------C--T---G----T-TTCAATTA...............GA-----AT---C------G---A-----A--T--A-----AAC---GC------A--TA---A-AG-TG-CAGA---A----T-TA---A-GG---TA-G 1690
MND-2.CM.98.CM16 GT---G--CT--C-G--C--------T------------A-CA----TC-AGA---A............AA---T-AT---------C-G--T--T--A-----------A-CA-----T----A-----T-TTCA-TTGTAAAG--AC---AGCA--CA-A-CTA-ACA 2468
MND-2.GA.x.M14 GTA-----C---C-G--C--T------------------A-CA----TG-AGA---A............A------AT--------CC----T-----A-----------AGCA--T-GG--G-A-------TTCA-TTGTAAA---AC-G-AGCA---A-A-GTA--CA 2395
MND-2.x.x.5440 GTA--G--A--TC-------T--------C---------A-TA----TT-AGAG--A............A------AT-----G---CG---T-----A-----------AGCA----G-------------TT-A-TTGTAAAG-------AGCA---A-A-TTA--CA 2028
DRL.x.x.FAO GTA--G---T--C----C---------------------A-TC---G-T--GAA--A............A------A------G---C-G--T-----A-----------AAC---T--T--G-----A---TT-A-TTGTGAA--TA-G--AGCA--GA-A-TTA--CA 2034
MON.CM.99.L1 GT-TCCATG-----G--------T--C--C--C---A-TA--C----TCA-CACG-A......AATTTAGGG-AG-AT----C---T---G-AG----------A--G--AA-G--AG----T-A---A--CA-AGCA----AAG-GAT-T-TGAA-ACAGAG-G-T-TG 2164
GSN.CM.99.CN166 GT-TCCATGT-------C-----G--G--C--C--CA-CG-CC----CTCAGCAA-T......GAATTAGATAC-CC-----C----------G----------A--G-----A--AC-------GG--C--A-A--TG--GAAG--ATCT-TAA--AGA-A-G-ATC-A 2177
GSN.CM.99.CN71 GT-TCCATGT-------C-----G--G--C-----CA-TG-CC-----TCAGCAA-T......GAATTAGACAC-CC-----C--------C-G-------G--A--G-----A--AC------AGG-AC--AGA--TG--GAAG-GATCT-TAA--A-A-A-G-ATC-A 2177
TAL.CM.00.266 GT---G-TA--CC----C--------------C---A-TA--C---T-GGAGAAA-A......GAATTGGA----GT-CCCC-C-A-----CAG--------T-G-C---A-AC--AC----GCA-AGT---AG-GCC---GAA---C-GTGGGAAAACA-A-G---A-G 2436
TAL.CM.01.8023 GT---G-TA--CC----------G--------C---A-CA--C-----GG-GACA-A......GAATTAGA----GTGCCCC-C-A-----CAG--------T-G-C---A-AC---C-G---CA-AGC---AC-GGAG--GAA--C---TGGGAACACA-A-G-----G 1934
MUS-1.CM.01.1085 GT-TC-ATG--GC-C--C--C-----------C--CA--A-CC-G--TGCCCA-A-A......CACCTAGA----CC------T--C---TCAG----------A--G--AAAC--ATC---C-A-G-A---AGGGGAG---AGG-TTGTT--AA----A-A-CTAT--G 2157
MUS-1.CM.01.CM1239 GT-C-CATG--GC-C--C-----G--------C--CA--G-CC-G--TTCC-ACA-T......CAGATAGATAA-CC------T--C---T--G-G--------C--G--AAAC--ATC---C---G-A---AGAGG-G---AAG--TCTT--AA--AGA-A-C-AT--A 2147
MUS-2.CM.01.CM1246 GT-TCCATG--CC-G--C--C-----G-----C--CA-CA-CC----CTCAGA-A-A......AAAATTAGT--GGA--T--CT--C---G-AG-G--A--TT-A--G--GC-G-----T----A---A---A-GGG-G-GA-AG--A--T--AA--AGA-A-G-ATAG- 2249
MUS-2.CM.01.CM2500 GT-TCCATG--CC-G--C-----G--------C--CA-TA-TC-G--GTCTGAAA-A......GAAATAGATAA-GA-----CT------G--G--------T-A--G--A--A--T--T----AG--A---A-AGCAG--AAAG----GT-TAA--ACA-A-G-ATC-- 2214
SYK.KE.x.KE51 GTAAC-ATGT-GC-G--C-----G--------C--CA--A--AG----CAAGACA-C......CAGTTA-ATCA-CCT----CC--------AG--------T-A-----AAAC--A-GG--------A---A-C-----CAGAT-TC----AGAAA---CAG-T-GG-G 2307
SYK.KE.x.SYK173 GT-C--ATGT--G----------G-----------TA--A-TAG----GAAGA-A-T......CAATTA-ACCA-CC----TC---------AG----A---T-A-----AAAC--T-C---T--G--A---AGAA-T--TAGAT-CACTG-TGT-AA--CCTC--GA-A 2649
GRV.ET.x.GRI_677 GT-C----CT-G--------------------C--TA--A-TC------A-GAC---CACTTTCCCCCA-ATAA-CC----CGTT-C--GG-AG----A--T--A-----AGGG--TC-T--C-A-G-A---C-GGG-G---AAG--C--T-GGAG-ATA-A-TCATC-C 2634
SAB.SN.x.SAB1C GTCACT-----------C--------------CT-----A--C-G-GT--AGAA--A............GG--AC-AT----------G---A--T--A-----A-----A-G---T--T----A-GCA--CC-CA-TCAGGAGG--A----AGAA-ATA-A-CTTG--A 2865
TAN.UG.x.TAN1 GTAC---T---G--------------T--------CA--A--A-G---GAAGA-A-C......CATTTAGA----C-C---CGG--T---G-AG----A--T--A-----GGGA---TC-----A---A-----CA-T--TT-AG-GA-T--AGA----A-AG--A---G 2663
VER.DE.x.AGM3 -TCAG---AT----------G--G-----------CA-TA--A-----GCAGA---A......CAATTAT------C---------------A--------C--------GGGAC----T----A-G-----AG-G-T-GGGAAG--AG-T-GGAA-ACA-A-TTTTG-G 2186
VER.KE.x.9063 GTAA---TC--G-----------G--------C--CA-CA--A------CAGACA-A......CAACTAA-----CCT----G-------G-A-----A-----------AGGAC-T--T----A-G-----AG-A-TG--GAAG--A----AGAA-ATA-A-TTTTG-G 2691
VER.KE.x.AGM155 GTTA-G--AT-------------G--------C--TA--A--A-G--T-CAGA---A......CAATTAAGG---TC-----G---------AG----A--------G--AGGGT-A--C----A-G-A------A-TG--GAAG--C--T-GGAA-ACA-G-T-TTA-G 2683
VER.KE.x.TYO1_patent -TTA-G--A--GC----C-----G--------C--CA--A-TA------ATGA---A......CAATTAT----TCC-----G---C-----T--------C--A-----AGGCC-T--T----A-G-A---A-CG-C-GGGAAG--A----AGAA-ATA-A-TTTTG-G 2688
COL.CM.x.CGU1 TGCC----G--G--------------------------T--TA-----GAAGA-G-T......CAATTAA----CGCT----C-G--GT-CAA--TCA------A--G--AGCA----G-----A-------AGAG-T-A-A-TC--A-G--GG-A---A-AG--TAC-G 2242

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2011
247



PLVComplete
Genomes

PLV
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
H1B.FR.83.HXB2 A...............GGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTA.........CCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTA 2613
Pol __.__.__.__.__.__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__.__.__.__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__
H1A1.UG.85.U455 -...............-----------G--------------------------------G---A-------------------T--------------A-----T--------A------.........--------------A----A---------------G---- 2059
H1C.ET.86.ETH2220 -...............---------C-------------------------------C-----CA-----------C----AC----A-----C-----A-----T--C-----A------.........--------------------------------------C- 2005
H1D.CD.84.84ZR085 -...............--------------------C---------------------------T-------C--------C-----------C-----A-----T--------A------.........---------------------------------------- 2135
H1F1.BE.93.VI850 -...............--------G--------------G------------------------A-------------------T--------------AG----T--------A------.........-----------G-----------------------G---- 1950
H1G.SE.93.SE6165 -...............--G--GA--------------------A-------------G------A----------------------------------A-----T--------A------.........----------------------------------GG---- 2010
H1H.CF.90.056 -...............--------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A------.........-----------------------------------G---- 1960
H1J.SE.93.SE7887 -...............--------G---A-------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------.........------------------------------------A--- 1927
H1K.CM.96.MP535 -...............------------------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T--------A------.........-----------------------------------G---- 1809
O.BE.1987.ANT70 G...............--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........---------C----A--------------A--------A- 2668
O.CM.-.BCF06 G...............--A--------G--G--------T-----T--T--TC-----------A-A-----AGGAC-A--A--T--AC-------C--T--A--T-----A-CCC-A---.........--------GC----A--------------A--------A- 2666
O.CM.1991.MVP5180 G...............--A--------G--G--------T-----T--T--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G.........--------GC----A--------------A--------A- 2642
O.CM.1996.96CMA102 -...............--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-G--------A--------C--T--A-----C--A-CCC-A---.........---------C----A--------------A--------A- 2103
O.CM.1998.98CMABB141 G...............--A--------G-----------T-----T-----C------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A----AC--A-CCC-A--G.........---------C----A--------------A------A-A- 2098
O.CM.1998.98CMABB197 G...............--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........---------C----A--------------A--------A- 2050
O.CM.1998.98CMU2901 G...............--A--------G--G--------C-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----------T--A-----C--A-CCC-A--R.........--------------A--------------A------A-A- 2106
O.CM.1998.98CMU5337 -...............--A--------G--G--------C-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........---------C----A-----M--------A--------A- 2100
O.CM.1999.99CMU4122 G...............--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........--------RC-G--A--------------A------A-A- 2098
O.FR.1992.VAU G...............--G--------G--G--------T-----T-----TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A---.........---------C----A--------------A--------A- 2179
O.US.1999.99USTWLA G...............A-G-----------G--------T-----T--T--TC-----------A-A-----AGGAT-A--G--T--AC-G--Y--C--T--A-----C--AACCC-A---.........--------GC----A--------------A--------A- 2096
O.US.-.I-2478B G...............--A--------G--G--------T-----T--T--C--------G---A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........-----G---C----A--------------A------A-A- 2669
N.CM.1997.YBF106 T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--C--T--------A------.........--------------A-----G-------------GG--A- 2205
N.CM.2006.06CM-U14842 T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------------G--------------G--A- 2120
N.CM.2002.DJO0131 T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------A-----G-------------G---A- 2119
N.CM.2002.02CM-SJGddd T...............--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------A--------------------G--A- 2103
N.CM.2004.04CM-1015-04 T...............--------G--G--------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------A-A------.........--------------A-----------------------A- 2118
N.CM.2004.04CM-1131-03 T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T---C----------AT-A--T------A-A------.........--------------A------------------G----A- 2117
N.CM.2006.06CM-U14296 T...............--------G-----------A--------T--T--T--A--------C--T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------A-------------------GG--A- 2116
H1N.CM.95.YBF30 T...............--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------A--------------------G--A- 2207
H1P.FR.06.RBF168 C...............--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-------G---C-----C---T-C--A--A-TA---.........---------------G-------------G--T--G--A- 2074
H1P.CM.06.U14788 T...............--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA---.........--------------AG-------------G--T-GG--G- 2084
CPZ.CD.90.ANT -...............-CA------C-GT-G-----A-AC--A--A-----T--A--T------G-T--ATG--TTT-A--A--T--------------A-----TAAAG----A--A--G.........--C--T--------AGA------------A----G---A- 2052
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -...............--G-----G--G--G-----A-----------T--------G------A-T--A--A-----A--G-----AC-GGTA--C--T--C--TT-A-----A-----C.........-----C-----G--A-----------C--G----G-A-A- 2193
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -...............--------T-----------C--------A--T--C--A-----G---A-T--------A-----A--------------C-----C--T--------A------.........-------GT--------------------G----GG--C- 2159
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C...............A----T--------------A--C--------T-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A--C--A---.........AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A- 2155
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 T...............--C-----C--------G--A--------T--T--T------------T-TC----A--A--------T---C----------A--A--T--------A--CA--.........-----G-----G--------T-----------G-G---A- 2185
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -...............--------T-----------C-----A--A--T--C--A-----G--CA-T--A-----A-----A--T---C----------T--------------A------.........------C----------------------G--------A- 2168
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -...............-----------------G--C--------G--T--T--A--G------A-C--A-----A-----G--T---C-----------------A----A--A------.........--------------------G-----C--T----G----- 2179
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -...............--C-----G--G--G-----A-----A--G--T--------C------A-A-----A--------C--T-----------C--T--A--T--C----GA-----G.........--------------------------------T-G---A- 2199
CPZ.CM.98.CAM5 -...............--C-----------------A-----A--A--T--------C------A-A--A--A--A--------T---C----------T--A--T--CG-------A--G.........----------------------------------G---A- 2315
CPZ.GA.88.GAB1 -...............--G-----------------A--------A--T---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A-----A-----C.........-----C-----G--A--------------T-----G--A- 2674
CPZ.GA.88.GAB2 -...............A-C------C----G-----A--T--A--T--T--T--A---------G----A--C--AT-A--A--T---C----------A--A--T--A---ACTC----G.........----------------------CA-----A----GG--A- 2006
CPZ.US.85.CPZUS G...............---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A------.........-------G------A-----------------T-G---A- 2673
CPZ.TZ.2001.TAN2 -...............-CC--T--CC--------GAA--T--CA-T--T-----A--C------A-T--A-AG--AT-A--A--T---C----------T-----T--AG-----GTA---.........AA---GC-GC----AGA------------A--------A- 2262
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -...............-CC--T--TC--------GA---T---A-T--T-----A--C------G-T--A-GG--AT-A--A-----------------------T--AG-A---GTA---.........AA----C-G-----AGA------------A--------A- 2262
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -...............--G-----TC----T-----A--C-----A--T--T--A-----G---A-T--A--AA-A-----A--T--CC-------------A---T-C--A--TGTA---.........--C---TCT-----------G--------A--C-----C- 2150
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -...............--G-----T-----T-----A--C-----A--T--C--A-----G---A-T--A--AA-A-----A--T--C--------------A---T-C--A--TGTA---.........--C---TCT-----A-----G--------A--C-----C- 2149
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -...............--G-----C-----T-----A--C--G-CA--T--T--A---------G----A--AA-A-----G--T--CC-------------A-----C--A---GTA---.........--C---TCT-----------G--------A--T------- 2069
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 T...............-CCCAT-----G-----G--A--------A--T--T------------G-T--ACACA-AT-A--AGC-T-------------A------AAGGCA--A--AA-T.........GA---G-----G--A------CAA-----G--T-----A- 1902
RCM.CM.SIVagi-00CM312 T...............-C-CAT-----------T--A-----G--A--T--------G------G----ACACA-AT-A--AGCTT-A-----------A--A--TAAAGCA--A-TAA-T.........AA----G-G------GA---TCA------A----G---A- 1884
RCM.GA.x.GAB1 T...............-C-CAT--GC----G-----A-----A--G--T--T--A--G------G-T--A-AGA-AT-A--AGC---AC----------A--A----AA--A--A---A--.........AAG---G--------T-T---CAA-----A---CG---A- 2092
RCM.NG.x.NG411 T...............-C-CAT-----G--------A-----A--A--T--------C--G---G------GCA-AT-A--AGC-T--C----------A--A--TAAAGCA--A--AA--.........AAG---G--------------CAA-----G--T-G---A- 2107
H2A.DE.x.BEN -...............-CC--CA--A-GAC----GA---C--AA-------CT----C------A-TC----AGCCT-A--CATGT-A--------A--AG--GC-AAG--A---C-AA--.........AA-----C---G--------G-AA-----A----GGC-G- 2998
H2B.CI.x.EHO -...............-CA------A-GAC---GGAC--C--AA-A-----TT----C------A-T--A-A-AGCT-A--CATG---C-------C--AG-AGCAAGG--A--AC-A---.........AA---CC-G--------T-A--AA-----G------A-C- 2969
H2G.CI.92.ABT96 G...............-C---T--TA-GAC---GGA---C---A-A--T--CT-------G--CA-T--AGT-A--C-A--CATGT--C----------A---GCAAAGG-A---C-A---.........AA-----GGC----A--T--C--------G------A-C- 2325
H2U.FR.96.12034 -...............-----CA--A-GAC----GAC--C--AA----T--TT----T--G-----T-----AG-AC-G--CATGT--C----C-----A--AG-AAAAGAA-CACTA--C.........ATT-GGGG-C----A-----C-A------A------T-A- 2480
SMM.SL.92.SL92B -...............-AA---C--A-GAC----GA---C--GA-A--T--TT----C------A-TC-AG-AGCAT-A--GGT-T---------AC--AG-GGCAAAGG-A--ATA-AC-.........AA------G--G---GAG-----------G----G-T-A- 2346

Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
MAC.US.x.239 -...............--G---A-CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--GATGT--C-------------AGCTAAAG-A---C-----.........AA---CGCC-------------A------A------T-G- 2915
Pol __.__.__.__.__.__K__G__T__I__M__T__G__D__T__P__I__N__I__F__G__R__N__L__L__T__A__L__G__M__S__L__N__F__P__I__A__K__V__E__P__.__.__.__V__K__V__A__L__K__P__G__K__D__G__P__K__
STM.US.x.STM -...............--A--TA-TA-GACT---GAC--C--CA-T-----TT----C--G--C--A-----AGCTT-G--GATGT-A-----------AG-AGCTAAAG-A--AC-A---.........AAG--G-C------A-------AA-----A------A-A- 2562
MNE.US.x.MNE027 -...............--G---A-CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--AATGT--C-------C-----AGCTAAGG-A---C-----.........AA---C-CC-------------AA-----A------T-G- 2383
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -...............--GGA---CC----G---GAG-----CA-T--T--TT-A--G--G---T-C--AG-A-CCC-A--C-T-T-GA----C......--GCTAGAG-G-C---T-CA-...TATACC-----G--------AGA---G-A-TCA--A--------C- 2603
DEB.CM.99.CM5 T...............TCAGAT--G--------TGA---C--AA--------T-G-----G---TAT---G-AA----G--GGTAT-CA----------AG-ATTGGACT--ACAC-A---...............--G--G---GAG---GCT----------GGA--- 2416
DEN.CD.x.CD1 -...............-AC-----------------------CA-A-----CT-A--------CTATC-T-G-A--T-A--AGTA--AC----CA-GG-AG-ACAG-AA--GCG-C--CA-...GTCACC--------------A------T-T--------T-G-A-A- 2500
LST.CD.88.447 -...............--G---------T-G-----------A--AG----TG-A---------A-T--A---A-TG-G--AGCA-GA---GTAC-AT-ACAATTAAG-GACA-A-TACCC...ATCACAAAG--C-----G--------CTGT-----T--C-G---A- 1881
LST.CD.88.485 -...............--G------C--T-------------A--AG----TG-A---------A-T--A---AGTG-G--AGCA-AA---GTAC-AG-ACAATTAAG-GACA-A-TACCT...ATCACAAAG--C-G---G--------CTGT-----T--C-G---A- 1881
LST.CD.88.524 -...............--G-----T--GC-------A--C--A--AG-T---G-A--------CA-T--A-AC-CTC-A--GGCT-GA---GTG--AG-ACAATTAAG-GAGA-A-TACCT...ATAACAAAG--GC-T--G--------GTGT-----G----G---A- 1878
LST.KE.x.lho7 -...............--G-----C---T----------C--A--AG-T--TG-A--G--G---A-T--A---GCA--G--GGC--AA--G-T---AG-TCAGTTAAG-GA-A-A-T-CCT...ATTACAAAG---TCT-----A--T--GTGT-----A----G---A- 2965
SUN.GA.98.L14 -...............--A-----G--G--G--G--A-----A--AG-T--C--A--G------A-TC-TT-AGCCT-A--GG-A-GA---GT---AG---C-CTTAG-GAAA---TCCC-...ATTACAAA---T--G-----AGA---GGCC-C---A--------G- 2970
MND-1.GA.x.MNDGB1 T...............--G--------GA----------T--AA-AG-T-----A--G-----CA-AA--GAAA-AT-A--AG-A-AA----TA--GG-ACAATTGT--GA-A-A-TACC-...ATAACAAA---G--------A------G-A-----A--C-G-A-A- 2300
OLC.CI.97.97CI12 -...............-AGG----------G---GA------A--T--TG-GG-A-----G---G----AG-AGCAG-A--GATACG-C-GGTC-GCG-ACAGCTTT-AGA-A---TCCCT...ATTACTAAG-----------AGAG---CACA-GCCT---C-GA--- 2487
WRC.CI.97.97CI14 -...............-CAGACA-TA-GAC---GAAA------A-A--T--T--A-----G---G-A--A-A-A-A--G--AATGCA----GCC---G-ACAATTAT-AGACA---T-CCT...ATAACAAA---G-GC--G--A------TGCTCA--A--T-G---A- 2913
WRC.CI.98.98CI04 -...............-CAGATA-TA-GAC----AAA--T--AA-T--T--T--A--T------G-A--AGAAA-A--G---ATGCA---GGCC---G-ACAATTAT-AGA-A---TACCC...ATAACAAA-----GT--G---------TGCACA--A----G---G- 2928
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -...............-CA-ATT--A-GAC----AAA------A-A--T-----A---------G--C-AGAAA-AT-G--AATGCA-C--GCA---G-ACAATTAT-AGA-A-A-T-CC-...ATAACAAA---CTC------A--T---TGTC-A--A----G-A-A- 1842
MND-2.CM.98.CM16 C...............-C-T----CC----G--C--C--------A--T--TG-A--T------G--C---AGA-AT-A--A--T--AC----------AG----TAAAG-A--A--A---.........AAG----C-C----A-------CT--C--A--T---A-A- 2614
MND-2.GA.x.M14 T...............-C-T----GC----G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-TC-T-AGA--T-A--A--T---C-G--------T-----TAAG--A-----A---.........AA-----C-C----A--------------A----G-A--- 2541
MND-2.x.x.5440 T...............-C-G----TC-G--G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-T-AGA--T-A--A--T--------------T-----TAAG--A-----A---.........AA-----C-C----A-------CA-----A--G-G-A-A- 2174
DRL.x.x.FAO T...............-C-T-G--G--G-----C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-CTG-A-AT-A--AGCT---C-T--------TG----T-AAG-A--AC-A---.........AA-----C-C----A--------------A-----GA-A- 2180
MON.CM.99.L1 G...............-CA-----------T-----A--T---A-A--T--TT-A--G------G-C--AG--A----G--GGTA--CC-C--CA-GG-TGC-G-GGGAGACCTCCAACCCCCATCTTTAGAG--C-CT-----AG------AA--G--A-----GT-G- 2319
GSN.CM.99.CN166 -...............-C---T---C-G--T-----C-----A--A--T---T-A---------TGC--A-G-A--T-A--GGTA--------CA-GGTGCAGCAGAAG--A--AC-CA--.........GA---GC-CC-----G------AA--G--A-----GA-C- 2323
GSN.CM.99.CN71 -...............-CC--T---C-T-----G--C-----A--G--T---T-G---------TGT--A-GCA--T-A--AGTA--C-----CA-GGTGCAGCAGAAAC-A---C-C---.........GA---GC-CC----AT------AA--A--A-----GA--- 2323
TAL.CM.00.266 G...............-AC-----T--GA-T-----A--G--AA-T-----TC-A--G------T-T--AG-AA-AT--A--GTT--AC-T--CA-GGT--GCTCAGAC--ACC--TAACC.........AAG--T--------AGAG--T-A---ACC---C---A-C- 2582
TAL.CM.01.8023 G...............-AC---------A----G--------AA--------T-A---------T-CC-AG-CA-AT----GGTA--AC-T---A-GGT--GC-CAGAA--ACCAGTAA--.........AA------G--G---GA-----A---ACC------GA-C- 2080
MUS-1.CM.01.1085 G...............-CA--------------G--A------A-A--T-----G--G-----CTGT--A-GCA-AT----CATT---C----CA-GATACAGG-AAAAT-A--AC-AA--.........AA---G-CCC----AGA----GCAA-A--G----TG--C- 2303
MUS-1.CM.01.CM1239 G...............-CA-----G--G--G-----------CA----------G--G------TGT--A-G-A-AT----AAT---C--G--CA-GATACAGGAAAAA--A--AC-CA--.........AA---GGCC------GA---GGCAA-A--A----TG--C- 2293
MUS-2.CM.01.CM1246 -...............-CC-----C--G--GA-T--------CA----T--CT-A--G------TGC--AT-AA-AT-G-AAATA--AC----CA-GGTA--GGCAGGACAGC-ATTGAA-...CCCACTAA---T-GCC-T--AGA-A---AAA-A--G----TG--A- 2401
MUS-2.CM.01.CM2500 -...............-C------TC----------------AA----T--TT-A--------CTGC--AT-AA-AT-G---ATT--C--G--CA-GGTAGGAG---AAC-G--AC--ACG.........AA---TGG-C-C--AG----G-AA--A--G----TG--A- 2360
SYK.KE.x.KE51 -ATAAAGGAAGTAGAG----GTC-TC----------------A--A--T--TT-A--------CA-A----GCA-AT-G--AGCA-AA---GTAA-GATAGCACAAAAAT-A--AC-AA-G.........AA---CC--C----------G-A---GCTA--T---T-A- 2468
SYK.KE.x.SYK173 -AGAAAGCAAGTAGAG--G--TC-T-----G--T-----G--A--A--T---T-A-----G---A-AC-T--CA-AT-G--AGT--AA---GTAA-GGTTCAA-CAG-AT-A---C-A--C.........AA-----GTC-G--A----AC-AA--ATTG--CCGGC-A- 2810
GRV.ET.x.GRI_677 C...............--CT--A-TC--A-----AG------AA----T--T--A---------A-T--AG-----GCA--CATG-AA---GT-A-GGGAG--CTAT---G-C---T--AG...GAAACAAA----C--C----AGA---G-AA-----A--T---T-G- 2786
SAB.SN.x.SAB1C -...............-C---CA-T--G------GAA-----A--T--T--T--A---------G-C--AG-A--AT-A--AGTT---C-------GA-ACAA--AGAG--A--AC--A--.........AA---CC-C------------CAA-----G----GGA-A- 3011
TAN.UG.x.TAN1 -...............----AT---C--A-T-----A-----AA-A--T--TG-A---------A-TC-AG-A-CTT-A--AGCA-GA----TAA-GGGACAGCTAAA-GAGA-A-TACCC...ATAACCAAG---C----G--A--T--G---TCA--A--G---T-A- 2815
VER.DE.x.AGM3 -...............--G--CA----GA-----AGC--T--CA-A------------------A-A--AG-A-CAGCA--AGC--AA---GTAA-GGGTCAACTGT-AGAAC-A-T-CCC...ATTACC--T--G--------AGA---GGCTAGA--A--TTTCT-A- 2338
VER.KE.x.9063 -...............--C-----TC-TT-----G-A--C---A----T---------------T-AC-AG-A-CAGCA--AGCT-GAC--GTGA-GGGACAATTGT-AGAAC-A-T-CCC...ATCACC-----C---C-G--AGAT---GCAAGG--A---C-TA-A- 2843
VER.KE.x.AGM155 -...............--A-----CC-CA-----G-A--T--CA----T--C--A--------CT-T--AG-C---GCA--AGC--AA---GTGA-GGGGCAATTGT-GCAGACA-TACC-...ATCACC--G---CGC------GA---GGCCAGA--A---CG-T-G- 2835
VER.KE.x.TYO1_patent -...............--A---A----GT-----G-A--T--CA-T--T-----A--T------T--C--G-C-C-GCA---GC-CGG---GTAA-GGGACAATTAT-AGAAA-A-T-CCT...GTCACA--T--C-----G---GA---GGCTCGG--A--CTGT--A- 2840
COL.CM.x.CGU1 -...............--AGATA-C---A------AC--C--CA-A--T---G-A--T------A----A-AAG-AGGGAAA-TAGTAG--GC-CAATTATCAGATAGG--CCCAGTCACC.........AAG--G-CG-----AGAG--C--------G--------A- 2388
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H1B.FR.83.HXB2 AACAATGG......CCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGAT 2777
Pol K__Q__W__.__.__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D_
H1A1.UG.85.U455 --------......--------------G---------------AC-----------AT-----------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C-----------G------------ 2223
H1C.ET.86.ETH2220 --------......-----------------G------------AC--C-------GA---A-----GC-------A----------G---------------C-----T-----------------------A--G--G-----------G------------------ 2169
H1D.CD.84.84ZR085 --------......--G---------------------------AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A-------------------------------G------------------ 2299
H1F1.BE.93.VI850 --------......-----------------G------------AC------A---CT---A--------A-----A----------------------------------------------------------------------G---------G------------ 2114
H1G.SE.93.SE6165 --------......------------------------------AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A-------------------G-----------------------G------ 2174
H1H.CF.90.056 --------......------------------------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G--- 2124
H1J.SE.93.SE7887 --------......------------------------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C--------------------------------------------------------- 2091
H1K.CM.96.MP535 --------......-----A------------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G------------------------------------------------ 1973
O.BE.1987.ANT70 --------......--CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G------ 2832
O.CM.-.BCF06 --------......--CC-AT-TA----G------G-----C--AC--C---A---CA---A------C-------A-----------G--A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----TG-C--------------G--G-----C 2830
O.CM.1991.MVP5180 --------......--CC-AT-TAG---G------G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C 2806
O.CM.1996.96CMA102 --------......--CC-AT-TA-----------G----C---AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----Y--C-----G-----G---C-G-----Y 2267
O.CM.1998.98CMABB141 --------......--CC-AT-TA-----------G----CC-GAC--C---A---CAG---------C-------A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G--------G--G-----C 2262
O.CM.1998.98CMABB197 --------......--CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CA---A------C-A-----A----------GGG-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----------A--G-----TG-------------------G-----C 2214
O.CM.1998.98CMU2901 --------......--CC-AT-TA-----------G----Y--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----A-----A--G-----T--------G-----------G-----C 2270
O.CM.1998.98CMU5337 --------......--CC-AT-TA-----------G-------GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A--G-------G---A--A-----------T--T-----A--T--C-----T-----A--G-----T--------G--------G--G------ 2264
O.CM.1999.99CMU4122 --------......--CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----G-----T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G-----C 2262
O.FR.1992.VAU --------......--CC-AT-CAG---G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C 2343
O.US.1999.99USTWLA --------......--CC-AT-TAG----------G----C---ACT-C---A---CAG--A--R--GC-A-----A----------G---A------R-------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G--R--T-----C--G--R-----RY-G-----C 2260
O.US.-.I-2478B ----G---......--CC-AT-TA-----------G----CC-GAC--C---A---CAG--A------C-------A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G-----------G-----C 2833
N.CM.1997.YBF106 --------......--T-------C----------G-G------AG---------------A--------A-----A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C------------------------ 2369
N.CM.2006.06CM-U14842 --------......--TC------C------G---G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C------------------------ 2284
N.CM.2002.DJO0131 --------......--T-------C----------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C------------------------ 2283
N.CM.2002.02CM-SJGddd --------......--T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C------------------------ 2267
N.CM.2004.04CM-1015-04 --------......--T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C--------------------- 2282
N.CM.2004.04CM-1131-03 --------......--T-------C----------G-G--G---AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C------------------------ 2281
N.CM.2006.06CM-U14296 --------......--T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C-----G------------------ 2280
H1N.CM.95.YBF30 --------......--T------AC----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C------------------------ 2371
H1P.FR.06.RBF168 -G------......--C---T--A-G---------G----T---AG--CT--Y---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G-----------C 2238
H1P.CM.06.U14788 -G------......--C---T--A-G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C 2248
CPZ.CD.90.ANT --------......--GC-CT--A----G------G-G--CC--AA----------GATA--T-A---GCA---AAT--G-----T-G---A-----A--T--C-----------A---A-T-----A-----A--G-------C-T-A-----------GC----T--- 2216
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -G------......--T--AT---C---------T-----C--GAC------A---CAG--A-----------------G--A--T-----A--A--------C--------------TA-T-----A--T--A--G-----T---T-A--------------------- 2357
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----G---......-----A----------------G-------AC---------------A--------------A----------G-G-A-----------------------C---A-T-----T-----A--G-----T--C------------------------ 2323
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----G---......--TC--T--A-----------G-G------ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T-----A--T--------G-----C--C------------C-T--T--- 2319
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----G---......--T--------------------G---C--AC---------------A--------A-----A--------C-G---A-----------------T---------A-T-----T-----A--G-----T--C------------------------ 2349
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------......--C--A-----G--------T-----T---AC------C--------A------C-------A----------G---A-----------C-----T--------T--G-----T-----A--G-----T--C--A--------------------- 2332
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ----G---......--CC-A-----------------------GAC------------------------------A----------G---A-----A-----------T-----A---A-------T--T--------G--T--C--A--------------------C 2343
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --------......--C--A--------G-----C-----T---AC----------CAG--A--------A-----A--G-----------A-----A--------T--T-----A---A-T-----------A--G-----TG--GAA--------------G------ 2363
CPZ.CM.98.CAM5 --------......--T--A----C---------C--G--C---AC---------CCAG--A-----------G--A-----------G--A--C--A--G--C--T--T--C--A---A-T-----T-----A--G-----------A------------C-G------ 2479
CPZ.GA.88.GAB1 -G------......--C--AT---C---------T-----C---AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T-----A--C--A--G--------------------------------C 2838
CPZ.GA.88.GAB2 -G------......------T--A-------G---G-G------AC-----------GG--A--------A-----A----------G---A--T--------------T--------CA-------A----G---G-----------A--G------------------ 2170
CPZ.US.85.CPZUS -G------......----------C---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C 2837
CPZ.TZ.2001.TAN2 --------......--TC-AT-CA----G-----TG-G---C--AC------C----ATACAC-A---------------------GC---A-----A-----C-----------A--TA-T-----A--C------------TC-T----------G------------ 2426
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --------......--TC-AT-CAG---G-----TG-G------AC-----------ATACAT-A-----A-----A--------TGC---C-----A-----------------A--CA-T-----A--C-G------G----CCT----------G-----------C 2426
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -G------......--T---T--A-----------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T-----------A--G--------------------------G------ 2314
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -G------......--T---T--A-----------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T--C--------A--G-----------K--------------G------ 2313
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -G------......--C---T--A-----------G----C---AC--CC------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T-----------A--G-----------C------------C-G------ 2233
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 --------......--T--A-GCA-------G---G----G---AC-----------AT-CT--------A-----A-----A--C-----A-----A--------T--------G--TA-T---TG---T-G------G--TTC---A--------------G------ 2066
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -G--G---......--CC-C-GTA-----------G----C---AC------A--C-AT-CA-----------G--A------AGT-G---A--A--A--G--------T---------A-----TGT--T-GA--G-----TTCG--C-----------GC-------- 2048
RCM.GA.x.GAB1 --------......------T--A-----------G----T---AC---------C-AT-CA-----G--------A--------------A-----A-----C--C-----C--A---A----CTGT--T--A--G------TCC--A--------------G------ 2256
RCM.NG.x.NG411 --------......--T----GTA----G-----TG----T---AC---G-------AT-CC-----------G--A--------T-G---A--A--A--------T------------A-----TGT--C--A--G-----TTCC--A-----------GC-------- 2271
H2A.DE.x.BEN --------......--CC-A---A----G------G-----C--AA---G--C---GA-A-A--------A--G--CC-GC-AGA-G-GGCACCT--AACT-----T--T-----C--CAC------A--T--------G----AG-AC--------G-TGC-GA----- 3162
H2B.CI.x.EHO G-------......--CC-AT-CA----G------CT---CC-CAA------C---GA-A-A--------A--G--AC-GT-AGA-G-GGCGCCT---ACT------------T-G--CACC--C--------A--G-------AA-AC--------G-TGC--A----- 3133
H2G.CI.92.ABT96 GG------......--CC-AT-TA-G---------C-----C-CAGG---------GACA-A------C--------C--T-GGA-G--GCACCC--CACC-----G--T--C--A--CACC---A-T--C-----G--G----AA-AC----------TG---A----C 2489
H2U.FR.96.12034 G---G---......--T--AT-TA-G------T--G--------AA---G--A---GAGA-A-----------G--AC--T-GGA-G--GC-CCC--CACT-----------C-----CACC--------------G--G----AA-AC----------TG---A----C 2644
SMM.SL.92.SL92B --------......--C--AT-TA-G-----G---C--------AC---G--C--CGAGA-A-----------G--AC--T-GGA-CG-GCCCCT---AC------T--T-----A--GACC-----T--T--------GA-T-AGGAC--G-------TGC-CA----- 2510
MAC.US.x.239 -G--G---......-----AT--A-------G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T-----------G--T-AG-AC----------TGC-GA----- 3079
Pol L__K__Q__.__.__W__P__L__S__K__E__K__I__V__A__L__R__E__I__C__E__K__M__E__K__D__G__Q__L__E__E__A__P__P__T__N__P__Y__N__T__P__T__F__A__I__K__K__K__D__K__N__K__W__R__M__L__I_
STM.US.x.STM --------......-----AT--A-------G---G-G---C--AA---G--C---GA-A-A-----G-----T---C-GC-AGA-G--GC-CCT--AAC------T--------C--CACT-----T-----------G----AA-AC--G-----G-TGC-GA----- 2726
MNE.US.x.MNE027 GG--G---......-----AT--A-------G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T-----------G----AG-AC----------TGC-GA----- 2547
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 --------GCCTCTAGCCA-GG-A----T-G-......-GC-CTCAG-G--A-A--GGGA-AGAT-GTGGA-G-A--CC---GG-TCCTGCCTCA--CACC--------T--CT-A--T--G--------T--A--G-------AG-AC----------TG---A----- 2767
DEB.CM.99.CM5 ----G---......--CC-TT--AG----------G----C---AA---G--CATA-GGCCT----T-G-A-C---AC-G--AGTCCCC-CA-A---CACT--C-----T-GCT----T--G----TT--------G--G----AG-A-----------TGC-TA----C 2580
DEN.CD.x.CD1 --------......--T--A--TAC---G---T-------T---CA-C-G--AGTG---C-------------G--A-GGT-GGA---GGCGCCA--CACC--C--T--------A--T--G----TA--TCCA--G-------AA--AC---AT--G-TG---A----- 2664
LST.CD.88.447 ----G---......--T---T-TA-------G---G---GCC--CA--C-------GATAGAT-A-----A-----------A------GCA-ATG-A-GG--C-----T--C--A---A----------------G-------AA-A-G-G------------A-T--- 2045
LST.CD.88.485 ----G---......--T---T--A-------G---G-G-GCC--CA--C-------GATAGAT-A-----A-----------A------GCA-ATG-A-G---C-----T--C--A---A-C--------------G--G----AA-A-G-G---------C-GA-T--- 2045
LST.CD.88.524 ----G---......---C-AT-CA-----------G---G----CA--C-------GATAGAT-A-----------------A--CCC-G---AT--A-G------T-----C--C---A-C-----T-----------G----AA-A-G----------G--GA----- 2042
LST.KE.x.lho7 -G--G---......--TC-AT--A----G------G---GCC--CA--CT------GATAG-T-A-----A-----A-----A--TCC-G-G-AT--A-GG--C---------------A-------T--C-----G-------AA-A-G----------G---A-T--- 3129
SUN.GA.98.L14 --------......--CC--T--AGG--G------G---GCC--CAGA--------GATAGAT-----GCA-----A--G---AGC-GGGCA-AC--A-GG--C--T--T--C--A---A-T-----T--------G-------AA-A-G----------G---A----- 3134
MND-1.GA.x.MNDGB1 --------......--T--A-GTA----G------GTT-GTC-TCAGA----A---GATAGAT-A--GG-------A------AGT-GGG-A-AT--A-G----AAT--------A--TA-C--------------G--G--T-AA-A-G--------------A----C 2464
OLC.CI.97.97CI12 -G------......--T--A-GTA-G-----G---G----T----AGA----A---GACAGAT-----G-A-----T--G--ACAG---GCA-A-G--TC-----A--GG-----C---A-----TG------A--G--G----AA-A-G-G-AT-----G--GA----- 2651
WRC.CI.97.97CI14 ----G---......--C---T--A--A--------G-G-GGC--CAGA--------GATAGAC-A---GCA-----A------AGC-G-GCA-AT--A-G---------T--------TA-------T--T--A--G-------AA-A-G-------------GA----- 3077
WRC.CI.98.98CI04 -G--G---......--T--AT--A----G------G---GGC--CAGA----C---GATAGAT-A---GCA-----A------AGT---GC-TCC--A-G---------T--------TA-------A-----------G----AA-A-G-------G--GC-CA----- 3092
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -G------......--TC-CT--A----G-----TG-G-GGC--CA-A-G--A---GATAGAT-A---GCA-----A-----AAGT-GGGCA-AAG-AA-T-----T--------A---A-C-----A----GA--G-----T-AA-A-G--------------A----- 2006
MND-2.CM.98.CM16 --------......------T-TA-G-----G--TTT---C---CA------A----GTC-A-----G--------CC-G--C--T--G--A--T--A--------T-----C--A--G--G---TG---C--A--G-----TG-A--C-GC-----------G------ 2778
MND-2.GA.x.M14 ----G---......---C--T-TA-------G--TTT---C---CAGAC---A---GAT--A--------------C-----C--T-G---A--T--A-----------T-----A---------TGT-----A--G-----TG-A--C-GC------------------ 2705
MND-2.x.x.5440 ----G---......---C--T-TA-------G--CCT---C---CA------A--C-ATC-A--------A-----C--G--C--T-G-G-A--T--A--------------C--C--------CTGT-----A--G-----TG-A--C-GC------------------ 2338
DRL.x.x.FAO --------......--CC-CT-CA-G--G-----TG----C--GAA------A---GAGC-A-----G--------TC----AAGT-G---A--T--A--------------C--A--G--G---TG---T-----G-----TG----C--------------------- 2344
MON.CM.99.L1 ----G---......-----AT-CAG------G---G-G--TC-TAC-C-----AC-CA-------CTT--ATT---AC--T-GGA-CC--CC-A---CA-T--C-----T--CT-A--CTGT-----------------G----AG-GC----------TGC-CA----- 2483
GSN.CM.99.CN166 ----G---......--CC--T-TAGG-----G---G-G--C---ACCC----AACACA-------CTT-GATT---TC--T-GGA------A--A--A--------------CT-A-----C-----------A--G--G----AAT-AC---------TGC--A----- 2487
GSN.CM.99.CN71 --------......--C---T-TA-G-----G---G-G--C---ACCC----AACACA---A---CTC---TT---CC--T-GGA---G--A-----A--------------CT-G-----C-----------A--G-------AAT-AC---------TG---A----- 2487
TAL.CM.00.266 -G------......--C--A--CAG----------G---GGC--CA-ATC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-AGAGG-GG----A--G-----------T---T-------G--C--T--C-GA--G--G----AA---C---------TGC-CA----C 2746
TAL.CM.01.8023 -G------......--C-----CA-G---------G---GGC-GCAG-CC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-GGAGG-G--------G-----C--------CT-------G-----T--C-GA--G--G----AG--AC---------TG--GA----- 2244
MUS-1.CM.01.1085 -G------......--T-----CC-G-----G--C-GG--C--G-AG--C--AACCCAGC-----CT---A-T---CC----AGAGG----A--A--A--G-----T--T---T-----TGC-----A--T-G------G----AAT----G-------TGC--A----- 2467
MUS-1.CM.01.CM1239 ----G---......---C----TC-------G--T--G--C----A--GC--AGT-CAGC-A---TT---ATT--ATC-G--AGA-G-G--A-----A--C-----T-----CT-----TGT-----A--C-G---G-----T-AAT------------TG---A----- 2457
MUS-2.CM.01.CM1246 --------......---C-CT-TA-G--G--G---G-G---C--AA-------AC-CAGA-A---AT---ATT---TC--C-GGAGG--GCA------A-T--C-----T---T-A--------C-------GA--G-------AG--A------C---TG---A----- 2565
MUS-2.CM.01.CM2500 --------......------T-CA-G---------G----TC---A-------AC-CAGAGA---TT----CTG--AC--T-AGA-G---CA------C---------------GC----C------T----G------G----AAT-C----------TGC--A----C 2524
SYK.KE.x.KE51 ----G---......--TC-----AG-------C-TG-G---C-GCG--C---AGT-T----T---CTTG-AA-G---C--T-GGA---GGCCTCC---AC------T--T-----C-----T----TA---C-A--G--G----AATTA--------G-TGCCTA-G--- 2632
SYK.KE.x.SYK173 --------......-----AT-G-T---G---T--G-G--CC-CAAG-C---AGTAGA---C---CTC----C---AC--T-GGAG---GC-A-T---ACC-----T--T-----C----------TA--T-G------G----AA-AG--------G-TGC-CA-T--- 2974
GRV.ET.x.GRI_677 --------......--C--AT--AG---------TG----T---AC------A--C-A-C-A------G----G--A---T-A--T-GG--A--AGGA--------T--T-----A-----G-----------------G--T-AA--AC---------TGC-T------ 2950
SAB.SN.x.SAB1C GG------......--T---T--A-----------G-G--C---AAG-CC------GA---CT-A-----AC----AC-TT-GGA--G---A-----A-----------T--C--C-----C-----A----G---G-----T-AA---C-G-------T-C-CA-G--C 3175
TAN.UG.x.TAN1 --------......--CC-AT-------------------CC-GAC------AAC-CAG-CTC-A-----------A--------T--GG----AGGA--G-----T-----------C--G---TGT--CCG-----------AA--AC-G-----G-TG---A----- 2979
VER.DE.x.AGM3 --------......--CC-CT-CA----------------C---CAG-----A---GACC-AT-A--G--A-----A------AGC--G--A--AGGA--G---G-------C--------G---TG-----------------AGT-AC---------TG--------- 2502
VER.KE.x.9063 --------......--TC-AT--A-G--G--------G--C---AC---G--A---GA-C--T-A-----A-----------CAGC--G--A--AGGA------G-T--T-----C---A-C---TGT--C-GA--G--G----AA---C-------G-TG--------C 3007
VER.KE.x.AGM155 -G------......---C-CT-TA------------T---CC-GCA---------C-A-ACAT-A--GG-A-----A---T-AAGC-GGG-A---GGA--C---G----------A--------CTGT----G-----------AAT-AC-G-------TGC-G------ 2999
VER.KE.x.TYO1_patent G-------......--TC-CT-TA----G--G--TG----T---CAG-----A---T-CC-AT-A--GC-------A-----CAGT-G-G-A--AGGA------G----------C---A-----TG---------G--G----AAT-CC-G-----G-TGC-------C 3004
COL.CM.x.CGU1 -G--G---......--C--A-GCA-----------G---GT---CA-A-G--A---GA-AGAT-----GCA--G--A-----AGA----GCA-AATTA-GG--------T-----A---A-----TG---T-G---------T-AA-A-G-------G------A----- 2552
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H1B.FR.83.HXB2 TTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCA..................GTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTA 2929
Pol _F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__.__.__.__.__.__.__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y
H1A1.UG.85.U455 -----------C-----A--------G--------------------------C--G---A-A--G--TC-----------------..................-----------A--------G--C-----------------T---------AG---T--A----- 2375
H1C.ET.86.ETH2220 -----G-----C-----A--------------T-----------------G--------C--A------------------------..................--G--------A--------G-----------C--------T----------GT-----A--A-- 2321
H1D.CD.84.84ZR085 --------------------------------------------------G-----------T-----A-----G--------G---..................A-------------------C---------------A--------TG---------T-------- 2451
H1F1.BE.93.VI850 ----A------------A-----------T--------G-----------------------T--------------------G---..................--------------------G---------------------------A-G--T----A------ 2266
H1G.SE.93.SE6165 --------G--C-----A--------------------G--C--------------T-----T------------------------..................-----------A--------G-----------------------------------T--A----- 2326
H1H.CF.90.056 -----------C-----A--------------------------G--------------C--A------------------------..................---T----------------G-----------------C--T------A----A-----A----- 2276
H1J.SE.93.SE7887 --T--------C-----A--------------------------G-----------------A------------------------..................--C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-- 2243
H1K.CM.96.MP535 --T--------C-----A--------------------------------------------A-----A------------------..................--------------------G-----------------C--T------A---------------- 2125
O.BE.1987.ANT70 --T--G---T-A-----------A-----G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G--GC-A--GC----T..................--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A-- 2984
O.CM.-.BCF06 ---------T-A-----A-----A-----T-----------A--------T--C--------A-GG--T------C-A-G-C----T..................--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---T------CC------T--A--A-- 2982
O.CM.1991.MVP5180 ---------T-A-----A-----A-----T--------G--G--------T--T--------A-GG--T-----GC-A-GGC----T..................--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC------T--A--A-- 2958
O.CM.1996.96CMA102 --T------T-A--C--A-----A-----T--------G--A--G-----T--C--------A-GG--T-----G-----GC----T..................--T-----CT-A-----R--A-----T-----C---TG---T-----CCC---T-----A--A-- 2419
O.CM.1998.98CMABB141 --T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A---C----T..................--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA-- 2414
O.CM.1998.98CMABB197 --T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--T--C-----A-GG--T-----GC-A--GC----T..................--T-----CT-A-----A--G-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A-- 2366
O.CM.1998.98CMU2901 --T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A--GC----T..................--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A-- 2422
O.CM.1998.98CMU5337 --T--G---T-A--C--------A-----G--------G--A--G-----T--C-----C--A-GG--T-----GC----G-----T..................--T-----C--------A--G-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--M-- 2416
O.CM.1999.99CMU4122 --T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--------T--C-----C--G-GG--C-----GC-A--GC----T..................--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A-- 2414
O.FR.1992.VAU ---------T-A--C--A-----A-----T-----------G--G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A---C----T..................--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A-- 2495
O.US.1999.99USTWLA --------GT-A--C--R-----A--------T-R---R--R--GY--R-T--C--------A-RGR-T-----GC-A-GGC----T..................--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC---T--T--A--A-- 2412
O.US.-.I-2478B --T--G---T-A--C--------A-----T--------GA-A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--G-----T..................--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA-- 2985
N.CM.1997.YBF106 -----G---T-A-----A--G--C-----A--T--------G---C-------T--------A-----A-----GC-----------..................--------TM-A-----A--A-----T---------TG----------A----T--T--A----- 2521
N.CM.2006.06CM-U14842 -----G---T-A--C--A--G--C-----T--T--------A--G--------T--------A-----A-----GC-----------..................--G-----TT-A-----A--A-----T---------TG---A------CC---T--T--A----- 2436
N.CM.2002.DJO0131 -----G---T-A-----A--G--C-----T--T--------A--GC-------T--------A-----A---C-G------------..................--------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A----- 2435
N.CM.2002.02CM-SJGddd -----G---T-A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-----------..................--G-----TT-A-----A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A----- 2419
N.CM.2004.04CM-1015-04 ---------T-A-----A--G--C--------T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------G---..................--------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-- 2434
N.CM.2004.04CM-1131-03 ---------T-A-----A--G--C--------T--------G--GC-G-----C--------A-----A-----GC-------G---..................--------CT-------A--A-----T---------TG---------------T--T--A----- 2433
N.CM.2006.06CM-U14296 -----G---T-A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-----------..................--G-----TT-A-----A--A-----T---------TG-------------A-T--T--A----- 2432
H1N.CM.95.YBF30 -----G---T-A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-----------..................--G-----TT-------A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A----- 2523
H1P.FR.06.RBF168 -----------A-----------A-----T--T--------A--G--G-----C--T-----A-G---TC-T--G--A-GG------..................--G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A-- 2390
H1P.CM.06.U14788 -----------A-----A-----A-----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-TC-G--A-GR------..................--G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-- 2400
CPZ.CD.90.ANT ---------T-A-----A-----A-----T--T-----GA-A-----------T--T-----A--C--A-----GC-A--G------..................--G------T----------A-----C-----C--CA-A---------C-G-----T--A--A-- 2368
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---------T-A-----A-----C-----T-----------A-----G--C-----C--C--A------------G----G------..................-----------A--------------------C--TTG---TC-----A-G-------------- 2509
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------GT-A-----A--------------T--------C--GC----------C-----T------------C-----------..................--------TT-A-----A--G--C--T--C------TG----C-G------A----T-------- 2475
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------------------G--------A--T--------A---C-G--C--------C--A--T--------G------------..................--------CT----------A-----C---------TG---TC-T--CCC------T--A--A-T 2471
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------GT-A--C--A-----------T--T--------A-----------C--------A------C----G------------..................--------G--A-----A--A-----T--C------TG-------------A-T--T--A----- 2501
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --T------T-A-----A--------------T-----------------------T--C--T--G--A-----G-------GG---..................--C------T-------A--A-----C--C------TGC---C--------A----T--A--A-- 2484
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ---------T-A-----A-----C-----T--T--------C--GC-------------C--T--G--AC-G---------------..................--------G-----C--A--G-----T---------TGC---C----------G--T--A--A-- 2495
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --T------T-A----GA-----A--G--------------C--------C--------C--G-----A--------------G---..................-----------A--------A--C--T--------CTGC--AC--------AGT--T--A--A-- 2515
CPZ.CM.98.CAM5 --T------T-A--C--A-----A--G--A--------G--C--------C--------C--A-----AC----G--A--G--G---..................-----------A--------A-----T-----C--CTGC--A---------A-T--T--A--A-- 2631
CPZ.GA.88.GAB1 -----------A-----------A--------T--------G--G-----C-----T--C--A------------------------..................--G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG----C-G---A----T--------A-- 2990
CPZ.GA.88.GAB2 --T------T-G-----A-----A-----T--T--------A--G-----C--T-----C--T-----T-----G--A--G------..................--------G-C---------A-----T--------CTGC------------A----T--A----- 2322
CPZ.US.85.CPZUS --T------T-A-----A--G--A--------------------G-----C--------C--A-----A-----G-------G----..................--------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A-- 2989
CPZ.TZ.2001.TAN2 --------GT-A--------------G--T--T------C-A-----------C-----C--AT---------GG--A-GG--CATG..................--------G--------A--G-----C--------CA-----C-G---CC---------A----- 2578
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --T-----GT-G-----------------T---------T-A--G--------C-----C--AT---------GG--A-G---TATG..................--G-----G--------A--G-----C-----C--CA-----C-G---CC---------A--A-- 2578
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --T------T-A-----AC----A--G--T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T---------------..................-----------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-- 2466
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --T------T-A-----A--G--A-----T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T----------G----..................-----------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-- 2465
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --T-----GT-A-----AC----A-----T--T-----------G-----G--C--T--C--A-G----C-T---------------..................-----------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-- 2385
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ---------T-A--------------G-------TT--G--A--GC-G--------------T-GG--T--G-----ATGT---CAG..................A-------TT----CA-A--G-----T---------TG---TC--T-----CCT--T--A--A-- 2218
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -----------A--------G--A--G--T----TT--G--A--GC-G--G--T--------A-G---A--G--G--ATGC--GCAG..................A-T--T--G-----CA-A--G--C-----------CTGC---C-CT----GCC------A----- 2200
RCM.GA.x.GAB1 --T--------A-----------A--G-----T-TT--G--G--GC-G--------------A-G---A-----GC-ATGTG-GAG-..................A----G---T-A--CA-C--G---------------TG--TTC-GT----GCCT--T-----A-- 2408
RCM.NG.x.NG411 ---------T-G-----A-----A-----T----TT--G--A--GC-G-----C--G-----A-G---A------C-ATGC-GGCA-..................A-T-----CT-A---A-T--G-----G---------TGC---C--T----GCCA--T--A----- 2423
H2A.DE.x.BEN --T--------A------GTG--------T---ACA---A----GC-------T-----C--G-----AC--GCC--A--G---AGG..................A-CT-TA--T-A-----A--G-----C--------CA-A--AC--C-------T--T---C---- 3314
H2B.CI.x.EHO -----------A--C---GT---C-----A--TACA--G--C--GC-G--T--T--T--C--A-----AC-GGC-TCA--G---AG-..................A----------A-----A--A-----C--C--CAGT--C--AC-----CC---------AC-A-- 3285
H2G.CI.92.ABT96 --------------C-G-GT---C--G-----TACT-----C--G--G--C-----T--C--T-----T--GGC-G-A----GGAG-..................A--------------A-A--G-----C--C--CAGCA----TC------T---T------C---- 2641
H2U.FR.96.12034 --T-----GT-A--C-GAGT---------T--TA-T-----C--G-----T-----C--C--A-----AC--GCTG-------GAGG..................A-------T--A-----A--G-----C--C--CAGCA-C--GC-GTG-------------C-A-- 2796
SMM.SL.92.SL92B ---------T-A--C--A-TG--A-----A---ACA-----A--GC-G--T--C--------G-----CC----GG-A-TGG--AGG..................A-------G--A---A-A--G-----C-----------A---C----CCCG--A--T--AC-A-- 2662
MAC.US.x.239 --T--G-----A----G-GTC-----G-----TAC------C-----------------C--T-----AC--GC---A-GG---AG-..................A-T------------A-A--------------C--CA-A--TC----------A--T---C---- 3231
Pol _D__F__R__E__L__N__R__V__T__Q__D__F__T__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__A__K__R__K__.__.__.__.__.__.__R__I__T__V__L__D__I__G__D__A__Y__F__S__I__P__L__D__E__E__F__R__Q
STM.US.x.STM -----------A-----AGTG--A-----T--TACA---A----GC----T--------C--T-----AC--GC-----GG-G-AG-..................A-C------T-------A--G--------------CA-A---C-------G-G---T---C---- 2878
MNE.US.x.MNE027 --T--G-----A------GTC-----G-----TACA-----C-----------------C--T-----AC--GC---A-GG--GAGG..................A-C--------------A-----C--------C--CA-A--TC----------A--T---C---- 2699
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 C-T------T-G--C---GC---A---CCAG-T-----G--C--GAC---G--C--G--C--A-----TC-GCC-C------GGCAG..................A-------TT----CA-A-CA--------C-A---TA-A--A------CC-TC---TGCTC---- 2919
DEB.CM.99.CM5 C-G----CC---------GCT--C--G--TG----------G---AC---G--C--G--C---T-G-----GCC-C-A-TGG--CAG..................A-------C--A--CT---CA-----C----A----A-A-----G---CC-C-G--TGCACGT-- 2732
DEN.CD.x.CD1 -----GA--T-A---G--GCC--C--G--------------A--------T-----------T-----A---C--C----GG--CAC..................A-C--T--GT-A--CT--AAA----------A-AGT--G--T--G---CC---T--TGCAC-A-- 2816
LST.CD.88.447 --T---C----A---GCTTT---A--------TCAT-----A--------C--T-----C--T-----AA----G--ATGC--GCAG..................--------GG-A---A-A--A-----C------AGCA-----C-G---CC-----A---AC---- 2197
LST.CD.88.485 --T---C----A---GCTTT---A------C-TCAT-----A--------C--T--------T-----AA----G--ATGC--GCA-..................A-------GG-A---A-A--A-----C------AGTA-----C-G---CC-----AT--AC---- 2197
LST.CD.88.524 ------A--T-A---G--TT---A--------TCAT--GC-A--G--------------C--A-----AA----G--ATGC---CA-..................A-T------G-A---A-A--A-----C-----CAGCA-A--T------CCT--T-A---AC-A-- 2194
LST.KE.x.lho7 ------A-G--C---G-ATT------------TCAT--GC-A--------T--T-----C--A-----TA-C--G--ATGC---CAG..................A-T------G-A--CA-A--A-----C-----CAGTA-C--T------CC-A-T-A---A----- 3281
SUN.GA.98.L14 --T----T---A---GGT-TG-----------TCAT--GT-A--G-----G--T--T-----A-----A-----G---TGT---CAG..................A-T------G-A--------G--------C--C---A-A--A--G---CC---T-AT--A----- 3286
MND-1.GA.x.MNDGB1 --T------T-A--C---TT---A--G--T--TCAT---T-A--G-----T-----T--C--A-----AA--------TGT---AG-..................A-------C--A---A-A--G-----C------AGTA-A--TC-G---CC---T-AT--ACCC-- 2616
OLC.CI.97.97CI12 --T--G-CT--A---GCAGCC--A-----T--------G--A--------------T-----A------------G-A-GGG--CAG..................A-T------T-A---A-A--A-----T-----C--TA-A--GC-----CC---A-AT--AG-A-- 2803
WRC.CI.97.97CI14 ------A--T-A---G-AGTT--A--G-----T-TT-----A--G-----------T--C--T-G---AC-G-G------T--GAAC..................A-TT-----G-A---A-A--G-----------C--TA-A--A------CC---A-AT---C-A-- 3229
WRC.CI.98.98CI04 --T---A--T-A---G-AGT---A--G-------TT-----A--G--G--C--T--T--C--A-G---AC---G------T---AAT..................A-TT-----G-T---A-A--G-----C--------CA-C--AC----CCC-----AT---C---- 3244
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --T----G---A---GCAGT---A----------TT--G--A--------C--T--T-----A-G-------C-T-------G-AAT..................A--------T-A---A-A--A-------------TTA-C--A------CC---A-AT--AC---- 2158
MND-2.CM.98.CM16 --T---C-GT-A--C--AGT------G-------TT--G--G--G--G-----C-----C--T-G---TC-C---C-ATGTG-GCA-..................A-T-----------CA-A--G-----C-----C---TG---T--G-----G-----T--A----- 2930
MND-2.GA.x.M14 --T--GC--T-A----GAGTG-----G--T----TT--G--G--GC-------C--------G-G---C------C-ATGTG--CA-..................A-C---A--T-----A-A--A-----C---------TG---T--G-----GAG---T--A----- 2857
MND-2.x.x.5440 --T---C----G--C--AGTC-----G--T----TT--G--G--G--------CA-------A-G---CC----GC-ATGTG-GCA-..................A-T------T----CA-A--A-----C---------TG------G----TG-----T--A----- 2490
DRL.x.x.FAO -----GC--T-A------GC---A--G-------TT--G--G--G--G--G--------C--G-G---C------GCATGCG--CAG..................A-C--T-----------A--------C-----C---TGC--TC-G---CCG-----T--A----- 2496
MON.CM.99.L1 --------------C---GC------G-------TT--G--G--G--G-----C-----C--A--G--AC-TG-G----TGG-CCAT..................--G---A--G-A--CA--AAG--C--C-TC-ACAGCA-------GTGG---CCG-----A--A-- 2635
GSN.CM.99.CN166 --T---A--T-A---G--GCT--G--------GGCT--G--C--G--G-----T--G--C--A-----AA-TCCGC-CCCTGC-GG-CTAGAGCAAAAGGAGCAT-----TA--A-A---A--AAA-----T----A-AGTA-A--A--GT----G--T----------- 2657
GSN.CM.99.CN71 -----GA--T-G---G--GCT--G--------GGCT--G--C--G--G--G--T--G--C--A-----AC--..................GAACAAAAAGAGCAC-----TA--A-A---A--AAA--C--T----ACAGT--A--A--GT-------A-----A----- 2639
TAL.CM.00.266 ---C-C-CC--A---C-AGC---C---------GC------A---CAG--G-----T--C---T----CC-GCCTC---TG--GCA-..................A----G--C--A--CA--AAG-----C----ACAGCA-C--------CCC-------TCAC---- 2898
TAL.CM.01.8023 ---C---CC--G---C--GC------G-----TGCA--G--C---CAG--G--------C---T-T--AC--CC-C-------GCAG..................A-------CT-A---A--AAG-----C----A-AGCA-C--A------CC-------GCCCGT-- 2396
MUS-1.CM.01.1085 -----GC--T-A---G--GCT--C-----AC--GCA---------C-------C--------A-----A---..................ATAGAGCATGAGCAC--T---A--G-----A-CAAG--C--C-T--ACAGT--C---C-----CC------T-------- 2619
MUS-1.CM.01.CM1239 --T---C-G--A---G--GCC--C-----G---ACA--G--A--GC----G--C--------A-----A---..................GCGGAACATGAGCAT--C---A--G-A---A-CAAG--C--C-T--ACAGC--C--A------CC--CA-----A--A-- 2609
MUS-2.CM.01.CM1246 ------A-G------G--GTG--A-----A--TGCA-----C--GAC---G--C---------T--------GCCC-A--G.........GCA.........CAT--C--TA--G-A---A--CAG-----C-T--A-AGT--C--A-----CA----A---C-ACCC-- 2717
MUS-2.CM.01.CM2500 ------A-G--C---G--GCC--A----------CA-----C--GAC---G--C--G--C--AT-----C-TTCT--A--G.........GCT.........CAC--C--CA--G-A--CA--CAA-----C-T--ACAGTA-C--AC-CT----G--G--T---CCT-- 2676
SYK.KE.x.KE51 --T--GA----C---G-AGC---A--G-----T--------A--G-----------T-----A-G----C-C-GT-CA----G-.....................A-G------T-A--CT--AAA--C--C----ACA----A--TC----------G-----AC---- 2781
SYK.KE.x.SYK173 --T---A--T-A---G--GCC--A-----T--T-TC--G--A-----G--------C--C--A-G---AC-----CG-C-----.....................C-----A-TA-A---T-AAAA----------AC-----C---C-G--CA----G--T---CCA-- 3123
GRV.ET.x.GRI_677 -----G-----A--C--AGCT-----------T-TT--G-----GC-G-----T--T--C--A--G--CC-TC-G--A--G--GCA-..................A-C------A-A--CA-A--G-----C----A----A-A--A---TGCA-G--A-----A--A-- 3102
SAB.SN.x.SAB1C -----GC-GT-A-----A--T-----------TCA------C--G-----G-----C--C--A-----C---C-GC-A-GGG-GCAG..................A-T-----GT----CA-A--A-----C------AGCTGC--T------CC------TCA---A-- 3327
TAN.UG.x.TAN1 --T----CT--C-----AGC---A--G-------TT--G--A--------T--T--C-----A-----A--G----GA--G---CAG..................A-C--------A---A-A--A-----C----A-AGTA-A--A--G---CC---A------CCC-- 3131
VER.DE.x.AGM3 --T--G-----A--C--AGC---A-----T--T-TC-----A--G-----C-----T-----AT-------CG------TG-CGGA-..................A--------T-A--CA-A--G-----C----A----A-A--A-----CCC---G--T--A----- 2654
VER.KE.x.9063 ---------T-A-----AGT---A----------TT-----------G--------T--C--G--------GC-G--A-TG---CAG..................A--------T-A---A-A--G-----T----A---CA-A--A------CC---G--T--A--A-- 3159
VER.KE.x.AGM155 -----G-----C--C--AGCT--A----------TT-----C--------T-----C-----A-----------G--A-TG--GCA-..................A----CA-TA-A--------G----------A-AGCA-A--AC-G---CCT--G--T--A--A-- 3151
VER.KE.x.TYO1_patent --T-----GT-A------GC---C-----T----TT-----G--------G-----C--C--A-----A----G-----TG-G-CAG..................A-------TT-A-----A--A--C--C----A---CA-A--A--G---CC-A-T--T-----A-- 3156
COL.CM.x.CGU1 -----G--G--A--C--------A---------AT------C--------G--------C--A-G---TC-T-T-G-A--G-CCCAT..................A--------T-A---A-A--A-----C-----C---A-------G---CCG--T-ATCAA----- 2704
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H1B.FR.83.HXB2 TACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACA 3099
Pol __T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__
H1A1.UG.85.U455 ------G--C--------------------------------AG-C--G--------------------G---------------------T----------G--------------------------C------TC----C--------------------------- 2545
H1C.ET.86.ETH2220 ---------C-------------C---------A--------------------A--T-----C--C------------------------C----------G---------C-CC-------------C-----GGCC-CC--C-----A-----------------T- 2491
H1D.CD.84.84ZR085 C--------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------T---------------C--------------------AG------------------ 2621
H1F1.BE.93.VI850 C--------C------------G-C--------------T--A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------TGA----C-----------C-----C------- 2436
H1G.SE.93.SE6165 ---------C--T--------------T---------------G-------------------------------------------------------T--G-------------G------------C------GC-A-T--------A--G--G-----C------- 2496
H1H.CF.90.056 ---------C-----------------------------------------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G-----T--C------- 2446
H1J.SE.93.SE7887 ---------C--T--------------------------------C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G---- 2413
H1K.CM.96.MP535 ---------C--T-----------T--------A---------G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G-----A--C------- 2295
O.BE.1987.ANT70 ------T--C--T--T------G-G--T--------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G---- 3154
O.CM.-.BCF06 C-----C--C--T--T------G-------------C-----AG-G-----C-----------C--C--G--A--G--------C--------C-----T--G---TCA----T---G--TC-------A-----G---AGC--C-----A----AA--T-----G---- 3152
O.CM.1991.MVP5180 C-----C--C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C-----AG---AA--T-----G---- 3128
O.CM.1996.96CMA102 ------C--C--T--T------G-------------C-----A--A-----C-----------C--C-----A--------------------T------------TCA-----------TC----C--A-----G---G-C--C-----GT---AA--T-G---G---- 2589
O.CM.1998.98CMABB141 ---C--T--C--T--T--A---G---------C---C-----A--A-----C-----------C--C-----A-----------T--------C-------------CA----T------T-----T--A---------G-C--C-----AT---AA--T-G-------- 2584
O.CM.1998.98CMABB197 ------T--C--T--T------G-G-----------C-----AG-G-----C-----------C--C--G--A-----------T--G-----T--------GGA-TCA-----------T-----T--A----AG---G-C--C-----AT---AA--T-G---G---- 2536
O.CM.1998.98CMU2901 ------C--C--T--T------G-G-----------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA----T--R---TC----T--A-----G-GGG-C--C-----AT---AA--T-G---G---- 2592
O.CM.1998.98CMU5337 ------T-----T--T------G-G-----------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC-G--T--A-----G---G-C--------AT---AA--T-GC--G---- 2586
O.CM.1999.99CMU4122 ------T--C--T--T------G-------------T-----C--A-----------------C--C--G--A-----------G--------T--------R---TCA---GT------TC-T--T--A--C--G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G---- 2584
O.FR.1992.VAU ------T--C--T--T------G-G--------A--C------G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T---------- 2665
O.US.1999.99USTWLA C-----T-----T--Y------G-------------C-----AG-A-----C-----T-----C--C--G--A--G-R------T--------T-----T------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----A----AA--T-----R---- 2582
O.US.-.I-2478B ------T--C-----C--A---G-------------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T---------------------TCA----T---G--TC----T--A-----G---G-C--C-----AT--CAA--T-G-------G 3155
N.CM.1997.YBF106 ---A--T--------------------T-----------T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-----------TC----A--A-----G--GA--C-------G---A----T-----G---- 2691
N.CM.2006.06CM-U14842 ---A------------------G----T-----------T--TG-------C------------T-A-----A--------G--G-----------T--T------TCA-----------TY----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G---- 2606
N.CM.2002.DJO0131 ---A--C--C-------------C---T-----------T--T--------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G---- 2605
N.CM.2002.02CM-SJGddd C--A--T--------------------T-----------T--T--------C-----T------T-G--------C--------------------T--T---GC-TCA--------G--TC----A--A--------GA-GC-C-----G---A-C--T-----G---- 2589
N.CM.2004.04CM-1015-04 ---A--T---------------G----T-----------T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C--T-----G---- 2604
N.CM.2004.04CM-1131-03 ---A-TT---------------G----------------T--T--------C-----T------T-A------------G-G--------------T--T------TCA-------C---TC----A--A--------GA-GC-------G---A-C--T-----G---- 2603
N.CM.2006.06CM-U14296 Y--A--T--------------------T-----------T--T--------C-----T------T-G--C-----------G--G-----------T--T------TCA--------G--TC----T--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G---- 2602
H1N.CM.95.YBF30 ---A--T--------------------------------T--T--------C-----T--------G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-------G---A-C--T--C--G---- 2693
H1P.FR.06.RBF168 -R-A--T-----T---------G----T--------------A--------------T-----T--G--T-----------R-----R-----C--C--Y--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--------AG---AA------------- 2560
H1P.CM.06.U14788 ---A--T--C--T---------G----T-----C--------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y------- 2570
CPZ.CD.90.ANT ---A--T--C--A--T--A--CG-G-----------C-----A--A------TGT--T-----T--A-----A--C-----------------T--T--T---GCA--------C--G-------CA--A-----GG-TA-GT------CAG---AA--T---------- 2538
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---A-----C--A--T------G----T-----A--T--------C-----------T-----TT-A-----A-----------G--T-----T--C--T--------T-----------TC-G--A--C--C---GC-A----C--T--T--CAC-G----C------- 2679
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 C-----T-----------C---G-------------------A--------C-----T--------A--G--A--G--------G--------------T--------------------T-----------C--------G--------A---A-------------T- 2645
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------C-----T-----C-----T-----A--T-----A-----------A--T-----A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-------A---A----T--C--G---- 2641
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---A--T---------------G----T-----A-----T--T--------C--------------G-----A--C--------------------C--T--G--C-CT-----------A-----A--A-----G--GA-C--------AC----C--A-----G---- 2671
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------C-----------------------A--------A--C--------A--------T--A--G-----------------------T-----T-----------------G--T--------A--C----G---G--C-----T-----A--T-----G---- 2654
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 C-----C--C------------G----T--------------A--A--G--C-----------A--C--G-----------------------T--T--T-----C--T-----T--G--TC-G--A----A---------G--------A-----C-----C--G---- 2665
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 C--A------------------G-------------------A-----------A--T--------A-----A-----------G-----------T--T-----C--------------------A--A------C----G--------GT-GACA--T--C--G---- 2685
CPZ.CM.98.CAM5 C--A--T-----T-----C---G----T--------------AG-------------T------T-A--R--A-----------G-----G-----C--T-----C--------------A-----T--A--C--------GC-------TC--A-A-----C-----T- 2801
CPZ.GA.88.GAB1 ------------A--T--C--------T--------C-----AG----------A--T-----TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G-----T-----TAC---T--C--G---- 3160
CPZ.GA.88.GAB2 ---A--C--C-----C------G----T-----A--T-----T--A--G--C-----T-----T--A-----A-----------G-----------C--------C-----------GG-T-----C-----C---C-GA----C-----AT-G--A--T--C------- 2492
CPZ.US.85.CPZUS C--A-----------C------G-------------C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T- 3159
CPZ.TZ.2001.TAN2 ---A--T--C------------C-G--T--CA-C--------A-AA--G-T------T------T-A--T--A--T-----G-----C--------T--T--------T-----------T--G--T-----C------G--C-------TG---AC-----C--G--T- 2748
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ---A--T--C------------C-G--T--CA-C--------A-AA--G-T------T------T-A--T--A--G-----------C--------T--T--G--C--------------T--G--T-----C------G--C-------TG---AC--------G---- 2748
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ---A--T--C--A--T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----G----AA--------G---- 2636
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ---A--T--C--A--T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----A----AA--------G---- 2635
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ---A--T--C--A--T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----A----AA-----C------- 2555
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ---------C--A-----AGCA--C--T---C--GG------AG----G-----A-----------C--------------G-----T-----T-----T----CA-CTGCA-AT-G------------A--C------G----------TG----A------------- 2388
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ---A--T-----T-----AGCA-----T---C-AGGG-----T--C--------A--------------T-----------G--C--C-----C-----T----CC-CTGCT-AC-----T-----A--AG-C--G--------------TT----C--------G--T- 2370
RCM.GA.x.GAB1 ------------A-----AGCAG----T---C-AGG------AG-G--G-----A--T--------G--T-----------G-----T--C--C--C--T--GGCATCAGCC-AT--G------C----A-----GG--G-G--------TG-CA-C--T--C--G---- 2578
RCM.NG.x.NG411 C-----T--C--G----TAGC---T--T---C-AGG---T--C-----------A--T------T-G--C-----------G-----T-----T-----T----CA-CAGCT-AC-----T-----A--A-----G---G-G--------TG----C--------G--T- 2593
H2A.DE.x.BEN -------------C----AGCAG--------AT-GA------A-AA------ATA--T--A--CT-G-----A--------G--------------T--T---TAC-CA----GGC--G-------A-----C------GC---C-----TG-CA--C--ATC--G---- 3484
H2B.CI.x.EHO ---A--------TT-G--AGCAG----T----CAGA------A-AG-------TT-----A--C--A--------------G-----C--------T-----GTAC-C----G----GG-AC----C-----C------GCC--CAAT--TG-CAC---AATC--G---- 3455
H2G.CI.92.ABT96 C--A--T--C--TT----ATCAG---------CAGA------A-AA-----CATC-----G--C--A--G--A--------G--C--------T--C------CA--CA----GG--GG-AC----C--C--C------GCC---GAG--TR--A----YATC-----T- 2811
H2U.FR.96.12034 ------T-----TT----ATCC--T--T----CAGAG-----A-AA-----CATC-----G---T-G--T--A--C---------------A----T--T--GTA--CA----GG--CC-AC-G-----A--------GGC----GA---TGCT--C--AAT---G--T- 2966
SMM.SL.92.SL92B C--A-----C--T-----ATCAG-G-----CC-AGA------A-AG--G---ATT-----G--C--G-----A--------G-----T--T-----T-----GGCA-C-----GGC-GG-A-----A--C--C------GCT--C-----TG-GC--C--GTC--G--T- 2832
MAC.US.x.239 C-----C-----TT----ATCAG----T----CAGAG-----A-AAC----CATT--T--G--T--G--T-----------G--G--------C--C------TAC-CT----G-C-TG-GC----A--C--C--G--GGC---------TG-GACCT-AGTC--G--T- 3401
Pol __Y__T__A__F__T__L__P__S__V__N__N__A__E__P__G__K__R__Y__I__Y__K__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__Y__T__M__R__H__V__L__E__P__F__R__K__A__N__P__D__V__T__L__V__Q__
STM.US.x.STM ------T--C---T----ATCAG---------CAGA------A-AA-----CATC-----G--T--G--------------G--------------T--T---TA--CA----G---T--A--------A--C--G-G-GCC--C-----TG--AC-C-GATC------- 3048
MNE.US.x.MNE027 C-----T-----TT----ATCAG----T----CAGA------A-AAC----CATT--T--G--C--G--T-----G-----G--G--------C--C------CAC-CT----G---TG-GC-G--A--C--C--G--GGC---------TG-GACCC-AGTC--G--T- 2869
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ---G--------T-----ATCAG-T--T--CACAG-C--T--AGAG--G---G---T--GG-----G-----A-------GT-C---------T---------CAC-CTG-TCATCGGG-A--G--AGGA--------GA--T-C-----TG--C-C--AGTC--G---- 3089
DEB.CM.99.CM5 ---A-----C--A------TCGG-G------ACACA------AGAG------G---T--GA--A--A--T--A--C----GT-C---------C--------GGCA-CAG--GGC-GGCAGC-GA-A-T-----AGG--A--T-C------T--A----AGTC-----T- 2902
DEN.CD.x.CD1 C--A--------AG-G--GTCC--T--------AGG------ACAA--G--CATT-T---A--CT-A-----A------GT------G--TA-C--T--T--GGCC-CAGCAGAT-----GC-TAGC-AA-----G--GGCCC----T--TG-GA--T-AATC--G--T- 2986
LST.CD.88.447 C--A-----C--AG----ATC---T--T--CC--GA--------GA-----------T-----A--A--C--A--------G--GAGT---TGC--T--T---GC--CAG-AG--GG-C--C--TCAGAA---------TT---C--T------A-CT-G---------- 2367
LST.CD.88.485 C--A-----C--AG----ATC---T--T--CC--GA--------GA-----------T-----A--A--C--A--------G--GAGT---TGC--T--T---GC--CAG-AG--GG-C--C--TCAGAA---------TT---C--T------A-CC-G---------- 2367
LST.CD.88.524 ------G--C--T-----GTCAC--------C--GA------A-AA-----------T------T-G-----A--------G--GAGT--TTGT--T--T---GAA-CAG-T-GTGG-C--C-T-CAGAG--C--G---TT-------------C-CC----C--G---- 2364
LST.KE.x.lho7 ---A--------T------TC-C-C--T---C-AGAG-----A-AA--------------------G-----A--G-----G--GAGC--TTGT-----T--GG-A-CAG-AG--GG-C-TC-CTCAGAG-----G---TT------------GA-C--T--C-----T- 3451
SUN.GA.98.L14 ---A-----C--A-----GTCAG----T---C--G-------A-AA------GT---T-----C--A--------C---------AGT--TTGC--C--T--GG-A-CGG-AG-G-GCC--------AAA-------G---GT-------AG-TCAAT-G--C------- 3456
MND-1.GA.x.MNDGB1 ------C-----GG----ATCAG-T--T---C-AG-------A-AA-----CAT---T-----T-----T--A--G-----G---AGT---TGT--C--T---G-G-CAG-AG--TC-C-GC-G---GTA--------GA-CC-----ACAG--CAGT-A---------- 2786
OLC.CI.97.97CI12 ---A--------A--T--ATCAG----T-----T-G------A-GA--G---ATA--T------T-A--T--A--------G--G------TGT--C-----G----CAG--G-TC-TT-GA-G-------GG--G--GG-------T--G----A-T-A--C--G--T- 2973
WRC.CI.97.97CI14 ------T-----AG----ATCAG----T------T-T-------AG------GTA--T-----A--G--T-----------------T--TTGT--T------TCA-CTG-AG--TCTC-A-----AATA------GG-A-G------A-T---CAAG-TCT------T- 3399
WRC.CI.98.98CI04 ---A--T-----TG----ATCAG----T-----AT-T--T----AG--G---GTC--T-----A-----T--A--G-----G--T--C--TTGC--T------GCA-CAG-AG---GTT-G-----TGTA--C-AG-----G-----TACT--GCAG--TCTC--G---- 3414
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C--A--------AG-----TC------T-------A------T-CC------GTA--T-----A--C--T--A-----------G--T--TTGC-----T---GCA-CAG--G-TTCTT-GC-G---ATC--------GA--C----TA-AG-GCAG--AGTC-----T- 2328
MND-2.CM.98.CM16 C--------C-----T--ATCGG-G--T---C--GGC-----A--C--G--C-----T-----C--A--------------G--C--C-----C--T-----GGCA-CAGCAGAT---------C----C--C---G-GAG-C-------TG----G-----------T- 3100
MND-2.GA.x.M14 C--------------T--ATCGG----T---C-AGGC-----A--C--G--C-----T-----T--------------------C--T--G--------T---GCA-CGGCAGAC-----TC--A-AA-A--C-A-G-GG--T-C-----AG--T-A--T---------- 3027
MND-2.x.x.5440 ------G--C-----T--ATCGG-G-----CC--GGC-----A--C-----C-----T-----C--A-----------------C--T--------T-----GGCA-CAGCAGAC-----TC--A--G------AGG--A-GC-------AG-CT-A--------G--T- 2660
DRL.x.x.FAO C--------C-----T--ATCGG-G--T---C--GGC-----A--C--G--------T-----C--C-----------------C-----T-----C------GC--CAGCTGAC--G------C----A--C---G-GA----------TG-GA----A-----G---- 2666
MON.CM.99.L1 C--G--G--CT-A-----CTC-T---------CTGA---T-CT-AA--G-------T---G--C--C--G-----C--------G--C---A-TG-G--T---CA--CAGC-G--G-GC-ACC-C--GAGA-C--G---A--T-C-----GG--AC-T-AATA--G---- 2805
GSN.CM.99.CN166 C--C--T---T-AG-----TCAG----T---C--G-C----CTGAA--G-------T---A--CT-A--G-----T-------CG--G---A-C--C--T----AC-TTG-AG-TTCCT-GC--CGA-AGA-----G-T--GG-G-----TG-G--AT-AATA--G---- 2827
GSN.CM.99.CN71 C---------T-AG----ATCAG--------C----C----CTGAG--G-------T---A--TT-A--T-----T-----G-CG--T---A-C--T--T--GGCC-CTG-AG-TTCCT-G---T-T-AGA-----G-C--GG-G-----TG-G--A--AATA--G---- 2809
TAL.CM.00.266 C--A--C--C-----C--GTC-C-G--------T-GG-----A-GA--------A-T---G-----A--C--A--------G--T--G--CA-C--C------CA--C-TC-GATC--T-A--GAG-AAA--C--GG-CA-GT-C--TC-GG---CAC---T-------- 3068
TAL.CM.01.8023 C-----T--C-----C--GTC-C-G--T-----C-G--------GGC-G--C----T---G--A--C--C--A--G--------------CA-C-----T---TAC-CTTCAGATC-GC-G---AG-AAG-----GG--A--T-C---C-GG---CGC---TC--G---- 2566
MUS-1.CM.01.1085 C--A--C---T-GC-G---CAGG-------CTT-GG-----CA-GA--------A-T---A-----A--------C--------G--T--TA-C--C-----GTTC-CAGCAG-C---C-------AGAGA---AG---GC---C-----TG-CAC-C--ATC------- 2789
MUS-1.CM.01.CM1239 C--A--C--CT-GC-G--CCAGG----T--CC--GG-----CA-GA--G-------T---A-----G--------G-----------C--CA-C--C------TAC-CGGCAG-----T-A---C--GAAA-C--GG--GC---------T--CACCC--ATC--G---- 2779
MUS-2.CM.01.CM1246 C--G--C--CT-GG-C---GCAG-G-----CAT-GG-----CT-AA----TC--A-TT--G---T-G--------G-----G--------CA-C--T--T---GCC-CA-CAG-C--GC-TC------AAG----G--GG-C----AG---GCCT-A--AGTC------- 2887
MUS-2.CM.01.CM2500 C--A--C--CT-AG-T------G----T--CCTAGGG--C-C--AG--G-----A-T---G--C--G--C--A--G-----G--G--C--CA----T--T---GCA-CA-CTG-----T-A-------AAA-C--G---G------AG--TGC-T-A--AGTA-----T- 2846
SYK.KE.x.KE51 ---A--------AG-G--C------------TCTT-T-----AGAG-----C----T---G---T-G-----A--------G-----G--CA-T--C--T--GGCA-CAG-A-ATC-G--AC-CC-A---A-A--GG--A-G---T----T---A-A--AGTA--G---- 2951
SYK.KE.x.SYK173 C--G--------AG-G--A--C-----T----CCT-C--G--AGAA--------A-TT-CA---T-A--------------------T--CA-T--C--------C-CA--A-ATC-G--AC--C----A--------GA-GT--T----TC-CAC-C-AATA--G---- 3293
GRV.ET.x.GRI_677 ---A-----------C--CTCAG----T---ACAGGG--------A--G-------T----TGT--G--T-----------------T--TA----T-----G-A--CGGCAG----C--T------GAGA-C-A--GG--C-C---T-GGT---AA--TGTC------- 3272
SAB.SN.x.SAB1C ---A-----C-----C--ATCAG-C--T---AG-GAG-----C--A-----------T--G-----C--------G--------C-----CA----T--T--G-CA-CAGCC-AC-----TC-GC--GAA-----GC--A-G--C-----TG---A---A---------- 3497
TAN.UG.x.TAN1 ---A--T--------C--ACAAG----T----TAGGG--T--A-----G-----A-T----TGT--A--T--A-----------------CA-C-----T--GCAC-CAGCACAGCG-G--C--A-AGAAA-AG-----A-GGT--A---TT---AA--AAT---G---- 3301
VER.DE.x.AGM3 ---C--T--------T--ATCAG----T---C-AGGG-----T-C-----------T---CTGT--------A--------G-----C---A-T--T--T--G-AC-CAGCAG-TTCC--TC----AGAAA-A-A---GG-GTTAAA-CC-C--ACC--TGTG------- 2824
VER.KE.x.9063 C--A--------A--C---TCAG----T---C-AGG------TG----G-----A-T----TGC--------A--C--------G--T---A-T--T--T--G-A--CAGCAG-------T------AAAA-A-A-G-GG--TTAAA-CCAT-GACA--AGTG--G---- 3329
VER.KE.x.AGM155 C--A--T--C-----C----CGG-----------GG------C--A--------A-TT---TGC--A--G-----C-----G-----C--GA----T-------AC-CAGCAT-------TC----AGAAA-A-AG---G--TTAAA-C-GC-GACG--TGTC--G---- 3321
VER.KE.x.TYO1_patent ------T-----T--T--C-CAG-G--T---C--GG---C--------G-----A-T---CTGT--C--G--A--G-----------T--TA----C-------A--CAGCAG--TCC--T--G---GAGA-A-A--G-A-CTTG----CAC--ACC--TGTA------- 3326
COL.CM.x.CGU1 C--A--T-----A--C--ATCAG-G------TT-G---------C-------GT------A-----A--G-----T--------G--T---A----C------G-A-CAG-AG---G----C----A--G--C--G--GAG-GGA-A-TTG...CAA--AGC---G---- 2871
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H1B.FR.83.HXB2 TGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACA 3269
Pol M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T_
H1A1.UG.85.U455 -------C--------G--------T--------------A------G-------------AT-A---GCT-----A-----C------T-C-TT--C-----------G--------------------T-----------G--------T--------C--------- 2715
H1C.ET.86.ETH2220 -------C--------------------------------A------G-CCC------A---T-A---G-------A--A-A-------T----------------G-----------------------T-----------G--------T--------C--------- 2661
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------T-----------A---------G-----------A-AT-A---G-------------------G-----------------------------------------T--------------------------------G------ 2791
H1F1.BE.93.VI850 -------------------G------------------------------------------T-A---G-------AC----A------T----T-----------------------------------------------GC-------------------------- 2606
H1G.SE.93.SE6165 ----------A------------------------------------G--------------T-A---G-------A----AA-----GT-------------T--------------------------------------A-----G-----------C--------G 2666
H1H.CF.90.056 ----------------------------------------A------G--------------T-A---GCT---T------AA------T----------------------------------C-----T-----------A-----------------C--------- 2616
H1J.SE.93.SE7887 -------C--------G-----------G-------AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T--------------------------T-----------A-----G--T--------C--------- 2583
H1K.CM.96.MP535 ----------A--------G--------------------A-C------------------A--A---G-------A----AA------T-------------------G--------------C-----T-----------A-----------------C--------- 2465
O.BE.1987.ANT70 -------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T--------G-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C--------- 3324
O.CM.-.BCF06 -------C--A--------G--A--T---CC-T--ACAG-A-------AG--GG----ATT---T---G-----T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----------------C-----A--------A-----G-----C--A--C--G------ 3322
O.CM.1991.MVP5180 -A-----C--A-----------A--T---CC-T-G-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T----T--C--T--T-----G--------G--------C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--G------ 3298
O.CM.1996.96CMA102 --------C-A-----------A--T---CCCT-GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T---G-----T-A-ACCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TM-G--------G-----G--------A--C--G------ 2759
O.CM.1998.98CMABB141 -------CC-C-----------A--T---CCTC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--G-----C--TT-G--------G--------------A--C--------- 2754
O.CM.1998.98CMABB197 --------C-A---A-------AA-T---CCCC-GACAG-A-------A---GG-T--ATCA--T---G-G--CT-A-ATCA------GT-C--T--C--T--T-----G--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C--------- 2706
O.CM.1998.98CMU2901 -------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------G--GGG----AAT---T---G----CT-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TY-G--------G-----G--------A--C--------- 2762
O.CM.1998.98CMU5337 -------CC-A-----------A--T---CCCC-GACRG-A-----G-AC-GGG----AA----T---G-G--CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T--G--G-----A--G-----------T--G--------G-----G--------A--C--------- 2756
O.CM.1999.99CMU4122 -------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GGG----ATT-------G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--T--G--------G-----G-----C--A--C--------- 2754
O.FR.1992.VAU -------C--A-----------A--T---CC-C-G-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T-----------A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G------ 2835
O.US.1999.99USTWLA ----------A-----------A--T---CC-T-R--AG-A-------A--G-G-T--ATT---C---G-----T-A-AT-AA--R---T-C--T--C--T--T-----------A--G--------C---M-G--------G-----G-----C--A--C--G------ 2752
O.US.-.I-2478B -------CC-A-----------A--T---CCTC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T--G--------A--G--G-----C--T--G--------A-----G--------A--C--------- 3325
N.CM.1997.YBF106 -------CC-C-----G-------------------CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G 2861
N.CM.2006.06CM-U14842 -------CC-C-----G---------------C---CA---------GAGGC-G--C-A--A--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G-----A--------C--------A-----G--------A------------ 2776
N.CM.2002.DJO0131 -------CC-C-----G----------C----C---CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G 2775
N.CM.2002.02CM-SJGddd -------CC-C-----G-------------------CA--A------GAG-C-G----A--A--T---AGG-----T---GA------CT----G--C--T-----G--------A--G--G--A--G--T--C--------A-----G--------A-----------G 2759
N.CM.2004.04CM-1015-04 -------CC-C-----G--------------CC---CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----A--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A------------ 2774
N.CM.2004.04CM-1131-03 -------CC-C-----G-------------------CAA-A------GAG-C-G----A--A--T---GGC----------A------CT----A--C--T--------------A--G--G--A--------C--------A-----G--------A------------ 2773
N.CM.2006.06CM-U14296 -------CC-C-----G---------------C---CA--A------GAG-C-G----AA-A--T---G-G-----T---CA------CT-C--G--C--T--------------A--G--G--A--------C--------A-----G--------A-----------G 2772
H1N.CM.95.YBF30 -------CC-C-----G---------------C---CA--A------GAGGC-G----A--C--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T-----------------G-----C--G-----C--------A--------------A--C--------- 2863
H1P.FR.06.RBF168 --------C-A--------G--A--T--GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T--------------A--R--G-----T-----C--------A-----G--------A--C--G-----G 2730
H1P.CM.06.U14788 --------Y-A--------G--A--TY-GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T--------R-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K 2740
CPZ.CD.90.ANT --------C-C--------------TA-G-----TACTGCA------GA--TG-----AA----T---------T-ACA-GTC--------AGAG--T--T--------G--------------------T-AA--------A-----GT-A-----A--C--------T 2708
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------C--A--------G-----TC-T--C--TACC--A--C---CAG--GG----A---T-A--G------T--C-TCAC-----GT----A--C-----T-----G-----A--------A--C---T-A--------G-----G--T--C--A------------ 2849
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----------A--------C---------A------A--TA------GA----G-G--A--AT----GGCT--C--A----AA-----TT-C-----T--T--------G-----A--G--G--A-----T--C--------A-----------C--A--C--------- 2815
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------C--------G--C--A--T---CCT----A-G-A-------AG-G-G----A-----C---GC---------A-AA------T----A-----------G--G--------------C-----T--C--------A-----GT-A-----A-----G------ 2811
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------C-C--------C-----TC--------ACA--A------GAGGC-G-G--AAGA--T--GAGT-----T----CT------T----A--C--T--------G--------------A-----TT-G--------A--------------A------------ 2841
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----------A--------G--A--T--GA------A---A--C--G-AC--GG----A---------GCT--CT--C-A-A------GT-------C--T-----------------G-----A-----T--C--------A--------------A--C--------- 2824
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --------C-A--------------T---C-T----A---A------GA---GG-G--A--AT-A---GCT-----A--A-A------CT----T-----T--------G-----A--------A-----------------A-----G--------A--C--------- 2835
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --------C-T--------C-----YC----------AG-A-------A---GG-----TTA--T-----------AC-C-CT-----TT----T--T--T--T--G--G-----A-----G--A--T--TT-G--------C-----G--T-----A------------ 2855
CPZ.CM.98.CAM5 -------CC-T---------------C-G--G-----AA-A------GA---GG----ATTA--C------------C-T-CT-----TT----T--C--T--------G-----A--G-----A--C--TT-G--------A-----G--------A--C--------- 2971
CPZ.GA.88.GAB1 -------CC-A-----G--G-----TC-T-----T-AT--A-------A---GG-G--A--A--A---------T--C-T-AA-----GT-C--A--C-----------------A--G--G--A--C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--------- 3330
CPZ.GA.88.GAB2 -------C--A-----------A--T---TCTT-G-AAG-A--C--G-A--G-G----AC-A--C---G-----T-AC-C--A-----TT-------C--T-----G--G--C--A--G--------T--T--C--------G-----G--T-----A--C--------- 2662
CPZ.US.85.CPZUS --------C-C--------G--A--TC--A-CT---AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T--G--G------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G------ 3329
CPZ.TZ.2001.TAN2 --------C-T--CA----T--A---C-CAGTGA--AAG---------A-CT----A--A----------G--------AGTA------T-AGAG--C--T--T------T-C---G--A-----------A-G--------------G--G-----AC----------- 2918
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -------CC-T--CA----T--A---C-CAGTGA--AAG-A-----G-A-TTG---A--A-A--------G---T----ATTA------T-AGAG--C--T--T-----GT-C---G--A-----------A-G--------C-----G--A-----AA----------- 2918
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -------C-----------G--A--T---CCT---ACAG-A-----GCAG--GG----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----T--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G------ 2806
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -------C-----------G--A--T---CCC---ACAG-A-----GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----C--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G------ 2805
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -------C-----------G--A--T---CCC---ACAG-A-----GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----C--T-----G--G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------------- 2725
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ----------A-T------------TAGGAC-GA-TTAG-A----ATCAG-TG---A-AAGA--C---G-----T------TC-----GT--GAA--C-----T------TT----G-CA-------C--TGAA--------G----T---------A--C--------- 2558
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -------CC---T---------A---AG-AC-GA-TTAG-A--C--TCA--TG---A--A-AT----GG-----T--C-CGCC------T--GAG--------A--G---TT---AG-TA----A-----TGAA--------G----T------C--A--C--G------ 2540
RCM.GA.x.GAB1 --------C-C-T------C--A--TAG-AC--AGTT-G-A---GAC-A--TG--CA-AC-AT-A---G-T-----AC--TTC-----CT--GAG--C------------TT----G-TA---------ATT-G--------G-----G--G--C--AA-A-GT------ 2748
RCM.NG.x.NG411 ------------T------G--A--TAGGAC-GC-CATG-A-----TCAG-TG--CA-AAG---C---G-G------C---CC-----TT--GAG--T-----T--G---TT----G-CA-G-----C--TGAA--------C----TG--------A--C--------- 2763
H2A.DE.x.BEN --------A-C-TAA---CTAG----AGGAC-GGTTTAG-----GAC-A-GTGG-CCT-C----A-A-G---T---AAATG-CCTA--GT--T-T--T-----TG-G--GTTC--A-----C--------T-AA--------C-G------ATGG--AAC--------AG 3654
H2B.CI.x.EHO -------CA-TCTC--G-C-AG----AGGAGCGATCT-G-----GAC-GGGT-G-GTCTC-A--A-A-G-G-TAT-AAAT-ACAT----T-CT-T--T-----AG----GTTC--A-----C---------AAA--------G-----G---TGG--AA-G-------A- 3625
H2G.CI.92.ABT96 -------CA-TCT---G-CCAG----AG-ACTGATTTAG-A---GATCA-GT-G-TTT-C----A-AGG---TCT-AAAT-AAACR--GT-CT-T--C--T--TG----GTTC--A-----C-------AT-AA--------A------T-RTGG--AA-A--G----A- 2981
H2U.FR.96.12034 -------CA-TCT-A---CCAG---TAG-A-TGATTTAG-----GATCAGTT-G-TTCAC----C-AGG-G-TA---AAT-A-ACA---T---G---C------G-----TT---------C--A---CA-AAA--------C--------ATGG---A-A--G----A- 3136
SMM.SL.92.SL92B ----------ACTAA-T--CAG-A--AG--GCC--ACAG-----GAC-A--TGG--ACAC--T-A---G-CATG--CAAC-ATCT---GT-C-GT--C-----AG-C--GTT---A--GA-T--A-----A-AG--------A---TTGT-AT-C--CA-G--G----A- 3002
MAC.US.x.239 -------CA-C-TAA---CTAG----AGGAC-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--TCA-AGG---TCT--AAT--CATA--GT--T-T--C-----AG-G---TTC--A-----T--C-----T-AA--------G--C---T-GTGG--AACA-------AG 3571
Pol Y__M__D__D__I__L__I__A__S__D__R__T__D__L__E__H__D__R__V__V__L__Q__S__K__E__L__L__N__S__I__G__F__S__T__P__E__E__K__F__Q__K__D__P__P__F__Q__W__M__G__Y__E__L__W__P__T__K__W_
STM.US.x.STM --------A-C-TGA---CCAG----AG-AC-GATCTAG-----GAC-GGGT-G-TTTAC--T---AGG---TC--AAAT-AT-TA---T--T----C--T--AG-G---TT------G--T--------T-AA--------A-----GT-ATGG--AACA--G----A- 3218
MNE.US.x.MNE027 -------CA-C-TA----CTAG----AGGAC-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--T-A-AGG---TCT-AAAT--CATA--GT--T-T--C-----AG-G--GTTC--A-----T--C-----T-AA--------G------T-ATGG--AACA-------AG 3039
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -------CC-A-TG-----G--A---AG-AC-GA--AA--A--C---CT-GT-G-CA-AACA--A---G-TT----CC-AGA-A----GT-A-AA-----CCCAG-G---TT----GC---G--C--C-AT-AG--------A----TC--T-----AA-A--G-----T 3259
DEB.CM.99.CM5 -------CC-A-TG--------AA-T-----T-AG-TCTCA---TT-GA-C-GG--A-AC----T--GA--TT---CC-AGAAAA---GT-A-GG-----CCCGG-G---T-C---G-G--T--C----A--A---------G-----GT-A-----AA-G------CAC 3072
DEN.CD.x.CD1 --------C-C-TG----C---A--TAG-TCCC---AA-----C--G-A--TGG-TA----A--A---G-CTTCT--GCAGTA-----CT--GAG--C--T--TGCC---TT---AG--AC---A--CA-A-AA--------G------T-A--C--CA-AC-C---CA- 3156
LST.CD.88.447 ----------A-TCA-------A--TAGG--C-AGAAAGG----GATCAGGC-G--A-A--AT-----G-T-TCT-AG---CA---AATT-A-AA--------G--G---TT---AGC---------C-AT-A---------G----T---T-----A----GG---GA- 2537
LST.CD.88.485 ----------ACTCA----G--A--TAGG--C-AGAAAGG----GATCAGGC-G--A-A--AT-A---G-G-TCT-AA---CA---AATT-AGAA--------A--G---TT---AGC---G-----C-AT-A---------G----T---T-----A----GG---GA- 2537
LST.CD.88.524 ------------TCA----T--A---AGG--G-A--AAGGA-----TCAGGC-G--A-A--AT-A---G---T-T-AA-A-CT---AACT-AGAA--T-----G--G---TT---AG-CA----A--C-A--A---------G----TC--G--C--A----G----GA- 2534
LST.KE.x.lho7 ----------A-TCA-------A--TAG---G-G-AAAGGA---GATCAGGC-G--A-A--A--C---G---T---TA---CA---AACT-AGAG--------A--G--GTTC--AGC---G--A--C-AT-A--------------T---G----------GG---GA- 3621
SUN.GA.98.L14 ----------ACTCA----------T-AT--G-A-AA-A-----GA-GA--T-G-GA-AC-AT----G--G-TA--CA--GAA---AATT-AGAA--------G------T-----GG---G--A--C-ATAAG--------G--CAT-T-A--C--A--C-G----GAG 3626
MND-1.GA.x.MNDGB1 ------------T------G--A----ATAC-GC--AAG-----GAG-A-GCT----TA--AT-A--GGCTTTAT-AA---CA---AACT-AGAA-----T--A--G---T----------------C--T-A---------G-----GT-A--C--A-----G----AG 2956
OLC.CI.97.97CI12 -------C--------G-----A-----GCC--G--CAG-----TT-GAG---G--A-AC-------GG-G-TCT--AG---T-ATAAC--AGAA--T--TCCA-----GT-----G-G--T--A--T-ATGAG--------G---AC-T-AT-C---A-G-G-----AG 3143
WRC.CI.97.97CI14 --------C-A---A-T-----A-----G--C-AGACAG-A---CT--AC--GG----A--AT-A---A-G-TA-------CA---AATT-GGAG--T-----G-----G-TA---TT---------C-GTAAC--------A---AT-T-G-----A-----G---CA- 3569
WRC.CI.98.98CI04 ----------A---A-----AG------T----A-CCAAG----TT-GAG---G----A---T-A-------TG-------CT---AATT-GGAA--T-----A--G---TTG--ATT---G--G--C-G-AAG------------ATT--A----------G----CA- 3584
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --------C-------------A--T-AT----AGAAAG-A---TTGCA--TG--TC-----T-----G-T-T---T--A-CT---AAC--GGAG--T-----A--G--G-TA--ATT-----------GTAAA--------G---ATCT-G-----A---------GA- 2498
MND-2.CM.98.CM16 --------C-C-T---T--GAG---TAG--TTGCCCCAG-A--C--C-G--TG--TC-A---T-A---G-C--C--C---TTT-----G--CGAG--C--------G--GTT---A--G-----A--C--TGAG--------A--CAT---G--C---A-G--------- 3270
MND-2.GA.x.M14 --------C---T---G---AG---TC-GAGTGCGTCAG----C-AC-A--TGG--A-TAG-T----GG-----T-AAG-TTC-----G--CGAG--C-----------GTTC--A-----------T--TGAG--------G----TG--G--C--AC-G--------- 3197
MND-2.x.x.5440 -------C----T---G--GAG---TC--AGTGCCTCTG-A--C--T-A--TG----TA--AT-A--GG-----T--CA-TTC-----G--CGAG--C-----------GTTC--A--G--------C--TGAA--------A----TG--G--C--AA-G--------- 2830
DRL.x.x.FAO --------C---T-------AG---TAG-CC--A-CATTTA---GAGCAG-TG--TA-A--AT-A---AC----T-AAA-TTC-----G--CGAG--C--G---------TT----G-CA-T-----T-ATGAA--------G--CC-G--G-----AA-G--G------ 2836
MON.CM.99.L1 -------CC-ACTGA-------AA-TCACTCTC-GCCAG-A--C--G-A--T-G---G--TCA-A---GCGACC--AC-A---AAA--GA--CAA-----CCCAG-G---TT----G-T--CTAC--GG-G-AA---T-A--G-----G--A--C--ATCCC-T----A- 2975
GSN.CM.99.CN166 ----------ACTGA-------A--TAGGA--C-G--AG-A--C--GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTA--AACATCC-ATAACA-CCAA--C--C--GGCC-----C--ACC---TTA---GG--AAG---C-C--G-----GT-G------A-GGG-----GG 2997
GSN.CM.99.CN71 -------C----TGA-------A--TAGGA--T-G-CAG-------GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTGT--AC-TCC-ATAACA-CCAG--C--C--GGCC-----C--AC----TTA----G--AGA---C-C--G-----GT-G--C---A-GGG-----GG 2979
TAL.CM.00.266 -------CC-A-TG------AGCA-TGAGAGCT-G-A-G-A-------GG-T-G---GA--A--A---GCT-TCT-AAAC-A-GTA--GA-CCAG--C-----GGCT---T-C--AG-CA----G--CA-TAAA---C-A--G------T-GT----A-----G----A- 3238
TAL.CM.01.8023 -------CC-ACTAA-----AG---TGA-AGCT---AA--------G-G--T-G-G-GA-----T---GCC-TC--TAAC-A-GTA--GA-CCAG-----G--GGCC---TTC---G-CA-G-----TA-TAAG---C-T--G--C--G--GT-C--A--G-------A- 2736
MUS-1.CM.01.1085 -------CC-CCTGA-------CA--AG----T--TCAAGC--C--G-A-GT-G---CAC--A-T---A-CATG--C--A-A-CTT--GA--CAA--C--TC-AG-----TT----G----CTAC---G---AA---T-A--G-----G--A--C--CCGGGGC----A- 2959
MUS-1.CM.01.CM1239 --------C-C-TAA-------CA--AG---G---TC-GGA-----G-G-GT-G---CAC--A-T--GA-CATG--C----AACT---GA-ACAA--C--G--AG-T--GT-C--------CTAC---G---AG---C-A--G-----GT-A--C--CAGAGGG----A- 2949
MUS-2.CM.01.CM1246 -------CC--CT-A----G--A---AG---------AG-A-------GGCT-G-GA-AA--A-C---G-T-TC--C-CA--TAA---GA-ACAG--C-----AG-C-----C---CC---CTAC--GG-AGAA---C-A--G--C--GT-A-----GA-AGG-----G- 3057
MUS-2.CM.01.CM2500 -------CC-ACTCA----G--A---AG----------G-A-----G-GGCTGG-CA-AAGAG-T---G-C-TC--AACA--CAAA--GA-ACAA--C-----AG----G------C----CTAC---G-AGAG---C-A--G-----GT-A--C--A-GGGGT----G- 3016
SYK.KE.x.KE51 -------CC-T-TG-----G---A--AG-TC-GA-AA-G-A---G-TCA--TTG--AGT--AA-TGT-A--AG---A--AGCAGTA---T-CT-T-TT---CCAG-----TGG---G-CA--TTC--C--G-AA---T-A--G--CACG--A--C--------G----GT 3121
SYK.KE.x.SYK173 -------C--A-TGA-T--CA----TAG-TC-GAGAA-GCA---CAGGAG-T-G--C-AC-AA-AGTGAC-GCA--A--A-AAGT----T---AGGTC---A-AG-----TGG---G-CC--TA----A-G-AG---T-A-----CACT--T-----A--C--G---CAG 3463
GRV.ET.x.GRI_677 ----C-------GGT-G-CG--A---CAT--TGAGACTAGA----ATCA-C-GG----CATAG-A---A-GATG---C-AGAAAAA--T--AGAA--C--------G---GTC--A-G------G----GGGAA--------G---A--T-G-----GA----------C 3442
SAB.SN.x.SAB1C --------A---TAA---CCAG---TAGGCC--AG-CAG-A---CT-GT--TGG--C--C--T-A---G-CT----AGAA-CT-----GT---AA--C--T--A--G--GTT---A--G--T--A----A---C--------G------T-GT----AA-G------CA- 3667
TAN.UG.x.TAN1 -------CA---GGA-------A--T--GCC-GAGAAAG-A---GATGA---GG----A---G-A---A-G-T----C-ATTAA-A--CT-CGAG--G-----T--G--GGTG------AG--------ATGA---------A--CA-GT-GT-C---TC-C-C----GT 3471
VER.DE.x.AGM3 -------CC-A-GG-----G---C-GGA---TGA-TACAC----GATCGGTTGG----AC-A--A---ATGA-AT-AAGTGCC------T-AGAA-----------G---GTA------A----A--T-ATGAG--------A--CA--T-GTGG--AC-C--G---CAG 2994
VER.KE.x.9063 ------------GG-----G---C-AGA---TGA-TACACC---GAC-AGTT-G----AC----T---GTCA-G--AAAA-CA------T-AGAA--C-----------GGTG--A--GA-G--A----ATGAA--------A--CA--T-ATGG--AC-A------CA- 3499
VER.KE.x.AGM155 -------CC-C-GG--------AC-AGA---GGGTCCAA-----GATCAGCT-G--C-AACA--T--GA-TAGAT--CAAGAA------T-AGAA--------G-----GGTG--A-G---------C--TGAG--------A---A--T-ATGG---C---------AG 3491
VER.KE.x.TYO1_patent ----------A-GG-----T---C-AGA-A-TGA-CACACC---GAC-A-TT-G----AC--T-A---AC-A-AT-ACAAGCC-----CT-AGAA--C-----A--G--GGTG--A--------A--T-ATGAG--------A--CA----TTGG---C-C------GA- 3496
COL.CM.x.CGU1 ----------A---C-------A--TC-GCCTT---A-G---------GGGC-G--C-------C---G-TGCA--C---TAC-AT--GT-AGAG--------A--G---T-C---GC---T-------A-AAG--------C------T-A------A-GC------A- 3041
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H1B.FR.83.HXB2 GTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGC......TGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACT 3433
Pol _V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__.__.__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L
H1A1.UG.85.U455 --T---------CA-------------------......--------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG---------------A----C-G--------T--C--G---G----------------TA--G--A-C-- 2879
H1C.ET.86.ETH2220 ------------CA------------G--T---......--------------T-----A-----------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------CA--G--A---- 2825
H1D.CD.84.84ZR085 ------T-----ACA--------G-----A---......--------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A----------A---------------------G--------G-----------G----------- 2955
H1F1.BE.93.VI850 --G---------CAAT-----A-C--G------......-----------------------------A--A---C-A--------------------T-------------------C------------------G---G----G-----------CA--G-G----- 2770
H1G.SE.93.SE6165 -----A------CA---------C--G--A---......--------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------C---C-----------------G--GG----------------CA--G--T---- 2830
H1H.CF.90.056 ------A--G--AAA------------------......--------------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA---------- 2780
H1J.SE.93.SE7887 --C--A------CAA--------------AGA-......--------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T- 2747
H1K.CM.96.MP535 --G---------CAA--------C--G--T---......--------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T- 2629
O.BE.1987.ANT70 ------T-C--CCAAT----TA-C--G--TGTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT- 3488
O.CM.-.BCF06 ------A-C--CCAAT----CA-C--G--AGTG......-----A--A-----T--------A-----A--A-----A--------------A--C----A---A----G-----AAG--C-G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT- 3486
O.CM.1991.MVP5180 --------C--CCAAT----T--C-----AGTG......-----A--A-----T-----A--A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT- 3462
O.CM.1996.96CMA102 ------T-C--CCAAT-------T--G--A-CA......-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT- 2923
O.CM.1998.98CMABB141 --------C--CCAAT----TAGC--G---GTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G---------G----TT- 2918
O.CM.1998.98CMABB197 --------C--CCAAT----TA-T--G--TGTG......-----G--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G------AG----G-----G--AA-------C-----GT--T-----------G----TT- 2870
O.CM.1998.98CMU2901 --------C--CCAAT-A--TA-C--G--TGTG......-----A--A-----T-----A--A-----A--A--G--A--------------A--C--TT----A----G-----AAG----G------T-AA-------C------T--T-G---------G----TT- 2926
O.CM.1998.98CMU5337 --------C--CCAAT-A--TA-C--G--GGTG......-----A--A-----T-----A---C----A--A-----A--------------A-----T-----A--C-G------AG-------------AA-------C-----GT----G-----R---G----TT- 2920
O.CM.1999.99CMU4122 --------C--CCAAT----TA-C--G--G-TA......-----A--A-----T-----A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-----A----G------AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G------A--G----TT- 2918
O.FR.1992.VAU --------C--CCAAT----T--C--G--AGTG......-----A--A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T- 2999
O.US.1999.99USTWLA --------G--CCAAT----YA-C-----AGTG......-----A--A-----T--------A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----ARG----G------T-AA-C------------T--T-G---------G----TT- 2916
O.US.-.I-2478B --------C--CCAAT----TA-C--G--AGTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T----------------TT- 3489
N.CM.1997.YBF106 --C-----A---AA-T-A--------G--GGTA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-CA-TT- 3025
N.CM.2006.06CM-U14842 --C-----AG--AA-T-A-----G--G--AGTA......--------------T-----A--A--G--A--A--G--A-----------------C--T-----A----------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT- 2940
N.CM.2002.DJO0131 --C---A-A---AA-T-A------C-G--TGTA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT- 2939
N.CM.2002.02CM-SJGddd --C-----A---AA-T----------G--TGTA......--------------T-----A--A-----A--A-----A-----------------C--T-----A--C-----T-AA--GC-G------T-AA-C------G-T-----TT-G---------G-CAACT- 2923
N.CM.2004.04CM-1015-04 --C-----A---AA-T-A--------G--T-CA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT- 2938
N.CM.2004.04CM-1131-03 --C-G---A---AA-T-A--------G--T-CA......--------------T--------A-----A--------A--------------------T-----A-----------A--GC-T--C---T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT- 2937
N.CM.2006.06CM-U14296 --C-----A---AA-T-A-----G--G--TGTA......--------------T-----R--A-----A--A--G--A-----------------A--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CA-CT- 2936
H1N.CM.95.YBF30 --C-----A---AA-T-A--------G--TGTA......--------------T--------A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT- 3027
H1P.FR.06.RBF168 --G--A--C--CAAAT-A--------G--AGCT......-----A--A--------C------C----A--A-----A--------------------T-----A--A-GG----AAG-------C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T-- 2894
H1P.CM.06.U14788 --G--A--C--CAAAT-A--------G--A--T......-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT- 2904
CPZ.CD.90.ANT ------AAA---AA---A-----GCC---TGAT......-----A--T--------C-----AC----A--A-----A-----------------C--------A--C---ACT-A---G--G----G----A-C------GT---GAGT--------TAG-G---A-A- 2872
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --G-----A---AA---A--------G--GGTA......-----A--------TC-T-----AC-CA-A--A-----A--C-----------------T-----A--A---A---AA--G--G--C---T-AA-A--------A---AGGT-------T---G-T--T-- 3013
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --T---------CA-T-A-----------A---......--------------T--C-----A---A-A--A-----A---------T-------A--T-----A--C-G-----AA---C-G--C--G---A----------A-----TT----------TG--A-CT- 2979
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C----AA---AAAT--------C-G--AGTG......--------T-----T--T-----------A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G-GT--G---------G--G-T-- 2975
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --C---A-A---CAAT-A-----G-------CA......--------------T-----AC-------A--A-----A--C-----T--C-----C-------------------AA---C-T--C---T-AA--------G-A-----T------------G-CA---- 3005
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------C---CA-T-A--------G--A--T......-----------------------A--G-----A-----A--------------A--A--------C--C--GA---AA--GA----C-GG--T-----G---GTA--GAATTC----------G-CA-CT- 2988
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --C-----C---CA---------M---------......-----------------------A-----A--A--G--A--------------A--A--T-----A-----G----AA-----G-----G--TA----------A-----TT-------G---G-TR-C-- 2999
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --G--A--A---CA-T-A---C-------G-C-......--------------T--C--A---C-G--A--A-----A--------------A--A--T--------A-------AA--GC----C--G---A-A-A----G-A-----TT----T------G-GG-CA- 3019
CPZ.CM.98.CAM5 --G-----A---CAAT-A---C-G-----G-T-......--------------T--T-----A-----A--A-----A--------------A-----TT-------A-------AA--G-----C------A-A-A---G--A-----CT-G--T------G--G-CA- 3135
CPZ.GA.88.GAB1 --C--------TCAAT-A-----------GGTA......--------------T-----A--AC-GA-A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GAA---G-----T---G-T--T-- 3494
CPZ.GA.88.GAB2 --G-----A---CA------TC-G-----G-AT......--------A--------T-----AC-G--A--T-----A-----------------C--T-----A-----GA---AA-----G------T-AA-C------G-T--G--TT--------A--G-CGAGA- 2826
CPZ.US.85.CPZUS --G-----C---CA-T-A---C-------A-TT......-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT- 3493
CPZ.TZ.2001.TAN2 --G--AAAC--CACA---------CC---ACAG......-----A--G---C----Y-----A--------C--G--A--------C-----A-----T-AT--M------ACT-AAG--C-G--C--G--AA-Y------GTAR-G-G-T-G--T--CCC-G--GA--- 3082
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --G--AAAC--CACA---------CC---ACAG......-----A--G---C----C-----A--------C--G--A--------C-----A-----T-AT--A--A---ACT-AAG-GC-G--C--G--AA--------GTA----G-T-G--T--CCC-G--GA-A- 3082
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --G---------AA-T-A--------G--A--T......-----A--------T--C----GA--G--A--T---C-A--------T-----A--A--T--------A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C-- 2970
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --G--A------AA-T-A--------G--A--T......-----A--------T--C-----AC-G--A--------A--------C-----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C-- 2969
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --G---------AA-T-A--------G--A--T......-----A--------T--C-----A--G--A--C-----A--------T-----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C---T-AA-C--G--T--T---T----T---------G-GA-C-- 2889
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -----AGAA--TAAAT-A--T--G-----GGAA......-----A--A-----T--T-----A--------A-----A--C-----C-----A--C--TA----A--A--GAC--AAG-----------T-AA--------GTA---AGG---GAT---AAGG--GA-T- 2722
RCM.CM.SIVagi-00CM312 --G---GAA--TAA-T----------G--AGAA......-----A--G-----------------G--A--C--------C--------------C--TG----A--C---ACT-AAG----G--C---T-AA---------TA---AG-T--GAT--TAAGG--GA-T- 2704
RCM.GA.x.GAB1 ------GAG--CAA-T-A-----G-----AGAA......-----A--T--C--T--T-----A-----A--A--G--A--C-----------A------AGT---C-A-GGACT-A-G----G--C--GT-GA-A--G---G-A------T--GAT---AA-G--GA-A- 2912
RCM.NG.x.NG411 -----AGAG--CAA-T-A-T---------AGAA......-----A--A-----T--------A--G--A--------A-----------------A--TT----A--A--GAC--A-G-G-----C-----AA-A--G---GTT--G---T-GGAT--CAAGG--GA-T- 2927
H2A.DE.x.BEN C-G---AAAC--CAA-----CC-G-------TA......-----A-----------C--A---C-------AGTC--A--------GGCA--A--C--TT----A--A---ACC-AA--C-------G---AA---------AA-TGA----C-------A-G-G-AGTG 3818
H2B.CI.x.EHO C-G--AAAA---CA---A-----------GGTT......-----A--A--------T--------------AGT---A---------GC---AC---T---G--------GACC-----TA----------AA-A--G----AG-TGA-C----------AGG---A-TG 3789
H2G.CI.92.ABT96 C----AAAG--TAAC-----M--------G-CT......-----A--A-----T--T--A--AC----A---GT-C----Y------GC----C-A--T-----A--C---AC--AAA-CC-G--Y---T-AA-------T-AR-TGA-CT-G--G----A-G---AGTG 3145
H2U.FR.96.12034 T-G---AAA--T-A---C-------G---TGTT......-----A--A--------T-----------A--AGT-C-A---------GCA--AG----T-----A--A--GAC--AA--TC-T------T-AA---AG--G-AA-TGA----C-------AGG---AGTG 3300
SMM.SL.92.SL92B T-----AAA----AA--C--T-----G--GC-A......-----A--A-----------A--AC-------AGTTC-A---------GCA-----A--T------------AC--AAA-CC-G--C---A-GA-C-----G-AA-TGA-T--G-------A-G-T-AGTG 3166
MAC.US.x.239 T-G--AAAG----A-T-----C---G---G-C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------GC---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----GGT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTG 3735
Pol _K__L__Q__K__I__E__L__P__Q__R__E__.__.__T__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__V__L__N__W__A__A__Q__I__Y__P__G__I__K__T__K__H__L__C__R__L__I__R__G__K__M__T__L__T__E__E__V__Q
STM.US.x.STM C-G--AAAA----AAT-A--TC-G-G----GTT......-----A--G-----T--C--A--AC-G--A---GTC--A--C------GCA--A-----T-----A------ACT-AA--TC-G--C---T-AA-C-----T-AG-TG-----G--T--G-AGG---AGTG 3382
MNE.US.x.MNE027 T-G--AAAG----A-T-----C-------G-C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------GC---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----GGT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTG 3203
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ACC--A--A--TCA-A-C--T--GG----GGAA......--------T---A-A--------AC----A--A-TC--------------C--A--A--TT-------A---AC--AA--CC-G--C--GAGTA-------GGTTCC--GGT-------CCCTG--AAGT- 3423
DEB.CM.99.CM5 T-GTT---A----A---A------G-G--GGAG......-----A---C-CA-A--C-----AC-G--A--AC-G--A-----------------A---T----A--A--GACC-AA--C--G--C--GGCAA-C-----GGTTCC--GG--------TAA-G--AGC-- 3236
DEN.CD.x.CD1 A-----AAA----AC------TTGCC---GGATGGGCAG-----G--G----CA--T------C----A--AGT-------------------T-G---T----A--A--GAC--AAG----------GAG-A--------GTA----ACT--GG----ACC--TT---- 3326
LST.CD.88.447 A--G--AAA-CTAAA--------C-T----CTTCAGAAGACA--A--T--CA-----------C----A--AGTC------------GCA--AC----TGAG--A----G-ACT-AAG--C-T------T-AA----G---GTA-----T---GAT-----TG--A-CTG 2707
LST.CD.88.485 A--G--AAAG-TAAA--------C-T----CTTCAGAAGACA--A--A--CA-----------C----A--AGTC------------GCA--AC----TGAG--A----G-ACT-AAG--C-T------T-AA----G--GGTA-----T---GA------TG--A-CTG 2707
LST.CD.88.524 A--G--AGAG--AAA--------G-T-----CAAGGAAAACT--A--A-----A--T-----AC-G--A--AGTT--A---------GCA--AC-G--TGAT--A--C-G-AC--AAG-GC-C-----GT-GA--------GTA--GC-CT-GGA-C--C--G-GA-TTG 2704
LST.KE.x.lho7 A--G-AAAG--TAAAT-A-----G-TG--TCTAACAAAAACT--A--A---C-A--------AC-G-----AGT-C-T---------GC---AT-G--TGAT--T----GGAC--AAG--C-C--C---T-AA-A--G---GTA---C-CT-GGA----A-C---AACTG 3791
SUN.GA.98.L14 A--G--AAG---AAAT-A--CCCTCT---AGAAGAG...CCA--A--G--------------AA-T--A--AGTTA-C--------TTCA--AT-A--TGA----C-C-G-AC--AAG-------------AA-------G-AT---C--T--G----GAA-G--AAGA- 3793
MND-1.GA.x.MNDGB1 A--G-AAAGG-TCAA--A------TT--CAGAACAG...CCA--A--A-----A--------A--G--A--T-----A--------TGCA---T-A--T--T-----C---AC--AA---C-G--C--G--AA-A------GGACT-AACA-------GAA-G-CA--A- 3123
OLC.CI.97.97CI12 A--GCAAGA---AA-T-------------AGAA......-----A--------T--------A-----A---C----A--------TTCA--A--C--TT----A--A---ACG-AAGCT-----------GA---AG---C-T----GGT-GCT---TAA-G-GGAGTG 3307
WRC.CI.97.97CI14 A-----GAG---AA-T--------G---TA-AG.........--A--A-----TG-------A--G--A--A-----A--C-----TGC----C-A--TGA---A--AC-GAC--AA--------C-G-T-GA-------G-AT---C--T-G-------A-G--GA-TG 3730
WRC.CI.98.98CI04 A-----GAA---AAA--A-----GG---TA--A.........--A--A-----TG----A--A--G-----A---------------GCA--------TGAG--A---C--AC---A--------C---T-AA---------A----C-C--C-------A-G--A--TG 3745
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A-----GAG---AAAT-A------G--ATA--G.........--A--A-----TG-------AC-GA-A--A-----A---------GCA--A--A--TGAG--T--A---AC--AAG----G------T-AA----G----AT---C-T-------C--A-G--GA-TG 2659
MND-2.CM.98.CM16 --G---AAAG--CA---T-----G-----AGAA......-----A--A--------C--A-----G--A------C-T--------------------TT-C--A------AC--AAG-GC-C----G---AA-------GG-A---C-C---GAT---AA-G--GA-TG 3434
MND-2.GA.x.M14 --C--AAAG---CA---------------G-CA......-----A--A-----T--T-----AC-G--A--A---C-C--------------A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C--C---T-GA-C-----GG-A---C-T---GAT------G--GA-TG 3361
MND-2.x.x.5440 --T---AAA---CA---A-----------A---......-----A--A-----T--T-----A-----A------C-T-----------C--A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C------T-GA-A--G--GG-A-G-C-C---GATA--A--G-GGA-TG 2994
DRL.x.x.FAO --G--AGAA--TCGCT----T--T-----A-TT......--------T-----T--T-----A-----A--AGTGC-T--------T-----A-----TT-C--A------AC--A-G-GC-C------T-AA----G---G-----C-C---GAT----A-G--GA-TG 3000
MON.CM.99.L1 A-TGCCAAA----A---A-----CC-G--ACAA......--------------G--C--A-----GA-A--A--GC-T---------GCA--A--C--TT----A--A---ACC-AAA-CC-G--C---AGTA-C-----GG-ACGGAGC--G-----TAC-G-GGTC-- 3139
GSN.CM.99.CN166 C-C-----GG-G-AA--C-----CC-G--T-C-......-----A--G--------C-----A--G--A--------A-------T-TCA--A--AC----T--T--A-GGAC--AA--G--G--C---TGTA----G---G-T----GG--------CCAGG--GAG-- 3161
GSN.CM.99.CN71 C-C--A--AG-G-A---C-----TC------T-......-----A--A--------C--A--A--G--A-----GC-C-------T-TCG--A--AC-T--T--C--A-GGAC--AA--G-----C-G-TGTA--------G------GG---------CAGG-GGAG-- 3143
TAL.CM.00.266 -----------T-AAT-------T---CT--CA......-----A--------GT-----------A-A--A---C-T---------T-C--A--A--TT-T--T------AC--A-GCCC-C--C-GGTA---C--G---GTA----G---TCT-----A-G---AGT- 3402
TAL.CM.01.8023 -----AAA-----A---A---------C-G-CA......-----A--A-----TT--------C-G--A--A---C-A--------------A--A--TT-------C---AC--AAGCCC----C---TG------G--TGTA----GCT-GTT-----AGG-TA--T- 2900
MUS-1.CM.01.1085 A-------CG---CAT-----C--C----AGTT......-----A--T-----TG-G--A---C-G--A--------A---------GCA--AGCA--------T--C--GAC--A---------C---TG-A-C--G---GTA---T-T--G--T----AGG-C-AGT- 3123
MUS-1.CM.01.CM1239 A-------AG--ACA--C---C-GC----A-A-......-----A--A-----T-----------G--A--C---------------GCG--AGCC--------AG-----ACC-AA--GC----C---TGTA-A--G---GTT---T-C--G-------A-G-T-A--- 3113
MUS-2.CM.01.CM1246 A-CA-A--AG-G-A---------CC-G----C-......-----A--G-----A--T------C-G--A-----G--A--C------GCC--AG-C--TT-------C---ACT-AA--T-----C-G-TGTA-C--G----TA--G-GG--------GC--G-GGAG-- 3221
MUS-2.CM.01.CM2500 A-C-G---AG---AA--A--G--CC----A-C-......-----A--A-----G--T-----AC----A--A---------------GCA-----A---T----A--C--GACC-AA--TC-G--C---TGTA-C------GTA-----C--T------AC-G--GA--- 3180
SYK.KE.x.KE51 C----AAAGG-TCAA--A-------TTACAGAATCA...CCA--A--T-----GT-------AA--A-A--AGTCC-A--------------A--A--T--T--T--C---TGT-AAGC---GA----GTG-A-A-----GG-A--------T--C--CA-TG--GA--- 3288
SYK.KE.x.SYK173 T-G---AAA----AA--C--TA-T-T---TGA-GAA...ATC--A--G---C-GT-------A--GA-A--AGT-C-T-----------C--------TT----A-----GAC--AAG-GC-C-----GTGTA-C--------T---CA-T-----------C-CA---- 3630
GRV.ET.x.GRI_677 A-TA-CAAA----AAT-A--CCCCTT---AG-A...GAA-----A--A--CA-A---------G----A--AGTTC-A--------------A-----T-----A------ACC-AA--TACC---GCCA-GT-G-----G-AA--GAAC--CCT-----A----GT-TG 3609
SAB.SN.x.SAB1C C-G---GAG--CACC--A-------GG--AGAA......-----A--G-----T--T--A--A-----A--A--G--A--------------A------A-------A--GACT-AA--T--G----G---AA--------G-T-G-C-TT-G-----GA--G-C-A-TG 3831
TAN.UG.x.TAN1 C-CA-CAAA----A-A-A-----GC----ACA-......-----A--G-----T--T--A--A-----A--AGTG--A--------T-----AT-A--T-----A-----GAC--AAGCCC----C---T-A--AC-----G-TC---ATT------CT---G-G-A-TG 3635
VER.DE.x.AGM3 A--AGCAGC----AAT-AGA---C-----AGAA......--------A-----T-----A-GAC-----------C-A---------GCA---C----------AC-C-G-ACT-AAA-C--G------T-AA-C-------AA--GAACT--CT----AC-G--A-CTG 3158
VER.KE.x.9063 C--A-TAG----AACT-AGA------G--ACAA......--------T-----T--C--A--AC----A-----------C------GC----C-------C---T-A-G-AC--AA--GA----C-GGT-AA-C--G----AG---AAT---TT---G-A-G-G-A-TG 3663
VER.KE.x.AGM155 T----AAG-----AAT-AGAGA-G-----ACAA......-----A--G-----TC-T-----A--G--A--------A---------GCA--AT-A--T-----AT-G-G-AC--AAA-TA-C-----G--A----------AG---AATT--TT---C--GG--GA-TG 3655
VER.KE.x.TYO1_patent C--AGCAGA---CAA---GAG--------TGAA......-----------------C-----------T------C-A---------GCA--AT-G--T-----TC---GGACC-A-A-TA----C--GT-AA---------AG---AAT--GTT---GC--G-GA-TTG 3660
COL.CM.x.CGU1 T----AAAGG-CAAAA-T------C-G--T-AG......-----A--A-----T-----A--A--G--A--AGCC--A------TT---C--AT-A--------A--C-GGAC--A-G-GA--A-----TG-AC--A---T-AG--GCATT-GTTG--G-A-G-G-AG-- 3205
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H1B.FR.83.HXB2 AACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCA...TTTAAAAATCTGAAAA 3600
Pol __T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__.__F__K__N__L__K__
H1A1.UG.85.U455 G--T-----------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G--------A---------------------C--G----------------A--A-------A-------------------------------...---------------- 3046
H1C.ET.86.ETH2220 ---T-----------AT-----T-------G-----G--A--------G-----------------A-T---------------------------T-----------A------A-T-A-----------T----T----C-----A---...--C------------- 2992
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------AT-------------------G-----------G------A-G------------------------------------------T-------A--A--------T--------------------------A---...---------------- 3122
H1F1.BE.93.VI850 G--T-C---G------T-----T-----A----T--G----------G---------------G--A-----------------------------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C---...-----------A---- 2937
H1G.SE.93.SE6165 G----C---------AA-G--GT-------G-----G--A-------G------T-----------C--------------------A------------G----A--A--A----T--A-------------------------------...-AC------------- 2997
H1H.CF.90.056 G---A----G-----AT-G---T-------------G--------G-G-------A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G------...--------------G- 2947
H1J.SE.93.SE7887 G--TAG---------AT-G----------------A---------------------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G------...--------C------- 2914
H1K.CM.96.MP535 ---T-C----------T-----T-A-----G--------------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------...CA-------------- 2796
O.BE.1987.ANT70 --GTAG---G--------G---T-A-AG-----------A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-...CA---G--C--C---- 3655
O.CM.-.BCF06 --GTA----G-----A------T-A-A---G--------A-GG--------G--------------A--C--CC-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------T--A-----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-...CA---G--C--T---- 3653
O.CM.1991.MVP5180 --GTA----G-----A------T-A-A------------A-AG--------G--------------A-----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-...CA---G--C--T---- 3629
O.CM.1996.96CMA102 --GTA-R--R------------T-A-A---------G--A-AG--------------G-----G--A--C---C-A---GAC---------TGG-TTAGT--T--------A--AG----G--------T-----G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C---- 3090
O.CM.1998.98CMABB141 --GTA----G------T-G---T-A-A---G----------AG--G------T----G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TT--T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TAA-...-A---G-----C---- 3085
O.CM.1998.98CMABB197 --GTA----G--------G---T-A-AG-----------A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------C--C--GG-------GACTGA-...CA---G--C--C---- 3037
O.CM.1998.98CMU2901 --GTA----G--------G---T-A-AG--G----------AG-----R---A----G-----T--A--C---C-A--TGAM-----M---TGG-TTC-G--T--------T-AAWC---G--------T--C--G--A-----G--TGA-...-A---G--C--C---- 3093
O.CM.1998.98CMU5337 --GTA----G-----A------T-A-AG--G----------GA--------------G-----T--A--C---C-G--TGA----------TGG-TTA-T--T--------A--AA----G--------T--C--G--A-----G--AGA-...-A---G--C--C---- 3087
O.CM.1999.99CMU4122 --GTA-------------G---T-A-AG--G--------A-GG--------------------T--A------C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A-----A--AG----G--------T-----GG-A-----G---GA-...CA------C--C---- 3085
O.FR.1992.VAU --GCA----G-----A------T-A-A---G-----G--A-AG--G-----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C---- 3166
O.US.1999.99USTWLA --GTC----G-----A------T-A-A---------G--A-GA--------G-----------T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-C--W--------A--AG----G------T-T--C--GG-A--C--G--TGA-...CA---G-----C---- 3083
O.US.-.I-2478B --GTA----G------T-G---T-A-AG-------------AG--------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TGA-...CA---G-----C---- 3656
N.CM.1997.YBF106 T---C----------AT-------A-----------G-----AT----------CC----------C------------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G------...-A-------T-A---- 3192
N.CM.2006.06CM-U14842 T---C----------AT-------A-----------G-----AT----------TC----------C------------GA------A---G----------T--A--A--A--A--T-AT--G-----------G--C-----G---TT-...-A-------T-A---- 3107
N.CM.2002.DJO0131 T---A----------AT-----T-A-----------G-----AT---G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G------...-A-------T-A---- 3106
N.CM.2002.02CM-SJGddd T---A----------AT-------A----------AG-----AT--------A-CT-G--------C------------AGT-----A-----------C--T--A--A--A--A--C--T--G-----------G--------G---TT-...-A---------A---- 3090
N.CM.2004.04CM-1015-04 T--------------AT-------A--------T--G-----AT----------CC----------C------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--Y...A-------T-A--G- 3105
N.CM.2004.04CM-1131-03 T-------------GAT-------A-----------G-----AT----------CC----------C------------GA---G--A--------G-----T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G---T--...CA-------T-A--G- 3104
N.CM.2006.06CM-U14296 T---A-----------T-------A--------T--G-----AT----------CC----------C--C---------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G-----C--G---G--...CA-------T-A---- 3103
H1N.CM.95.YBF30 T--------------AT-------A-----------G-----AT----------CC-G--------C------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G---TT-...CA-------T-A---- 3194
H1P.FR.06.RBF168 T--WAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-...CA------CT------ 3061
H1P.CM.06.U14788 T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-...CA------CT------ 3071
CPZ.CD.90.ANT G--TAGG--------AT-----T-A-A------T-A-C-A------C-GC-GAA-A--G-G---TAC--C---C-G--TGGTCT-CCAC---A----ACC--------A--A---TC---A--------C--------A------A-TGA-...GGA---CTGT-A---G 3039
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C---CC---------AT-----T-A--------------A--AG-T-GTAC------------G--T------A-T---GAT--G--GC-C---------G----A--A-----AG----G--G-----------G--C-T---G--A-A-...CA--G----T-A--G- 3180
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 T---AC---------AT-----T----------T-----A--AT-------------------G-CC-----------C--------A-----------------------A--T-----A--G-----T----------TC--G--A-AG...-A---G--CT------ 3146
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C--CCC------T--A-----------------TCA------A----------------------CC--C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G------...CA------C--A--G- 3142
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 T---AG---------AT----GT-A--T--G--T--G-----AT----------T--------G-CC------A-----GAC-----A-----------G--C-----------A-----T--------------G-----------CTT-...CA-------T-A--G- 3172
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 T--TAG---------AT-----T-A--------T--G--A--AT-----A-C-----------G--C-----------GG-T------C-G---------G----A--A--A--A--GA-T--------C--------C-----G--A-A-...---------------- 3155
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 C---C-G--------AT----GT-A-----------G-----AT---G---C--T--------G-CC--C--------C--------A--G-----------------A--A--T--------------T-----G--------G--A-AG...CA-------------- 3166
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 G---C-G--------AA-G---T---A------T-----A---T-------C-----G-----------C---------GAG--G--G------------G----A--A-----AA-CA-T--G-----T----------T---G--A-AG...CA---G--CT------ 3186
CPZ.CM.98.CAM5 G---C-G--------AA-G---T-A-A------T-----A---T----G--T--T--G--------T--C-----T---GA---G--G-----------GG----A--A-----AA-TA-T--G-----T--C--G----TC--G--A-AG...CA---G--CT-A---- 3302
CPZ.GA.88.GAB1 C---CC---------AT-----T-A--------T--G-----AG---GCAC------------G--A--C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A---...CA---G---T----G- 3661
CPZ.GA.88.GAB2 G--TAG---------AT----GT-A-A------T--G--A---T-------------G-----CACC--C---------GA------AC-----------G-T--A------AATA-T--G--------T-----G----T---G--AA--...GGA-GG-----A---- 2993
CPZ.US.85.CPZUS T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A------------A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GG...CA---G-----A--G- 3660
CPZ.TZ.2001.TAN2 G--CAG---------AT----G--A-A---G--T-A-C-A-----------GAAT--G--A----CA--C-----T--TAAGTT-CCTC-GCAG----C-G-------------A--G--A-----------C-----A--------AGA-...GGA--G---T-A---- 3249
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 G--CAGG--------AT----G--A-A------T-A-C-A------------GAG--G--A----CA--C-----T--TAAGCT-CCTC-GCAG----C-G-------------A--G--A-----------C-----A---------GA-...GGA------T-A---- 3249
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 T-GTA----------AT-------A-A---G-----G--A--AT----------C-----------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...-AC--G-----A--G- 3137
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con T-GTA----G-----AT-------A-A---G-----G--A--AT----------C--G--------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...-AC--G--CT-A--G- 3136
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con T-GTA----------A------T-A-A---G-----G--A--CT----------------------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A-AAG----G--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...CAC--G--CT-A--G- 3056
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 C--CAG---------A------TAT-AG-------AGCTAT-G--G-------A-A-G--------C--C-----T---GA----CCTC-G-----TA--G----A---TTAACAGG---G--G---T-T-----GG-AG-A----GAGAT...GG----CCAT-A--G- 2889
RCM.CM.SIVagi-00CM312 T---A----------AT----GTAT-A------T-A-CT-C-AT--------AA-T-G-----G--A------------GA----CCA--G------A--G-------ATTA-AAGG---A--G---T-------GG-AG-A----GAGAT...GGA---CC---A---- 2871
RCM.GA.x.GAB1 G---A----------AA-----TAT-A--------AGAT-------------AAGT-G-----G-----------TGA-AAG---CC----G-G---A-C--T------TTA-AAGGT--A--G---T-C--------AG-A--G---T--...GGA---CCA------- 3079
RCM.NG.x.NG411 T---AG---------AT-----TAT-A--------A--CTG-C--G--G--GAA-A-------G--T------A-----GA----CCA--------TA--G-T-----ATTA-AAGG---G-------GC--C--G--AG-G--G-GAGAC...-CA---CC---A--G- 3094
H2A.DE.x.BEN G------CT------AGC---G--A-A--------A-ATT--CT-G-GCC-GGA-CA-G-A---TAT-----CC-AGA-GA------A---GAG---AC---C--A--AAGCCAAGG-CAT-----------CA----AC-C--G--AGAG......----TC--A---G 3982
H2B.CI.x.EHO G--T---TTG------GC----T-CCAG-------A-ATC--C---G--C--GAGCAGG-A---TCC-----CA-AGA-GGGGT-CCT---GA----AC-G-G-----AA-TCTAGC-AAT--G--------CA-G---C----G-GAGAT......----TC--A---G 3953
H2G.CI.92.ABT96 G------TTG-----AGC----T--CA--------AGATT--C---R--C-GGARCAGG-A--C-CC-----CA-AGA-GR-G-GCCT--RGA---CACTG-------AA-TTTAG-CAAT--G--------CA--G--C------GAAAC......-G--TC--A---G 3309
H2U.FR.96.12034 G------ATG-----AGC----T-T-----G--T-AGATT---T-G-GTC-GGA-CA-G-G--G-CT-----CAGGGA-GA-G--A-TC--GA----AC-G-G-TT--AA-TCAAG-TAAT--------C--CA-G--CC----G-GTGAC......-GG-CAT-A---G 3464
SMM.SL.92.SL92B G------TT------AGC----T-------G--T---ATT--------TC--GAGCAGG-A---AGA-----CAGAGA-GATG--CCGC--GA----ACGG-T-TA---A-TCAAG-CAAT--G----GT---A-G---C------GTGAC......-GG-T---C--GG 3330
MAC.US.x.239 G--T--GATG-----AGC----TAT-AG-----T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA---GA---CACGG--ATA---AGTCA-G-CAAT--G---T-T---A-----C-C-----AGAC......----TA------G 3899
Pol __W__T__E__M__A__E__A__E__Y__E__E__N__K__I__I__L__S__Q__E__Q__E__G__C__Y__Y__Q__E__G__K__P__L__E__A__T__V__I__K__S__Q__D__N__Q__W__S__Y__K__I__H__Q__E__.__.__D__K__I__L__
STM.US.x.STM G------ATG------GC----TAT--------T-A-ATT-----C-GTC-GGAGCAGG-A--GCAA--C--CCGAGA-GAC--GCCTC--GAG---AC-G--GT---AG-TCA-G-CAAT------T-C---A-G--AC-C-----AGAC......----TAT-----G 3546
MNE.US.x.MNE027 G--T--GATG------GC----TAT-AG-----T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA---GAG--CACGG--ATA---A-TCA-G-CAAT--G---T-T---A-G---C-C-----AGAC......----TA------G 3367
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ---------G---C--GCC--G----A----GC----C----CT---------A---GTCA--GACC-----CA-AGA-CAGG-G---C-C--------C--TACT----TTTCAG----G------GG---CACC---AGA--GTCAAAG......GG--TC------- 3587
DEB.CM.99.CM5 TT----G------C-AGC-------AGG--G--T-A---A-C--CC---C-GGA---CTCA--G--A--C--CA-AGA-GATG-GCC-C-----T----G--TTCC--AATA--AAG---A--G---GG----GT----AGA---ACAAAG......GG-TTG--A---- 3400
DEN.CD.x.CD1 C--G--G-G-------GC---G--TAA----GCACA---A--AT--------AGTA-TTCA---AGT------AGG---GAG---CCT--G--------G--CTCT--ATTA--AG--AAT--G---GG----AC---CA-A--G--AAA-......C-TCTA--C---- 3490
LST.CD.88.447 G-----T-C----TTAGA----TAT-A-C-----CA-C----A---------AA-C-G--G----CT--------T--TA-T-----A--GG---T-AG-G-----C--AGTAA-A-G--AATTATT--C-TC--GTGGAGA----GAAAT......TCT-T-----G-G 2871
LST.CD.88.485 G-----T-C----TTAGA----TAT-A-C-----CA-C----A---------AA-C-G--G----CT-----------TA-T-----A--GG---T-AG-G-----C--A-TAAAA-G--GGTCATT--C-TC--GTGGAGG----GAAAT......TCT-T-----G-G 2871
LST.CD.88.524 G-----G------CTAGA----TAT-AGACC--T-AGACA------------AA------G--G-CT--C-----T---AGT-----AC-TG---T-AGGG----AC--A-CAA-A----GGTTATA--T-TC---TGGAGG----GAAAT......GCC-T---A-G-G 2868
LST.KE.x.lho7 G-----G-----CTT-GA----TAT-GGC-G----A----G-A--T------AAGA-G--G----CC------------GA---G--AC-T--T-TCAGGG-----C-AA-CAAAA-G--GAT-ATT--T-TC--GTGGAGA----GAAAT......--C-TCT-A-G-G 3955
SUN.GA.98.L14 G-----------TAG-GA----TACCAGAGT--TCAG---G-AT--C-G--GT-----TCA--CAGT--C-----A---GAT-----A-----TTGCAG-G-G--A---GTAAA------AAT--TA--C-T----TGG-TG--G-GAAA-......C--GTAT-A-GGG 3957
MND-1.GA.x.MNDGB1 G------------AGA--G---TAT-A-C----T-A------CT-GGCT---GA-CA-G-A--GTCT--------T--TAAT--G--A---TAT-T-AG-T-T-----AACAACAGG---AG-TATAT---T----TGGA-G----GA......AA---GGT-T-A-G-G 3287
OLC.CI.97.97CI12 G--------G---A--GA----T-A-A---G------------T----G---GA-CA-G-A------ATG---A-AGAGGAGG-GCCTC-CCAGTGTACT...TTATGCT-TACAA-G--AACGGTAG-----AG---A-GG--GA---AT......GG--CCT-A--G- 3468
WRC.CI.97.97CI14 G-----------TTTAGA---GT-A-A-ATC--T-AGC----AT--------GA-CA-TCA----CC--C---A-AGG-AA-G-CTTAA--GC--A-TT----A-A-CAGG-CCAGG-CAATGGGCCTATACAAT--GAG-AAT--G-GA-...AAG---CCA------G 3897
WRC.CI.98.98CI04 G-----G------TTAGA---GT-A-A-AT---T-A-AGC-----------GGAGCA-ATG--G-CT------ACTGGGAA-G--TTAG-GGC--A-TT----A---CAGGATCAGG-CAATGGGCCTATAG-ATT-GAG-AGC--GAGA-...AAG---CCAT-A--GG 3912
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G--CATG--------AGC------A-A-ATC--T----CT--------G---T--CA---A---AGT-------GAGG-GG-G-CTTAA--GCT-AG-T----A-A-CAGGAACAGGGCAATGGGCCTACACAAT--AAG-AGC--GAGAG...ACA---CCAT-A---G 2826
MND-2.CM.98.CM16 G--TAG---------AT-----TAT-A--------A-CTC--AG-GC-G--GGA---G--------A--C---C-A---GAG--GCCT-----G---A-GG-T--A--ATT-ACA-----G-------GT--C-----AG-G--G---GAT...AA---GCCG-----GG 3601
MND-2.GA.x.M14 G--TAGG--------AT-----TAT-A------T-AGTTA--AG-GC-G--GGA------------T------C-G---GG----CCTC-G--G--CA-GG-------A-T-ACA--G--A-------GC-----G--AG-A--G--AGAG...AA---GCC---T--GG 3528
MND-2.x.x.5440 G--TAG---------A------TAT-A--------AGCTA--AG-GC-G--GGA---------------C--CC-G---GA----CCT-----G---A-GG-G--A---TTAACA-----A--G----GT--C-----AG-A--G--AGAC...AAC---CC---C--GG 3161
DRL.x.x.FAO G--TAGG--------A------TAT-A------T-A-CTA--AA-------G-A-A-G-----G--A------C-G---GA----CC-C---A---CA-G-----A--A-T---TA-T--A------T-------G--AG-A-----TGAT...AAC--GCCA--A---- 3167
MON.CM.99.L1 CT----TTT---TC-AGCT--G--A--G-----T--G--------C--G--GGA-TCCACC--G-GA-----C-----CAACG-GCCA----AG-TG--GT--ACCTCA-TA-CAG--AA-------GGC--CAG-T-C-TC-----AAA-......TC-GTAT----G- 3303
GSN.CM.99.CN166 C--T--G--G---C--A-----T-A--------T--G-----CT-----C--T-TTC-G-G--T-GC---------G--GA---GCCGC-CG-G-TG-----TACCTCC-TA--AG--CAG------GGG--CATGT-CAGC-----AGGC......--G-TGT-A---T 3325
GSN.CM.99.CN71 C--T--G------C-AA----GT-A------------------------C--T-CTC-G-G--CAGC--C--C---G--GA---GCCAC-TG-G-T------TACCTCC-TA--AG--CAG------GG---CATGT-CAG---G--CAGC......--G-TG--A-G-T 3307
TAL.CM.00.266 -T----G---------GC----T-A-----------G--A--CT--GC----GA-ACT--C--TACA-----CC-GGA-GG-G-GCC-C-GGAG------C-GACC--ATT--CAG----T------GGC---ATG--AA-A----GCAA-......CGGCTCT-A---- 3566
TAL.CM.01.8023 G--------------AGC----T---------------CA------GC---GGAGACC-----TTCA-----CA-GGA-GG-G--CCA---GA------GC--ACC--ATT--CAG-----------GGC--CATGG-AA-A--G-GAAA-......CGGCTG--A--G- 3064
MUS-1.CM.01.1085 G-----G------C--GC----T----------TCAG-----C--TC--C-GA----C--G--G-CA--C---------GA-C-GCCA---G-G--------TGTCTCA-TA--AG-CTCA--G---GG----A-CT-CACC--GAGCAAG......GGGGTAT-A-GG- 3287
MUS-1.CM.01.CM1239 ------G-----TC-AT-----T-----------CAG--A-----T--GC-GG----C--G--G-CA--C-T---T---GA-C--CC-C-GG-G--T-----TGTCTC-TTA--AG-CTCA------GGG---A-CT-CCTC---A-TAAG......GG--TAT-A---T 3277
MUS-2.CM.01.CM1246 C-GT--GC----CC-AT-------A--------T--G--A--C--G--GC--GAG-CCGG---G-CC------------GA----CC-C--G-CTT---G---GT-TCCTTA---G--CAA------GGG--CACCT--ACC-----CAG-......--C-TG--A-G-- 3385
MUS-2.CM.01.CM2500 T--C--GC-G--TC--T----GT-------------G-----CA-G---C--GAG--CA-A----CA--C-----T---GA----CCA-----TCTG------GT-TCC-TC---G--CAA------GGG--CAC-T-CACC------AAG......--C-TGT-A--G- 3344
SYK.KE.x.KE51 G--------G-----AGC----A----T-----T--------A--C----T-GA-CA-ACA--GTCT------C-G---GA----CCA---GA----C-C--TAGC---TTA--A---CAA--G---GGG--CAT----A-A----G----CAAGAA---CC-----TC- 3458
SYK.KE.x.SYK173 T-------C---T---GC----T-A-A---G--T---C-A--CT----G---GA-CAGGCA--GTCT-----------TAA----CCT---GA----C-C--CACT--A-TA---TCCCAG------GG---CATG---A-G-------A-AAAGGCCC-CCC--A-T-- 3800
GRV.ET.x.GRI_677 G--------G------GC----TATAAGA-C--TCA--G---AG-GC-G---A--CA-G-A---ACA--C--------TCTC-----A---------AC-G-T--A-----A--AG----G-----------C---T-CACC-----AGGG......GC-GTAT-A--GG 3773
SAB.SN.x.SAB1C G--------G-----A------T-A-A------T---C----CT---G-C--AAGCAG--G---CAA-----------TG-TCTTCCT----GG--TA-GG-T-TT--A-T---AG-T---------GG------G--A--C--GCCAGA-...AA-----TA-----GG 3998
TAN.UG.x.TAN1 G--G--GC-G------G----GT-CAG-C----TCA------CT--------GAGCA---G----CT--C---------AGT---TCT--G-G---CACT--TACC----T--ATG-T--G------GG-------T-CA-A--G---GG-......---GTA--A---- 3799
VER.DE.x.AGM3 G-----G--------AGC----TAT----------A------CT-----ACGGA-CAGG-A--GACC--C--CA-A---GG--G-CC-A-C-G-----C-G-G--A--A-TA-AAGG---T-------GT--C---T-CA-G------GG-......C--GTAT-A---G 3322
VER.KE.x.9063 G--T-----G--G--AGC---GTAT-----G----A---A---T-G---AC-GA-CA-G-A---ACT-------CA---GG---GCCTC-T-G-----C-G-C-----ATTA-AAG-T--G-------GT-----GT--A-A--G--AGG-......----TCT-----G 3827
VER.KE.x.AGM155 G--CCC---G-----AGC---GTAC-A--------AG-----C------AC-GAGCA-G-A--TACT-------CA---GA----CC-C-T-GG----C-G-------ATTA--AG-T--G------T----C---T-CA-G--G--AGG-......----TCT-A--GG 3819
VER.KE.x.TYO1_patent G---CCT--G-----AGCT---TAT--------TGC---------T---AC-GA-CAGG-A---ACC-----CA-A---GG--T-CCTA-T-GG----C-G-------ATT--AAGG---A--G----GT--C---T-CA-A-----AGG-......C--GTCT-----G 3824
COL.CM.x.CGU1 T-GT-C---------AGAG--G--ACA---T----A-C----AA-C------GA---T--G--------C---ATA---CATG-G---A-TTGG-T---C--TTTC-G-TTA---A----A------GGC---GC-G-C-GC---A-A-AT......GG--CG--A-G-- 3369
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H1B.FR.83.HXB2 CAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCT...AAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGG 3767
Pol T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__.__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W_
H1A1.UG.85.U455 ------------------AA---TC---T-----------------------------A-TG---------G-GT------------------------------TC---...-------G---A------------------------G---------TG--------- 3213
H1C.ET.86.ETH2220 ----G--G-T-----A--GAG--AC---------------------G--G-------C--T---------G---G--CTG------------------------------...-------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C------ 3159
H1D.CD.84.84ZR085 -------G-----------------------------------------G------------------------G---T------------G------------------...-------G---A----------------------------------T---C------ 3289
H1F1.BE.93.VI850 -------G-------A-G-----TCG--------------------------------A-----A-----G---G-TTT---------------------G----GAT--CCT--G--------A-------TG--A--G--------T--------------T------ 3107
H1G.SE.93.SE6165 -------G-------A--G-G--TC------------------------G--------A-T-------------G-------G--------------------------C...-----------A-------G---A-------------T------------C------ 3164
H1H.CF.90.056 ---------------A------AAC----------------A----------------A-----------G---T-T--------------------------A-T----...-------G---A--T--------A-----------G--C------------------ 3114
H1J.SE.93.SE7887 ----G----------A--G----A-----------------------------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A------...-------G---A----------GA-----------G--------------C--C--- 3081
H1K.CM.96.MP535 ----G--G--------------ATC---------------------G-----------A---------------G--------G-------------------A------...-------G---A-----------A-----------G--------------A------ 2963
O.BE.1987.ANT70 ----G------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------ATTG---...--------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C------ 3822
O.CM.-.BCF06 -------------T--GCAA-AA-CCT-------A-----GA---GG---A-GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--ATTA---...--------G-----AG-TACT-GA-----T--------T------G-G--A------ 3820
O.CM.1991.MVP5180 -------------T--GCAA-A--CCT-------A------A---G------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--ATTA---...-----C-GG-----AG-TACT-GA-----T--------T------G----A------ 3796
O.CM.1996.96CMA102 ----G-----CA-T--GCAA-A--CAT-------A------A---G-------G------T-C-A--G---G-GT--CA---RTCT---A-T-----------ATTA---...-----C--G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C------ 3257
O.CM.1998.98CMABB141 -G--G--------T--GCAA-AA-CCT-------A------A---G-------G----A-T-C-C-----GG-GT-TCA----GCT-----T--C--------ATTG---...--------G-----AG-TACT-GA-----T------G--------G----C------ 3252
O.CM.1998.98CMABB197 ----G------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G-T--A-T-A-C--G--GG-GGGGCA----TCT-----T--C--------ATTG---...--------G-----AG-CACT-GA---GTT---------------G----C------ 3204
O.CM.1998.98CMU2901 -------R---A-T--GCAA-AA-CCT-------A------A---G--T---------A-T---C--G--GG-GG-TCA----GC------T--C--------ATTG---...--------G-----AG-CACT-GA-----T--------------------C-W---- 3260
O.CM.1998.98CMU5337 ----G------A-T---CAA-AAACCT-------A------A---G--T---------A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--C-----G--ATTG---...--------GT----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C------ 3254
O.CM.1999.99CMU4122 -----------A-T--GCAA----CCT-------A------A---G-AT----G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--T-----G--ATTG---...--------G-----A--CACT-G---G--T---------------G-G--C------ 3252
O.FR.1992.VAU ----G--------T--GCAA-AA-CCT-------A------A---G-------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------ATTG--C...--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T------ 3333
O.US.1999.99USTWLA -----------A-T---CA--A--CCT-------A------A---G----C--G----A-T---C--R--GGC-T-TCA----GCT-----T--T-R------ATTA---...--------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G----T------ 3250
O.US.-.I-2478B ----G--------T--GCAA--A-CCT-------A------A---G-------G----A-T-C-C------G-GT-TCA----GCT-----T--C--------ATTG---...--------G-----A--TACT-G------T------G--------G-G--C--C--- 3823
N.CM.1997.YBF106 -------G-------A--Y---ATC---T--T---------A-----G-G---G-T-CA-TG--A-----GG-GG-A--------T--------T---------------...--G------T-A--AG-----------GTG-----G-----------T---C----- 3359
N.CM.2006.06CM-U14842 -------G----------GA-AA-C------T--------AA-------G---G-T--A-TG---------G-GG-A--------T--------T---------------...--G------T-A--AG-------A----TG-----G--------------AC----- 3274
N.CM.2002.DJO0131 ---------------A--G---ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T----------T----...--G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----- 3273
N.CM.2002.02CM-SJGddd ---------------A------ATC------T---------A---G-------GTT--A-TG--A-G----G-GG-A--------T--------T---------------...--G----G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--TC----- 3257
N.CM.2004.04CM-1015-04 -------G-------A-----AATC------T---------A-------G-----T--A-T---A-----GG--G-A--------T--------T---------------...--G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----- 3272
N.CM.2004.04CM-1131-03 -------G-------A------ATC------T---------A----G--G-----T--A-T---A-----G---G-A--------T--------T---------------...--G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T---A----- 3271
N.CM.2006.06CM-U14296 -------G-------A------ATC------T---------A-------G---G-T--A-TG--A------G--T-A--------T---R----T---------------...--G------T-A--AG------------TG-----GG----------T---C-Y--- 3270
H1N.CM.95.YBF30 -------G-------A------ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T--------T---------------...-------G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------C--TC----- 3361
H1P.FR.06.RBF168 ----R--------C--RCAA-A--CCA-T-----C------A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------G-----------ATTA--C...--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G-AT------T----C------ 3228
H1P.CM.06.U14788 ----G--------C--GCAA-A--C-A-------C------A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------ACTA--C...--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C------ 3238
CPZ.CD.90.ANT -------------T--GCCT-CA--AA-T-----------G--T-GG------G-T-GA-T-------------GGATT------T-----T--C------G--GTA--A...------C--T-A------ACT-G------T-----TG-C------T----C------ 3206
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------------C---CA---ATCAA-A--T--A------A-T-G------GG----A-TCA-A--------TG-TGTG-----T-----C--T--------A--A---...-G-----G-T-A--AG-------A----GT-----G---------G-------C--- 3347
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----G--------T--G-----ATC---A--T-----------------G-----T----T---A------G--G--CT------------C--C--------AGTA---...-G---C-GG--A--T--------------------GG-G-----------C------ 3313
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------GC-A-CAA--A-C---A--T---------A-T-GG--GC-TG-T--AA----A---------G-T-----------T--------------A--A--A...-------G---C--TG-T-----A----TG------G-C------G----T--C--- 3309
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---------------A-------TC-A-T--T--------CA---G---------T--A-TG--A-----GG-GG-ACT------T-----T--C--------A------...-----C-G-T-A--AG-G-----A---GT------G--C------------------ 3339
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------------C---CAAG--TC---T--T--C--------------G---G------T-A-------G---G---T------------C-----------A-TA--A...--G----G-T-------T-----A---G--------G-------------T------ 3322
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ---------------A------A-C------TT-A--------------G--G--T--A-T---A--G---G--G--CTG-----T-----C--C--------A--A--C...--G----G------------G--A-----------GG-T-----------T--C--- 3333
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ----G--G-----T--GCAA--ATCA--A--T--------CA---G-------G------T---A------G--G-A--T-----T--------C--------A--A--A...-----C-G-T-A--TG-T--------GGTC--------C------T----A--C--- 3353
CPZ.CM.98.CAM5 ----G--------T--GCA---ATCA--A--T--------CA---G-------G------TG------------G----T-----T--------C--------A--A--A...-----C-G-T-A--TG-T---------GTC--------C------T----A------ 3469
CPZ.GA.88.GAB1 ----G--------C---CAA---TCA--A-----A-----CA-C-GG---C-GG-G--A-----A--------TG-T--T--------------T--------A--A---...-------GGT-A--AG----G--A----GT------G--------G----A--C--- 3828
CPZ.GA.88.GAB2 -------------C---CAA--A-CA--T-CT--------CA---G----C--G-T--A-TG----C----G-TT--C-T-----T---A-CC-T-------CTGT----...--------GT-A--AG-G----G----GT-------G-C-----------T------ 3160
CPZ.US.85.CPZUS -------------C---CAA--ATCA--A--T---------A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------GTA--A...---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A------ 3827
CPZ.TZ.2001.TAN2 ----C----------A-T-ACCA---A-------C-----GA---G-------G---GTTT-A-A---------GG--AT--G-----T-----C-----T-TTGTA--C...------CT-T-A--TG-GTCT--A--G--C---AGCCAG-----------T--C--- 3416
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ----C----------A-T-ACCA---A-------C-----GA---GG------G---GTCT-A-A--G------GG--AT--G-----CA----------T-TTGTA---...------CTGT-A--GG-GTCT-----G--C---AGCCAG-----------T--C--- 3416
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -------G-----T---CAA-A--CCA-T--T--------CA-T-G---G--GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACA------------T--C--------ACTG---...--G--C-GG--A------TGTCG-AGT--C-----CG-T-TT-----T--C------ 3304
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -------G-----T--GCAA-A--CCA-T--T--------CA-C-G---G--GG----A-T-A-A-----GG-CT-ACAG-----------T--C--------ATTG---...--G--C-GG--A------TGTCGAAGT--C-----CG-T-TT-----T--C------ 3303
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -------------T--GCAA----CCA-T--T--------CA-C-G------GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACAG-----------T--C--------ACTG---...-----C-GG--A------TGCCGAAGC--C-----CG-T-TT-----T--C------ 3223
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ----G--------C-AGCAA-A-AC---A-----C-----GA-C-GGATGC--G---GATTG--A--G------TGT-A----GCAG----C--T--------ATTG--C...------G-G-----A---G-G-GA--GGT-------CA-------G-T--T------ 3056
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -------------C-AGCA--A-ACA--A--T--C-----GA-T-G-ATGC-GG---G-TT---T--G-----TTGT-A----GCA-----T--T--------ATTG---...------G--T----TG--G---GA--GGT-------CA-------G-T--T------ 3038
RCM.GA.x.GAB1 ----C--------T-AGCA--AAACA--A-----C-----AA-T-G-ATGC-GG---G-TT---A--------TG-A-A----GC------T--T-------G-CTG--A...-C---C-G------A---G-G-GA--GGT------CTA----C--T-CC-A--C--- 3246
RCM.NG.x.NG411 ----G--G-------A-CAA-A-ACA--A--T--A-----AA-T-G-ATGC-GG---GCTT---A--G------TG--A----GCT--------T---------CT---A...------G-G-----A---G---GA---GT-------CAG------T-G--T--C--- 3261
H2A.DE.x.BEN T------G-------AG--A-AAAA-A----T--C----GG--C-G-TT-C--G--C---T---T--G------GGA-A---GGCAC----C--T------CG--TA--A...------C-C-----AG-GG-G-GA--G--C-----GCAG------GATA-C--C--- 4149
H2B.CI.x.EHO T--------------AGG-T-AAAACA-T-----C----GA----G--T---GG-TC-T-T---C---------GGA-AG---GCAT-G--C--C------G---TA--A...-TG--CC-T--A--AG--G---GA--G--------TCAG-----------T--C--- 4120
H2G.CI.92.ABT96 T---T----------AG--A-AAAA-A----T--A----GA----G-TT---GG-TC-T-TG--C-----R---GGA-AG---GCAC----------------ATTA--C...TTC---C-T-----AG--G---G---C--C------CA------------C------ 3476
H2U.FR.96.12034 T--------T---C-AGG-A-A-AA-A-T--T--A----GA--TCGC-TGC--G--C-T-TG--A--G--G---GGA-A----GC------------------A-T---A...-TG--CC-T-----AG--G---GA--GGTC------CA---------T--C------ 3631
SMM.SL.92.SL92B T---G--G-T-----A---A-AAAA-A-A--T--A----GAA---GGTT-C-GG-TA-T-T---T-----G---GGA-A------TC----G--------------A--A...TTT---C-C--T--AG--G---G---GGTT-----TCA------------T------ 3497
MAC.US.x.239 T--------T-----AG--A-A-AA-A-A--T--C----GA--G-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--AG-TG-G-----TGT-------CAG-----------C------ 4066
Pol K__V__G__K__F__A__K__I__K__N__T__H__T__N__G__V__R__L__L__A__H__V__I__Q__K__I__G__K__E__A__I__V__I__W__G__Q__V__.__P__K__F__H__L__P__V__E__K__D__V__W__E__Q__W__W__T__D__Y_
STM.US.x.STM T---C--G-T-----A---A-AAAACA-A--T--A----GA--T-G-TT---GG--C-T-TGA-T--G--G---GGG-A----GCA-----G--C------C---TC--A...-----CC-CT----AG--G-G-GA--GGTC------CA-------G----T------ 3713
MNE.US.x.MNE027 T--------T-----AG--A-AAAA-A-A--T--C----GA--T-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--AG-CG-G-----TGT-------CAG-----------C------ 3534
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ----C----------AGGCA-AA--G--A--TTTC------T-TC-T--GA--G--A-ATTGA--ATG--GG--GGA----------------C------G-G-TTA--C...-C-----GGT-A--TG-C--G---C-GGAC-----TGG-------CAT---C----- 3754
DEB.CM.99.CM5 ----G----TCT---AGGAC-A---AA-T--TTA------CT-TC-T---C--G-TA-----A--T-T------GG------G--T-----CTAT--------AGT---C...-------GGT----AG--GT-------GA------T-AC------CATA-CC-C--- 3567
DEN.CD.x.CD1 ----C-----CCAT-AGGAC-AA--AAG---TTA---CCCATATC--------G-CA-A-TGA--GC-------GGA-G----GC-T-------C-----C-GACT----...-CT--C-G---C--AG--AGC----T-GAT-----TG--------T----A------ 3657
LST.CD.88.447 ------GG---CA----CAA-AATCA--T-----A---CCCC--C--A----GG----------A---------GGA-A---G--T-----C--T-----TC-TGTG--C...--GA--C-GG-A--GG--AC--GA---GTG-----TCA--------GT--TC----- 3038
LST.CD.88.485 ------GG---CA---GCAA-AA-CA--T-----A---CCCC--C--A-G--GG----------A---------GGA-A---G--T-----C--T-----TC-TGTG---...--GA-CC-GG-A--AG--AC--GA---GTG-----TCA--------GT--TC----- 3038
LST.CD.88.524 ------G----CA----CAA-A-A----T----TG---CCCC-TC-G------G----A--T--A--G------GGA-A------------C--T-----TTTTGTA--A...--GA-AC--G-A--TG-CACT-GA-------------AT-------T-A-C-T---- 3035
LST.KE.x.lho7 -T--G-GG---CA----CA--A--CA--A-----A---CCCC--C-GA-----GT---A--TA-T--G--G---GGA-A------------C--C-----CTTTGTG--A...---A--C--G-C--AG-GACT-GA---GTC-----GCAC-------GC--CC-C--- 4122
SUN.GA.98.L14 T-----G----CA--AG-GAG---CA--A--TGAG---CC-TGTC----G---G---CT--CC-A-----G---GGA-G------------T---------TTTGTG--A...--GA-AC-GG-A----------GA--G-T----AGTCAG------G----C--C--- 4124
MND-1.GA.x.MNDGB1 ----G-------GG-A-CA--AAACA--A--T-G------CC-C-TGA----GG---GT--TAC---G--GG--GGA-G------T--------C-----TTTTGTA--A...---A-GC-GA-A----CTAC--G---G-T-------GAT------CAT--------- 3454
OLC.CI.97.97CI12 ------GG-T-CA---G-A--T-AC---T--T--A---A-GT-T-G---GA-G----GA--CA-AG----G---GGA-A------T-----G--T---------TTA--G...-TT---C-GG-A--T-CTAC--GAA--GAT------G-----GCATTT--TG----- 3635
WRC.CI.97.97CI14 T---C-------GG---CAA--ACA-A-T--T-G------GT---G-TC-A-GG-TC-T--CA----G--G---GGG--------T--------C-------G-GTA--C...-----C-G-A-A------G-------T-T------TT-T------T----C------ 4064
WRC.CI.98.98CI04 T---G-------GG--GCAA--ACA-A-A-----C-----GC-T-G-AGC--GG-TC-T--CA----G------GGG--------T--------C---------GTA--C...--------GA-A------G-------T-TC-----CT--------T----TC-C--- 4079
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T--------T-A-------C---CA-A-T--T--A-----GC---G-AC----G-TC-TTGTA-A--G------GGA-----GGCT--------T-----G--ACT---A...-------G-A-C--AG--G-------T-T------C-TG------T----A--C--- 2993
MND-2.CM.98.CM16 T---G--------C----CA-A-AA---T--T--A-----GC-T-G-GTGC-TG---GACT---A--G--G--TG-A-A----GCTT----G--C--------ACTC---...--G---T-T-----A---G---GA---GTC-----CCAG------C----A------ 3768
MND-2.GA.x.M14 T---G--G-----T--G-CA-AACA---------A-----GT---GGGTGC-TG---GATT---A---------G---A---GT-------G--T------G-ATTG--A...-----CT-T--C---C-GG-G-G----GT------TCAG------CAT--T------ 3695
MND-2.x.x.5440 T------G-----C--G-CA-A-AA---------A-----AT-G-GGGT-C-TG---G-TTG--A-----GG--G-T-AG--GT-TC-------C---------CTA--G...-----CT-T--C--GT--G-G-G---GGT------CCA-------CAT--C------ 3328
DRL.x.x.FAO -------------T-AGG-A-A-AA-AGT-----C------A-G-G-ATG---G---GACT---A-----G---G-A-A---GGCAC-G-----C-------G-TTG--C...-TT--CT-CT-A--AG--G---G----GTT------CA-------CAG-----C--- 3334
MON.CM.99.L1 ---------T---C-A---T--AA--A-----T-C---ACCTATC-G--G---G----T--GC-AGCC---T-GGGA-A---GGC------C-C-------CGACT---C...-TT---CGC--A--AG-GGTG--A--GCA------CG--------G----TA----- 3470
GSN.CM.99.CN166 ---CC----TC----AG-CC--AAA---A----TA--CTCCTATC-G-----TG----T--TT--ACC---G--GGT-GG--G--TCAG--T-CC---------GTA--AGAC-------GGA-C--AG--GTC------CA------TG---------TGA-T------ 3495
GSN.CM.99.CN71 ----C----T-----A--CC--AAC---A--T-TA--CTC-TATC-G-----GG----T--TA--ACC---G--GGT-GG-----TCAG--T-CT--------AGTA---GAC-----C-GGA-C--AG--GTC-----GCA------T--G-------TGA-C------ 3477
TAL.CM.00.266 ----C--G-T---C-A-CA---AACA--A----G---CCCCTATC----G----T--GA--TA----G------GG--AG--GTC------CT-T-----GC--GTA--A...GT---C-GGA-C--AG-GGTC-----GGA-------CAG-----------AC-C--- 3733
TAL.CM.01.8023 ----G--G-T-----AGCA---AACA--A----G---CCCCTATC-----C--GTG-GA--CA-----------GGA-A---GGC------CT-T------C--GTG--C...-T-----GGG-A--AG-GGTC-----GGAG-----GCA-------T----------- 3231
MUS-1.CM.01.1085 ---------T---C-A-G-A---TCA-TA---------AGCTATC-G-----GG----C---A--GCC------GGA-G-------C----C--T-----G---C-C---GAC--GG-C-G-A-C--AG-GATC--A---CAG-----CCAG-------T--CAC-C--- 3457
MUS-1.CM.01.CM1239 -T-------T---C-A-G-C--ATCA-T---T--C--CAG-TATC-G--G---T-T--T--CA-AGCC-G----GGA-GG---TCAT----C--T-----G---C-C--CGAA--GG-C-GGA-T--AG-GATC-----GCAG-----TCA------------AC----- 3447
MUS-2.CM.01.CM1246 -------G-T---C-AG--C--AACA-----T-G---CCCCTACC----GC-GG----A--CC-ATCT-G-GCT-GT-AG--GGC-C----CTGT-----G-----C--AGAC----GC-GGA-A--GG--GTC------CAG-----C-AT------G----C-CA--- 3555
MUS-2.CM.01.CM2500 ---------T---C-A-G-T--AACA-----T-TC---AC-TACC-G---C--G--------T-AGC---GGCTG-A-G----TC-T----CTGT-----------C---GAC----G--G-A-A--GG-GGTC-----GCAG-----CCAC------G----A-CA--- 3514
SYK.KE.x.KE51 --------ACA-G--A-GCATAT-CGA----TCAC------TACC-GGC---GG-TC--CTGA--A-T------GGA-T-C--GC-C--TGG--T--------A-TC---...G----CC-C--C--AG--A---G----GA--------A------------TC-C--- 3625
SYK.KE.x.SYK173 -------GACA----A--CCTTT-CA--A--T-G------CTATC--TCTC-TG-TC-ATTGT-AA-T------GGG-TCC--TCAC--TGGTAT---------GTA--A...-C---CC-T--C--AG--A---GA--GGA--------A------------C------ 3967
GRV.ET.x.GRI_677 TG----G------C-AGCAA--A-AAA-T--T---------C---GGACTC--G--C-CCTT--C--------CTGT-AG---GCAC-TACC--T-------GACT---A...CG-G-AC----C--AG--G-C---A----------T-TG------CAG--C------ 3940
SAB.SN.x.SAB1C TT--C----------A---C-AAACA--A-----C-----AT---G-ATG---G---GCCT---A--G--G---GGA-AG-----------C--C------C---TA---...-TTA-GG-------AG--G---GA--GCTC------CA-------T-T--C------ 4165
TAN.UG.x.TAN1 -----------A---AG-GC-AAAA-A-T--T--A-----GT-T-G-GT---GG---GAATG--C----GGG-GTG--AG---GCG--CACCT-T--------ATTA--C...-TCA-GG--G-A--AG--G---GA---GT-------CA--------GT--C------ 3966
VER.DE.x.AGM3 T---T-----CA---AGCA--AAAACA-T--T--C-----GT-CCGTGT---GG---GATT---A------C-TTGT-A----TCTT----T---------G--TTG--A...GTCC--G----C--A---G-G-G----GT-------CA-------G-T--T--C--- 3489
VER.KE.x.9063 T------G-------A-CAA-A-AACA----T--A-----AC-TCGCAC---GG-C-GCCT---A--------CTGT-A---GGCAC-G--C--T------G-ACTA--A...-TT---G----C--AG--G---G----GT-------CA-------G----C--C--- 3994
VER.KE.x.AGM155 T---G--G-TC--C-A-CA--AA-C-A-T-----C-----GT-GCGTGT-C--G---GA-T---A--G------GGG-A---GGC-C-------T------C-ATTA--C...-CT---G----C--AG-GG-G-G---C---------CA-------G----C------ 3986
VER.KE.x.TYO1_patent T---------CA-C-AGCAA-A-AACA----T--A-----AC-TCGCAC----G-T-GTTT------G--G--TTG--A----GCTC----T--T-----G-TATTA--A...GTTC-AG----C--G---G---GA--GGT-------CA-------G-G--T--C--- 3991
COL.CM.x.CGU1 G-------C--AAC-C-GGC-AAAA-CAG---TT----AG-A-GC-GG-G---G-TTCA-TTA-A-----G---GGT-GG---GC------C-CC---------GTG--C...---A-G---G-C--AGC-A-G-GA--GGAT------CAG-------GT--C------ 3536
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
H1B.FR.83.HXB2 CAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAG 3937
Pol _Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R
H1A1.UG.85.U455 --G--T--------------A-----------C------------C----A--------------------------C-------C---------G--A-----------------------T-----A-----GC-------------G-----C---G-C-------- 3383
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------A------------------------C----A---------------C------------------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G---------- 3329
H1D.CD.84.84ZR085 --------------------------A-----C-----------T-----A-----------------------G---------A-------------T-----------------------T-AA---------------------------------G-C-------- 3459
H1F1.BE.93.VI850 --------------------A-----------C--------C--TC--------C----------------A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-----C---AA----------------------G---A-----A 3277
H1G.SE.93.SE6165 --G-----------------------------C-----------TC----A--G--------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---------------G-C-A-----A 3334
H1H.CF.90.056 --------A-----------A--------------C-------ATC----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------A 3284
H1J.SE.93.SE7887 --G-----------------------------C--------C--TC----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A------ 3251
H1K.CM.96.MP535 --------------C-----A-----------C-----T------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C-------- 3133
O.BE.1987.ANT70 -----------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A 3992
O.CM.-.BCF06 --------------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G--------T-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A 3990
O.CM.1991.MVP5180 --G-----------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A 3966
O.CM.1996.96CMA102 -----------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G--------T--T-----------A--------T--A-----A--GC----------------------AG-GCA---G-A 3427
O.CM.1998.98CMABB141 -----------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T--A--T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A 3422
O.CM.1998.98CMABB197 -----------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G------C------AT-----------A-----C--T--A--C--A----C------G--------------AG-ACAG--G-A 3374
O.CM.1998.98CMU2901 -----------------A--A-----A--C----G---A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--CA---------------AT-----------A--------T--AA-T--W---C----G--G--------------AG-ACA---G-A 3430
O.CM.1998.98CMU5337 -----------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A---A-C--------------------A--T-----T--TA-G--G--------T-AT-----------A----------AAA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A 3424
O.CM.1999.99CMU4122 -----------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C-------------GA-----A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A 3422
O.FR.1992.VAU --------------------A-----A-----C-GC--A-----A--GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A 3503
O.US.1999.99USTWLA --------------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C-----------T--A-----A-CT--------T-----G----------AT-----------A--------T--A--T--A--------G--G--------------AG-ACA-----A 3420
O.US.-.I-2478B -----------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A 3993
N.CM.1997.YBF106 -----A--T-----------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----------------T-T---G--AG---------- 3529
N.CM.2006.06CM-U14842 -----A-GT-----------T-----A-----C--C--T--C--TC-T--A-----------T--------A-C---G--A--CTGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-G---G-----------C-T---G--AG---A------ 3444
N.CM.2002.DJO0131 -----A--------------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A 3443
N.CM.2002.02CM-SJGddd -----A--T-----------------A--C--C-GC---------C-T--A-----------T--------A-C------A--CAGT--G-T------A-A------------A--------T--A--C--A-----G-----------T-T---G--AG---A------ 3427
N.CM.2004.04CM-1015-04 -----A--T--------A--------A--C-----C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------- 3442
N.CM.2004.04CM-1131-03 -----A--T-----------------A--C--C--C---------CCT--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------- 3441
N.CM.2006.06CM-U14296 -----A--T-----------A-----A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-CT--G--A--CAGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------- 3440
H1N.CM.95.YBF30 -----A--T-----------------A-----C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T-----A--A-----G-----------T-T---G--AG----G----- 3531
H1P.FR.06.RBF168 --------------A-----A-----A-------G---A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------T-----T--------A--AG----G--T-- 3398
H1P.CM.06.U14788 --------------A-----------A-------GC--A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T-- 3408
CPZ.CD.90.ANT --G-----------A--A--A-----------------A--C--A---A-T-G-C-C-----TA-TC--TT-GC---C--T--TCC--AG--T--------T-----T--------------T--AA-CT--C----G--G--G-----C-----G--AG-C-------- 3376
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --G-----------C--C-----------CA----C-----C--A-----A-----------TAGT-------C---C--T---CC-ACG-----C--A-A------------A-----A--T-----A--A--GAA---------------CA-A--AG-C-AG----A 3517
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----A--A-----C-----A-------A------C--------------A---C-T--------A------C----C------CC------------A--T-----------------------A--A--C--------G--------------A--AG-C-A------ 3483
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G--T--------------------A--CA-A--C-----A---C----A--G-------------------C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG------------C-----G--A--C--G--G-- 3479
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --G--A--T-----------T-----------C--C--------AC----A-----------T----------C------A--TAGC--G----------AT-----------A--------T-----A-----------G----------T---G--AG----G--T-- 3509
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------T-----C-----A-----A-A-------------T--CAT--C--G--T--------A------C-------T---CC---G--------A--T-----------------------A--A-----G--------------------A--AG----G--G-A 3492
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -----A--T-----C-----A-----A-A------C---------C-G--A--GC-G--------------A-C------------G--G-----------T-----------------A--T--A--A--C-----------------------A---G-------G-- 3503
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --------------C--A--C-----------A------------C-G--A--------------R-----A-C----------CC---G--------A--------------------C-----A--C--A--GAA------------T-----C--GG-------T-- 3523
CPZ.CM.98.CAM5 --------------A--A--C-----A-----A------------C-T--A--------------A--G--ACC----------CC---G--G-----A--------------------------A--A--A--GAA------------T--CA----AG----G--C-- 3639
CPZ.GA.88.GAB1 --G--A--------C-----A-----A---A-C--------A--------C------------AGT-------C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G--------------A--AG-C-A---G-A 3998
CPZ.GA.88.GAB2 --------------C-----A-----A--C--C-GA-----A---C-T--A--G--------T--A--G--A--------T---CA--------------AT-----T-----------C--T--------A-G-AG--------------------T-----AT----A 3330
CPZ.US.85.CPZUS --G--------------A--T-----A-----C------------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T-- 3997
CPZ.TZ.2001.TAN2 --G-T---A---G-A-----------A--CA----C-----A--A---A-T-GG---------A-CC-GCTA-CT--C-----TCC--A---------T--T-----------------A--------A-GC---AAG----G------G-----A--AG-C--G--T-- 3586
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --G-T---A---G-A-----------A---A----C-----A--T---A-C-G----------A-TC-GTT--CT--T-----TCC--A---------T--T-----------------A-----A--A-GC---AAG----G------G-----G--AG----G--T-- 3586
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --G--TT-------C-----------A---A---G---A------C-CA-C--GC-C-----T--A--G--A--G---------CC---------------T-----------A--------T--A--A-G----CA------------------A--AG---AG--T-- 3474
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --G--TT-T-----------------A-------G---A--C---C-CA-T--GC-C-----T--A--G--A------------CC---------------T-----C-----A--------T--A--A-GC---CA---------------C--A--AG----G--T-- 3473
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --G--GT-------------------A---A---G---A--C--TC-CA-T--GC-C-----T--A--G--A------------AC---------------T-----------A--------T--A--A-GC---CA------------------A--AG----G--T-- 3393
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 --G-TAT-A-----------------A--C--G-GC--G--C--A---A-T-GG--------TA-TC-G-TA-----T------CC---G-A----GT--AT--------C--------------AA-T-GC---CAG--------------CA----AG-C-------- 3226
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ----T-T-A--------A--A-----A-----G-GC--G--G--T---A-T-GGC-G-----TA-CC---TA--G--T------CC-----AG--GGTG-AT-----G-----------A-----AA-T-G---------------------CA-A--AG---------A 3208
RCM.GA.x.GAB1 --G-TT--------A--A--T-----A-------GC--A--A--TC-TA-T-G-C-CG-----A-CC---TT--G--T------CC-----AG---GT--A------G-----------------AA-T-G----A-------G--G-----------A----------A 3416
RCM.NG.x.NG411 --G-TTT-------------A-----A-------G---T--A--AC--A-A-GGC--------A-TC---TA--G--T--T---CC-----A----GT--AT-----------------A--T---A-T-G---G--G-----G-----------A--AG----G----A 3431
H2A.DE.x.BEN ----TG--A-----C--A--------C-----ATC------A--AC-G--C-GG---ACA-TTA-CC---TAGG---T--T---CC---C-----G--------CAC------AT--TGC--T--AC--T-A---GAG-----------------A--AG---------A 4319
H2B.CI.x.EHO ----TA--------C--A--A-----T-----CTCA-----A--A---A-A-GG---GCC--TA-CC-G-TC-----C---C---A-----T------T-A---CAC------AT-CTG-----AA-CCT-A---GA---G--------------C--AG-C--G----A 4290
H2G.CI.92.ABT96 ----TA--T-----C--A--T-----C-----GTC---A--G-ATC----A-GG---GTC---A-CC---TC--------TC---AGCAGA----G----AT---AC---C---T-CTGC--T-AAACCT-C--GGAR-----------C--C--C--AG-C-------A 3646
H2U.FR.96.12034 --G-T-------G-C-TA--C-----T-----ATCC--A--A---C-G----G-C-GGCA--TA-TC---TA--------AT--C--...-A---G--A-AT---AC------CT-TTG--------CTT-A---CAG--G--------C-----G--AG---------A 3798
SMM.SL.92.SL92B -----T--T--------A--------C--CA-CTCC--A--A--G---A-C-GG---GT--TTA-T----TA-----T--A----A-AAG-AG---GTA-AT--CA-T-----CT-CTGC--T--AA-C-G----GA---G--------------C--AG-C--G----A 3667

Pol RT end Pol p15 RNAse H start
MAC.US.x.239 --G-TA--------A--G--A-----T---A-CTCA--A--A--GC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG----A--------AT---AC------AT--TG---T-AAC--T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A 4236
Pol _W__Q__V__T__W__I__P__E__W__D__F__I__S__T__P__P__L__V__R__L__V__F__N__L__V__K__D__P__I__E__G__E__E__T__Y__Y__T__D__G__S__C__N__K__Q__S__K__E__G__K__A__G__Y__I__T__D__R__G
STM.US.x.STM --G-TA--A-----A--A--A-----T-----ATCC--A-----T-----A-G----GTC-TTA-T----TA---------T-G-A----A-------A--T-----G-----CT--TG-------C-AT-----GA---G--------C--CA-A---G---------A 3883
MNE.US.x.MNE027 --G-TA--------A--A--A-----T---A-CTCA--G--G--AC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG----A--------AT------------T--TG---T-AAC--T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A 3704
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 --------T-----C--A--A------GCG--AC-C--T------C----C-G---------TTCC--G-TTTC------T---AA--A------T--A-AT-----G-----A-----------A--AT-C--GGA---G--------G--CA--T-AG-G-------A 3924
DEB.CM.99.CM5 --G-----T-----C-----C------GCG--GC-------A-AAC----C-GGC-------TG--C-T-TATC---G--A---CC--AT--T--C----AT-----------A--------T-----AT-A---A-G-----------C--CA-AT-AG-AT-G----A 3737
DEN.CD.x.CD1 ----TT-AT-----A-----C-----AA-G--ATCA--T--A---C-TC-A-G-AAT-TT--TA-T--G-TATC---G-------ACAA---GCCC----AT---AC------A-----A--T--AC--------CA-----G------------GG-C-CC-AT--C-A 3827
LST.CD.88.447 --G-T---------A-----A-T---A---A-CTCA-----A-AG----AAC-GGA------TAGC-----AGC------T----A---G-T---T----AT-----------A--T--AG-A-AA-TAGGG---AC------G-----T-----C--AC-ATC-----A 3208
LST.CD.88.485 --G-T---------A-----A-T-------A-CTCA-----A-AG----AAC-GGA------TAGC-----AGC-----------A---G-T---T----AT-----------A--T--AG-A-AA-TAGGG---AC------------T-----C--AC-ATC-----A 3208
LST.CD.88.524 ----TA--T-----A--A--C-TA--A--CA-CTCC--A----AA----AAC-GGA------TAGC--G--AGC-----------A---TA----T----A------G-----A--T--AG-A--A-TAGG----AC------------G---A-A---C-ATC-----A 3205
LST.KE.x.lho7 --G-TT--A--------A--C-TA--A--CA--TC------G-AA----AAC--GAG------ATT-GG---GC----------A----G-T---C----A------------A-----AG-A-A--TAGGA---AC----------------A-A--AC-ATC---G-A 4292
SUN.GA.98.L14 --GTGT--A-----C-------TA--A-----C-GC--T---AAG--G-A-C--GAG-----TACTC---CC-C------AG-GCC----...--C----A------G-----A------G-A-A-CTAGAA--GAG---G------------A-A--CC-GG------- 4291
MND-1.GA.x.MNDGB1 --GTGT--A-----A--A--AGTA--A---A-C-GC--A---ATG----AA-GGGA------TAGC--GTCCCC------TC---AG--G-T------A-AT-----T-----A--------------C-G----A-G---------------A----AG-------TTT 3624
OLC.CI.97.97CI12 ----TACAT-----A--A--CATA--------ATC--ATT--GAAAATCAA-GGAC--TC-GGG------T-CC--C------G...-AG-T---------------G-----A---TA---T---A-A-GC--GGA------G-----------C-G-TCAG-G----A 3802
WRC.CI.97.97CI14 ----TGT-A-----C--A--CACA--ACA---GTC---G---TT-C-T-CT-GGGA------TA------T-CT------TC--CC--A--T------T-AT---A-------AT-T--A-----A--C-G----GA---G------------...TGG-CC-A-TC--A 4231
WRC.CI.98.98CI04 --G-T-T-A--------A--TACA--ACA---ATCA------TA---G-CA-GGGA-------A-AA---TACTG--G--T-------AG-TG-----A-AT--CA-------AT-T--A--T--A--C-G---GGA---G--------C-TC...TGG-CA-ACTCT-A 4246
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --G-----A-----C--A---GTA--ACA---GTC---T---TTTC--AAA-GGGA-------ACA----TATC------T----A---G-T----GAAA-G---A--------T-T-----T-AA----GC---GA---G------------...TGG-C--AGACT-- 3160
MND-2.CM.98.CM16 --------A--------C--A-----A-----ATCC--T--A-A-C-TA-CGGG--G-----TA-CC-GTT--G------TG-GCC-----A---TGTG-AT-----G-----A-----------AA-CT-C---GA---G--------------A--AGC----AAT-A 3938
MND-2.GA.x.M14 --G--A--A-----C--A--A-----A--CA-CTCA--A--A--AC--A-A-GG--G-----TA-CC-GTTA--------A---CC---G-AG--TGT--AT-----G-----------A--T--AA-CT----GGA---G-----------CTA---AGC---G----A 3865
MND-2.x.x.5440 ----TA--A-----C--A--------C--CA--TCA--A--A--A---A-A-GG---------A-CC-GCTA-----C--A---CC---G-A---TGTA-AT-----------------A-----AA-CT-C--GGA---C--G-----C---TA---CTC------T-A 3498
DRL.x.x.FAO --G-TA--A-----C-----T-----A---A-ATCA--A--C-ATC-CA-C--G--------TA-C--GCT--GT--C--A---CC---G-A----GTT-AT-----G-----A-----------A-TT-G----GA---------T--C--------CTCC--G----A 3504
MON.CM.99.L1 ---AT--AT---G-A--A--CATA---GCG--GT--T----A-A-C-GC-C-G-CAG-----TACTC-G-TAC----C-------A---G--TCC---A-A---C--G--------C--C--T---ACAT-A--GGA---G--------T-----A--C--CTTT--GGC 3640
GSN.CM.99.CN166 --G--A--A-----A--CACCATA--AGCAA-AC-C--A--A-A-C--C---G-CA-------ACCC---TCTCG------C---A--AT----TT--T-AT-----------A-----A--T---ACCT-C---C----------T--T-----G--C----C-----A 3665
GSN.CM.99.CN71 --G--A--A--------CACCATA--AGCA--AC-C--A--A-AT--GT---G-CAG------ACCC---TCTCG------C---A-AAT----TC----AT--------C--------A--T---ACCT----------------T--C-----G--C----C-----A 3647
TAL.CM.00.266 ---TG-T-A-----A--CACCATC-T-CCCA--C-C--A--A--A-----T-GGC-------TA-CC---T-C-G--G-------A---------C--G-AT--C-----C--T-----CC--C-A---T-A---GA---C--G--------C--G---GCA-C-----A 3903
TAL.CM.01.8023 ---TG-T-A---C-G--CACCATT-TCCCCA-AC----------------C-GGC-------TA-CC---TATC---G-------A------------A-A------G-----T--T--CC----A--AT-A--GGA---C--------C-----G--C-CGTC-----A 3401
MUS-1.CM.01.1085 --G-T-T-G-----A---ACCATA--AGCA--GC-----A-C-A-C-GT-A---CAG----T-ACA--G-TACC------AT--AA--A---TCCC--A-AT-----G-----A-----A--T----TAT-C-----G--------------C--C--A--C-C---G-A 3627
MUS-1.CM.01.CM1239 --G-TAT-A-----A-----CATA---GCA--AC-----A-C-A-C-GC--CG-CAG----T-ACA--G-T-CC---G--AT-GTC--A---TCCC--A-AT-----------A-----AC-T-AA-TAT----G-----G--G-----------------C-C-----A 3617
MUS-2.CM.01.CM1246 ---A-A--T--------C--CATA--AGCA--AC-C-----ATA-C-TC---G-CAG----TTACC--G-TCCC---G-------A-AC----CCC----A------G-----A-----A--T---A-CT-----C------G---T--------A--CG----G---CA 3725
MUS-2.CM.01.CM2500 --GA-T--A---G----A---ATA---GCG--GC-C--A----A-C-GT---G-CA-----T-ACTC-G-T-CC---G--TC---AG-CG---CCC----AT-----T--------C-----T--AA-CT-C--------T-GG-----G-----C--AG--------CA 3684
SYK.KE.x.KE51 -----A--A---T-G--A--AGTAA-A-G---GC-C-----CATA-----T-G--GG-AT---A-T--G-TTTC---G--AG--...-A---------A--T-----C--------C-----T---A-T-GC---GA----C-------T--CA-A--AG----G--T-A 3792
SYK.KE.x.SYK173 --------A---G-A--A--AGTCA-A--CA-A-G------G--A--G--T-GG-GG-AC--TA-C--G-TACC----------CC--A-----T---------C--------A--------T--A--C-GC--GAC------T-----------AG-A-G-GAT--G-C 4137
GRV.ET.x.GRI_677 ----TAT-------A--A--A-------------GC--A--A-T-C----A---C-G-----TTCC----TA--------A--CAA-----A---TGTT-AT-----G-----------ATC--AA-T---C--------T--G---------C-GT-AG-G-------A 4110
SAB.SN.x.SAB1C --G-T---------C--G--A-----AA-G--C-G---T----AA--GA-T-G---G------A-A----TA-----T-----CCC-----A--C-GT--AT--------------------T--AA-TT-C---GA---------------CT-A--AG-------GGA 4335
TAN.UG.x.TAN1 ----T---A---C-A--A---ATA--A--CA-CTCC--A--G------A-C-----------TA-C--G-TA-----T------CC-AA----A-GGTG-AT---TGC---------TGC--T--AA-TT-C-----------G-----C-TCC-A-----C-C----GA 4136
VER.DE.x.AGM3 --G-TA-GT--------A--C-----A-----C-G------A---C----A-----------TACCC-GACA------------CC-AAG-A---TGT--A------G-----A--TTG---T--AA-TT-A-GGGA----------------A-C--AC-ATAT--G-A 3659
VER.KE.x.9063 ----TG-G------------A-----A-----G-G-GTA--A--TC----------G------ACTC-GACC--G-----T---CC-----AG--TGTA-AT--------------CTG---T--AA-CT-A---GA---------------CA----AC-ATAT----A 4164
VER.KE.x.AGM155 ----T--GT-----A--C--A-----C-----C-G-GTT--G--------A-CT--G-----TACAC-GACT--G--------CCCG----AG--TGT--A------------A--CTG---T--AC--T-G---GAG-----------C--CA-A--CC-ACA---C-A 4156
VER.KE.x.TYO1_patent --G-TA-G---------C--A-----T-----C-GC-----A--T--GC-C---C--------ACA---ACA------------CCCAAG-AG--CGTT-A------------A---TGC-----AA-TT-A---GA---------------CA-CT-AC-ATAC----A 4161
COL.CM.x.CGU1 ---AGTG-T-----C--A---ATA--------CTCAT--T--TATG----A------GTA-GGA-C--G-TTTT---G--TC-GAAG-AG---CC---T-AT-GGAC------A-G-TGCTC----A-ATTAGG-GCG-----G-------GGA-A-A-TCA-A----GA 3706
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H1B.FR.83.HXB2 ACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATC 4107
Pol __Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__
H1A1.UG.85.U455 ------G-----TT----------G-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----------------G-----------G--------G-----------CAGG-----------AA--------- 3553
H1C.ET.86.ETH2220 G--G---A----TT-T--------A--------------------A--------G--CC-G-----G--A--------A----C---------------------------G-----------G-----C-TG------------A-G------------A--------- 3499
H1D.CD.84.84ZR085 ---G---------C--T-T---------------------------------------A----------------------------------------------T------------C--------------------------A-G-----------A-------G-- 3629
H1F1.BE.93.VI850 -------------T-------G--G--C------------G--------------------T----------------A----C------G-----------------------------------------G--G---------A-G-----------AA--------- 3447
H1G.SE.93.SE6165 G------A--A-T-----------A--------C--A---G----A-----G------C-G-----------A--C--AA---C------------------G--------G------C--------------------------AGG------G----A---------- 3504
H1H.CF.90.056 G------------T-------G--A--------------------A--------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---- 3454
H1J.SE.93.SE7887 ---G-----A--T--------------------------------AC----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------- 3421
H1K.CM.96.MP535 ------G------T--A-------A--------------AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T---- 3303
O.BE.1987.ANT70 ---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A--AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G- 4162
O.CM.-.BCF06 ---------AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A---G----AC--ATG--TG-ACTAA----C-----------CAA-GAG-C------------------T----------T---G--T-----ATCC--C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G- 4160
O.CM.1991.MVP5180 ---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G- 4136
O.CM.1996.96CMA102 ---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T----------------------T---G--C------TCCT-C-----TACA--G---------CC-A----TC-A- 3597
O.CM.1998.98CMABB141 ---G---A-AA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAA-GA-A-GA----T-----------T--------------G--C-----CTC-T-------TACA--G--------CCCTA----TC-A- 3592
O.CM.1998.98CMABB197 ---G-G-A-AA-A-AAT--GAA--G--C--C-----A---G-A------ATG-----A-TAT----C--A--------CAAGGA-C-------------------T--------------G--C-----CTCCT-C-----TACA--G-----T--CCCTA-----C-G- 3544
O.CM.1998.98CMU2901 ---G---A-A--A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----R---ATG--G--ACTAT----CC-A-----Y--CAARGA-AC------T-----------T--------------G--T-----CTCCT-C-----TACR--G-----T--CCCA-----TC-G- 3600
O.CM.1998.98CMU5337 ---G---A-AA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TAT----CC-A--------CAA-GARR-------T-----------T--------------G--C------TCCT-------TACA-----------CCCTA----TC-G- 3594
O.CM.1999.99CMU4122 ---------GA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG-----A-TRT----C--AA-------CAAGGA-AC------------------T-------T------G--C------TCCT-C-----TACG--G-----T--CCCTA----TC-G- 3592
O.FR.1992.VAU ---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G- 3673
O.US.1999.99USTWLA ---G--GA-AA-ACAAT--GAG--A--T--C-----A---G----A---ATG---R-A-TGT----C--A-----C--TAA-GAGAG------------------T----------T---R--C-----ATCCT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-A- 3590
O.US.-.I-2478B ---G---A-AA-A-AAT--GAA--G--C--C--C--A---G----A---ATG---G-ACTA-----C--A--------CAA-GA-A-G-----T-----------T---------A----G--C-----CTC-T-C-----TACA--G--------CCCTA----GC-A- 4163
N.CM.1997.YBF106 ---G-----G---T-TA-TGAGA----C--C-----A---G-------------T--CCT-T-G--C--A--A--G--A---CAG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-------------C--G--GGGC- 3699
N.CM.2006.06CM-U14842 ---G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A-----A---CAG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-T---------A-------------A--G--G-GC- 3614
N.CM.2002.DJO0131 ---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A-----------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC- 3613
N.CM.2002.02CM-SJGddd ---G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A---G----A--------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------T--T-----T--G-----TA-G-----A--A--CT-----------A-------------A--G--G-GC- 3597
N.CM.2004.04CM-1015-04 ---G-----G---T-T--TGAAA----C--C-----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC- 3612
N.CM.2004.04CM-1131-03 ---G-----G---T-TA-T-AA--T--C--C-----A--A-----------T--T--CCTCA-G--C--A--A--G--A---CAG--------------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT----G------A-------------A--G--G-GC- 3611
N.CM.2006.06CM-U14296 ---G-----G--TT-TA-TGYA-----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--Y--A--A--G--A-A-AAG--------------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----C------------A-------------AG-G--G-GC- 3610
H1N.CM.95.YBF30 ---G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-------------A--G--G-GC- 3701
H1P.FR.06.RBF168 G--G--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A--AG-A--A--RG-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TG-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA 3568
H1P.CM.06.U14788 G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A--RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA 3578
CPZ.CD.90.ANT -AGT-GG--AAAACA----CAAA-G--C--C-----AC-AG-A--A-----G--G---CT-A-G---C-AG-------AAC-GGCCC---C--T-----C-----T--------------G---G--T-G----GTACC------------------CCCC----GG-AG 3546
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------A-AA---GT---GAGA----C--T-----AC--G-A------GGG--CT-G-----------A--A--C--T-A-CA-C----G-----------T-----T-------TG-----G--T-----GT-------------C-----------A-----A---- 3687
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------GA-CA--T-TT----A--A--C--T--------AG-A--A--------T--AC-AT-G-----A--A-----A-A-G----------T-----C--T--T------------C-G-----A-------GT-----T---AC------------AA----A---- 3653
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------GA--CAT-GT--TGAA--T--C--T-----A--AG-A--A---------G---TAA-G--C--A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C-----------TA----A---- 3649
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 G-----G--GAC-T-TA-CT-A--A--T--C--C--AC-AG----A-----G--TG-CCTCA-G--C--A--A---G-A---CA---------T-----C--T-----T--G----TCC-------A-----CT-----------A-------------A-----A---- 3679
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 G--G---A-AA--C--T----A--A-----C---------G-------------C---C-AT----C--A--A--C--A---CCT--G-----T-----T--T--T---------------------C-------C-----G-----G-----T-----A--G--G---- 3662
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ------GA--A--T-------A--A-----T-----A-GAG-A--AC-G-----T--A--C-----CC-A--------A-A-G----G-----------T--T--------------------G---------T----G--T--CATT-----------CA----A---- 3673
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ---G---A-A----AT---GAA--T--C--T--------AG-A---C-GAC---TG----------CC-A--A---G-A-A-CATAT---T--------C--T--T--C-------TG--------A-----CT-T--G--------------G-----A--G--T---T 3693
CPZ.CM.98.CAM5 ---G---A-AA-A-ATT--GAAA-T--T--T--------AG-A--AC--AC---TG-------G--A---------G-A-A-CATAT---C--T-----T--T--T--T-------TGC-------A-----CT-T--G--------------------A-----AGGGT 3809
CPZ.GA.88.GAB1 -------A-CA-T-G-T--GAAA-T--C--T------C-AG-A--A---A-G--TT-GCT---G--C-----------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C-----------A---------- 4168
CPZ.GA.88.GAB2 ---G--G--CA-TT--T-GGAA--G--C--T--C--A---G-A--A---G-G---C-CAGAA----CC-A-----C--A--GCA---------TG-G-----------C-------TG--G--------AA-TT-C--------C--------G-----AA----G---- 3500
CPZ.US.85.CPZUS -------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G------- 4167
CPZ.TZ.2001.TAN2 -T-T-GGACAAAGGA-T--GAAA----T-----C--AC-AG-A--AC--TGG-----AG--T-G-----AAGA-----A---GC-C-G--G--------T-----T--T-------TTA-----G--C-A----G-TTG--T-----G-----C--CCCCA----AG-G- 3756
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -T-T--GACAAGGGATT--GAAA----T--------AC-AG-A--AC--TGG-----AG-C--G--A--AAGA-----A---GC-C-G--G--------C-----T--T-------TCA-G---G--T-A----G--TG--T--C--------C--CCCCA----AG-G- 3756
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ---G---A-AAGA-AA---GAG-G------T--------AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C--AG-A--A--A---AA-A-T--T--------G--------C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA 3644
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ---G---A-AAGG-AA---GAG-G------T--------AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T--T--T-----G-----T--C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA 3643
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ---G--GA-AAGA-AA---GAG-G------T-----A--AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T--T--T-----G--------C--G----TGC-G--G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----AC-GA 3563
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -G----G--AAAAGAAT--GAA--T--C--T-----A---G-A--A--GG-G---G-C-TAT----A--AA-A-----A--GAA-A-G-----T-----------T-----G----TG--T--C--AT-GGC--G-AGT-----CACT-----TAGTCCTC-T--AC-G- 3396
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -G-------AAAAGAAT--GAA--T--C--C---------G-A--A---G-G--TG-ACT-T-------AA-A-----A---AA-AG------T--------------T-------TG--T--C--AT-AGC--G-AGT-----CACT-----GAGTCCC-----AC-G- 3378
RCM.GA.x.GAB1 -G----G--AAAAGAAT--GAA--A--T--T-----A--AG-A--A---G-----G-A-TA--G--A--AA-A-----A--GCCTA-------------C-----T-----G----TT-AT-----TC-AG--------------ACT-----C----G------G-CAG 3586
RCM.NG.x.NG411 -G----G--AAAAGAAT--GAAA-T--T--C-----A--AG-A------GG----G-A-TA--G--C--AA-A--C--A---AA-AGG-----------------T--T-G-C---TG--T--C--AT-AGC--G-AGT-----CAC------GAGCCCCC----AC-A- 3601
H2A.DE.x.BEN -G-C-----AAAAGTAT--GAAC-A--T--C------C--G-A--A---G---TCT--CGGA-G--AC--GCA--C--A--CCC-A-G--T--T--CA--GT---T-----G----T-A-G--G--AG-AGC--GC--G---ACAG-GTCA---AATAGAA----G--C- 4489
H2B.CI.x.EHO GG-T------AAAC-AT--GAAC-A------------C-AG-A---C-TG-----T--GCA-----AC-A-----C--A---CC-C-G--C--T--CA--GT---T----------TCA-G-----AG-AGCT---------ACAG---CA------CC-A----A-GAG 4460
H2G.CI.92.ABT96 -G-C--G--AAARGT-T--GAGC-G--------C---C--G-R--AC-TG-G---T--GCAA-G--C--------C--A--TCC-A----C--T--CA--GTR--T--C--G----TCA-G--R-----AGC--GR------ACGG---CA-----CCC------A---A 3816
H2U.FR.96.12034 -G-C-G---AAAAC-TT--GAAC-G--C--C--C--AC-AG-A--A---G----CT--GC-A-G--C--AG-A-----A---CC-A----------T--G-----T---------AT-A-G-----A--AGC--G---G---ACAG---CA--G--CCCAC----A-G-A 3968
SMM.SL.92.SL92B -G----G--CC-GC-AT--GAAC-GG-T--C------C-AG-A---C-G--G--CC-G-TAT-G--C---A-A-----TCC-AGTA-G--C--TG-------G--------G----TC--GAAC--A--AAC--G---G---TCAG--TCG--T-----TA----GGCA- 3837
MAC.US.x.239 -G-C-----AAAAGTGT--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G-C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A--AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T---- 4406
Pol __K__D__K__V__K__V__L__E__Q__T__T__N__Q__Q__A__E__L__E__A__F__L__M__A__L__T__D__S__G__P__K__A__N__I__I__V__D__S__Q__Y__V__M__G__I__I__T__G__C__P__T__E__S__E__S__R__L__V__
STM.US.x.STM -A-C-----AAAAG-TT--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A---G-----T--GCCA-G--C---GC---C--A--TCC-A---C---T--T--GGT--------------TGA-G--------AAC--G---G--CACAG--TCG--GAGCA-------A---- 4053
MNE.US.x.MNE027 -G-C-----GAGAGT-T--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G-C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A--AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--C- 3874
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ---G-GT--AAAGG--T--GAAA----T--C-----A---G-A--A---AC----G--CTCA-G--C--AG-A---AGT--GGA-A-G--G-----------G-----C--G----T-C--AAC--AC-AAC--A---C--CACAACC-C----CAT--A-----AG-GA 4094
DEB.CM.99.CM5 ---GGG---AAAA-GT--GGAAA-T--T--C-----A---G-A--A---G----C--CCTA--G--C---G----GGGACCC-CCA-GA-G-----------------C--G-----T--------AT-GTT--A---C--CACGG---CA---CAT---A----AG-AA 3907
DEN.CD.x.CD1 G-----G--A--A---T-GGAA--A-----C-----A---G-A--A---AT--G-G-C-TAA-G--C--A--A---AGTCCCAACA-G--C--------C--T--T-----------CC----C-----AGC--GTAC---CAC-AC-TC----CATC--A----GG-A- 3997
LST.CD.88.447 GG-G------AAAGAAT----A-----C--C-----AC-AG-A--A---G----TG-C-TAT-G--A--AAGA--CAGTAAGAGCAGG--C-------------------------TGA--AA-G-TT-ATCTCA--GG--TACAG---CA---CATCCTG----A--A- 3378
LST.CD.88.485 GG-G------AAAGAAT----A--T--C--C-----AC-AG-A--A---G-G--TG-C-TAT-G--A--AA-A--CAGTAA-AGCAGG--C-------------------------TGA-GAA-G--T-ATCTCA--GG--TACAG---CA---CACCCTG----G--G- 3378
LST.CD.88.524 -G-G---A-AAAAGAAT--CAA--T--T--T------C--G-A--A---G-G---G-A-TGT-------A--A---AGCAA--C-AC---T-----------T-----C-------T-A-GAAGG--T-AAGTCAGAG---TACAG---C---GCATCCTA----G--GA 3375
LST.KE.x.lho7 -G-G-----AAAGGAGT----------C---------C-AG-A--AC--G-G---G--CTAA-G--A--A--A---AGCAATAGTA-------T-----------T----------T-A-GAA---AT-GTC-CA-AG----ACAG---CA---CACCCCA----A--AG 4462
SUN.GA.98.L14 -TCC-G----AAG-AAT-GGAAA----C--C------C-AG-A--AC--G-G--T--AA-AA-G--C---G-----AGTA-GAGCTC---T--T-----------------G-----C---A--C-GC-CAGTAAGAG---CACAG---CA--T------C----A--GG 4461
MND-1.GA.x.MNDGB1 T----GG--A-AAGAATATCTAA-T--C--C------C----A--A-----T---G-AA-A------C-AG-A---AGT---AGTT-T--T--------------T----------T-G----T--AC-AGC-AGCAG---TAC-G---CA--TCACCCCA----A--GG 3794
OLC.CI.97.97CI12 G--T---A-A--ACA-A--CAG--G-GT-GT--------AG-A--AA--AG---T---ATAGA---CC-TAG---C--AAA-AGT--G--C--T--T--------T---TTG-----CA-G-----AG-GTT--AGA-------AGTGTC----GA-CCCC-CA-AC-AG 3972
WRC.CI.97.97CI14 -G----------A-GTG-GCAAA-T-----T------C-A--A--A--GAT----T-AA-A-----AC-AG-A---GG---TCA-A--A-G--T---A-C------AGT-------TCA-G--G--AG-AA---AT--T--CACAATG-----G--TCCT-----AC-GG 4401
WRC.CI.98.98CI04 -G-------AA-T-ATT--TA-A----C--T------C-AG-A--A---GCG--TT-GA-GT----CC-AG-A---GG---T-C-A-GA-C--T--TA-T-----TAGT-------TTA-G-----AG-AA---AC--C--TAC-ATT-----G----CTC----AC-AG 4416
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GA-C--GA-ACAG-AAA-C--AA-T--T---------C--------C-GATT---T-AAGAA-G--A--AG-A--CAGTTC-GATA-G-----T---A-C------AGT-------TT-----------AA---AT--C---AC------------TCCC---A-GC-AG 3330
MND-2.CM.98.CM16 -TCC-G---AA-AG-----GAGA-T--C-----C--A--AG-A--A--GG-G-----AA-AA-G--A--A--A--C--A---CC-A-------T-----G-----T-----G-----TA-G--T---C-ATCG---GC---C--C---TCA--CAACCCCA----A-GAG 4108
MND-2.GA.x.M14 -AGT-----AA-AG--T--GAAA-------T--------AG-A--A---G-G-----ACTGT----C---A-A-----A--TCCTAGG-C---T-----C-----------------------C--AC--TC---CACT-------G-TCA--CAACCCTA----T-GAG 4035
MND-2.x.x.5440 -AGC--G--A--AG--T-GGAA--A--G--C-----A---G-A--A--GAC---T--AA-GA-G--------A-----A---CCCAGG--G--T-----C--T--T--C--G------C----C--AC--TC----GCC--------GTCA--CAACCCCA----T-GGG 3668
DRL.x.x.FAO -G-------AA-AG--A--GAA--A--C--C---------G----A-----G--C---CTGT----C---A----C--T--TCC-A----C--T-----G--G--T-----G--C--CA-G--T--A--ATCCT-CTCC-----AATC-----CAATCCTA----G---- 3674
MON.CM.99.L1 -AG---G-CC-----AT--GAAC-G--C--C--C--A---G-A---C--G-G--CG-G-TA-----CC-CAGA---GGACC-CCTC-GA-G------A-T-----T--T--G----T-C-G--C--TC-AGCCT-CTGC--G--GATCTCA---AGTCCCA----GG-GG 3810
GSN.CM.99.CN166 ---T-GG-CCA-AGAAT--GAA--A--T---------C-AG-A--AC-C--T---G--CT-T-G--A--AA-A--AGG-CC-CC-A--A-G--TC-G--C-----T--C--G----T-A-G--G---T-G---AGT--G-----GGT-TCCACC--T-C-C----GG-A- 3835
GSN.CM.99.CN71 -T-T-G--CCA-AGAA---GAA-GA--T--------AC-AG-A--AC-C--G---G--CT-T-G--A--AA-A--AGGACC-CC-AG-A-G---T-G--C-----T--C-----C-T-A-G--G---T-A---AGC--------AGT-TCCACC--TCCC-----GG-A- 3817
TAL.CM.00.266 -G--C-T--CA---AGT--GAAA-A--T--C--C--A---G-A--A--GG-----G-ACTAT-G--AC-CA-A-----A--GCCCA-G-----T-----C--------T--G----TC-AT--C--AT-GGC--G-AGC--CACAG---CA--TAACA--A--A-AG-AG 4073
TAL.CM.01.8023 -G--C-T--A--AGGA--T-GCA-T--T--T---------G-A--A---G-----G-GCTAT-G--A--AA-AC-C--T--TCC-A-G-----------C--------T-------TC-AT--C---T-AGT--G-A-T--CACAG-G-CA--CAACA--A----GG-AG 3571
MUS-1.CM.01.1085 -G----G--AA-T-G----GAAAGT--T--C--C-----AG-A--A--GG-G---G-C-TAT-G--C--AA-A--AGG-CCTCCTAGGA-G--TT----C-----T--T--G----TC-----G--AG-AGCTT-T--G---C-AG--TCCACT---CCA-----AG-G- 3797
MUS-1.CM.01.CM1239 -G----G--G--T-G-T--GAAA-T--T--C-----A---G-A--AC--G----TG-C-TGT-G--C---A-A--AGGCCCTCCCAGCA-G--T-----C-----T--C-------TGC-G--G--AG-GGCTT-T-----CC-AG--TCCACC--GCCC--G--AG-AG 3787
MUS-2.CM.01.CM1246 GG-G-G--C-A-A-ATT-GGAAA-------C--C---C-AG-A---C-C-----C---CTCT-G---C-AAT----GG-CC-CC----A-G---C----------T--T-----------G-----A--CAC----GC------GGT-TCA--G--CCCTC-G--GG-G- 3895
MUS-2.CM.01.CM2500 GG----G-CCA-AGA----GAAA-T-----C--C--A---G-A--A--G--G--T--A-TAA-G--CC--ACA---GGACC-CC-A--A-G--------G-----T--C--G-----CC-G--T-----CAC----GC------GAC-TCA--G--TCCCC-G--AG-GA 3854
SYK.KE.x.KE51 ---G-C-T-AAAG-GGT-GGAAA-------C-----A---G--------G-----G-A-TAA-G--A--A--A--C--A---CC------T--------------T--T--G--------------AT-AATGAACTGT--TACATCCTCG---CACCCAG-----G-A- 3962
SYK.KE.x.SYK173 ---G-G---ACAGTAT--GGAGC-A--------C--AC--G-A--A---G-G-GCT-GCTCA-G--A--------C--AAA-GACA-------T------GT---T--------CT-T-AT--C--TC--ATGA--TGC--CAC-A-C-CA---CACCCAA----GG-G- 4307
GRV.ET.x.GRI_677 -AGT-G-A--AGGGAAT--GAAA----C--T--C--AC-AG-A--A---AC----G--A-GA-G--A---G----CAGT---GA-A-T-----T-----C-----T--T-------T-A-GAAC---T-GAC----TGT---C-GG-----A-C---CCC-----GG-A- 4280
SAB.SN.x.SAB1C T-----G--G--AG-AT--GAGA-T--T--C--C-----AG-A------G-G--C---CTGT----C--AAGA--C--T---AGCA-------T---A-------------------TA-G--T--T--AGC--GGG----TACAG--TCA--TAATA-CA----AC-A- 4505
TAN.UG.x.TAN1 -TC-C-G--CA-AGAAT--GAG--T--C--G--C--AC-AG-A--A---------G-CCT------A--AA-AC--AGTAAGAGCA----T--T--------G--T-----G----TCA-G------C-GAC---------TACA--------C--C-T-C----A---- 4306
VER.DE.x.AGM3 -----GG--G-AA-AAT--GAAA-T--------C---C-AG-A--A---ATG--C--AA-AA-G--AC-AG-A---AGT--GCCTA-T-----------------T------------A-G-----AT-AACT--C-----CACA--G-----C---CCC---A-AG-A- 3829
VER.KE.x.9063 ---G-G---A-AG-AAT--GAGC-G--T-----C---C-AG-A--A--GGT---C--AA-AA-G--C---G-----AGT---GA-A-------------------T-----------CA-G-----AT-GAC------G--CACA--------C--CCCA-----AG-A- 4334
VER.KE.x.AGM155 -----G---ACAACAG---GAAA-------------AC-AG----AC-GAC---C--AA-AA-G--C---G-----AGC--CCCTA----C--T-----------T-----------GA-G--C--AT-GAC------G--CACA--G-----C--CCCAC----AG-A- 4326
VER.KE.x.TYO1_patent ---G-G---A-AA--AT--GAAA----T--C------C-AG-A--A---AC---T--AA-AA-G------G-A--CAGT--GCCTA-T--G-----------------T---------A-G-----TT-GAC---------CACA--------T---CCA-----AG-G- 4331
COL.CM.x.CGU1 -G--G----A----AT--TCA---AGGGT--------C-AG-A---C-GAC--G-G---TG------C-AA-AC--GG-CC-AA-AG-A-G--TT-G---------AGT-TT-----------G--A---ACT-GG--G---T--G-TCAGCTTC--TCTAGTAGAGGGG 3876
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
H1B.FR.83.HXB2 AAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGG......AAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGATGAACATGAGAAA 4271
Pol Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__.__.__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D__E__H__E__K_
H1A1.UG.85.U455 -----------A--C-----G----------A-----C---T-------------G--------G--------------G---------------------T-----------......--G--G--------------G-----------T-----G--C-----A--- 3717
H1C.ET.86.ETH2220 ----------A----------GC-------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG----------......-----G--G---C-------------------T-----A--G-----A--- 3663
H1D.CD.84.84ZR085 ----------A--------------------------C-----------------T---------------------------------------------AG----------......--------------G-----------------T-----G------------ 3793
H1F1.BE.93.VI850 -------------A------C---------G------C---T----------------------G------------------------------------------G-----......---A----G-----------G-----------A-----A--------A--- 3611
H1G.SE.93.SE6165 ----------A---C----------------------C---T----------------------G-----------------------C------------AG----------......------------C-------C--------A--------A--G-------G- 3668
H1H.CF.90.056 -----------G-A--------G--------------C---T-------------------------------------------------------T---T-----G----A......-----G------C-------G--------A--T-----A--------A-GG 3618
H1J.SE.93.SE7887 -----------G----------G--------------C---T-G--------------------------------------G------------------T-----------......-----G--G---C-------G--------A--T-----A--T-----A--- 3585
H1K.CM.96.MP535 -------------A----------------G-A----C--AT-----------------------------------------------------------------------......-----G------C-------------------T-----A--------A--- 3467
O.BE.1987.ANT70 -----------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A......-G---C--G--CC----A--------CC----A-----A--T-----A--- 4326
O.CM.-.BCF06 ----------AG-A----C----------C-A--G-----TA-------T--C--T--------C--A------------A--A-------------A--CCAA-AT--T--A......-GG--C--G--CC----A---------C----A-----A--T-----A--- 4324
O.CM.1991.MVP5180 -G---------G-AC---C----------CGA--G-----TA-------T--T--T--------C--A------------A--A-------------A--CAAA-AC--T--A......-G---C--G--CC-G--A---------C----A-----A--T-----A--- 4300
O.CM.1996.96CMA102 -G--------AG-AC---C---------RC-A--G--C--TA-------T--T--C--T--R--T--A--R---------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A......-G---C-----CC----A--------CC----A--G--A--T-----A--- 3761
O.CM.1998.98CMABB141 -G---------G-AC---C---------------G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAA-AT--T--A......-G---C-----CC----A--------CC----A--G--A--T-----A--- 3756
O.CM.1998.98CMABB197 -G---------G-A----C----------C----G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAA-AT--T--A......-G---C--G--CC-G--A--------CC----A-----A--T-----A--- 3708
O.CM.1998.98CMU2901 -G---------G-AC---C----------C----G-----T--------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAG-AT--T--A......-G---C-----CY----A--------CC----A-----A--T--------- 3764
O.CM.1998.98CMU5337 -G---------G-AC---C--G-------CG---G-----T--------T--T--T--T-----C--A-----G------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A......-G---C-----CC-R--A--------CC----A-----A--T-----A--- 3758
O.CM.1999.99CMU4122 -G---------G-AC---C----------C----A-----T--------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A......-G---C-----CC----A--K-----CC----A-----A--T-----A--G 3756
O.FR.1992.VAU -G--------AG-AC-G-C-----G----C-A--G-----TA-------T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A......-G---C-----CC----A---------C----A-----A--T-----A--- 3837
O.US.1999.99USTWLA -G--------AG-AC-G-C------R--GC-AR-G-----CA---R---T--T--T--------C--A--G---------A--A-------------A--YAAA-AT--T--A......-G---C-----CC----A---------C----G--G--A--T-----A--G 3754
O.US.-.I-2478B -G---------G-AC---C---------------G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAG-AT--T--A......-G---C-----CC----A--------CC----A--G--A--T-----A--- 4327
N.CM.1997.YBF106 ----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------------G--G--------W-----T--CT-A-----T--A......-R----T----CC-------T-----A--A--------A--------A-G- 3863
N.CM.2006.06CM-U14842 ----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------G-----G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-------RA--------A--T-----A--- 3778
N.CM.2002.DJO0131 ----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-----A--A--------A--T-----R-G- 3777
N.CM.2002.02CM-SJGddd ----------AG-AC-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--GA----C-----------CT-A-----T--A......------T----CY-------C-----A--A-----------T-----A-GG 3761
N.CM.2004.04CM-1015-04 ----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T-----R--T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T-----C-------T-----A--A--------A--G-----A-G- 3776
N.CM.2004.04CM-1131-03 ----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-----A--A--------A--G-----A-G- 3775
N.CM.2006.06CM-U14296 ----------AG-AC-C-------------G---------YT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-----C--A--------A--T-----A-G- 3774
H1N.CM.95.YBF30 ----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......---A--T----CC-------T-----A--A--------A--T-----C-G- 3865
H1P.FR.06.RBF168 ----------AG-AA-G-C------------A--A--C--AT-------G--------------C--A--G--T------A-TA--------C--------AAA-AC--T--A......-G---GT----C-----A--C-----CC-A--A--G--G--T-----A--- 3732
H1P.CM.06.U14788 ----------AG-AA-G-C---------------A--C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A......-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G--G--T-----A--- 3742
CPZ.CD.90.ANT -------CC--A-A----------GA---C--A-T--C--CT-C--------------T-----C--A--------------G-----C------------CAA--G-----A......C----C--C---C-G--A--C--------A--T-----G--C-----T--- 3710
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----------AG-A-----T--------C-----T--C--TT-C--------T-----T--G--C--A-----------------------G---------T-----------......-----------CC-G--------------A--A--G--A--------A-G- 3851
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -G---------G-AC-G--C-----A--G--A--G-----CT----------T------------------------------A----------------CT-A-----T---......-----C--C--CC-G-----G--------------G--A--G-----A--- 3817
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G--------AG-------------------AA-T-----AT------------------G---T--A--------------G---------C----T---T-A--G-----A......-----T--T--C--------------A--A--T-----A--------A-G- 3813
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -G--------AG-AC-T-------------GAA-A-----TT-C--------T-----T-----T-----------------GA----C-----------CA-A---------......-----CT----CC-------T-----------T-----A--------A-G- 3843
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----C-----AA-TC----------------A--T--CT-AA----------T-----T--G-----A--------------------C------------T-A-----T---......-----C--T---C-G------------CGA-----G--A--G-----A--- 3826
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -G------------C--G-G------------A-T-----TT----------------------G------------------A----C--------T-----A---------......-----C--T--CC-G-----------------------A------------ 3837
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 T---------AG-------------------AAG---C--CT-------G--------------------------------G-----------------CT-------T---......-G---T--C--C--------T-----------A-----A--------A--- 3857
CPZ.CM.98.CAM5 CT--------AG-------------------AAGT--C--CT-------G------------------------------------------C----T---T-A--C--T--A......-----C--C--C--------T--C--------A--G--A--------A--G 3973
CPZ.GA.88.GAB1 -G--------AG-------T-----A-----AA----C--CT-C--------------------T--A-----------G-----G-----------------A---------......-----G-----CC-------------C-G---------A--------A-GG 4332
CPZ.GA.88.GAB2 ----------AG--C-------G--A--G---------T--A-------------------------A--------------G--------G---------AG---C-----A......--G--G--------------T-----------A-----A--C-------G- 3664
CPZ.US.85.CPZUS -G--------AG-A--------G--A-----AAGT---A-CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G-----A......-----T--T--CC-------C--------A--A--G--A--C-----C--- 4331
CPZ.TZ.2001.TAN2 ----T--TC-A--A--G-CCC-G---AC-GCAA-A--------------------C--T-----C--A--G--C-----GG-------C--------T---AAAAAT--T--R......---A--T----CC----------TA--G-------G--G--C-----C--- 3920
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ----T--TC-A--A--G-CTC-G--A-C-GCAA-A--------------------C--T-----C--A--G--C------G-------C---C----T---AAAAAT--T--A......-G---------CC----------TA--G-------G--A--C-----C--- 3920
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -----------G-AA-G-C--CG--------A------T-A--T-----------T--------T--A--G---------G--A----C------------AAA-AT-----A......-G---CT----CC----A--C------C-A--G--G--A--T-----A--- 3808
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -----------G-AA-G-C--C---A------------T-A--T-----------T--------T--A--G---------G--A----C------------AAA-AT-----A......-G---CT----CC----A--C------C-A--A--G--A--T-----A--- 3807
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -----------G-AA-G-C--C---A-----A------T-A--C-----------T--------T--A--G--------GG--A----C------------AAA-AT-----A......-G---CT----CC----A--C------C-A--A--G--A--T-----A--- 3727
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -G--C-----A--A------GGG--A--GG-A--G--C--CT-C--------T-----T--G--C--A-----------GG-------C--------A---AAA-----T--A......C----C--C-----------------A-----T-----A--G-----A--- 3560
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -G-----------AC-----GGG--A---G-A--G--C--CT-C--------G-----T--G--C--A------------G-G--------------G--CAGA-----T--A......C-----T----CC-T-----C-----A--A--A-----A--------T--- 3542
RCM.GA.x.GAB1 ----T---A-T---A-G---GGG--A---GCA--G--C--TT-C-----G--C-----T--G--C--C-----------GG----------------T---AAA--------A......C-G-----G--CC-------G-----A--A--A-----A--------A--G 3750
RCM.NG.x.NG411 -G--T-----A--AA-G---GGG------G-A--G--C--CT-C--------G-----T-----C-----G--------G--G--------------G---CAG-----T--A......C-G--------CC----C--G----GA--A--A--G--A--------A--- 3765
H2A.DE.x.BEN -G--C-----AG-AA-G-----G------GCA------G-T--------C-----C--T-----C--A--------CC-GG-------CC-T-----A---CAA--C-----A......C-----T----CC-G--AAAG-----GCCC--T-----G--------A--- 4653
H2B.CI.x.EHO -------T--AG-AA-G--C-----------AA-A---G-A-G------------T-----G---C-G--T--T---C-GG-------CC-CC----G--CCAA-----T--A......C--A-C------C----AAA------ACCA--T-----A--------A--- 4624
H2G.CI.92.ABT96 -------T--AG-AA-R--T-----A---RCTC-A---G-A-G------------T--T--------A-----T---C--G-G-----CCRTC----A--CCAG-----T--A......C----------C--GR-AAA------ACCT--T-----A--------A--R 3980
H2U.FR.96.12034 ----C-----AG-AC-T----GG--A---GCA--G---G-T-GC--------T--T--T--G--T-----T--C---C--G--------C-T--G--G---CAG-----T---......C-------G---C----AAA------ACCA--T--G--A------------ 4132
SMM.SL.92.SL92B ----T--T--A--AC--G-TC-G--A---GCA--A--CA-A-G------T-----T--T-----C--A-----G--CA-TG-G-----CCGT-----T---CAA-----A--A......C-G--C--G--CC----AA-T-----GCCA--A-----A--C-----C--- 4001

Pol RNAse H end Pol p31 Integrase start
MAC.US.x.239 ----------AG-AA-G--T------TC-G-AA-T---G-A-----------------------T--A--------CC--G--A----CC-CC----T---CAA--G--T--A......C----T--C--C--G--AAAG-----GCCA--A-----A--------T--- 4570
Pol N__Q__I__I__E__E__M__I__K__K__S__E__I__Y__V__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__Q__E__I__D__H__L__V__S__Q__G__I__.__.__R__Q__V__L__F__L__E__K__I__E__P__A__Q__E__E__H__D_
STM.US.x.STM -G--------AG-AA-G--T---------GCAA-T---G-A-----------------T--------A---------C-GG-G------C-T--G--A---CAG-----T--A......C-G--C-----CC----AAA------ACCA--T-----A--G-----A--- 4217
MNE.US.x.MNE027 ----------AG-AA-G--T------AC-G-AA-T---G-A--------G--------------T--A--------CC--G--A----CC-CC----T---CAA--G--T--A......C----C--C--C--G--AAAG-----GCCA--A-----A--------T--- 4038
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -------TC-A--AC--CAG--G--AC-GG-A--A-----TCAG-----G-----T--T-----TC-G-----T---------A-------------T---AAG-----T--A......--GA-C--T---C----AA--G----AG----T--G--A--T--C--T--- 4258
DEB.CM.99.CM5 -G--C---C-AGCC---CA-G--------C----A-----TAAT-----------C--------T--A-----G-----T--G-----C-----G--A---AGA-----A---......-G-A-C-----C--G--AA--G----AG----T-----G--T--------- 4071
DEN.CD.x.CD1 -G--C---C-AGCTA-GCA-GGC------G-AA-A--CA-CA-C-----T-----C-----------A-----C---AC-G--A----C--GC----T---AAA--G-----A......C--A-C-----C-----ACA---TCCAC-A--T-----A--------T--- 4161
LST.CD.88.447 -G--T------G-A-GT-A---G--A--CC-A--G-----A-G------------T--------T--A--G------C--G-------CC-CC--------AAA-----T--ACAAAAAC-------G---C---GAAAG-----GCCC--A--G--A--GT--AGC--- 3548
LST.CD.88.485 -G--T------G-A-GT-AG--G--A--CC-A--A-----A-G------------T--------T--A--G------C--G-------CC-CC--------AAA-----T--ACAAATAC-------G---C----AAA------GCCA--A--G--A--G---AGC--- 3548
LST.CD.88.524 -C--C---A--G--C-GCAG--G--A--TGCA--T--C--A-G------------T--T-----T--A--G-----CC-GG-GA-----C-------T-T-AAA-----T---ACAAAAC-G--CA-G---C-G--GAAG-----ACCA--TGT---A--G----GA--G 3545
LST.KE.x.lho7 -C--C-----A--A-GC-AGC-G--A--TC-A--T-----A-G------G--T--T--T--------A-----T---C--G-G-----CC-CC----A---AAA--T--A--ACAGAAAC-G--CA-G---C----AAAG-----ACCT--AGT---A------AGC--- 4632
SUN.GA.98.L14 -G--CG------TCA---GGC-------CC----A--C--A-GT--------G--------------A---------C--G--A-----C--C----T--CCAG--------AAAGAGAC-G---A-G---A----AAAG-----ACCA--TGT---A-------G---G 4631
MND-1.GA.x.MNDGB1 ----------ATTAA-G-A-GG---A-----AA-T---T-AAGT---C----------------G--A-----G-----G---A-------GC----A---T-A--------A......-----CT----CC--C-AAAT-----ACCA--A--G--A------------ 3958
OLC.CI.97.97CI12 --T-----A--G----GGAG--G--A----GAA-A---A-T-G------T--------T--G--CT-A--G--C---C--G--------C-----------AAA-----A---ACTAAGC----GA-G-----G-CA-AC-----GCCA--A-----GAGC--CA-T--G 4142
WRC.CI.97.97CI14 ----T--T--ATT-----A-GGG--A---G-AA-A--CA-A-AT-----------T--T-----G--A--G--C---AC-G--A------G------G-----A--G--T--ATCA...---A-TA-G---C----AAAT---ACACCA--AAT---AAGT---ACT--- 4568
WRC.CI.98.98CI04 ----T-----T-TTC---A-C-G--A---G-AA-T---A-T-AG-----G--------T-----G--A-----T---AC-G--A-T-----------A-----A-----T--ATCA...------A-G--C-----AAAT---AC-CCA--GAT---AAGC---ACT--- 4583
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----------C-TTC---A-GGG--A---G-AA-A---A-CA-------G--------T-----G--A---------AC-G--A-----GC------A-----A--C--T--ATCT...-G----A-G---C----AAAT---ACCCCA--AAT---GAGT---ACA--- 3497
MND-2.CM.98.CM16 ----T-----A-TCA-G--CC-C------GCA--A--C--A--T--------------------C--A-----G-----G------------C----G--CAGA---G-A---......C-------G--------A--C--------A--A-----A--G-----T--- 4272
MND-2.GA.x.M14 -------CA-C--AA-G---GCC--A---GCT--A--CT-A--------------T--T-----C--A-----C---------A----C--------A--CAAA--------A......C----------CC-G--A-----------A--T--G--G--------C--- 4199
MND-2.x.x.5440 ----------A-TCA-G---GGC------G--A-T-----CT-------C-----C-----G--T--A-----T--------GA-------------A---AAG-----A--A......C-G--------------G-----------A-----G--A--------C--- 3832
DRL.x.x.FAO ----T-----A--AA-G--C-GT--A---GCA--T--CT-AAAT--------------T--------A-----T-----GG-G-AG--C---C----T---AGA-----A--A......C----GT----CC-----AAC--G--A--A--A--G--A--------TTT- 3838
MON.CM.99.L1 CC--C---C--G-AC-CT----------CC----A-TCT--T-------------T-----------A------------G--------CGCC----GG-CCAG-----T---......C----C--G---A-G--AAATT-G--ACCC--AAGG--A--T-----A--G 3974
GSN.CM.99.CN166 ----C---C-AG-AC-GC-----------GCCA----CT-AAGT-----T--G--------G-----A--------CAC-G-G--G--C-----------CAAG------C-C......C----G--T--CC-G--AAAC-----GCCT--AGT---A--C-----A--G 3999
GSN.CM.99.CN71 ----C---C-AG-AC-GT--GGG--A--GGCC-----CT--AGT-----T--------------G--A--------CAC-G-G-----C-----------CAGA--G---C-C......C-------C--CA-G--GAAC-----GCCC--AGT---G--C-----A--- 3981
TAL.CM.00.266 -C--T--CC---TAC--C---GC-----GGCA-----CT----T---C-G--G--C--------C--A--------------G--G-----G-----A--CCAA---------......--GA-C--T---G----ACAG--CCCAG-A--A-----A----------G- 4237
TAL.CM.01.8023 -C--C---C-----C--T--GGC------GCT--G--C--TA-----C-------C--T--------A--------------------C--GC-G--G---CAA---------......-G-A-T--C---G----ACA---CCCAG-A--A--G--A--G-----A-GG 3735
MUS-1.CM.01.1085 --------C--G--C--C-GTC---A---GCCA-A--CT-AT-------G-----C--T--G--T--A-----------GG----G--C--------A-A-AG----------......C----C-----CA-G--ACAG-----ACCT--AA-G--A--T-----A--- 3961
MUS-1.CM.01.CM1239 -------TC-A--A---C-G-CC-----GGC---A--C--AT-G-----G-----C--T-----T--A-----------GG-T--G--C---C-G--A--CCA------T---......C-G--G-----CA-G--GCA------GCCT--AA----G--C-----A--G 3951
MUS-2.CM.01.CM1246 -G------C----AA-GC-G-GC--AA-TGCCA---T-A-AT-CC-A--------C-----G--C--A-----G-----GG-------CC-CC----T--CAGG------C-C......C-G---------A-G--AAAT-----CCC---AGTT--A--C--------G 4059
MUS-2.CM.01.CM2500 -G--C---C-A-----GC-C-CC--A---GCAA-A--C---T-C-----------C--T--------A--G-----CC-GG-------CC-CC----T---AAA--G---C-C......C-G--T--G---A-G--AAAC--T--GCCA---AT---A--C-----T--- 4018
SYK.KE.x.KE51 -G--T--GC-AA--GCT--GG-G--A------A----CA-AA-C-----T-----C--T--------A---------C--G--------C-------A---AAG-----T---......---A----G---C-G---AAC--CCCA--A--A--G--A------------ 4126
SYK.KE.x.SYK173 -G------C-AG--GCC------------GCCA-A---G--A-------C-----C--T--------A------------GCT--T------C--------AAA-----A--A......---A-C-----CC----AA----TCCCC-A--A--G--A--T-----A-GG 4471
GRV.ET.x.GRI_677 -G------C-AGCCC----G------AGGC-------CT-ACA------------T--T--G--G--A-----C---AC-G--A-------------A--CAAA-----A--A......C-GA-C--C--C------A-------AG-A--A--------C----CA--G 4444
SAB.SN.x.SAB1C ----T------G-AC-------G-----GGCA--G---A-A-----------T--C--T------G-A--T--C-----GG--A-T------C----T---CAA-----A--A......C----------CC-G--CA----T--AG-A--A-----A--G-----T--- 4669
TAN.UG.x.TAN1 -------T--AG-AA-G--T--T--A--TGCTA-----T-AA-C--------------T-----G--A--G------C--G--A-------GC----A--CCAG--G--T---......C----G-----C-----CA----G--AG-A-----G--ATC------T--- 4470
VER.DE.x.AGM3 ----T----CA-TAA-GG--C----AC-TC--A-A--CT--CA-------------G-------G--A-----C------G-GA--------C----A---CAA--G--G---......---A-TT----------AAA------AG-A-----G--G--------A-GG 3993
VER.KE.x.9063 -G--C----CATTAA-GG----G--AAGGGCAA-A--C--ACA------G--T-----------T--A--G---------G--A----C--------A---CAA-----A--A......-G---T------A---GAA-------AG-A--T-----A--------C-G- 4498
VER.KE.x.AGM155 ---------CA---A-GG--C-G--A---GCCA--------CA---------T--T--T-----T--A--G--C------G--A----C--------A--CAAG---G-T--A......-G-A--T-G--CA-T-GCA-G-----AG-A--A-----A--------T-GG 4490
VER.KE.x.TYO1_patent ----T----CCTTAA-G---C-----C--C-AA-A---T--CAG--------------T--------A-----------GG-GA-------------G---AAA--C--T--A......-G---TT----C-----AAA------AG-A--T-----A--G-----A-G- 4495
COL.CM.x.CGU1 -G--T--TC--GCAGGT--GGCT--A---GCCA-TC--G-A--C---TGT--------T-----G--A-------------TGA-----C--AAG--A......---G-A--A......C-G---A-G-GGA-----AA------AGCA--AG----A--C---C-A--G 4034
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H1B.FR.83.HXB2 TATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGTCAGCTAAAA...GGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGG 4438
Pol _Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__Q__L__K__.__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G
H1A1.UG.85.U455 ------T-C--C--------------------------T-----------G-----G--G------------------A----------A------...--G-----------------------------------G---------T-------C------C------- 3884
H1C.ET.86.ETH2220 --------C-------------------A---A-----TA-C-----C------C-C--------------TT-----------------------...--G--------A------------A-T-----------G---------T-------------C-------- 3830
H1D.CD.84.84ZR085 --------C-----------------------------------------G--------------------T------------------------...--------A---------------------------------------T----C----------------- 3960
H1F1.BE.93.VI850 -------AC-----------G-----------------T---------A----------------------T-----------G------------...--G-----------C-----------------------G---------T-------C-------------- 3778
H1G.SE.93.SE6165 -------AC--C--------------C-----------TT--------A-------------------G---------------------------...--G---------------------------------------------T---------------------- 3835
H1H.CF.90.056 -----T-AC------------G----------------T--A------A----------------------T------------------------...--G-----------------------------C---------------T-------C--------G----- 3785
H1J.SE.93.SE7887 -----T--C-----------------------------T-----------------------G--------T-----------------------G...--G-----------------------------------G---------T--------------C------- 3752
H1K.CM.96.MP535 -----T-AC--C--------------------------T---------A-------C--------------T--------C---------------...--G--------A------------------------------------T---------------------- 3634
O.BE.1987.ANT70 -----T----------A----C-A--------A---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC---------TA-----...--G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G----- 4493
O.CM.-.BCF06 -----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--------C--G-----CA-T--T--T---CC------C--TA-----...--G-----A--------T----------AC--C----A----------A-G-----C-------------- 4491
O.CM.1991.MVP5180 -----T---------------T-A--------C---GGAT-A-----AA-------C--G-----CA-T--T--T---CC------C--TA-----...--G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G-------------------- 4467
O.CM.1996.96CMA102 -----T--C------------T-A--------A---GGA--------AA-------C--------TA-T--T-AT---CC------Y--TA-----...--G-----A--------T-----------C-------A-G--------A-G--C--C------GC------ 3928
O.CM.1998.98CMABB141 -----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC---------TA---G-...--------A--------T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G------- 3923
O.CM.1998.98CMABB197 -----T---------------T-A--------A---GGA--A-----A--G--G--T--G-----CA-T--T------CC---G-----TA---G-...--G-----A--T-----C--G--------C-------A-G-G------A-G-----C------C------- 3875
O.CM.1998.98CMU2901 -----T--C-------A----T-A--------C---GGG--A-----A-----G--C--------CA-T--T--T---CC---------TA-----...--------A--------T--G--C-----C-------A-G--------A-------C-------------- 3931
O.CM.1998.98CMU5337 -----T--C------------T-A------------GGA--A-----A-----G--C--------CA-T--T-AT---CC---------TA-----...--G-----A-CT-----T--G-------AC-------A-G--------A-------C-------------- 3925
O.CM.1999.99CMU4122 -----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G-----C--G-----CA-T--T-AT---CC---------TA-----...--G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------AC------ 3923
O.FR.1992.VAU -----T---------------T-A--------C---GGA--A-----A--------C--------CA-T--A--T---CC---G-----TA---G-...A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C-------------- 4004
O.US.1999.99USTWLA -----T--C----R-------T-A--C---------GGAT-A-----A--------C--G-----CA-T--T--T---CC---------TA---G-...-AG---C-A------R-T--G----------------A----------A-G--C--C-------------- 3921
O.US.-.I-2478B -----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC---------TA-----...--------AG-A-----T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G------- 4494
N.CM.1997.YBF106 ----------------A---------C------------T-A--C--CA-------------------------------C-----C---------...--G--------------G--GA-CA-T------------G-G-----GT-------------C-------- 4030
N.CM.2006.06CM-U14842 ----------------A---------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C---------------...--G-----------------G--TA-T------------G-G-----GT-------------C-------- 3945
N.CM.2002.DJO0131 -----------C--------------C------------T-A--CT-------G--------------------------C-----C---------...--G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G----------------------- 3944
N.CM.2002.02CM-SJGddd --------------------------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C--A------...--G-----------------G--CA-T------------G-------GT----C--------C-------- 3928
N.CM.2004.04CM-1015-04 -----------C----A---------C------------T----C--CA----G--------------------------C-----C---------...--G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C-------- 3943
N.CM.2004.04CM-1131-03 -----------C--------------C------------T-R--C--CA----G--------------------------C-----C---------...--G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C-------- 3942
N.CM.2006.06CM-U14296 --------C--C--------------C------------T-A--C--CA-------------------------------C-----C---------...--G-----------------G--CA-T------------G-------G--G-----------C-------- 3941
H1N.CM.95.YBF30 --------C-------A---------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C---------...--G-----------------G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G-- 4032
H1P.FR.06.RBF168 -----------C--------CC-A------------GG---T-----AA-------------G--TA-CAA---T--CCCC---------G-----...--G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CAC------ 3899
H1P.CM.06.U14788 --------------------CC-A--------R---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC---------TG-----...--G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R-- 3909
CPZ.CD.90.ANT -----T--C---------T--T-A--AGA---A-AC--T--T--C---A-T--G--T--------TA----ACAG--------------CG----G...----------G------------------C------------------G-------C--C----------- 3877
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----T--C-------A---TT----GG----A------T-A-----CA-------------G-----G--T-A----------------G-----...-----G--TC-------G--G--T--T-----C-------C------GA-G-----C-------------- 4018
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --C--T-A---------G--C-----C-----------T--------CA-------------G--------A-AT--------G-----AT-----...-----G-----A--------G---------------------------T----C--C-----C--G----- 3984
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C---TC--------AG---------CAG--C------T-A-----AA----G--T---------------CAA---------------------...--------A--------------T--------C--------------GA-T-----C--C----------- 3980
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----T----------AG--------C-----------T--A--C--CA-------T-----------------T--------G-----AT-G---...-----------A-----G---A-CA-------------GG--------T-------C--------G--G-- 4010
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --C--T-A------------T-----C--------C--T--------CA-T-----------G--------T--T--------------------G...-----G--A-----------G-----------C--------------GT-------------CC------- 3993
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --C----AC-------A---T-----AGA---A-----TT-------CA-------C-----------------------------C--AT-----...--------------------G--------------------------------C--C-------------- 4004
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -----T-A------------T-----A-----C--C-----C-----------G--C-----------------T-----C--G--C--AT-----...-----------------G-----------C--C--------G------T----C--C------C------- 4024
CPZ.CM.98.CAM5 -----T-AC--C----A---T-----C--------C--T--A-----------G--C-----------------T-----C--G--C---T-----...--G-----------------------------------C--T------T----C---------C------- 4140
CPZ.GA.88.GAB1 -----T----------A---T-----------------TT-A-----CA-------------------G---CAT--------G--C---G-----...-----------------G--G-----------C-----G--T------G----------C--CC------- 4499
CPZ.GA.88.GAB2 -----T--C--C--------C------GA---A--CC-A--C-----G--------C----------------CA-----------------T---...--------A--A-----------G--T--C--------G--C-----G--G--C--C--C--C-------- 3831
CPZ.US.85.CPZUS -----T----------C---T-----C--------------------A--G--C--T--G--G-----G----------------------C----...-----G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G----------------------- 4498
CPZ.TZ.2001.TAN2 -----T--C-------AG--CT-A---GA---G-A-C-T--C--C--AA-T-----C--------TA-T--TCAA--CCC------C--CA-----...-----------A-----G----------A--------AG---------A----C--C--C--CC----G-- 4087
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --------C--C-----G--CT-A---GA---G-A---T--C--T--AA-T-----C--------TA-T---CAA--CCC---------CA-----...-----G-----A-----G-----G----A--------A---------GA----C--C--C--CC------- 4087
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ------------------A--C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G--C--TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C-------- 3975
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ---------------------C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G--C--TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G--C--C--C--C-------- 3974
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ---------------------C-A--C-----C---GGK--------A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G-----TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C-------- 3894
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -----T-A------------------AGAA------C-GA-A----AA-----------G--G---------CAA--CCC----------G-G---...--------A-----------G-----TGCC------AA--C------GA-G--C--C--T----------- 3727
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -----T--C-----------T-----AGAA-----C-GAA-A--T-AA--------T--G--------G---CAA---CC---G--C---G-G---...--G--G--AG-C-----G---AC---TGC---------G-C-------A-G--------T-----G----- 3709
RCM.GA.x.GAB1 -----T-A-------------T----AGAA------C-AA-T----AAA----G-----------------ACAG---CCA--------AG-----...--G-----A--C-----G-----G--TGCA--------G-CT------A-G--C--C--------G----- 3917
RCM.NG.x.NG411 -----T--C-----------------AGAA--A---C-AA-A--T-AAA-----------------------CAA--CCCC--G------G-----...--------AG-A--------G-----TGC---------T-CT------A-G-----C------C------- 3932
H2A.DE.x.BEN -----T--C-T-ATA-A--A-C-AA-CCA-A-A---GGAA-A--C-T-C---------G-C-G------AA-TCA----CCC----C--A-AG---...-----------A-----G------A-TGCAGAAAT---CG-T------A-G--C-AC-----C-------- 4820
H2B.CI.x.EHO -----T-A----GTA-A--A-C-A-TCCA-A-A---GGGA-T----AAT----G----G-C--------AATTC------------C--A-A----...--G-----T--T--------G---A-T-CAGAA-T---G-C-------A-G--C--------------G-- 4791
H2G.CI.92.ABT96 -T---T------GTA-A--AGT-AA--CA-A-G---GG-A-T--T-AAT-----------C-G------AATTCA-ACC-C-GT--C--A-AG---...-----------T--------G---A-TGCAGAATTG--T-CT------A-G--C--C--C----------- 4147
H2U.FR.96.12034 --C--T--C---GTT-A--AGC-ACAGCA-A-A---GGTA-A----AAT-------C---C--------AAT-CT---C--GTT--C----AG---...--------------------G---A-TACAGAAGT---G-C-------A-G--C-----C--C-----G-- 4299
SMM.SL.92.SL92B -----T--C---GTA-AG-AGT-A---CAGA-A-A----A-C----AAT-------T---C-G------AATGCT---A-C-----C--A-AG--G...--------G--A-----T--GAC-A-TGCAGAGGT---C-C------GA-G--C--C--C--C-------- 4168
MAC.US.x.239 --C--T------GTA-A--A-T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAA----G--C-G-C-G-------A--C---------------T-AG---...-----G--T--A-----G--G-C-A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G-- 4737
Pol _K__Y__H__S__N__V__K__E__L__V__F__K__F__G__L__P__R__I__V__A__R__Q__I__V__D__T__C__D__K__C__H__Q__.__K__G__E__A__I__H__G__Q__A__N__S__D__L__G__T__W__Q__M__D__C__T__H__L__E
STM.US.x.STM -----T--C---GT--A--AGC-A-TCTTCA-G---GG-A-A---AGGC----------GC-------G-AT-CA-----C--G--C--C-AG---...--------T--A-----G------A-TGCAGAGTT---G-CT-----GA-G--C---------C------- 4384
MNE.US.x.MNE027 --C--T------GTA-A--A-T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAC----G--C---C-G-------A--CA--------------T-AG---...--------T--A-----G--G---A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G-- 4205
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 --C-------------A-CAGC-AAGGGAG--G-----T--C--CA-CT----T-----GC-----A-TAATCAA---CCC--------AA--C-T...--G---C---AA-----------CA-TGCAGACTTG--T--T------A-G--C--C-------------- 4425
DEB.CM.99.CM5 -----TG---------A-CA-T--AGAGA---A---C-GT-A--TA-CT--A----C--GC-G--TA-T--GCAG---CCA--G--C---A----G...-----GC-T--------T--------TGCCTCCATG--GG--------A-------C--C--CC-----AA 4238
DEN.CD.x.CD1 --C--T--C-------A--AG--CAGAGA-A-G-A-GG---A---A--A-G-----T--G-----CA-TAATGT----CCA---------AC-C-T...--G---C-A--CAGA-----G--G--TGCCTC--T-----C------GA-G-----C--C--C-----GAA 4328
LST.CD.88.447 -T---T-A----GCT-A--ATT-A-AAGAAA-A---C--A-A--C---A-G-----T--GC-------GAAT--T---A-----------AC---G...-----------AACA-----------TAC-TCA-----T--T------A----C--C--T--CA-G--G-- 3715
LST.CD.88.485 -T---T-A----GCT-A--ATC-A-AAGAAA-A---C----A--C---A-G-----T--GC-------GAA---T---A-----------AC---G...-----------AACA-----------TAC-TCA-----T--T------A----C--C--T--CA-G--G-- 3715
LST.CD.88.524 -T-----A----GCA-A--ACT-A-AAGAAA-G-A-GGGA-A--C--CA-G-----T--GC--------AATGAG----C---G-------AG--G...-----------AACA--T--------TGTATCAGTG--T--T--------G--------T--CC------- 3712
LST.KE.x.lho7 -TC--T-AC---GCA-AG-ATC-A-AAGAAA-A--------A--C--CA-G-----C---C----T--CAATGA-----CA--C-----AAAG---...-----------AACA--------G--TGTCTCAGTG--T--T-----G-----C-----T--C-------- 4799
SUN.GA.98.L14 -TC--T-AC---GCAGCCT-TT--CAGGAGATG---G--A-A--C-TA--G--------GC-G-----CAATGAA----CAC-------A-AG---...--G--------AACA-----------TGCCTCAGTG--C--C-----GA-------C--C--CA-G----A 4798
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----T--C---GAAGC-CA-T-AAGAGAGA-A--CC--T-A---G--C-------C---C-G--T--GCAA--T--CAG---G--CTGT-ATC-T...-----GC----AA-G-----GAC---TGC-TCA-TT---G-C-----GA-------C------C-G---AA 4125
OLC.CI.97.97CI12 -----TCAA---GCACA-AGTT--CAGCAA--G--CC-AA-A----TAA----G------AGG-------ATGAA-----AG-----A-AGGG---...--G-TTC-T-G-------AT---G-CAGTGG-GGTTTAT-GG-----GA----C--C--T----------- 4309
WRC.CI.97.97CI14 --C--TCAAGG-----AG--CT-ACAAGAA--A---C-T--T--T-AAT-GA--------AG----A---AGGAA---AG--CC--C--AGGG---GGA--G-C-C-A--------TATG-----T-A-GAGGTT--G-C-------A-G--C-----T----------- 4738
WRC.CI.98.98CI04 -----TCAGGGC----A----T-ACAAGAA--A---C-TA-T----AAT--A-T------AG--------AAGAA---AG--CC-----AGG----GGA----CTC-AC-A-----TATG-------A-GAAGTG----C-------A-G--------T----------- 4753
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----TCAAGGG---G-G---T-A-AGGAA--A---C-T-----CA-CA-TC-T------AG--------AAGAA----C--CC------GG----GGG---C-CC-T--T-----CATG-------A-GAGAT---G-C------GA-G--C--C--C--C--G----- 3667
MND-2.CM.98.CM16 -------A---------G---T-A--ACAA--C--CTGTA-A---AACA----G------------------CAG---CCA--G-----AAC----...-----GC-A--A-----C--G-----TACATCC-------CC------A-G--C--C------A-G----- 4439
MND-2.GA.x.M14 --C--T-A----------T--T-AAG-CAG--A----G-A-A--C---A----G--------------T--ACAG--CCCA--G------G-----...------C-T--C--------G--G--TGCGGCC-------C-------A-G-----C--C---C------- 4366
MND-2.x.x.5440 -------A------------GT--T--CAG--C--------A--C--CA----G--------G-----T--ACAA---CCA---------AC---G...------C-TG-T-----G--G---A-TGCAGA------G-C------GA-G--C--C--C----------- 3999
DRL.x.x.FAO --C--T-A----------T-CT-A--ACAA--A---GGTT-A---GGGA----G--------------G--ACAG---CC---------AA--C-T...-----GC-A--A-----C--------TGCA--C-------CT------A-G--C--C-------------- 4005
MON.CM.99.L1 -----T----------A-TACT-AAGAGA-ACC-ACC--A-T--TA--C-GT-G--C-----------CAA-CAT---C-C--------AAACC-T...------C---AATCA-----G---A--GCAGAAGT----G-------GA-G--C--C--C---C----G-- 4141
GSN.CM.99.CN166 -----T----------AGTACC-AAGAGA-C-A-AC--AA-C--CG-AC--T-G--T-----------GAA--AA---TCC--G------G--C-T...--G---C-A-AA-----G--G---A-TGCAGAATT---C--G-----GA-G--C--C--G-----G----- 4166
GSN.CM.99.CN71 -----T----------AGTATT-AAGGGA-C-A-AC--AA-C--GG-AC--T-G--T------------AA--AG--CTCC---------A--C-T...--G---C-A-AA-----G------A-TGCAGAATT---C---------A-G--C--C------C-G----- 4148
TAL.CM.00.266 --C--T-A---------G-ATC-TAAGGCAAGA-----GT-A--CA-CA-------C--G-CT--TA---AAGCA--CCCC--------AG--C--...------C-T-A-ACA-----GAACA-TGCAGC-GT---G-C-------A-G-----C--C-----G--G-- 4404
TAL.CM.01.8023 --C--T-AC-------AG-ACC-AAAGGCCAGG-----A--A--CA-CA-------C----CC--CA---AGGCA--CCCC---------G-CC--...------C-A-A-ACA-----GACCA--GCAGCAGT---G-C------GA-G-----C--C--CC-G----- 3902
MUS-1.CM.01.1085 ----------------AGTACC-CAGGGA-A-A-ACC-AA-C---G--T-GT----C------------AA-CAT---CCA-----C---AC-C-T...------C-A-AAACA--G-----CA-TGCAGAGAT---GG--------A-G-----C--C--CC-G--G-- 4128
MUS-1.CM.01.CM1239 --C--T--C-------AGTATC-CAGGGA-A-G-AC---A-C---G--T--C-G--T--G---------AA-CTT---CCC---------AC-C-T...--G--GC-A-AAACA-----G--CA-TGCAGAATTG---G-G------A-G--------T--C-------- 4118
MUS-2.CM.01.CM1246 --C--TTC--------AGTATC-CAGGGA-A-A-AC---A-A--CA-CA-CT----C--G---------AA--AA--CTCAGC------AAC-C-T...--G---C-A-AA-----G-----CA-TGCAGACTTG--GG--------A-G-----C------C-G----- 4226
MUS-2.CM.01.CM2500 ------TCC-------A-TATT--AGGGACA-A-A---TA-A--CA-AC-TC-T--C--G---------AA---A--CTCAGC---C--AAC-C-T...------C-A-AA-----T-----CA-TGCAGACAT---GG--------A-G--C--C--C----------- 4185
SYK.KE.x.KE51 -------C----GTAGA-TAC--AAGGCAA--A---C-T--A--CAGACAG-----C----CT-------AA-TG---CCC-----C--AA-C-G-...------C-A-AA-----G---------ACAGA--T---T-C-------A-G--------C--C-------- 4293
SYK.KE.x.SYK173 --C---TCA---AT-GAGTATC-TAGGCAG--G---C-T--A--C-GACAG----------C---TA--CAACAA---CCA--------AAAT-G-...------C-A-AA-----G--------TGTAGA-AT-TAT-AT-----GA-G--C-----T---GAG----- 4638
GRV.ET.x.GRI_677 --C--T-AC---------AGT----TACAG--A---GGAT-A--TAA-A-------------G--------GGCA---CCC-----C--AA---G-...------C-T-A---------G------GCCTCCATT-A--CT-----GA-G--C--C--C----------- 4611
SAB.SN.x.SAB1C --C--TGCC--------GAGT---CAACAA--A---GG-T-A--TG--A----------------------GGCA---CC------C---A-----...--G--GT-TG-A-----G--------TGC----------G-G------A-G-----------CC------- 4836
TAN.UG.x.TAN1 -----T-C-------CA-TTT--AAGAGA--CA--CGGTA-A---G-AC-G--------------------TGCT--CCCA--------AA-TCG-...------C-G--A-----G--------TGCC---GT---GG-C------A-G--C-----------G----- 4637
VER.DE.x.AGM3 --C--T-A---------GAACT-A--AGACAC--A-GGG--A----AAA-T--G-------------------TG---CCA---------A-----...--G---C-AG-C-----G--------TGCCTCG-----GG--------A-G--C----------------- 4160
VER.KE.x.9063 -----T----------A-AATT-A--GGACACA---GGAT-A----AGA----T--C-----G--------A-TG---CCA--TGCCA-AA-----...--G---C-A--A-----G---------GCCTCC-----GG--------A-G--C--C--G---G------- 4665
VER.KE.x.AGM155 -----------C------AATC-A--AGACACA---GGAT------AAA-------T--------T-----A-TG--CCCA--------AG-----...--G---C-A--A--------------TGC-TCA------G-G-----GA-G--C--C------A------- 4657
VER.KE.x.TYO1_patent -----T-A--------A-AACC-A--AGA-ACA-A-GGG--T----AAA-------------G-----G----TG---CCA---------A----G...------C-AG-------------G--TGCCTCA--T----C------GA-G--------T---C------- 4662
COL.CM.x.CGU1 -T---T------GT-CAGTATC-AAAAGAAC-A---GGGT-A--CA-------------------TTGG-AA--A---TCAG-G------AAC---...---C----TG-T-----C--GC----T-A---CTAT--CT--------T----------T---GAG----- 4201
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H1B.FR.83.HXB2 AAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTA 4608
Pol __K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__
H1A1.UG.85.U455 ------A-----A--------C--------------C--C-----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A---------------------A-C---G-A---- 4054
H1C.ET.86.ETH2220 G---A-C--------------C--------------C--C-----G-----G--------------------A--A-----------C-----AC-------------G-----------C-GGGT---------A--T--------T--C------A--AA-G-A---- 4000
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------------------------C------------------------------------------G-------C-----C------------------------------GT-G-G-----A---------------------A-------A---- 4130
H1F1.BE.93.VI850 C--G-----------------C--------T----AG--C--------------------------------A-----------C--C--CA-A-----G-------------------------T---------A---------------------A----CG------ 3948
H1G.SE.93.SE6165 ----A-----A-A-----------------------C-----------------------------------A--------------C---A-A-----------------G----------C-GT---------A--T------------------A-----G-A--A- 4005
H1H.CF.90.056 -C-------T-----------C--------------C-----------------C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------------GT---------A--------------------GA-----G------ 3955
H1J.SE.93.SE7887 ------------------------------------C--------------------C--------------A------G------T----A-A--------------C---------------GT---------A--------------C------A---G-G-T--G- 3922
H1K.CM.96.MP535 ----A----------------C--------T--C--C--------------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT---------A----------C----------A-CA--GT----- 3804
O.BE.1987.ANT70 C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G- 4663
O.CM.-.BCF06 C---A-C--AA-A--T--T--C--------A-----C-T------------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C----T---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G- 4661
O.CM.1991.MVP5180 C---A-C--AA-A--T--T--C--------A----AC-T------------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C---GT---------A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G- 4637
O.CM.1996.96CMA102 C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A--A---G-T--C-----C--G-------------C---------TA-T----T-T-------A--------GCCT--------AA----A--CA-G- 4098
O.CM.1998.98CMABB141 T-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A-----------------A-----T--T--C--C--G------C----T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G- 4093
O.CM.1998.98CMABB197 C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC-----------G--A--A--------------A--A-----T--CC-C--C--G------C----T-C---------T--T---GT-Y-------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G- 4045
O.CM.1998.98CMU2901 C--G--C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A-----T--------A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---G-----T--T----TT--------A-----C--GCCT-----T--AA----A--CA-G- 4101
O.CM.1998.98CMU5337 Y---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------G--A--------RT----A--A--G--T--C--C--C--G-----G-----T-C---------T--T----T---------A-----C--GCCT-----T--AA----A-TCA-G- 4095
O.CM.1999.99CMU4122 C-----C--AA-A--T--T--------G--A-----G-T---------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT--------AA----A--CA-G- 4093
O.FR.1992.VAU C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G- 4174
O.US.1999.99USTWLA C--GA-C--AA-A--T--T--C--------A-------TC--------------G--A--------------A--A-----T--C-----C--G-------------C---------T--T----TC--------A--T---A-GCCT-----T--AA----A--CA-G- 4091
O.US.-.I-2478B C-----C--AA-A--T--T--C--------A-------TC--------------A--A--------------A--------T--T--C--C--G-----------T-C---------T--T--G-T---------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G- 4664
N.CM.1997.YBF106 ----A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC------T-TTA----C--T--A- 4200
N.CM.2006.06CM-U14842 ----A-C--T--T-----R--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--A---------------A-------G-----T-C----------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A- 4115
N.CM.2002.DJO0131 ----A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A- 4114
N.CM.2002.02CM-SJGddd G---A-C-----T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T--------T--A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A- 4098
N.CM.2004.04CM-1015-04 ----A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--K---------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A- 4113
N.CM.2004.04CM-1131-03 ----A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A- 4112
N.CM.2006.06CM-U14296 ----A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------C-----T-----------A------G-----------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ARC---------TA----C--T--A- 4111
H1N.CM.95.YBF30 ----A-C-----T--G--G--C-----G--------C--CT-------------------T-----G-----A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A- 4202
H1P.FR.06.RBF168 ----A-------T--------C--------------C-TCC-G-----------A-----------------A--A-----T---------G-GC-C-----G----C---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-----G-A--A- 4069
H1P.CM.06.U14788 ----A-------C--G-----C-----R--------C-TC--G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A- 4079
CPZ.CD.90.ANT T-----A---A-A--------G------T-T-----C-TC--------T-----A--GG---AT--G------A-AAGT--------C--C--G-----------CA-C-----------------------C-----------AGCT--------AA----AG-A--A- 4047
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C---A-C---A-A------------A-------------C-----------------C--------------A--A-----T-----C--CA-A------------A-C-----------G---GTCT----C--A--T-----G-CA-----T--AA--AA-G-A---- 4188
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---GA-C-----A--G-----A--------------G-----G-----------A--A--T--T--------A--A-----------C---A-C--------G-----C---------------GTC-----------T-----A--T--C--T---A--AG---T--C- 4154
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A-A--TA-A--G-----C-----G-----------C--------------C--C--T--T--------A------------------G-CC-T--G-----------------------G--T-----C--A--------GCCT--------TA--AA-G-A--A- 4150
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----A-------T--------C-----G--------C--CT-------------C-----T-----------A--------T---------A-CC----G-----T------------------GTC-----------T-----G-----C------A----C--T--A- 4180
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------C---T-A--------G--------T-----C-----G-----------C--A--T-----------A-----------T------A-C------------TCG----------------TT-----------T-----T--------T--TA-CA--G-A--C- 4163
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ---GA-C---T-A-----T--A-----------------C-----G--------C--A--T--T-----------A--G-----T------G-GC-G--------------------------GGTT-----C-----T-----------C--T--TA-----G-T--C- 4174
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 G-----C-----A--G-----A-----------------CC----G-----G--C--C--T--------T--A-----------T------A--C-----------------------------GT---T--C-----T-----ATCT-----T---A--AA---A---- 4194
CPZ.CM.98.CAM5 ----A-C-----A--G-----A-----G-----------CC----G-----G--C-----T-----------A--A--------T------A-------------------------T------GT------------T-----GCCT--C--T--TA--AAC--A--C- 4310
CPZ.GA.88.GAB1 C-----G---A-A--G--------C-----------C--------------------C-----T--G-----A--A--------T-----C--G--------------T-----------------T--T--C--A--T-----GCCA-----T--AA-----G-A--C- 4669
CPZ.GA.88.GAB2 G---A-A--------G-----C-----G--A--------CT-------------A--------T--G--T--A--------T---------A-C--------------G--------------G-AG-----C--A--T-----A-CA---------A----AG-A--A- 4001
CPZ.US.85.CPZUS G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------CC----------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A---- 4668
CPZ.TZ.2001.TAN2 ------C---A-A--------A--------------T-TCC----------G--C--A----A---------AAG---------T-----CA-C--------G--T-----------T-----G-A---------A--T-----GCCA--C--T--TA----AG-A--A- 4257
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ------C---A-A-------CA--------------T-TCC----------G--C--A----A---------AA----------T-----CA-CC-----C-G--------------------G-A---------A--------GCCA-----T--TA----AG-A--A- 4257
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 G---A-C--TT-A--------C-----G-----C--C-TC--------T-----------------------------------C--C--C--GC-C--G-------CT--G-------------T------C--A--------GCCT-----T--TA----C--A--C- 4145
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con G---A-C--TT-A--G-----C-----G--T--C--C-TC--------T-----------------------------------C--C--C--GC-C--G-------CT----------------T---------A-----C--GCCT-----T--TA----C--A--C- 4144
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con G---A-C--T--A--------C--------T-----C-TC--------T-----------------------------------T--C--C--GC-C--G-------CC--G------------GT------C--A--T-----GCCT--C--T--TA----C--A---- 4064
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ---G--C---A-A--------C--------------G------------------T-A--------------AA-A--------TC-C--C--GC----GC------CC---------------CATT-G--C--A--------AGCA-----T--GA-CT-AG-A--AC 3897
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ---G--A---A-A--G-----C--------------------------------C--A--------------AA-A--G--------C--C--G-------------C------------G---CACT-------A--T-----AGCT--------AA----AG-A--AC 3879
RCM.GA.x.GAB1 ----A-A---A-A--------C-----G--A--------------G--------A--A--------------AA-A--G------C----C--G--G---C------C--------------GG-AGC----C--A--T-----AGCA--------AA----AG-A--AC 4087
RCM.NG.x.NG411 ----A-C---A-A--------C-----------------C--------------A--A--------G-----AA-A--G-----TC----C--G-------------CC-----------G---CATT----C--A--------A-CA--C--T--AA----AG-A--GC 4102
H2A.DE.x.BEN ----A-C--TA-A--------A-----T--A-------TC--------------C--C---CAG---T----AAG-C-G------CTC--C--A------C-G--CA-T--G------A---CGCACT-G--C--A---------CC---C-----TTCACAGGAA--G- 4990
H2B.CI.x.EHO ---G-----AA-A--G----------------------TC--------------A--A--CCA---------AAGAC-G-----TCTC--C--G-----GC-G--CA-C--------TA-C-C-CACC-G--C--A-----C--TGC---C-----TTCACAAGAT--G- 4961
H2G.CI.92.ABT96 ------A---A-A--------------G--------C-T-G-------------A--C---CA---------AAG-C---------TA--C--G--------------G--------TA-C-C-CACC-------A--------TGC---C------TCGCAAGA---G- 4317
H2U.FR.96.12034 -------G--A-C--G-----A-----G--------C-T---------------G--C--GCAG-----T--TAG-C-------CCTG--C--AC----GC----------G-----TA-C-CTCATT-G--C--A--T-----TGC---C-----TTCACAGGAA--A- 4469
SMM.SL.92.SL92B ---G------A-A--------A-----G--T-----C-T------------G--A--A--TAGG--------AAGAC-G-------TG--C--C------A-----TC---------TA----GCATC-G-----A-----C--TGC----------TCCCAGGA---G- 4338
MAC.US.x.239 ----A-A---A-A--T-----A--------T-------TC-----------G--A------CA---G-----AAGAC-G------CTA-----G--------G-----C--------TA-T-C-CATC----C--A--T-----TGCT--C--TG-TTCGCAAGAA--A- 4907
Pol __G__K__I__I__I__V__A__V__H__V__A__S__G__F__I__E__A__E__V__I__P__Q__E__T__G__R__Q__T__A__L__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__I__T__H__L__H__T__D__N__G__A__N__F__A__S__Q__E__
STM.US.x.STM C--GA-A--TA-A--------A--------T-----G-T------G--------A--C---CA----------AGAC-G-------TG-----G--G--G------A-C--------T--C-C-CACC-G--C--G--T------GCT--C------TCGCAGGA---A- 4554
MNE.US.x.MNE027 ----A-A---A-A--T-----A--------T-------TC--------------A------CA---G-----AAGAC-G------CTA-----G--------G---A-C--------TA-T-CGCATC----C--A--T-----TGC---C--T--TTCGCAAGAA--A- 4375
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ------C--AA-A--------------G--T-------T--C----A-CC-G--GT-AAAG-AG--------AA-AC-G-----T-TA--C--G---C------GG-CT--G-----CA--C--CA-G-T--C--A--------ACC---C--T-TTA--CAGG-AT--G 4595
DEB.CM.99.CM5 C-----C---A-A--------G--------T-------T---G--GA-TA-G--CT-AT----------T--AA----------C-TA--CT-A---C-G--G-GG-C---------CA-T---CAG-----C--A--------ACCA-------TAA--CAGC-A--C- 4408
DEN.CD.x.CD1 T-----A--AA-A--------AA---C---------G--CC----GA--A--A--T-G-----G--G-----CA-A---------CTA---T-AC-GC-GA----T-CT---------A-C-CC-A-T----C--A--------ACCA-----T-T-A--CAAG-CA-GC 4498
LST.CD.88.447 -C-G--A---A-TAAT-----------G---TC-----T---G-T---------A-------AT---------A-AAC-------C-C--C--G------C-GTGCA-C------------C-GCA-G-C-----A--------ACCA--C--TGT-A-CAAGGA---AC 3885
LST.CD.88.485 -C-G--A---A-TAAT---A-C-----G---T------T---G-T---------A-------AT---------A-AAC-------A-C--C--G------C-GTGCA-C------------C-GCA-G-C-----A--------ACCA--C--TGT-A-CAAGGA---AC 3885
LST.CD.88.524 GC--A-C---A--AAT-----C---A-G--ATCA--C-TC--G-TT--------G-------AT---------A-AACT------A-----T-G-----G---TGTA-C--------T------CA---T--C--A--T-----TCCA-----TGTGA--AAAGAT--AC 3882
LST.KE.x.lho7 -C-G--C--TA-AAAT-----C-----G---TCA--C-TC--G-TT-----------A----AT--G-----AA-AAC---GT--C----C--G---------TGCA-T--------T------CA---------A--------TCCA-----TGTAA--AAGGA---AC 4969
SUN.GA.98.L14 ------C--AA-A-----G--G-----G--TTCA--G-----G-T---------AC-A--CAAT--GCA----A--AC------CAC--GG--G-----GC-CTGT-CC-TG------------CAG--------A--T-----GCCA-------T-A--AAAGAT--GG 4968
MND-1.GA.x.MNDGB1 TC--A----TA-A--------G--------TTCA--C-TC--GA-G-----------AA----------T--AA-AA-G------G-G-----G-----G-------C-CA------TA-T-GT-A-C----C--A--T-----GCCT--C--T--TA--CAGGAA--AG 4295
OLC.CI.97.97CI12 G--G--G---TGTT-G----CA---AC--GGTCA--G-TCC--T-T-G----A-CC--AG-------GAT--AG-AA-T----TGA-A---G-GC-T-G-C----TA-TCA------T-------T---T--C-----------G-CA-----TGTGAA-CAG-A-A-GC 4479
WRC.CI.97.97CI14 G---A----TT-AAAT-----C---------TCA-----CC--------A--A-C--AT--------GAT-CCT-TC-G------CTA---ACC--GC-GC-G---A-T--------CA-C--G-A------------------G-CA-------AGTC-CAG-AAA-GC 4908
WRC.CI.98.98CI04 ----A-C--T--AAAT-----C--------ATCA--G---C--------A--A-C------------GAT-CTT-TC-------TCTA--C--CC--C--A-C-----T--------TA-G----AG--T-----G--T-----A-CA-----T-AGTCACAG-AAA-GC 4923
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----A-C--AT-AAAT-----C-----G--ATCA--C--CT-------GA--A-A------A-----GAT-CCT-TC--------CT---CACCA--C---------------------------AG--T--------T-----A-CA-------AATCACAG-AAA-GG 3837
MND-2.CM.98.CM16 ------A---A-A-C------C--------A---A-G---C-------------A--A--CA----------AA-A---------C-C--C--G--------------T---------------CATC----C--A--T------CCT---------A---AA-AA--AG 4609
MND-2.GA.x.M14 ---G------A-A--------C-----G------------C-------------G--A--------------AA-A---------C----C--GC-----C-------------------G---CATT----------------TCCA--C--TGT-A---AG-A---AG 4536
MND-2.x.x.5440 ----A-C---A-A--------C------------------T----------G--A--A--------G-----AA-A--------GC-C--C--G-----GC-------T--G------------CATC----C-----------TCCT--C--TGT-A---AA-A---GG 4169
DRL.x.x.FAO ---GA-A---A-A--G-----C--C-----A------C-C--------------A--A--------------AG--A-------T--------GC----------T--C------------TC-CACT-G--C--A--T-----ACCA---------A---AA-A---AG 4175
MON.CM.99.L1 --GCA-A--TT----------A--------------T---G--TGG--CA-GA-CC-A---AGG--------AA-ATGT----GGATAGCC--G--GG-GC-G--C-CT-TG-----G--C-CTCAG--------A--T-----GCCA---------A-CCAAGAAT-CG 4311
GSN.CM.99.CN166 ---G--C---T-A--G--G--C--C-----A-----G---G-CTGG--TAGGA-A--A--CCAG--------CAGAC----T----TGAAG--C---G---------C--C------T----CCCACC-------A--T------CC-------GT-TCCAAGGAAT-GG 4336
GSN.CM.99.CN71 C---------T-A--G-----C--C-----------G---G-TTGG--TAGGA-A--A--CCA---------CAGAC----T----TAAAG--A---G---------C--C-----------CTCACC-------A--T------CC--------T-TC-AAGGAAC-GG 4318
TAL.CM.00.266 -C--A-C---TGT--------A--C--G--------G--C-----GA-TA-GA--C-G---AGG--G--G----G---G--C--CCTC-----C---C--G-G--CA-C--------TA---GCCACC-G-----A--------GCCA--C--TGT-TCA--AGAAA-GC 4574
TAL.CM.01.8023 -C-G--A--ATGT--------A-----G--A-----T--C--T--GA--A-GA-CT-G--CAG------C--A-G------C--CCTG-----C--GC-GG-G--CA-C---------A--G--CATC----C--A--------GCCG--C--TGT-TCG--AGA-A-GC 4072
MUS-1.CM.01.1085 ----A-C--T--A--------C-----G--T-----G--C--GTGG---A-GA-AT-G---AG----------AG-C-G-----T-TAGGC--AC-GG-G------TC-CT------T-CG-C-CA---C-----A--T-----GGCT--C----T-A----AGAAT-CG 4298
MUS-1.CM.01.CM1239 ----A-C---T-A-----C--C--C--G-----------C-CGTGG---A--A-AT-A--CAGG--------AAG-C-------CCTAGGC--G---G---------CTCTT-----T----C-CA------C--A--T-----AGC---C----TTA---AAGAAT-CG 4288
MUS-2.CM.01.CM1246 C--G--C---T----G-----A------------A-T-TC---TGG--CAGGA-A---T-CCA------T--AAG-CT------CCTAGAG--G-C---C--G----CC-C-------A-T-GTCAG-----CC-A--------T-C---C--T--TA-CAAGGAAT-CC 4396
MUS-2.CM.01.CM2500 ----A-C--T--A--------A--------------T-T----TGG--TAG-A-----T-CCA-----AT--CAG-CT--------TAGAG--G-----C-------C--C------CA---C-CAG--C--C--A--------T-C---C------A--AAGGAAT-CC 4355
SYK.KE.x.KE51 ------A--TTGT--------AA-CAC---------G----C----A-TA--A-AT-GAA-AG------------A-------G-CTA--C-----GC--A------C----------A-T---CAT--------A--------TCCA--C----T-A---A-G-CT--G 4463
SYK.KE.x.SYK173 C-----A---TGT--------AA-CAC---T---------------A-CA-GA-CT-AAA-AGG-----G---G-T----------TG-----CA-GC--A----CA-T---------A-----CAG-----C-----T-----ACCA--C--TGT-A---AC-A-T-C- 4808
GRV.ET.x.GRI_677 ---------AA-A--------A----------------TC-----------G--G--C---AG------T---A----G------C-C-----GC-G---C-GTT--C------------G---CATC----C-----T------CCA--C--T---TC-CAG-AT--GG 4781
SAB.SN.x.SAB1C ----A-C---A-A--G--T--------T--T-------T---------------A--C---CAG--------AA-A-CT------C-C--C--GC-G--G-----CA-C--------CA-C-C-CAGC-G-----A--T-----T-C---C--T--TA-CCAGCAA--AG 5006
TAN.UG.x.TAN1 ----A-C--TA-A--------C-----G--------C-TCT-------------C--AG-TAGG--------AA-A---------A-A--C--G------A-CATTA-T--G-----TA-T-C--A-T----------------GCCA-----TGTTA--CAGGA---AC 4807
VER.DE.x.AGM3 C--G--A---A-A--------C----------------TC-----------------A--TAG----------A-A---------A-A---T-A-----GA--CT-A-T--------CA---CCCA-C-G-----A--------ACC------T--GTC-CAAGAA--AG 4330
VER.KE.x.9063 ----A-AG--A-A--------------G-----C----TC--------------C--A--TAGG--------AAGA--G-----CA-A--C---C-----A--TTGA-T---------A--GTCCAGT----C--A--T-----ACCA-----T--TTCCCAAGA---AG 4835
VER.KE.x.AGM155 ----A-AG-GA-A-----G--C--------------G-T------------G-----C--TAGG--------AA-A--G------A-G--CT-G------A--AT------------CA-C-CTCACC-C-----A--T-----ACCA--------TTC-CAGGAA--AG 4827
VER.KE.x.TYO1_patent ------AG--A-A--T--G--C----------------TC--------------C--A--TAGG--------AA-A-----G---A-G-----A------A--CTGA-T--------TA---C-CAGT----C--A--------GCCT--C--T---TCCCAAGAA--GG 4832
COL.CM.x.CGU1 ---G------T-A--------A--C--CTGT-C-CTG-TCTGCTGG---ACCA-AT-AAAGAG----------G-A-------GTAGGGCC--CA-------G--TA-TCAG---GAG--T-G-CA-G-T--C--A--T-----GCCA-----TGTAA--CAGCACT--- 4371
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H1B.FR.83.HXB2 GGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCAC 4778
Pol R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H_
H1A1.UG.85.U455 AA--A-T------------AAAT---C-A-----------G--C-----------------------------G-----C-----C--G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T--- 4224
H1C.ET.86.ETH2220 AA--A--------------A--T--TC-A--------------------------------------------------------------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T--- 4170
H1D.CD.84.84ZR085 A---------C--------A--T-----------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------T--- 4300
H1F1.BE.93.VI850 A---AT-------------A--T---C-A--------------C--------------------------------------A--------G-----A--G--C--------------------A--------------------------------------------- 4118
H1G.SE.93.SE6165 A---A--A-----------AAAT----CA--------------------------------C--------------------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------------------------G--------------T--- 4175
H1H.CF.90.056 A---A--------------A-AT---C-A-----------G-----------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T--- 4125
H1J.SE.93.SE7887 A---A--------------A-AT--------------------------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A--- 4092
H1K.CM.96.MP535 A---A--------------A--TG----------------G--------------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A------------------------------ 3974
O.BE.1987.ANT70 A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T--- 4833
O.CM.-.BCF06 AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G--------A--A--T--C--A---------------------G-C------------------TC-------CAG--A-----G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T--- 4831
O.CM.1991.MVP5180 AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G-----G--A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T--- 4807
O.CM.1996.96CMA102 AA--T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A--A--T--C--A---------------------G-C--------G---------TC---C---CA---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA-----------G-----------T--T--- 4268
O.CM.1998.98CMABB141 AA--T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATC-------CAG--A--G--G--C--A--A------T-A--A-----------------------TG-T--- 4263
O.CM.1998.98CMABB197 A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A-----------------R---G-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A-----YT-A-G------R-----------------TG-T--- 4215
O.CM.1998.98CMU2901 AA--T--A---------A-CAAC--AC-A--T--G--------A--T--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T--- 4271
O.CM.1998.98CMU5337 A---T------------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A--------------------GG-C--------G--------ATC-------CAG-----G-----C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T--- 4265
O.CM.1999.99CMU4122 A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C-----C--G--------ATC---A---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T--- 4263
O.FR.1992.VAU AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G--------A--A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T--- 4344
O.US.1999.99USTWLA AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G---R----A--A--------A----------R----------G-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A--G--CT-A--A-----------------------TG-T--- 4261
O.US.-.I-2478B A---T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC---C---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T--- 4834
N.CM.1997.YBF106 AA--A--------------A--T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--G-----A--A--------A--A--------G--------G--T-----T--- 4370
N.CM.2006.06CM-U14842 AA--A--------------A--T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T--- 4285
N.CM.2002.DJO0131 AA--A--------------AAAT----CA--------C--G--A-----------T--------G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T--- 4284
N.CM.2002.02CM-SJGddd AA--A--------------AAAC---C-A-----G-----G--A-----------T--------G----CG-----G--C--------------------------------A--C--------A--A--------A-GA--------G-----------T-----T--- 4268
N.CM.2004.04CM-1015-04 AA--A--------------AA-T-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T--- 4283
N.CM.2004.04CM-1131-03 AA--A--------------AA-T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-----------C-----T--- 4282
N.CM.2006.06CM-U14296 AA--A--------------AAAT-----A--------C--G--A--A--------T--------G----Y------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-----------T-----T--- 4281
H1N.CM.95.YBF30 AA--A--------------AAAT-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G--------G--T-----T--- 4372
H1P.FR.06.RBF168 A---A--T---------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T--- 4239
H1P.CM.06.U14788 AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG----- 4249
CPZ.CD.90.ANT AA--G--A-----------TAAT---C-A--------------A--A--------A-----------------G-----C---------C----G---C-------------AA-T-----C--A--A-----AT-A------------GT---------GCA---T--- 4217
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AA--A--A-----------CAAC-----A--AA-G-----------------C--A--------------G--------C-----C-----------------C--T-A---A--T-----------A--------A--A--------------------G----GT--- 4358
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 A---A--T--------------T---C-A--A-----------------------T-----------G-----------------------------------A-----T---A----------A--A-----------A--------C-----------------T--- 4324
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A---A--A-----------A--T--T-GA-----------------A-----C--A-----------------G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A--------------------C-----T--- 4320
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 AA--A--------------AAAT---C-A-----G--------A-----------T--------G--T-C---------C--------------------------------AA-T--------A--A------T-A--A--------------------C-----T--- 4350
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 A---T--A------------CAG---C-------------------------------G-----------G--------A-----C------C-T--------A-----G-----------------A--G--C--A--A--------------------------T--- 4333
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 A---T--A-----------AAAT---C-A--------------------------T--G--------------------A-----C-----G-----------C-----G--------------A--A------T-A-----------G-----------C-----T--- 4344
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 A---A--------------A--C---C-A-----------------T--T--C--A-----C-----------------A-----C--------------G--C--------AA-T-----A--A--A--G---T-A-----------T-----------G-----T--- 4364
CPZ.CM.98.CAM5 AA--A--------------T--C---C-A-----G--------C-----------A-----------------G-----C-----------------------C---------A-T-----C--A--A--G--G--A--------T--C-----------C-----T--- 4480
CPZ.GA.88.GAB1 A---T--------------A-AC--------------------A-----T-----A--G-----------G--------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A--------------------G-----T--- 4839
CPZ.GA.88.GAB2 AA--A--------------A--C--A--A--A-----------A--T--T-----A-----------G-----------C-----C-----------A--G--------G--A--T-----C--A--A-----CT-A--------------------T--------T--- 4171
CPZ.US.85.CPZUS -A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G-----------A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T--- 4838
CPZ.TZ.2001.TAN2 AA--A--------------ACA----C-A--T--------G-----A--T-----T-----------------------C---------C--------C---------A---AA-T--G--A--A--A--G--C--G-GR--------GRYT--------G-AT------ 4427
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 AA--A---------------CA---TC-A--T--G-----G-----A--T-----T-----------------------C---------C--------C----C--------AA-T--G--A--A--A--G--CT-G-G----------ACT--------G-AT------ 4427
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----- 4315
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----- 4314
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----- 4234
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 AA--A-TT-----------TCAG--AG----CACC--C--GG-A--------C--A--------------------G--C------C-CC-GC----A-CT--A---AC---AA----------A--A---A-GA-AG----------------------GC----T--- 4067
RCM.CM.SIVagi-00CM312 A---A-T------------TCAG--AG----CACC------G-A-----------T--------G-----G--T---AG-------C-TC----G----C---A-----G--AA-T-----C--A--A--GA-AT-AG-A--------T-----------GC----T--- 4049
RCM.GA.x.GAB1 A---G-T---C--------TCAG--AG----C-CC------G-A--T--------T-----------------G---AGC---------C-------A-T---C----A---A--------A--A--A---A-AT-AG-A--------C-----------T--GG-T--- 4257
RCM.NG.x.NG411 AA--A-A------------TCA---AG----CACC------G-A-----------T-----C--------G--------A------C-TC----G----T---A-----G--AA-T-----------A---A-GT-AG----------T-----------GC----T--- 4272
H2A.DE.x.BEN A-ATG-TGGCA-------TA--T--AG-A--ATCC------G-A--T-----C--A-----C--G------------G-A------C-CC-CC-------TCAG---A-TAGAA-T-----A-----AA-TACAA-AG-A---AT-----TG--------TCATTG-ATG 5160
H2B.CI.x.EHO AAATG--AGCC------ATA--G--AG-A--AAC---C---G-G-----T-----AG-------G------------G-A-----CC-TC-TC-G--A--TCAG----ACAGAA-T-----------A-T-TCAA-AG------TT--GTT-------ACTCA-TG-ATG 5131
H2G.CI.92.ABT96 A-ATG-TAGCC-------TA--C---G----A-C-------G-A--A-----C-----G--------G-----------A------C-TC-TC--------CAA----ATA-AA-T--------A--AA-TTCAA-AG-A--CAT---GTT----------CATTG-ATG 4487
H2U.FR.96.12034 A-ATG-TAGCA-------TA--T--AG----TACC------G-A-----T--C--G-----C--------G------G-C------C-CC-TC-------CCAA----AGAGAA-C-----A-----AA-TACAA-GG----CAT---C-T--------CTCA-TG-ATG 4639
SMM.SL.92.SL92B A-ATG-TAGCA------TTA---G-GG-A---TCC------G-A--G-----C--A--------G------------G-C---G-CTT-C-TC-T-------AC----ATA-AA----G--A--A--A--GTCAG-AG----CCT-----T--------C-CATTG-ATG 4508
MAC.US.x.239 A-ATG-TTGCA--------A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C-CC-CC-G--A--TCAA----ATAGAA-C--G--A--A--AA-TTCAG-AG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG 5077
Pol V__K__M__V__A__W__W__A__G__I__E__H__T__F__G__V__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__A__M__N__H__H__L__K__N__Q__I__D__R__I__R__E__Q__A__N__S__V__E__T__I__V__L__M__A__V__H__C_
STM.US.x.STM A-ATG-TAGCC--------------AG-A--AACC------G-A--T--------A--G--C-----------G---G-C------C-TC-T-------CCCAG----ACAGAA-T--------A--AA-CACAG-AG-A--T-T-----TC--------TCA-TG-ATG 4724
MNE.US.x.MNE027 A-ATG-TTGCA--------A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C-CC-TC----A--TCAA----ATAGAA-C--G--A--A--AA-TTCAA-GG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG 4545
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 CT---------------TTA--G--AG----CACCACA--GG----A-----C--A--G------------------AAC-AA----G-C--------G-T-CA--CAC---A--T--G--AG-T--AC---GAT-GG-A---------GCT-----TACTCA---T-TT 4765
DEB.CM.99.CM5 A---A--A---------TT------AG-T--TACTACA--GG-A--A--T--C--A-----------G---------AGC-AA----GG-TCC----AG---C---CAA---AA-T-----AG-T--A---AGA--AG-A---------GC------CACC-----TATT 4578
DEN.CD.x.CD1 A---A--A-----------AAAT-----A--CACCACA---G----A--T-----A--------G--TA-T------AA--A---C--GC--------G--G------C--TA-----G--AG-T--A---AGAT-AG-A------C--GC-------ACCC----T-TT 4668
LST.CD.88.447 AA----TAAT-------CTA--T--TG-A--TAC-ACA--------T--T--C--T--G-----G--------T---G-C-AA-------C-C----AC---------A-AG---C-----AG-T---C----AT-A--------T--C-T-------AC-CA---T--T 4055
LST.CD.88.485 AA--A-TAACC------CTA--T--TG-A--CTC-ACA--G-----T-----------G-----G--------T---G-C-AA-------TGC-----C----C----A-AG---T-----AG-T---C----AT-A--------T--C-T----------CA---T--T 4055
LST.CD.88.524 A---A-TGACC------TTAA-T--AG----CAC-ACA--G--A--A--T--C--T--------------------GG-A-AA-------TT------C----C----A-AGA--------AG-T--AC-G--G--A-----------GTT---------CCA---T--T 4052
LST.KE.x.lho7 A---A-TAACC------ATA--G--AG-A--TAC-AC---G--A--T--T--C--T--G--------G--T------G-A-AA--C----TT-----A-GT-------A-AGA--------AG-T--AC-G--A--A--A----------T---------CCA---T--T 5139
SUN.GA.98.L14 A---A-TA---------TTA--C--AC----TAC-ACA--G--A--T-----C--T--G--------------G---G-A-A---C--G-T------AC-------CA-CAGAA-T-----AG-T--AC-GG-AT-G--A--T-------TC-----TC-GCA---T--T 5138
MND-1.GA.x.MNDGB1 AAA--ATG---------TTA--G--AG-A--CAC---------A-----T--C--A--------G--G-----G---AA--AA-----GT-TC----AG--T-G--T-AGA-AA-------AG-TTGCA--G-AT-A--A---------GCC-----CAC------T--T 4465
OLC.CI.97.97CI12 A---A-TA--C------TTA--G--TG----T---ACG--C-----G-GG-----T------------A-CA-----G-A-AA----G--TG------G-G--AT----GAGAA-C-----A-----AAC----T-GG-A------T-GGCT-----TA-C-----T--T 4649
WRC.CI.97.97CI14 A---TAT---C------TTA-----AG-A--A--------G--C-----T-----T---------------A-----AG--A---C-GGAGG-----AG-C------CACAGTA-T-----AG-T--A---A-AT-AG-A------T--GCG------T-------T--- 5078
WRC.CI.98.98CI04 A-A-TAT---C------TTA-----AG-A--A--------G--C--T--T-----T---------------A-----AGC-AA----G-AGGC----AG----A---CACAGAA-TC----AG-C--A---A-GT-AG-A------T--GC-------C-------T--- 5093
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A----ATA--C------TTA--C--AG-A-----------G--------------T--G------------A-T--GAG--AA----G--T------AC----A---CA-AGAA-------AG-T--A---A-AT-GG-A------T--GCT------A-C-A---T--- 4007
MND-2.CM.98.CM16 CCA-A-T------------TCA---AG----CACTACA-----------------T--G------------A----GG-A-AA--CC-TC-TC-C--AC----C-----G--A--T-----C--A--A--GA-A--AG-A--------T--------------A--T--- 4779
MND-2.GA.x.M14 CCA-A-TG-----------TCAG--AG----CACCACA-----A-----T--C-----------------T--G---G-A-AA---C-TC-TC-T---GT--------AG--A--T--G-----A--A--GAGA--GG-----------------------C----T--- 4706
MND-2.x.x.5440 CCA-A-T---C--------TCA---AG----CACCACA---G-A--T-----C--A--G------------------G-A-AA---C-TC-TC-T-----G--C----A---A--T--G-----A------AGG--AG-A--------G-----------GC-A--T--- 4339
DRL.x.x.FAO CAA-A-TA--C--------TAAG--AG----TACCACA---G-------T--C-----G-----------G--------A-----C--TC-GC-------------------AA-T-----------A---A-A--AG----------T------------C-G--T--- 4345
MON.CM.99.L1 AA--A--TGCA--------AAAT--TC-T--CACCACA--GG-A--------C--A-----C-----G--T-----GAA--------G-C--C----AG-G-CC--TAAGA-AA-C--G---G---T----T-C--CCCA------T--GC-CAA---C-G------TTA 4481
GSN.CM.99.CN166 AA--A-----C--------A-AC--AC-A--CACCACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C---C--C-C---G---CA--CACGA-AA-C-----AG---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CA----TGC-A---T--T 4506
GSN.CM.99.CN71 A---A--T-----------AAAC--AC-A--CAGTACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C---C--C-C---G---CA--CCA-A--A-T------G---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CAA---TGC-A---T--T 4488
TAL.CM.00.266 A----ATGGTA------CTCAA---AG----CTCCGCA---G----A--T-----T---TCC--G----C-------AAC-AA------C-GC-C-----G-CA--CAC---AA-T--G---G-A-TAC--T-C--GTCC--------GGC-CA---GACT-----TTTG 4744
TAL.CM.01.8023 A----A-AGCG------CT-AA---AG----CACCACA--GG-A--A--T-----A---TCC-----GTC------GAA--A---C---C-G--G-----G-CA--TCA---AA-T--G---G-A-TGC-GT-C--GTCC-----G--GGC-CA---TACC-----T-TT 4242
MUS-1.CM.01.1085 AA--A--A--C--------CA-C--AG-A--TACCACA--GG-A--A--T--C--T--G-----------G------AAC-AA--C---C-G-----AG--GCC---CACA-AA-C--G--AG---TCACTT--T-GG-A---------GC-CAA-----C-----TTTA 4468
MUS-1.CM.01.CM1239 -A--T--A-----------TA-C--AG-T--CACCACA--GG-A--A-----C--T--------G------------AAC-AA--C---C-G-----AG---C----CAGA-AA-C-----AG-A-TCACCT--T-AG-A---------GC-CA------C------ATG 4458
MUS-2.CM.01.CM1246 AA--T-TTGCA--------TAAC--AC----CACCACA--TG-C-----------A--G------------------AA-GCA--C---C-G------G---CC--TCACA-A-----G--AG-A-TAAC-T--T-AG-A---------GC-CAA-----C-----T-TA 4566
MUS-2.CM.01.CM2500 AA--A-TTGCA--------A--C--AG-A--CAGTACA--TG----T--T--C--A--G--C-----G---------AA-GCT-----GC--------G-G-CC--TAACA-A--C-----AG-A-TCC-GT-C--AG-----------GC-CAA-----C-----TTTA 4525
SYK.KE.x.KE51 C---A--------------A---G--G-A--CACCACA-----A--A--------A-----C--G---A--------AAC-AA----G-C-------AG---CC--CAAT--AA-T--G--AG-A-TA---AGAT-AG-------G--GGC------CACG-----TTTA 4633
SYK.KE.x.SYK173 AA--A--A---------TGT--C--AG-A--CACTACA--T-----A-----C--A-----C--G---A-------G--C-AA----GGT-T-----AG--GC---CTC---AA-T-----CG-C-TCAC----T-GC-A--------GGC-------ACC------TTA 4978
GRV.ET.x.GRI_677 CA--G-TG--C-------GTAAT--AG----CACCAC------A--T--T--C--A--GTCA--G--TAGT------AGC-----C-G-C-GC-C---G----C--CTCT--AA--------G-TTG---GAGAT-GG----------G--------TACGCAT------ 4951
SAB.SN.x.SAB1C CA--TATT--C-------GAAA---AG----CAC------GG-A--------C-----------G-----------------------GC-G-----AG----C--------AA-T------G-T--A---AGAT-GG-A--------CAT---------GCA---T--- 5176
TAN.UG.x.TAN1 AAA-TATT----------GACA-G-AG----CAC-ACA--G--C-----T--C--A---TCA------AGT------AG--------G-C-------AG---C-----A-A-AA-T-----AG-CTG--C-TT-T-GG-A--G-----C-TC-----CTGCCA---T--- 4977
VER.DE.x.AGM3 CA--AATG----------GAAA---AG-A--CACCACA--TG-A-----T--C--T---TCA-----CTCTA----GAG----------C-G-----AG----A--T--GA-AA--------G-CTG-C--T-CACAG-A----------TT------TGCCA------- 4500
VER.KE.x.9063 C---AAT-----------GAAAG--AG----CACCACA---G-G--A--------A--GTCA--G---TC-------AGC-----C---C--C-C--AG----A--T---A-AA--------G-TTG-C-GT--ACAG-A----------TT------TGCCA------- 5005
VER.KE.x.AGM155 CT--TATG--C-------GAAAGG-AG-A--CAC-ACG--GG-A--A--T-----A--GTCC--G---TCTA-----AG------C---C----G--AG-G--A--T---A-AA--------G-CTG-C--T--ACAG-A----------TT-----CTGCCA---T--- 4997
VER.KE.x.TYO1_patent CA--AATA----------GAAA---TG-A--TAC-ACA--T--A--A--T--C------TC-------TC-A-----AGC-----C---C-------AG-G--A--T--GA-AA--------G-TTGCC--T--ACAG------------TG-----TTGCCAT--T--- 5002
COL.CM.x.CGU1 A---A--AGTG------CTA-----AGCA--CACCACA---CAC-----T-----T---TCA--------T-----GCAG-GA--C--G--TG-T--A-G--AG--TAAGA-AA-G-A------A--A---ACAT-AG-A-GCAA----GC---------C-ATGCG-T- 4541
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H1B.FR.83.HXB2 AATTTTAAAAGAAAAGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGA...ATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATT...ACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACC 4942
Pol _N__F__K__R__K__G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E__R__.__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__.__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P
H1A1.UG.85.U455 -----------------------------A------------------...---A--------------------------------------------------...T-----------------------------------------G-C--CA------------- 4388
H1C.ET.86.ETH2220 -------------G----------------------------------...---A----T---------T----------G---------C-C-----C------...TT------------------------------A---------G-C--TA------------- 4334
H1D.CD.84.84ZR085 --------G---------------------------------------...---A--------------T----T----------G------------------C...------------------------------------------G-----A------------- 4464
H1F1.BE.93.VI850 ------------------------------------------------...---A-----------T------------------G-------------------...--G--------------C--------------------------C---G------------- 4282
H1G.SE.93.SE6165 -----------------------------------------A------...---A--------------T----T---------------C--------------...------------------------------------------G-C---G------------- 4339
H1H.CF.90.056 ------------------------------------------------...---A--------------------------------------------------...T----C--------A---------------------------G-C---A------------- 4289
H1J.SE.93.SE7887 -----------------------------A------------------...---A------------------------------G-------------------...------------------------------------------G-C---A------------- 4256
H1K.CM.96.MP535 ------------------------------------------------...--------T---------------------------------------------...TT---C--------A---------------------------G-A---A------------- 4138
O.BE.1987.ANT70 ----------------------------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C----------- 4997
O.CM.-.BCF06 -----------------------C----------C-------------...T--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT-----------------A---C--------A--T------G----TA------------- 4995
O.CM.1991.MVP5180 ----------------------------------C---------G---...C--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA------------- 4971
O.CM.1996.96CMA102 ----------------------------------C------A-----G...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA------------- 4432
O.CM.1998.98CMABB141 ----------------------------------C------T--G--G...---A--------C-----T--C----------A-C----C--------------...T----------------------C--------A---------G-C--CA------------- 4427
O.CM.1998.98CMABB197 ----------------------------------C------A-----G...---A--------T-----T--C----------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA------------- 4379
O.CM.1998.98CMU2901 ----------------------------------C------A-----G...---A--------C-----T--C-A--------A-C-------------------...TTT-----------A----A---C--------A---------G-C--TA------------- 4435
O.CM.1998.98CMU5337 --------------------AT-G----------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA------------- 4429
O.CM.1999.99CMU4122 ----------------------------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TTC-----------A----A---C--------A---------G----TAC------------ 4427
O.FR.1992.VAU ----------------------------------C------A--G---...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA------------- 4508
O.US.1999.99USTWLA ----------------------------------C------A--G---...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA------------- 4425
O.US.-.I-2478B ----------------------------------C------A--G--G...---A--------C-----T--C----------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA------------- 4998
N.CM.1997.YBF106 --------------------------------M-CG------------...---A----------------------------A-C-A---------C-------...TT----G------------R------------A---------G----TA------------- 4534
N.CM.2006.06CM-U14842 ----------------------------------C------------G...---A----T--------------------G--A-------------C-------...TT----G---------------------T---A---------G-C--TA------------- 4449
N.CM.2002.DJO0131 ----------------------------A-----C-------------...---A----------------------------A-C-A---------C-------...TT---G--------------------------A---------G----CA------------- 4448
N.CM.2002.02CM-SJGddd ----------------------------------C-------------...---A-------------------------G--A-C-A---------C-------...TT-C--G-------------------------A---------G----CA------------- 4432
N.CM.2004.04CM-1015-04 ----------------------------------C-------------...---A-------------------------G--A-C-A---------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA------------- 4447
N.CM.2004.04CM-1131-03 ----------------------------------C---------G---...---A-------------------------G--A-C-A---------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA------------- 4446
N.CM.2006.06CM-U14296 ----------------------------------C-------------...---A----T--------------------G--A---A-C-------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA------------- 4445
H1N.CM.95.YBF30 ----------------------------------C-------------...---A-------------------------G--A-C-A-T-------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA------------- 4536
H1P.FR.06.RBF168 ----------------------------------C---T--A--C--G...--CA----T--T--G--T---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA------------- 4403
H1P.CM.06.U14788 ----------------------------------C---T--A--C--G...--CA----T--TC-G--T---C-R--------A-C-------------------...TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA------------- 4413
CPZ.CD.90.ANT ----------------------------------CAC-T--AC-G---...---T--------C----------------G--A-CTC----------T------...TT----------C-A---------C----------T------G-C--TG-G----------- 4381
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------G-------------------------C-------------...---A----------------------------A------C--------------...TT------------A-----------------A---------G-C--GA------------- 4522
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----------------------------------------A------...---A--------C----------T----------C-A--------C--------...T----T--------A---------------------------G-C--TA------------- 4488
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------------------------------------A--G---...---A-------C--------------------A------C--------------...TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A------------- 4484
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------G--------------------A----C-------------...---A-------------------T--------A-C-A-GC------C-------...TT----G-------------------------A---------G-G--CAC------------ 4514
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----------------------------A-----------A------...---A-------------------T----------C-------------------...T-----G-------A---------------------C-----G----TA------------- 4497
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ------------------------------------------------...--CA----T--------------T----------G----C--------------...T-----G-------A---------------------------G-A--TA-C----------- 4508
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ----------------------------------C------A-----G...--TA-------T--------------------A-CTA-T---------------...TT----G-----------------------------------G-----A------------- 4528
CPZ.CM.98.CAM5 --------------------------------T-C------A-----G...--TA-------C--------------------A-CTA-T---------------...TT----G-----------------------------------G-----A------------- 4644
CPZ.GA.88.GAB1 ----------------------------------C-------------...---A----------------------------A-GC------------------...TT----G-------A-----------------A---------G-C---A------------- 5003
CPZ.GA.88.GAB2 ----------------------------------C------A------...-----------GC-----------T-------AC-----C--------------...CT------------A-----------------A---------G-C--CA------------- 4335
CPZ.US.85.CPZUS --------------------------------T-C------A------...--CA-------C------T----AC-------AG-CTT----------------...TT----G----------------C------------------G-----A------------- 5002
CPZ.TZ.2001.TAN2 ----------------------------A-----C-------------...C--T-G------C--A-T---A-T-----G--AC--C-----------------...TT----G----------------------T------GC----G-----A-------G----- 4591
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ----------------------------A-----C-------------...C--T-G------C--A-T---A-T-----G--AC--C-----------------...TT----G----------------------T------GC----G-----A-------G----- 4591
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -----------------------------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA------------- 4479
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -----------------------------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA------------- 4478
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -----------------------------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA------------- 4398
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -----------------------------------------A------...---A----T---------T-----T-------A-CTA----------T------...T---------------------------T---A--AG-A--GG---A--AG----------- 4231
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -----------------------------------------A------...---A--------------T----GT-------A--TA----------T------...T---------------------------TT--A--AG----GG---AG-AG-----G----- 4213
RCM.GA.x.GAB1 -----------------------------------------A------...---A----T---------------T--GC---C--TA----------T------...T-------------------------------A--AG-A--GG---A---G----G---T-- 4421
RCM.NG.x.NG411 -----------------------------------------A-----G...---A--------------T-----T-------A-CCA----------C------...T---------------------------T---A--AG-A--GG---AG-AG-----G----- 4436
H2A.DE.x.BEN -------------GG--A--A--A----ATATG-CCC---CA------...C--A-CA----G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----G-A---A-...T----TT--A-------C-A---C--------A--AG-----G---AG--G----------- 5324
H2B.CI.x.EHO -------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------...-----CA----G---A-T-----ACA-G---TAC--TTCC-C----C-A---A-...TT----T-C--------C-----C--------A--AG-----G---A---C-----G----- 5295
H2G.CI.92.ABT96 -------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------...---A-TA----G--TA-T-----ACA-G---TAC--TTTCA-----C-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-AG--C----------- 4651
H2U.FR.96.12034 -------------GG--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA------...--CA-TA----G---T-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C---TC-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-A-T-G--------C-- 4803
SMM.SL.92.SL92B -------------GG--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA------...------A-T--G--CA-C-----AC--G----CC--T-C---A-TTC-----A-...T-----T-------------------------A--AG-A---G-C-A---G-----G----- 4672
MAC.US.x.239 -------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA------...T--A-TA----G--CA-T-----ACA-G-G-TAC--TTTCA----TC-A---AC...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G----- 5241
Pol _M__N__F__K__R__R__G__G__I__G__D__M__T__P__A__E__.__R__L__I__N__M__I__T__T__E__Q__E__I__Q__F__Q__Q__S__K__.__N__S__K__F__K__N__F__R__V__Y__Y__R__E__G__R__D__Q__L__W__K__G
STM.US.x.STM --------G-A--GG--A--AC-A----ATATG-CCC---CA------...T----TA-T--G--CA-C-----ACA-G---TAC--TTTCA----TC-A---A-...T-----T-CA-------------C-----------AG-----G---A---A-----G----- 4888
MNE.US.x.MNE027 -------------GG--A--A--A----ATATG-C-C---CA-----G...T--C-TA----G--CA-T-----ACA-G---TAC--TTCCA----TC-A---AC...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G----- 4709
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -------------GG--A--A--A----ATATG-CCC-TTCA-----G...-----CA-T--G--TAAT-----AC--G---TA---T-CC-----C--A-----...T-----T--TC-GGA--CAAA--C--C-----A--AG-AGCTG----CAG---------C-- 4929
DEB.CM.99.CM5 -------------GG--A--A--A----ATATGGCA---ATA--G---...C-----A----G---A-T------T-GG----AC--ACC------C--A-----...T-----C--TT-GG--ACAA---A--------A--AG-AGCTG-C---AC------G----- 4742
DEN.CD.x.CD1 -------------GG--A--AC-A----ATATG-CA----CA------TAC--TAACATGC---ATA--CATTTAGA-AT-CAAC-T......ACC------......C-----T--TCG------AA---C--------A--GG-AGCT-----G-AA---C------- 4826
LST.CD.88.447 ---------CA--GG--A--AC-A------CT-TCAC---CA-----G...T-TA-TA-T--G--TAATG-----T--G----AC--T-T----------T--A-...T--------TT---A---AA------C-----AC-AG-AC--G----C-AG-----G----- 4219
LST.CD.88.485 ---------CA--GG--A--AC-A------CTTTCAC---CA-----G...T-TA-TA-T--G--TAATG-----T--G----AC--T-T----------T--A-...T--------TT---A---AA------C-----AC-AG-AC--G----T-AG-----G----- 4219
LST.CD.88.524 ---------CA--GG--A--AC-G-------TATCAC---CA--G---...TACA-CA-T--G--CAATG----TT--G-----C--T-CA--------TT--A-...T--------TT---A---AA------C-----AC-AG-A---G------AG----G------ 4216
LST.KE.x.lho7 ---------CA--GG--A--AC-A------CTT-CAC---CA--G--G...T-TA-TA-T--G--TAATG----AC--G----AC--T-TC--------TT--A-...T--------TT---A---AA------------AC-AG-A---G----T-AG----------- 5303
SUN.GA.98.L14 ---------CA--GG--A--AC-A-----AATG-CA----CA--G--G...T-TA-CA----G--TAATG----TC--G----AC--T-C-----G---AT--A-...T--------TT---A---AA---C--C-----A--AG-A---G----T-AG----------- 5302
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---------CA--GG--A--AC-A------ATG-CA-----A--G---...------A-T--G--CAAT-----AT--G--TA-C--T-TCA------T------...T------A-TT-------AA------C-T---A--AG-A---G---AG--G----------- 4629
OLC.CI.97.97CI12 ----------AC--G--A--ACAA-----AGGT-CA-TG-CA--GGA-...T-----A--CA----TAC-----T-C-...CAA-T-----ACAC-C--A-T-AA...TTT----AATTTTCAGGATATCGAGTG--TTATA-A-A--A-G-AGGC-AG---TGT--C-- 4810
WRC.CI.97.97CI14 ---------GA---G--A--AT-A------...TCCC-T-CA------...T-----A-T--G---A-CT----TC--G----AC--C--ACT---C------AA...TT----T--A---------A---G--------AACAG-AGCC----AG-AG---C------- 5239
WRC.CI.98.98CI04 ---------GA---G--A--AT-G-----A...TCCC---CA------...T-----A-T--G--CA--G----AC--G----C--TC--AC----C------AA...TT----T--A---------A------------AACAG-AGCC----AG-AG---C----T-- 5254
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---------GA---G--A--AT-G-----A...TCCC---CA------...------A-T--G---CA-T----T---G-------TC--AC----C------AA...TTC---T--A---------A------C------ACAG-AGCCTCG-AG-AG---C------- 4168
MND-2.CM.98.CM16 -----------------------A----AA------C----A------ATAG---ACATT---GC-A--GACCT-C--AC-------TT-CA---C--...T---...CA------------------------------A--AG-A--GG-C-A--AG----------- 4943
MND-2.GA.x.M14 -----------------------A----A-------C----A------...-----G--T------A-------T--T-T-----CCA--------C--A-T---...T-------------------------------A--AG-A--GG-G-AG--C----------- 4870
MND-2.x.x.5440 -----------------------A----A-------C-T--A------...---------------A-C--------C-T---A-CCA------G-C--A-T---...T------------------A------------A--AG-A--GG-C-A--AG----------- 4503
DRL.x.x.FAO -----------------------A----A-----------CA------...-----------T-----CT-T---C-CTT---A-GCA--C-----C--A-T---...CTC-----------------------------A--GG-A---G---AGT-G----------- 4509
MON.CM.99.L1 --------------G--A--A--A----ATATGGCCC-T-TA--C---...T-TA--A----G---CAC-----AT--G--CTAC--ACC-C-A-C--C------...------T--TC---A-------------T----ACAG-TGCCG-C--T-AG----------- 4645
GSN.CM.99.CN166 --------------G--A--A--A----ATATGT-CC-TACA------...------A-T--G--TCAC-----AT--G----AC--C-C---A-C-C-----A-...T-C---T-------A------------------C-AG-AGCT--C--T------C------- 4670
GSN.CM.99.CN71 --------------G--A--A--A----ATATGT-CC-TACA--G--G...T----GA----G--CCAC-----AT--G----AC--C-C---A-C-C-----G-...T-C---T-------A------------------C-AG-AGCT-----T-A----C------- 4652
TAL.CM.00.266 ----A--------G------AT-A----ATATGT-CC---CA---GC-...---A-TA----G--CTAC-----AC---------C-C--C-------C------...CA---TT--TCGG-----AA---C--------AA-GG-TGCT-----T------C-G----- 4908
TAL.CM.01.8023 -------------G------AT-A----ATATGT--C---CA---GC-...C-CA--A----G--CTAC-----AC-------A-C-ACCC-------C------...CAC--TT--TC-G-----AA---G--C--T--AA-GG-TGCT-----T------C-G----- 4406
MUS-1.CM.01.1085 ----------AG--G--A--AG-G----ACCTATCAAAT-CT--G--G...---A-CA----GC--CAC-----AC--G--CTAC--C-C------C------AA...TAC---T----------------------T---ACAG-TTCTG----GTC------G----- 4632
MUS-1.CM.01.CM1239 ----------AG--G--A--A--A----ACCTAGCA--T-CT--G---...---A-TA-T--GT--CAT-----AC--G--CTAC--C-C------TC-----AA...T-C---T----------------------T---ACAG--TCTG-C---TC------G----- 4622
MUS-2.CM.01.CM1246 ---AA---------G--A-----A----ATATG-CCC-TACA-----G...T----TA-T--GC--TAC-----AC--G---TAC--C--C-------T--C-A-...------T--TC---A-----------------AAGAG-AGC---C--TTA----CTGA---- 4730
MUS-2.CM.01.CM2500 ---AA---------G--A--A--A----ATATG-C-C-CACA-----G...T----CA----GC--TAT-----A---G----AC--C--A-------CAC--AA.........T--TC---A-----------------AAGAG-AGCG------AG----C------- 4683
SYK.KE.x.KE51 --------------G--A--A--A------ACT-CAC---CA--T--G...TATA-TA----GC--TAC-----AC-----CTAC--A-TAC---C-C-.........CA----T--TCG------AAA--A-----T--AC-TG-T-CT...T-TGA----C-G----- 4788
SYK.KE.x.SYK173 --------------G--A--A--A------ATATCAC----A-----G...TACA-TA-T--GC--TAT-----AC-----TTAC--C--AATAC--C-TC-......C-----T--TCG------A-------C---C-CC-GG-G-AG...AACGAG-----G----- 5136
GRV.ET.x.GRI_677 --------------G--A--A--A-----TAT-TC-AGT-CA------...T-G--TA-T--GC--A-----C-AC--G--CTA--TACTC-------C-----C...CA-------TTG------AA---C--C-----A--AG-T---G-----G-G----------- 5115
SAB.SN.x.SAB1C ---------------------------------TC-----CA------...C--A-CA-T------CAT-----AC--G----C---AC-C-T---C--A-----...T----------------------C-----------AG-----G-C--TG-G--------T-- 5340
TAN.UG.x.TAN1 --------------G--A--A--A-----TATG-CCC---CA--G--G...C--A--A----G---A-C---C-AC--G---TAC--C-CA------C----CAA...CA-------TC-------AA---C--C-----A--AG-A---G-G---G-G----------- 5141
VER.DE.x.AGM3 --------------G--A--A--A-------TA-CAC-G-CA--G---...T--A-CA-T--G--TA-T---C-AT--G--TTAC--C-CC------CCA-----...CA-------TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G----TG-C----------- 4664
VER.KE.x.9063 --------------G--A--A--A-------TA-CAC---CA------...C--A-TA-T--G---A-----C-AT--G--CTAC--AC--------CCA-----...CA-------TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G-----G-G-----G----- 5169
VER.KE.x.AGM155 --------------G--A--A--A------CTA-CA--T-CA--G---...C--A--A-T--G---A-----C-AT--G---TC--CACTC------CCA----C...CA-------TTG------A-A--C--C-----A--AG-----G-----G-G-----G----- 5161
VER.KE.x.TYO1_patent --------------G--A--A--A-----AC-G-C-T---CA--G---...C--A-TA-T------A-----C-AT--G---TAC--C-T-------CCA-----...CA-------TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G-C--TG-G----------- 5166
COL.CM.x.CGU1 --------------G--A--AT-A------A-G---C--T--------...CA------A-G-GC-AT--T---AT--G-T--AC--A-CC--AC----TT-CAAAATCA----T--A--------AA--CC--C-GG-AA--GCA-...-CAGG-GAG---C------- 4705
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H1B.FR.83.HXB2 AGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGT...GACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAG............. 5096
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R##__.__.__.__
Pol __A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__.__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
H1A1.UG.85.U455 ------A--A-----------------------------------C------...--T-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G-------------A------............. 4542
H1C.ET.86.ETH2220 ---C--A--A------------------------------------------...--------G-----A-----G--G--------A----------------------------------C-------------G-------------A------............. 4488
H1D.CD.84.84ZR085 ---------T-----------------------------------C------...--------G-----A--------------------------------------------------------------------------------------A............. 4618
H1F1.BE.93.VI850 ---------A--------------------------C--------C------...--A-----GA----A-----G--G----------------------------------------T----------------G-------------------A............. 4436
H1G.SE.93.SE6165 ---C--A--A-----------------------------------C----AC...--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G--------------------............. 4493
H1H.CF.90.056 ------A--------------------------------------C------...--A-----------A---------G-G-----A--------------------------------------------------------------------A............. 4443
H1J.SE.93.SE7887 ------A--A-C------------------------------G--C------...--A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-------------------A............. 4410
H1K.CM.96.MP535 ---------A-----------------------------------C--C---...--A-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G-------------------A............. 4292
O.BE.1987.ANT70 G---C-------G-----------G--A--------C-----------GG-A...-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-AAGCGTGGAACAGC 5164
O.CM.-.BCF06 G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A-----AA-C------------G--------AC----A-----------------ACA---AG-G-AAGCATGGAACAGC 5162
O.CM.1991.MVP5180 G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A...-----T-----G--A-----------G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-G-AAGCATGGAACAGC 5138
O.CM.1996.96CMA102 G--CC-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A-----R-----G-----A--A--C---C------------------------C----A--R--------G-----RCA--AAG-G-AAGCRTGGAATAGC 4599
O.CM.1998.98CMABB141 G--CC-------G-----------G--A--------C---------C-AG-A...-----T--------A--------G--G-----A--A--C--A--------------A---------AC----A--A--------------ACA--AAG-G-AAGCGTGGAACAGC 4594
O.CM.1998.98CMABB197 G---C-------G-----------R--A--------C-----------GG-A...-----T--------------------------A--A--C--A------------------------RC----A--A--------G-----ACA--A-G-G-AAGCATGGAACAGC 4546
O.CM.1998.98CMU2901 G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...--A--T--------A-----------G-----A--A--C--AC------------------------C----A--A--------R-----ACA--AAG-G-AGACGTGGAACAGC 4602
O.CM.1998.98CMU5337 G---C-A-----G-----------R--A--------C-----------AG-A...-----Y--------A-----------G-----A--A--C--AC--------M--------------CC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-AAGCGTGGAACAGC 4596
O.CM.1999.99CMU4122 G---C-------G-----G--------A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A--------G--G-----A--A-----AA-----------------------AC----A--A--------G-----RCA--AAG-G-AAACGTGGAACAGC 4594
O.FR.1992.VAU G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G-AAGCGTGGAACAGC 4675
O.US.1999.99USTWLA G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...--A--T--G-----A-----------G-----A--A------------------------------AC-------A--------G-----ACA--AAG-G-AAACATGGAACAGY 4592
O.US.-.I-2478B G--CC-------G-----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A--C--A--------------A---------AC----A--A--------------ACA--AAG-G-AAGTGTGGAACAGC 5165
N.CM.1997.YBF106 ---C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----G-----C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----R-----AA--C--GACATGGAATAG. 4700
N.CM.2006.06CM-U14842 ---C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--GACATGGAATAG. 4615
N.CM.2002.DJO0131 ---C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-A...--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--C-AGACATGGCATAG. 4614
N.CM.2002.02CM-SJGddd ---C--A--T--G--------A-----------G-----C--------AG-G...--T-----------C---C-T-----------A--A--------------C-------------------G-------------G----------AA--C-AGAAATGGAATAG. 4598
N.CM.2004.04CM-1015-04 ---C--A--G--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G-----------A--C--GATATGGAATAG. 4613
N.CM.2004.04CM-1131-03 ---C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--GATATGGAATAG. 4612
N.CM.2006.06CM-U14296 ---C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--GACATGGACTAG. 4611
H1N.CM.95.YBF30 ---C--A--T--G--------A-----------G-----T--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G----------AA--C--GAAATGGAATAG. 4702
H1P.FR.06.RBF168 ---G-C---T--G-----------------------C--------C--AG-A...--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G-AAGCCTGGAA.... 4566
H1P.CM.06.U14788 ---G-CA-----G-----------------------C--------C--AG-A...--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-.........GAAAGCC 4571
CPZ.CD.90.ANT ----C-A--T--G-----------------------C--CA----CC-AGAG...--A--T--G-----C--TC----G-----------T--A-A---G---A-----A----A-A--A-AGA---GA-T-----G--------A----------ATATCTGGAAATC. 4547
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G--C-CC--G--G--------------------------T--G---C-AG-A...--A-----------A--T-----G--------A--A-----A--------------A--------------------------------------------AAGCATGGAATAG. 4688
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---T--A--A--------------G--A--------GC-C-----CC-AGAA...--A-----G-----C--TC----G--------A---------------------------------------------------------------A--C-AAACATGGAATAG. 4654
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G--A-----G--------------------G-----T------C-GGAC...--A--------G-----T-----G-----T-----A-------------------------------CA---A-----------------------AG---AAACCTGGAATAG. 4650
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---C--A--A--G--------A-----------G-----T--------CG-G...--T-----------C---C-T-----G--C--A--A-----A----------------------------G-------------G-----------AG-C--GACATGGAATAG. 4680
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---C--A--A--G-----G--------A--------GC-G------C-GGAA...--A-----G-----C---C-T--------T--A--T-------------------------A-----C-A-----C-----GA-------------A----AAGCATGGAACAG. 4663
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ---C-----T--------------G--A--G-----GC-T--------GGAA...--T-----------C---C-C-----G--T--A--A--C-----C------------G---A----A--------C-----GA-------------AG---AAGCATGGAA.... 4671
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 T--C-GA--T--G--------------------------CA-------AGAG...--AG-T-----------C--G--G--------A--A--C--A----------------------------G-A--A--------G-----------AG-C-AAACCTGGAATAGC 4695
CPZ.CM.98.CAM5 T--C-GA--T--G-----------------------G--TA----G--CGAG...--AG-T--------A--C--------G--T-----A--C--A----------------------------G-A--A-----G--------A--------C-AAACCTGGAATAG. 4810
CPZ.GA.88.GAB1 G----CCT-A--G-----------------------G--C--G---C-AG-G...--AC----G-----A--------G-----------------A------------------------------------------------A----------AGACTTGGAATAG. 5169
CPZ.GA.88.GAB2 ---CTCT-----G-----------G--T--------T--T--G--C--CG-A...--T-----------A--C-----------T--A--T----AAC----------G---G-----------------C----TG--G-----------A--C--AAC.......... 4492
CPZ.US.85.CPZUS ---C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG...--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG---AGGCTTGGAATAG. 5168
CPZ.TZ.2001.TAN2 ---GCG---G--G---------------------------A----AGGGGAA...-----T--------A--C--------------A-----A-AA--A----------------------CA-G-A--A---ATGA-------A-----AC----AACATGGAATAGC 4758
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ---GCG---G--G---------------------------A----AGGGGAA...--T--T--------A--C-----G--------A-----A-AA--A------------G---------CAA--A--A---ATGA-------A-----AC-C--AACATGGAATAGC 4758
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ---G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------C--T--G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-G-AAGCCTGGAACAGT 4646
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ---G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------T--T--G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-G-AAGCCTGGAACAGT 4645
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ---G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------T--T--G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-G-AAGCCTGGAACAGT 4565
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 T--C-CT--AA----------A-----A--G--------C--G--CGGACAA...--TT----G-----C-----------GTGT--A-----A-AA--------C-G-A-AGAT-TG-A-AG---GACCAGTATGGAGG-TAGAC-G---A-AG-TTGA.......... 4388
RCM.CM.SIVagi-00CM312 G--C-CT---A----------A-----A-----G--G--C--G---GGACAG...--TC-G--G-----C--T--------GTGT--A--TG-A-AA--------C-G-A-A-AT-TG-A-AG---GACCAATATGGAGG-TGGAC-G-----AA-TTGA.......... 4370
RCM.GA.x.GAB1 ---T-----GA----------A-----A--------C--C--G--GG-G-C-GGA---T-G--G-----C--C--G-----------A-----A-AA--A-----C-G-A-AGAT-TG-A-AG---GGCCAATTTGGCGG-TAGAC-G-----AA-TTGA.......... 4581
RCM.NG.x.NG411 ---T--A---A-----G----A--------T--C--G--C--G---C-AGAG...--TC----G-----C--T--------GTGT--------A-AA--------C-G-A-AGA--TG-A-AGA--GACCAATATGGAAG-TAGAC-G-----AAGTTGA........GC 4595
H2A.DE.x.BEN T-GTG-A--A--G-----G--A-----A-----CA--G-CA-G-TAGGG-CA...--------------A--------G--G--C-----T--C-----C------GG-AGACA--A-CTG---AG-A--CCCCACCTGGAGGGT-CCAG---GG-TGGAGAAATGGCAT 5491
H2B.CI.x.EHO T-GTG-T--AT-G--------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C------A-A--C--------------------A---A-C------GG-GGA-AA-A-TTG---TGCA---CC-ACGTGGAGG-TACCAT-C-GGCTAGAGAGGTGGCAC 5462
H2G.CI.92.ABT96 T-GTG----TT-G--------G-----A--T--CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C-----T--A--C--------------A-----A-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--ACCAAC-TGGAGG-TACCAG-C-GACTGGAGAAGTGGCAT 4818
H2U.FR.96.12034 ----G-CT-A--G-----G--A-----A--G--CC-T--TA-G-TAGGG-CA...-----T--G---A-A--C--G-----------------C--A---------GG-GGA-AA-A-TTG---AG-A--TCCAACTTGGAGGGT-CC---A-GGTTAGAGAGATGGCAC 4970
SMM.SL.92.SL92B ----G----------------A--------T--T-----TA-G-TAGGG-CA...--A--------G--A-----------------A-----C-AA---------GG-AG-CAA-AGATG-G-AGCA---CCAGT-TGGAGG-TC-GT--A-GA-TAGTGGAGCGCTGG 4839

Vif start
MAC.US.x.239 C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T--A--T--C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCAT 5408
Pol __P__G__E__L__L__W__K__G__E__G__A__V__I__L__K__V__G__.__T__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__K__D__Y__G__G__G__K__E__V__D__S__S__S__H__M__E__D__T__G__E__A__R__E__V__
Vif _M__E__E__E__K__R__W__I__A__V__P__T__W__R__I__P__E__R__L__E__R__W__H_
STM.US.x.STM C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CG--A-G-TAGGG-CA...-----T--------A-----G-----G--T--A-----C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AG-G--TCCCACCTGGAGG-TACCAG---GGCTGGAGAGGTGGCAT 5055
MNE.US.x.MNE027 C-GTG----AT-G--------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T-----T--C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCAT 4876
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -----CA-----G--------A-----A-----G-----CA--TTGG-C-CAGGG--TT----------T--C--------------AG-A--A-A---C---------G-TG---GTA--A-GAT-GACCCACA-GA--CC--T--AT-A................... 5080
DEB.CM.99.CM5 C--T-CCT-A--G--------A-----A--G--G--GTGTA--ACAG-GGTAGGA--------G-----A--------------C---G-G--A-AA------------GGAG---ATA--A-GAC-GACACACA--A-CCCAGT--AT-A................... 4893
DEN.CD.x.CD1 ---TG----G--T--------------A-----T--C--CA-GACAC-GGCAGGA-----CTTCCCG--A--T--------G-----A-----C-A-CCA---AATGC-G-A...T-TA-GA-G-GAGAACA-AAC-AAG--AT----AGT--GACTGACATATAA.... 4989
LST.CD.88.447 T---C----T--G--------A-----T--T-----GG--A----AGGAGAC...AC---CTTCTC---C--C-----------T---C-AG-A-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG---GG---GCCT-CA--ACA-CT-G...................... 4364
LST.CD.88.485 T---C-AA-T--G--------A-----T--T-----GG--A----AGGAGA-...AC---CTTCTC---C--C-----------T---C-AG-A-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG---GG--AGCCTGGA--ACA-CT-G...................... 4364
LST.CD.88.524 T--TC-A--T--G--------A-----T--T-----GG--A-G--GGGAGAG...A----TTTCTCTA-C--C--G--G--------AT-AG-G-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG-C-GA--AGCATGGA--AC--AT-G...................... 4361
LST.KE.x.lho7 ---GC-A--T--G--------A-----T--T-----GG--A----AGGGGAG...A----CTTCTC---C--C--------------AC-AG-A-AA---------G-G...GGAC--AAG---AG-GAGAGTAGCCTGGATA-CA-CT--................... 5448
SUN.GA.98.L14 T--T--A--T--G--------G-----A--------C--CA--C-G...G--GAGA----CCTG-----A--T--G-----------AC-AG-A-A---C------GG-G-ATCCT-CTCA-TG--GATG----G-T-A.......................AAGAGAAT 5446
MND-1.GA.x.MNDGB1 T-GT-TC--TT-G--------A--------------TT--A--T--C-AGAA...--G-----GA----A--T--------GTGT--A--A--A-AA---------G-G...-GT-G-AAGA--AG-CAG--TAACTTGGA-AGT-TCT--................... 4774
OLC.CI.97.97CI12 ----G-A-----G--------A-----A-----CC-GC-TA----AGGAGA-...A-GTATTTCTCT-----TCTG--G--------A--AG-G-A-CC-------GTGG-T-GCAGT-CCA---TA...............T--......................... 4937
WRC.CI.97.97CI14 --GT-------CT--------A-----A---T--------G--ACACCGGAAGGT...----T-AC---T--G---------------C-T--A-AA-T--GGAATGG-G-AGGAATG-A-AGGAG--CCTCT-AT-AG-ATT--......................... 5381
WRC.CI.98.98CI04 --GT--------T--------A-----A--CT-----G-GG--ACCCCAGAAGGT...----T-AC---T--T-A---G--------A--A--A-A--TC-GGAATGG-G-AGGAATG-A-AGGAG--CCTCTAAT-AAGATT--......................... 5396
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --GT--AT-GG-------------G--A--TT----TG-G--GAC-CC-GAAGGA--TT--CTTAC---T--C--------------A-----A-A-AC--GG-ATGG-A-AGGAATG-A-AGCAG-ACCACTAAT......T-A......................... 4307
MND-2.CM.98.CM16 ----G-A---A-T--------A-----A--G--G-----CA----GGGG-CA...---T-G--G-----A-----G-----------A-----C--A------------ACAG---ATA-----CCCAAC----A-GC-T--T--......................... 5085
MND-2.GA.x.M14 ----G-A---A-T--------A-----A-----G-----CA----AGGA-CA...---T-------T-----C-----------T--A--A--C---------------ACAG---ATA--A--CCCCACA---AGGA---------GACA-C--GA............. 5024
MND-2.x.x.5440 ----G-----A-T--------A-----C--T--G-----CA----AGGAGT-...--TT----G--G--T--T--------------A--A----A---C---------ACAG---ATA-CA--CCCCACA---G---ATAG............................ 4642
DRL.x.x.FAO ----G-A--TG----------G-----A--G--G--C--CA-G--AGG--C-...---T-G------A-A--T----------------------AA------------A-TG---ATA--C--ACCAACA---AG---T--............................ 4648
MON.CM.99.L1 ---GCGC--A-----------------T--C-----C---A--AC-G-GGAGGGC--T--CCTGAC---C--T--G-----G--------A--C-AACCC-----C-CCAC-GAAAAT-TG-G--G-GACACCAACCAATATA-TCTCAGAA-GC-AGATGGATTGGCTA 4815
GSN.CM.99.CN166 ----GTA--------------------A---------G-C---AC-C-AGCAGGT--G--T-TTAC---C--T-----G--------------C-A-CCA------G-GGCA-A-A---AA----TGG---GT----CCCATACAA--A-T--C-GAGAGGAAGGTAGAC 4840
GSN.CM.99.CN71 ----GTA--T--------G--------A--------GG-C---ACCC-AGCAGGT--G--C-TCAC---C--T-----G--------------C-A-CCA------G-GGCA-A-----AA----TGG--AGT---GCCCATACAAG-A-T--CAGAGAGGAAGGTAGAA 4822
TAL.CM.00.266 ---TC-C---A-T--------A-----A--G--T--CT-G-G-ACAG-CGAAGGA--GG---TCAC---C--T-----G--G-----A--A----A-CCC------C--GCTT---GTAACA-GAT-GACC---A----TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGG 5078
TAL.CM.01.8023 ---TC-C---G-G--------A-----A-----C--CC--AGGACAG-CGAAGGA--GG---TTAC---T--C-----G--G--T--A--A--C-AACCC------C--GCT----GTAACA-GAC-GACT---A-G--TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGG 4576
MUS-1.CM.01.1085 C--CGTCT-A--G----G---------A--------C--CA--ACAG-CTCAGGA--GG---TCAC---T--T--------G-----A--A--C-AACCC-----CGCCA--GAA-AT-TG-G-AG-AAGTCC-AT-CAG--G-CCTCAGAA-GG-AGATAGATTGGATA 4802
MUS-1.CM.01.CM1239 T--TGCCT-GT-G-----G--------A--------CG-CA--ACAG-ACAAGGAC-GG---TCACT--A--T--------G-----A--A--C-A-CCA-----CGCCA--GAAAAT-TG-G-AG-AAGTCCAAT-CAG--G-CC-CAGAA-GG-AGATGGATTGGATA 4792
MUS-2.CM.01.CM1246 ---TCGA--T--T--------A-----A--TC----G--CA--ACA--GGAAGGT--G--CGT-AC---C-----------------A--A--C-A---------C-CCAG-CAAAAT-TG---AG-GAGCCC-ATTCAGT---T-TCAGAA-GG-AGATGGATTGGCTG 4900
MUS-2.CM.01.CM2500 T--TC-A-----------G--------A---A-------CA--ACAG-CCAAGGT--G--T-T-AC---A-----G--G--G--------T--C-AA--C-----C-C-A--GAAAAT-TG---AG-GACCCCAATCCAGTTT-T--CAGAA-GG--GATGGACTGGCTG 4853
SYK.KE.x.KE51 ---TTCT--A--G-----G--A-----A--------G--C--GACACCAGA-CAAC-GG---T--C---A--T-----G--------A-----C--CAG-G-----G--AGAG---ATA---G-AC-CACC---A--T--C-TCCA-ATCAA---GATAA.......... 4948
SYK.KE.x.SYK173 ---TCGT--A--T--------------T--------GG-G---ACAG-GGAGGGA-----TTTT-C---A-----------G-----A--A----CA--CC-----G--AGA----ATA---G-TCCCAC----AG-A-GAC-CCA-GACA----GATAG.......... 5296
GRV.ET.x.GRI_677 ---GCGA---A----------A-----C--G--G-----TA----GGGGGAA...-----C--G-----C--C--G-----G--T-----T--C-AA---------G-GAGA-AAA--ATG---AG-GAG-GTAGT-TGGAGGGT-TCAGA--GGCAAATAAGCAGATGG 5282
SAB.SN.x.SAB1C G--T------A----------A-----A--------T--------AC-GG--...--AT-G---AC-A-C--------------C--A--T--A-AA------------......---TTG---AG-CAG-CCC-TCTGGA-GGTA-C-G-CGGACAGCAGGAGAGGTGG 5501
TAN.UG.x.TAN1 ---C-CT-----------G--A-----A--G-----C---A----AGG-GAG...--GT-G--------A-----G-----G-----A--T--C-AA--A------G-GAGA-AAA-T-TG-G---CAAGACTAAC-TGGAGGGTT-G...................... 5286
VER.DE.x.AGM3 --G-C--T-AA-T--------G-----T-----G--C--CA--...GGAG--GTG--AT------A-TAC--------G--------A--T--A-A--------A-CC-AGA-AAAG-ATG-G----GAGAGTAACTTGGA-GGT-CC-GA-GAGCTGATAACTAAATGG 4831
VER.KE.x.9063 ----C-AT-AA----------G-----T-----G--C--CA--...G-AG-AGAA--GC-G---A-T--C-----------------A-----C-AA-------A-CC-AGA-AAAG-ATG-G----GAG-GTAAC-TGGA-GGTCTCAG--GACCTGATAACCAAATGG 5336
VER.KE.x.AGM155 T--TCGC--GA----------A-----C--G-----TC-CA-G...G-AG--GAA--AC-G--G-----T--G-----G--------A-----A-AA--C----AGCC-AGA-AAA--TTG-G----GAGACTCACCTGGA-GGT-CA-GA-GAAGTGATCACCAAATGG 5328
VER.KE.x.TYO1_patent ----C-AT-AA----------G-----A-----G--CC-CA-G...G-CG-AAGT---C----G--T--A--------G-----T--A--T----A--------A-CCCA-ACAAAG--TG-G-A--GAG-GT-ACGTGGA-GGTACCAG--GA-CTGATAACTAAATGG 5333
COL.CM.x.CGU1 --G-G-A--GG-G--------------A--G-----C--CAG-A--TC-CAAGGTAC-T-GTTT--GAAA--T----------T--------CC--ACTCC-ATATGG-G-AGAT-TG--CAG---GAA-T--TT-TCC-ATGG-C-AA----AGCCGAAACCGTTAAGG 4875
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H1B.FR.83.HXB2 ..........................................................AACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACAC 5208
Vif .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__R__I__S__S__E__V__H_

H1A1.UG.85.U455 ..........................................................---------C--------------T--C--------C--CAA-------CAA--T--------------------------TAGA---T-----G----------------- 4654
H1C.ET.86.ETH2220 ..........................................................---------T-----------G---------C--A-----A---G-----AT------G-------------T-----C---AGA-------AGG----------------- 4600
H1D.CD.84.84ZR085 ..........................................................C---------------------T--------C--A-----AA--------AA-----------------C--------C--------C----A------------------- 4730
H1F1.BE.93.VI850 ..........................................................C---------------------T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG---------G----------------- 4548
H1G.SE.93.SE6165 ..........................................................-------C-C-----G--------T-----------C---AA---------A--C-------------C--------C----AGG---------G----------------- 4605
H1H.CF.90.056 ..........................................................C-----------C--------GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A----------G------------------ 4555
H1J.SE.93.SE7887 ..........................................................C--------------------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA--------A------------------- 4522
H1K.CM.96.MP535 ..........................................................T--T------------------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG-------A------------------- 4404
O.BE.1987.ANT70 CTAGTGAAATACCATAA.......................................................................---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA--------G-T------AGT---T-T 5263
O.CM.-.BCF06 CTGGTGAAACACCATAA.......................................................................---CA-G--TAAA--G--C-ACAA----CAG-----G-----T-----GT--AGAA------A-G-C-------TT---T-T 5261
O.CM.1991.MVP5180 CTGGTGAAATACCATAA.......................................................................A--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA------A-G-C-----G-CG--GT-T 5237
O.CM.1996.96CMA102 CTGGTGAAATACCATAA.......................................................................A--CAGG--TA----G--C-AA-AC----A---C--------T------TCTAGAA--------G-C-------GT---T-T 4698
O.CM.1998.98CMABB141 CTGGTGAAATACCATAA.......................................................................---CAGG--TA----G--C-A--AC----AC--C--------T------TCTAGAA----------C------AGT---T-T 4693
O.CM.1998.98CMABB197 CTAGTGAAATACCATAA.......................................................................---CAGG--CAAA--GA-C-A--A----CA---C--------T------GC-AGAA--------G-C-------GT---T-T 4645
O.CM.1998.98CMU2901 CTGGTGAAATACCATAA.......................................................................---CAGG--T-----G--C---AAC----A---C--G-----T-T----TCTAGAA--------T-C-------GT-----T 4701
O.CM.1998.98CMU5337 CTGGTGAAATACCATAA.......................................................................----AGGA-TA----G--C----AT----C---C-A---C--T-T----KSTAGAA--------G-C------AGT---T-T 4695
O.CM.1999.99CMU4122 TTGGTGAAATACCATAA.......................................................................AC-CAGA--TA-A--GA-C-A--A----CA---C-A---C--T-T----TT-AGAA--------GCC-------GT---T-T 4693
O.FR.1992.VAU CTAGTGAAATACCATAA.......................................................................A--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA-------GG-C------AGG---T-T 4774
O.US.1999.99USTWLA CTAGTGAAATATCATAA.......................................................................A--CAGG--TAA---G--C-A--AC----A------------T-------CTAGAA----------C-------GT--CT-T 4691
O.US.-.I-2478B CTGGTGAAATACCATAA.......................................................................---CAGG--TA----GA-C-A--AC----A---C--G--C--T------T-TAGAA----------C------AGT---T-T 5264
N.CM.1997.YBF106 ......................................................................C-----------------------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAAG-------AG-C------------R--T 4800
N.CM.2006.06CM-U14842 ......................................................................C-----------T-----------G---AAA--G--A-CA------CAC-----------T-------CARA---Y----AG-A---------------T 4715
N.CM.2002.DJO0131 ......................................................................C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA--------A------------------T 4714
N.CM.2002.02CM-SJGddd ......................................................................C---------T-T-----------G---AAA--G--ACAA--G----A------------T-------CAAGG-------A------------------T 4698
N.CM.2004.04CM-1015-04 ......................................................................------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T------TCAAGG-------A--C---------------T 4713
N.CM.2004.04CM-1131-03 ......................................................................------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CAAGG-------A------------------T 4712
N.CM.2006.06CM-U14296 ......................................................................C-----------T-----------G---AAA-GG--A-AA--G----A------G-----T-------TAAA-----------A---------------T 4711
H1N.CM.95.YBF30 ......................................................................C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C----A------------------T 4802
H1P.FR.06.RBF168 ..............TAG.....................................................-C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CRGTC-----T--G--T-------G---TT-- 4669
H1P.CM.06.U14788 TGGAACAGTCTGGTTAA..............................................................-T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T--G--T-------C---TT-T 4679
CPZ.CD.90.ANT ......................................................................C-----G--------C--A-GG-AGA-TAAAGT-CT--AACC----AAG-----------T-------ATGA---C----AG-A-G-AGA---------T 4647
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ......................................................................CC----T---T-T---------AAAA--AA------A-AA-AT-----C--C-----C---------CAT---A--------G-TTC------G------ 4788
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ......................................................................CC----------T--C--------G--TA-------C--AAAT-----C--------C------------AA-A------A------------------- 4754
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ......................................................................------G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT-----C-----------------TG--A-CA-C--T--G--GGC----C-GA--T-T 4750
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ......................................................................---G-----G--T--C--------G---AA---G--AC-A--T-----C-----------T-------CAGA-A------A-------------A----- 4780
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ......................................................................---G------T-T-----C-----A--CA-------A--A--C-----------------T-----G--TGAAA------A-G-----------A----T 4763
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ...................................................................C-----G--------T--C--------G--TAAA--G--AC-A--T--------C--------T--------TGAGA------A-G-T---------A-T--- 4774
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 CTAGTAAA.......................................................................-T----------CAGAA--AA------A--AAA------------G--C--T--------TT--A-C--C---G-----------A----T 4794
CPZ.CM.98.CAM5 ......................................................................CC--------AC----------AGAA--AA---G--A-AAAAG-----------G-----T-----G--TGA-A----T-A-G-G--------------T 4910
CPZ.GA.88.GAB1 ......................................................................------T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T--------C--------T-----TCA----A------A-G-TGC---T---A----- 5269
CPZ.GA.88.GAB2 .............................................................------T-----------GTTT--------CAAG---AAA--G--C--A--------------G--C--T-----T--T--CA----T-A-G-------------C--- 4601
CPZ.US.85.CPZUS ......................................................................-C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C---G---A------------T 5268
CPZ.TZ.2001.TAN2 CTAGTTAA.......................................................................---T-----C-T-ACAA-TA-ATGTTG---A-A----AAG-----------T-----G-CTGA-GTA----A--G-GCAGG----A----- 4857
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 CTAGTTAA.......................................................................---T--C--C---ACAA-TAAATGTTG--AA-A----AAG-----------T-----G-CTGA-GTA----A--G-GCAGG----A----- 4857
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 CTAGTTAA.......................................................................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA----T--GG---------GG---T-- 4745
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con CTAGTTAA.......................................................................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA----T--GG---------GG--GT-- 4744
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con CTAGTTAA.......................................................................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAATCA----T--GG---------GG---T-- 4664
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ..................................................ACA..GTGGCAC-CCCT-GTAAA-TATC-TATGT---AAGGAAAGAA--AAGC-AGAGAAT-GGAA-A-GTACCC---TT-A-A-T-CCTTGGGGGTGGT-GTCTCA------G--C--- 4506
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ..................................................ACA..ATGGCAC-CTCT-GTAAA-TACC-T--GT-C-AAGGAAAAAAG-AAGC-AAGGAAT-GGAA-A-GTGCCC---TTTA-A-T-CCTTGGGGATGGT-GTCTCA-------A-C--- 4488
RCM.GA.x.GAB1 ..................................................ACA..ATGGCAC-CTTTGGTAAA-TATC-T--GT-C-AAGGAAAGAA--CAGC-AAAGA-T-GGA--A-GTGCCT--CTTTA-A-T-CCATGGGGATGGT-GTCGCA---------T--- 4699
RCM.NG.x.NG411 AGTGGCATTCCTTAGTAAAGTATCATCAGTAT......................................................-A-GGAAAGAAG-AAGCTAAAGATT-GGA--A-GTACCC---TTTA-A-T-CCTTGGGGGTGGT-GTCTC----------C--- 4711
H2A.DE.x.BEN GC.................................................................CCT-G-CAAGT-C-TGA-ATACAGAACAAA--ACCT--AGGA--TGC-C-A-GT-CCC--C---A-G-TGG-ATGGGCATGGT-G-CTT-CAGCAGG---ATA 5596
H2B.CI.x.EHO AG.................................................................TCTAA-TAA-T-C-TGA-ATATAGGACAAA--ACTTGCAACA--TC-CT-A-GT-CCT--C--TA-G-T-G-ATGGGC-TGGT-G-CTT-CAGTAG----ATA 5567
H2G.CI.92.ABT96 AG.................................................................TCTGA--AA-TTCTTAA-GT-TA-AACAAA--ACCT-CAG-A--CGGTT-A-GT-CCT------A-A-TTG-ATGGGC-TGGT-G-CTT-CAGCAGG---ATA 4923
H2U.FR.96.12034 TC.................................................................CCTGA-CAA-C-C-TGA.GTATA-CACAAA--A-CT-CAG-AA-TG--T-A-GTGCCC------A-G-T-G-ATGGGC-TGGT-G-CTT-CAGCAGG---ATA 5074
SMM.SL.92.SL92B CATAG..............................................................CT-CA-TAA-TTC--TA-GTATA-AACAAG--A-CT--AG-AA-CC--C-A-GTGCC-------A-A-T-G-ATGGGCATGGTAC-C-GCC--TAGG--GATT 4947

Pol, Gag-Pol, and p31 Integrase end
MAC.US.x.239 AG.................................................................CCTCA--AA-T-T-TGA-ATATA-AAC-AA--ATCT-CAA-A--TT--C-A-GTGCCC---TTTA-G-TCG-ATGGGCATGGT-G-CCT-CAGCAG----AT- 5513
Pol A_
Vif _S##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__I__K__Y__L__K__Y__K__T__K__D__L__Q__K__V__C__Y__V__P__H__F__K__V__G__W__A__W__W__T__C__S__R__V__I_
STM.US.x.STM AG.................................................................CCTCA--AA-C-TTTAA-GTATA-CAC-AA--A-CT-AGC-A--C---C-A-GTGCCC--C--TA-G-TTG-GTGGGCATGGT-G-CTT-CAGTAG---GATT 5160
MNE.US.x.MNE027 AG.................................................................CCTCA--AA-T-T-TGA-ATATA-AAC-AA--ATCT-CAA-A--TT--C-A-GTGCCC-----TA-G-TCG-ATGGGCATGGT-G-CCT-CAGCAG----AT- 4981
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .................................................GTTAGATAG-TGG--T-GTGC-A--AA---GGGAA-ATATA-AACCAA--AATTG---CCTAT-ACA-GGC-ACAT--CTTTG-ACTC--AAA-AG-TATTTT-CTCAGA--AG-A--ATA 5201
DEB.CM.99.CM5 .................................................ATTAGATAAGTGG--T-GTGCCA--AA--G-GGAA-GTATA-GACCAA--AATT-CAAGCAAT-AA--GGATACAC---T-TG-ATT---AAGGGCATTCTAC-CTCAGA--A--A--GT- 5014
DEN.CD.x.CD1 ..................................GATTGGGGAAACCAAATTAGAACATTGGAT--GC-C---GAA-TCTATAATATACA-AACAAAT-A-TT-AAAG--AC-GT-A--ATACC----TTTAGAATC-CATGGG-ATGGTAT-CC-TGA--A--A----- 5125
LST.CD.88.447 ....................................................GAGCCT-GT-GA---GTTCC---AT-TCAGGAGAGCAC--AAAGAGACTC--AA-GATT-GGTAAGC-TACATGGAACAGGG-T-G--TGGG-ATTTTAT-CTTA-AATA-TA--GTG 4482
LST.CD.88.485 ....................................................GAACCTG-T-GA----TTCC---AT-TTAGGAGAGCAC--AAAGA-ACTC-G-T-GATT-GGTAAGC-TACATGGAACAGGG-T-G--TGGG-ATTTTAT-CTTA-AATA--A--GTA 4482
LST.CD.88.524 ....................................................GAGCTT-GT-GA----TT-C---AT-TCA-AAGG-ATC--TCAGA-A-T---AA-GATT-GGTTAG--TACATGG-ACAGGA-T-G-ATGGG-GTTTTAT-CTTACAATA--T---TA 4479
LST.KE.x.lho7 ....................................................ATCCTT--T-GAA--GTT-----AC-T-GT-AGGT-AA-CACAGAG-CA----AA-ATT-GGTAGGC-TACATGGAACAGG--T-G-TTGGG-ATTCTAT-CCTA-CATA--T--GTG 5566
SUN.GA.98.L14 GGGAAGATAGAAGACAGTATAAGATAGTTAGAATAGTATGGCTTATAGATAGAATTGCTGT-GA----TT-----ATTT-AGAAGA---C--AGGGA-ACA----A-GATT-GGTA-C-ATGTATGGAACAGG-ACTG-ATGGG-GTGGTAC-C-TACAATA--A-TATT 5616
MND-1.GA.x.MNDGB1 .........................TCAGAGAATAGAAAAGTGGCACTGGTTAGTAAG--G-CA--TGGCA-GG-CC-CTGCAA---ATG-G-AAGG-T-TTGGTGGCT-TATCCTCA--T--TGGC-T-TA-----T-GTA-AC-TGC--T-A-GTAGTGATTA--ATA 4919
OLC.CI.97.97CI12 ........................................GCTAAATAATGGGCAGGT-GA-CATGTG-AA--CA-GGCTA-GTTAGCC--CAAA-TTT--GG-TACCATT-GATA-GGC-A-ATTG-T--A-GT-CCCAAGGG-ATGGT-G-C-CA-GG-A--A-TT-T 5067
WRC.CI.97.97CI14 .................................................TAAAGGTAA-TTCA---G-T-GACCTATT-TATAGCA-ATCTAA--AA--CAGGGCAGGCAAAT-TTC-A-GGG--TC-TGGC---C-GCAG-AG-ATGCTTT-CT--GCATAT----A-A 5502
WRC.CI.98.98CI04 .................................................TAAAGGAAGGTTTAAA-G-T-GGC-TATTGGATAGC-CATCTAA-GCA-AAT---AAGGCAA-T-TT--A-GGG--AC-TGGC--ACTCAGG-AG-ATGCTTT-CT--A-ACCT-T-GAGA 5517
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...........................................AATCTCAAAAGGAAG-TTTA-A-G-T-GAGCTATTGGATAGCAGA-CTAA-ACA--AA---CAAGCAA---TCC-G-T-G-CTCATGGC---T-CATG-AG-ATGTTTC-CT--ACATAT----AGA 4434
MND-2.CM.98.CM16 ........................................ACATGCAGTAGAAAGATGG-AT-CACTGGTAAA-TACC-CA-AT---AAGGA-AAAA-CATTTG-AC-AAT-GGAT--AA-GGC----TTTC-ATGCTCA...GGATGGT-G-C-CAC---C--AA-T-T 5212
MND-2.GA.x.M14 ....................................................AAAATGG-AT-CATT-GTCAA-TACC-CA-AT---A-G-A-AAAA-CACTT--A--A-T-GGAAC-A-TCCAC--CTTTC-ATGCTCA...GGATGGT-G-CGCAC--TC--AAGATT 5139
MND-2.x.x.5440 ..................................ACAGGACGTCAAGTTGAGAGATTGG-AT-CA-T-GTAAA-TATC-TA-GT---AAGGA-AGAA-CATTT--AA-ATT-GCAA--A--CCCC---TTTC-ATGCTCA...GGATGGT-G-C-CAC--TC--AAGA-G 4775
DRL.x.x.FAO .....................................GAGGTACATGGTAGAAAGGTGG-AC-CCCTGT-CAA-TATC-TA-G----A-GGA-AAAAGTATTT--AA--AT-GCAT-A-GCACCT--CTT-C-ATGCTCA...GG-TGGT-G-CTCA-AGTC-GTGGAC- 4778
MON.CM.99.L1 ATTAG....................................................................-TGC-CTA-ATGGCACATAC-CA----A-GT--ACCCTTTGTC-A-GTACAT--CT--C-GCTGCA-AA---GAG-TTCTC-CAGAACA--A-TA-A 4917
GSN.CM.99.CN166 TGGTTGCTTAG..............................................................--CT-CTA-A--CCACATATGG-----C---A-ACCATTTGTA-A-GTCCAT--CT--C-ATTGCAA-AC--AAG-TTT-C-CAAAACA-GA-T-GA 4948
GSN.CM.99.CN71 TGGCTGATTAG..............................................................--C--CTA-A---CATATATGG-----A---A--CCATTTGT--A-ATCCAC--CT-TC-ACT-CAA-A---AAGGTTT-C-CAAAACA--A-T-GA 4930
TAL.CM.00.266 ACAATTAG.................................................................GT-TC-CATA----AAACCAAG...TACTT-CAA-A-TTGATT-GGGT-CAT--CTTTC-ATTG--A-ACGCCT-CTAT-C-CAAG--A-GTGGATA 5180
TAL.CM.01.8023 ACAATTAG.................................................................GTATC-CATGT-C-AAACCAAG...TACTT-CAA-A-TT-ATA-GGGTCCAT---TT-C-ATT---AATGGCCT-TTTC-CGCAGG-CA--TGGAT- 4678
MUS-1.CM.01.1085 ATTAG....................................................................G-C--C-A-AT-CTACATCC---------G---AGCCTTTACA-A-GTGCAT--CT-TC-ATTGTA--A---GAGGTTCTCCCAGAGCA--A-CAGA 4904
MUS-1.CM.01.CM1239 ATTAG....................................................................G-CT-C-A-A---CATATCT-------A---A-ACCATTTGT--A-GTACAC--CT--C-G-T-CAA-AC--AAG-TTTTCCCAAAACA-GA-CA-G 4894
MUS-2.CM.01.CM1246 ATTAG....................................................................-TGC-CTA-A---TATATCT-C------------CCATTTACA-A-GTCCAC--CT-TC-ATTGCAG-A---GAG-TTC-CCCAGAACA--A--A-A 5002
MUS-2.CM.01.CM2500 ATTAG....................................................................-TGT-CCA-A--CCACATCT-A-----------ACCATTC-CA-ACATCCAT---T--C-A-TGCAG-A---GAG-TTC-CTCAAAATC-GA-TA-G 4955
SYK.KE.x.KE51 ..........................................................--TGCA-C-T-TA---AAGGT----A-GTATA-AAGCAA-CAATT--AG-AA-CCACA-A-A-ACAT---T-TC-GATT-CATGGG-GTGGT-G-CTC-AG--C--TGGG-A 5060
SYK.KE.x.SYK173 ..........................................................-TTGCA-C-T-TAA--AA--C---TA-GTATA-AAGCAA--AATTG-AG-AA-CCACA-A-A-ACAT--CT--C-AAT-GAATGG--ATGGTAC-CTTA--GCC--TGGACA 5408
GRV.ET.x.GRI_677 AGGGGGATAGTGACTTACAAGATCAGGAATAA....................................................................AC--TTGCCTT-GGAA-ACAGACAT---TGGC-G-TGCAATGG--GTTTT-G-CCTACAGCC-GT-CATT 5384
SAB.SN.x.SAB1C ACTAG..............................................................CCTAG-GAA-T-C---ATGCATGTGTCCAA-CA-TGT-T-CATT-GC---A-ACCCCT---ACTA-AAT---ATGGA--TGGTACTCCTA-CA----TGGGT- 5609
TAN.UG.x.TAN1 ..............................................TGGAGAGCATAT-GACAAATGG-AGGGCA--GTGA-AT-CCACATGAGGAACC--TT-CAGGATT-GACA-A-CT--TG--CT--C-ATGTG-ATGGGC-TGGTAC-C-T--AGTAG-T-C-T- 5410
VER.DE.x.AGM3 CAAGG...GATAGTGAGGTACTGGATGAGGAC.................................................................TA-A---TTAGACT-GAAA-A-CGA-TG--CT--C-AATT-CATGGGCATGGTAC-C--TGAGTAG-TATG-G 4933
VER.KE.x.9063 CAAGG...AATAGTCAAATATTGGATGACTAA.................................................................-A----CCT--AAT-GCAA-ACATG-TG--CT--C-AATT-ATTGGGC-TGGTAT-CT-TG-GCAG-TACAT- 5438
VER.KE.x.AGM155 CAGGG...GATAGTTAGATATTGGATGAATAA.................................................................-A----TCTG-AAT-GGAA-ACA-A-TG---T-TC-AATC-CTTGGGCATGGTAC-CT-TGAGCAG-TATGTA 5430
VER.KE.x.TYO1_patent CAGGG...AATAGTCAGATATTGGATGAGACA.................................................................-A-A--TTTG-AAT-GAAC-A-----TG---T--C-AATT-CATGGGC-TGGTAC-CC-TGAGTAG-TATGTA 5435
COL.CM.x.CGU1 GAATGGATTAA.............................................................................-A-GCAG-TTCCAG--TGCCAATAT-AT-A--TAG--A-AACAG-GTC-CC-GAATGGTGG-C-GA-G--AA-AT--AGTTT 4968
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H1B.FR.83.HXB2 ATCCCACTAGGG......GATGCTAGATTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCAT............................................................................................ 5280
Vif _I__P__L__G__.__.__D__A__R__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H1A1.UG.85.U455 ------------......--A--------A---G---G-----------------------------A---------C............................................................................................ 4726
H1C.ET.86.ETH2220 ------T-----......--G--------AA------A-------------T----A--------------T------............................................................................................ 4672
H1D.CD.84.84ZR085 ------T----A......---------C-----G-------------------------------------A------............................................................................................ 4802
H1F1.BE.93.VI850 ----------A-......--A-T--A---A--------------------G-----CC-------------A------............................................................................................ 4620
H1G.SE.93.SE6165 -----------A......-------C-C-A---G----------------G----------------A---------A............................................................................................ 4677
H1H.CF.90.056 ------T----A......--A-----G--A--C-----C-----C---------A----------------A------............................................................................................ 4627
H1J.SE.93.SE7887 -----------A......--G----T---A--------------------------G--------------T-----C............................................................................................ 4594
H1K.CM.96.MP535 ------------......-----AGAG--A---G---------------------T------------G---------............................................................................................ 4476
O.BE.1987.ANT70 --T---G-----......-TG--CCATG-A---G----C-----------AT--ATGC----G--------TGAA---............................................................................................ 5335
O.CM.-.BCF06 --T---G---CA......--A---GATA-AA-GG-T--C-----------AT-AATGC----G--------GGAA---............................................................................................ 5333
O.CM.1991.MVP5180 --T---G---CA......--A---GATA-A--GG-C--C-----------AT-AATGC----G--------GGAA--C............................................................................................ 5309
O.CM.1996.96CMA102 --T---G-----......CTA---T-TR-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------GGA---G............................................................................................ 4770
O.CM.1998.98CMABB141 --T---T-----......CCG---T-TA-A---G-G-GT-----------AT--ATGC-------------GGAA---............................................................................................ 4765
O.CM.1998.98CMABB197 --T---G-----......-CA--CCAGA-A---G-G--------------GT--ATGC----G---GA---TGAA--G............................................................................................ 4717
O.CM.1998.98CMU2901 --T---G-----......ATG---T-TA-A---G-G--C-----------A---ATGC----G--------GGAT--G............................................................................................ 4773
O.CM.1998.98CMU5337 --T---G-----......ATG-----GG-AAA-G-G--C-----C-----AT-AATGC----G--------TGAA---............................................................................................ 4767
O.CM.1999.99CMU4122 --T---G-----......ATG---T-TG-A---G-G--C--C--------AT--ATGC----G-----G--TGAA---............................................................................................ 4765
O.FR.1992.VAU --T---G----T......CCA---T-TA-AA-GG-G--C-----------AT-AATGC-------------GGA---G............................................................................................ 4846
O.US.1999.99USTWLA --T---G----A......-GA--C-TGA-A--GG----T-----------AT-AATGC----G--------TGA----............................................................................................ 4763
O.US.-.I-2478B --T---A-----......CCG---TTTA-A---G-G--C-----------AT--ATGC----------G--TGAA---............................................................................................ 5336
N.CM.1997.YBF106 ------G----T......CMG--A-R---A--G---GTC--T--------A--AACA---------CAGCCT------............................................................................................ 4872
N.CM.2006.06CM-U14842 ------G-G--T......C-G--A-A---A--G----TC--T-----------AACA---------CAGCCT------............................................................................................ 4787
N.CM.2002.DJO0131 ------G----T......CTG--A--G--A--G-----C--T--------A--AACA-----------GTCT------............................................................................................ 4786
N.CM.2002.02CM-SJGddd ------G----T......C-G--A-----A--G---GTT--T--------A---ACA---------CAGTCT------............................................................................................ 4770
N.CM.2004.04CM-1015-04 ------G----T......C-G--A-C---A--G---GTC--T--------AT-AACA---------CAGCCT------............................................................................................ 4785
N.CM.2004.04CM-1131-03 ------G----T......C-G--A-----A--G---GTC--T--------A--AACA---------CAGCCT------............................................................................................ 4784
N.CM.2006.06CM-U14296 ------G-R--T......C-G--A-A---A--GG---TC--T--------A--AACA---------CA-CCT------............................................................................................ 4783
H1N.CM.95.YBF30 ------G----T......C-G--A-----A--G-C-GTC--T--------G--AACA---------CAGTCT------............................................................................................ 4874
H1P.FR.06.RBF168 --T---G----A......-CA--A-TCA-T--TG-G--T--T--------G--TATGC-T--G----A---AGAA--A............................................................................................ 4741
H1P.CM.06.U14788 --T---G----A......ACA--A-CCA-TA-TG-G--T--Y--------G--CATGC-T--G--------AGAA--A............................................................................................ 4751
CPZ.CD.90.ANT --A------CCAACATTG---AAA-A-------G-G---GTG-TC-----AT-A--ATGT------C-CCCA-----C............................................................................................ 4725
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --T--TT-TAAA...GATA--T-A-A---AA----C-----C-------C-T-AACC-------------CG------............................................................................................ 4863
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------G--A......--A----A---A--------------------A--CACA-------------C-------............................................................................................ 4826
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T---A--AAT......C-G----AGC-AA-TG-C--------------A--AATGC-------------T------............................................................................................ 4822
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ------T----A......--A--A-A---A------GTT--C--------AT-AATGC----------GCCA------............................................................................................ 4852
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------------......--G--C-A---A------GT---T--------A--TACAC--------C-G--------C............................................................................................ 4835
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --T---G----A......-----C-A---A------GT---C--------A--CATGC--------------------............................................................................................ 4846
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -----TT---AA......A-A--A-A---A--GG-C--C--C--------AT-AATGC-------GCAT--A-----C............................................................................................ 4866
CPZ.CM.98.CAM5 -----TT---AT......ACA--A-A---A--GG-C--------------A---ACA-----GC--CAT-CT-----C............................................................................................ 4982
CPZ.GA.88.GAB1 --A--TT-CA-A...GATT--T---A---AA--G-G-----C-------CCT-AAGCC----------G-C-------............................................................................................ 5344
CPZ.GA.88.GAB2 --A--CA--A-A......-----A-A-A-A--GG-CTGT-----C---AA-T-AATGC--------CA-CCA------............................................................................................ 4673
CPZ.US.85.CPZUS -----TA---AT......A-A--A-A-A-A--G--T-T---G--------GT--A-A---------CA--C------C............................................................................................ 5340
CPZ.TZ.2001.TAN2 --A--TA--ACA...GGAA-G--A-A-A-A---G-CTT-CAT-----------AGC-TGT---------CCA------............................................................................................ 4932
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --A--T---ACA...GAAA-AT-A-A---A---G-CCT-CAT-----------AGC-TGT---------CCA------............................................................................................ 4932
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --A---G----C......CCC---GA-A-TA--G----C-----------A--CATGC---------AG--AGAA--A............................................................................................ 4817
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --A---G----C......CCC---GA-A-TA--G-G--C-----------A--CATGC---------AG--AGAA--A............................................................................................ 4816
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --A---G----C......CCC---GA-A-TA--G-G--C-----------A--CATGC---------AG--AGAA--A............................................................................................ 4736
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 --T--CT-G--A...AATA-CA---AGA-AAAGG-G--C--C------AA---AACA----A-A-GG-GTGG-T-GGAACTTATGGG................................................................................... 4590
RCM.CM.SIVagi-00CM312 G-T--CT-G--A...AAAA-CA---AGG-TAA---T--C--T------AA---CACAG---A-A-GG--TGG-TAAG-ACTTATGGA................................................................................... 4572
RCM.GA.x.GAB1 --A--TT---A-...GAA-GAT-A-AG--AAA------C--C------AA-T--ACAGT--A-A-GG--TGGCTAGGGACATATGGG................................................................................... 4783
RCM.NG.x.NG411 -----CT-G--A...AATA-CA---AGA-AAAGG-T------------A----CACA-T--A-A-GG--TGG-TAGGAACCTATGGA................................................................................... 4795
H2A.DE.x.BEN T--------CAA............G--AAAAGTCATCT-GA-ATACA--CATATTGG-ACCT-AC-CC---AAAAGGATGGCTCTCCTCTCATGCA.......................................................................... 5680
H2B.CI.x.EHO T-T--C--GAAA............GA-GGA-C-CATCT-GA-GTCCAA--ATACTGG-ACCTGACCCC---AA--GGATTCTTGAGTTCCTATGCT.......................................................................... 5651
H2G.CI.92.ABT96 T-----T--ACA............-A-GAA-C-CATTTGGA-ATACAA--GTATTGG-ACTTGACCCCT--AAA-GGATGGTTAAGCCAGTATGCA.......................................................................... 5007
H2U.FR.96.12034 T-T--T---AAA............-A-GGATC-CATTTGGAGGTGCAA-CCTATTGG-ATTTGAC-CC---GAA-GGATGGCTATCCTCTTATGCA.......................................................................... 5158
SMM.SL.92.SL92B T----CT-G-A-............GAGGGAAGTCACTTGGAGGTACAA-TGTACTGG-ATCTGACCCC---AAAAGGATGGTTATCAAGCTATGCA.......................................................................... 5031
MAC.US.x.239 T--------CA-............GA-GGAAGCCATTT-GA-GTACAA--GTATTGGCATTTGAC-CC---AAAAGGGTGGCTCAGTACTTATGCA.......................................................................... 5597
Vif _F__P__L__Q__.__.__.__.__E__G__S__H__L__E__V__Q__G__Y__W__H__L__T__P__E__K__G__W__L__S__T__Y__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
STM.US.x.STM T-T--CT-GCAA............G--GAA-C-CACCT-GA-GT-CAA--GTATTGG-ATTT-AC-CC---AAAAGGATGGCTCAGTGAATATGCT.......................................................................... 5244
MNE.US.x.MNE027 T--------CAA............GA-GAAAGCCAGTT-GA-GTACAA--GTATTGG-ATTT-AC-CC---AA-AGGGTGGCTCAGTACTTATGCA.......................................................................... 5065
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 T-T--TA-CACA............-A-GAA-G--A-GT-GT-GTAGAACTCT-CTGGTGCCT--CGCC---AAAAGGATGGTTGCCAGGAATGGCA.......................................................................... 5285
DEB.CM.99.CM5 T----CG-CACA............GA-GAA-G--A-GT-GT-GTGGAAATAT-CTGG-GCCTG-CTCC---AAAAGGGTGGATGCCCTCTATGGCG.......................................................................... 5098
DEN.CD.x.CD1 --------GA-A...............GC--CTTAC-TGGA-GTAAA-CTCTATTGGCATTTGACCCC---AAAAGGATATCTGTCACAAGTAGCA.......................................................................... 5206
LST.CD.88.447 --A--TT---A-...............ACA-G--CCTT-GT-GTGA-AT-CTATGCACACTTG-C-GC--GAA-AGGATGGATCTCTCAGTGGGCA.......................................................................... 4563
LST.CD.88.485 --A--TT---A-...............A-A-G--CCTT-GT-GTAA-AT-CTATGCACACTTG-C-GC--GAA-AGGATGGATCTCTCAGTGGGCA.......................................................................... 4563
LST.CD.88.524 --T---T---AT...............ACA-G--CTTT-GT-GTAA-AAT-TATGC-CATCTG-C-GC--GGA-AGGATGGATTTCACAGTGGGCA.......................................................................... 4560
LST.KE.x.lho7 --A--T----A-...............-CA-G--CTTT-GT-GTCA-AATATATGCACATTTG-C-GC--GAA--GGATGGATCTCACAATGGGCA.......................................................................... 5647
SUN.GA.98.L14 --T---G--ACT...............-AT-GG-C-GT-GT-GTAA--ATCTATGGACACCTCAC-CC--CAAAAGGGTTGATTAACCAGTGGGGA.......................................................................... 5697
MND-1.GA.x.MNDGB1 -ATAGGGAC.....................A---G-TT--T-GT-A-AA-CTATTGGCATTTGC---T---GGTAGGATGCTTAAGTACTTATGCAGTA....................................................................... 4997
OLC.CI.97.97CI12 --T---G--CCA...............GG--GTGAG-T-GA-AT-ACACTCTACTGGCATATTAG-CAT-GGAAAGGATTACAAAATTCAGGTGGGGTG....................................................................... 5151
WRC.CI.97.97CI14 --A---A--CA-............G--CACTGGGAG-TGCA-AT-A-AT-CTATTGG-ATTTGTC-CC---AAA-GGATGGATGGACACCATGGGATTT....................................................................... 5589
WRC.CI.98.98CI04 --A--CT--CAA............G-GCATTGGGA-TT-CA-ATCA--T-CTATTGG-ATCT--C-CCT--AAA-GGATGGTTAGACACCATGGGGTTT....................................................................... 5604
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --T--T--TCAA............G-GCATTGGGA--TGCAGATAA--T-CTATTGG-ATTT--CTCC---AATAGGATGGATAGATACTTTGGGATTC....................................................................... 4521
MND-2.CM.98.CM16 --T--C----AA............GA-GAT-A-CAG-TC-T-ATCACCATC---TGG-ACTT-ACCCC---AAAAGGATGGTTATCAACTTATGCC.......................................................................... 5296
MND-2.GA.x.M14 -----CT-CAAA............GATGGCTC--AG-TT-TTAT-ACT-CC--ATGG-ACTTGACCCC---AAAAGGATGGTTATCTCAATATGCA.......................................................................... 5223
MND-2.x.x.5440 -----CT-TAA-............GATGGTTC--AG-TT-TCATCACC-TCT--TGG-ACTTGACCCC---AAAAGGGTGGCTGTCTCAATACGCC.......................................................................... 4859
DRL.x.x.FAO -----CT-CAAA............GACAAAAGT-A--T-GT-GTAACA-TC---TGG-ACCTCACCCC----AAAGGGTGGTTAAGTAAATATGCCATA....................................................................... 4865
MON.CM.99.L1 C----CT---ACCTAGGAATCA--CA-GAA-G-GAGT--TGGGCAACATA-T--G-G...AT-AC--TTT-T---G-CTTAACAAACGTGGGACCTAGTGCACTCTCACCAACAGTGTACAACAAACAGGCCTACACAATAGAATGGGTTTATTGGATGCAAAAGGTGGA 5084
GSN.CM.99.CN166 T-AG--A-G-ATACTAGGA-G......G-A-GGGA-GA-GT-G-AGCAACATATATAGAGAT-ACT-TCCTA---G-CACAACCAGTCATGGACCAGCTAGCTTATCCCGGTCCACCTATTACCAACAAGCAGTCATAATAGAATGGGTATACAAC.............. 5098
GSN.CM.99.CN71 T-AG--T---ATACTAGGC-G......G-A-G-GAGGA-GT-G-AGCCACATATAT-GAGAT-ACC-TCCTA---G-CACAACTAGTCATGGACCAGCCAGTCTATCCCGATCCACCTACTACCAACAGGCAGTCACAATAGAGTGGGTTTACAAC.............. 5080
TAL.CM.00.266 C----GT---AAGAAAAG--CA-C---G-A-A-TATTT---CATAACACAGTATTGGTGTTT--C-CC----CATGGATATACGTCCGATTGGGAC.......................................................................... 5276
TAL.CM.01.8023 C----C----AAGAAAAA--GAA----G-A-AGTAC-TT--CATCACTCAGTATTGGTGCTT--C-CC----AA-GGATACACATCAGACTGGGAT.......................................................................... 4774
MUS-1.CM.01.1085 --A---T-GACACAA...A--A-CC-GGAATC-GGTG--GT-G-AA-TAC-TACATAGA-CTGAC-GTCCTG---G--GTGACCAATGTGGGACCAGCAAGTTGCTCTAAAAGCACATGGTGGAAGCAATCCTTTATCCTAGAGTGGGTATATCTA.............. 5057
MUS-1.CM.01.CM1239 C-AG--T-GACACAA...A-CA-CTT-GAATC-GG-GAG---G-AGTCACCT-CATAGAGAT-AC-GTCCTA---G--GTGACTAATGTAGGACCAGCAAGCCTATCCAAAAGTACCTATTGGAAGCAGTCATACATCCTGGAATGGGTATACATG.............. 5047
MUS-2.CM.01.CM1246 --A--TT-GA-CATA...A-CAGA-T-GAA-G-GGCC-----G-GACTACATACATAGAGAT-ACC-T-TTG-TAG--GTCACAAACGTAGGGCCAGCCAGTTTATCAAGGTCCACCTATTGGCAGCAATCCTATATCCTGAAGTGGAGATACATC.............. 5155
MUS-2.CM.01.CM2500 --A--CT-GACAATA...A-GAAG---GA--A-GAC-A-GT-G-A-CTACATACATACA-AT-AC--TTCTA---G--GTTACCAATGTAGGGCCTGCCAGCCTCTCAAAGTCTACTTACTGGCAGCAGTCATATATATTGGAGTGGGTTTATGTT.............. 5108
SYK.KE.x.KE51 --A---G----A...............CAA-GTG--TT--TTATAAAATTCTAT----ATTTGAC-CC---GAAAGGCCTGTTAAGAACAGAGGGA.......................................................................... 5141
SYK.KE.x.SYK173 --A---G----A...............GAT-G--CT-T-TGGATCAC-TTCTAT--C-ATTTG-CCCC---AA-AGGATGGTTACATATGCAGGGA.......................................................................... 5489
GRV.ET.x.GRI_677 -----CT--TCA............-A-GAT-ATTAC-T-GA-GTGAATAT-TAT--C-ACCTCACCCC---AA-AGGATGGCTCTCAAGTCATGGA.......................................................................... 5468
SAB.SN.x.SAB1C --A--C--GAA-............GATGGA-CTC---T--A-GT-ACTAA-TATTGGCATTT-ACCCC---GAAAGGATGGTTAGAAACCTATGCA.......................................................................... 5693
TAN.UG.x.TAN1 -----CT----A............G--GAA-G--A--T-GT-GTAGATT--TACTGGCACCT-ACGCC---ACA-GGATGGCTCTCTACCTATGCA.......................................................................... 5494
VER.DE.x.AGM3 --A--C------............CA-CAT-G--GT-T-CATGTAGATCTATATTGGCATCTGAC-CC---AAA-GGATGGCTATCAACATATGCT.......................................................................... 5017
VER.KE.x.9063 ------A----A............TT-GAA-G-GA--T-CAGATAGACT-CTATTGGCATTT-AC-CC---AA-AGGCTGGCTCTCTACTTACGCC.......................................................................... 5522
VER.KE.x.AGM155 --A--C--CCCA............G--AGT-G-GA--TCCATGTGGATATCTATTGGCATTT--CTCC-A-ACAAGGATGGCTCTCAACTTATGCA.......................................................................... 5514
VER.KE.x.TYO1_patent --A---A----A............-A-CAT-GGGA--T-TGTGTAGACCTATATTGGCATTT-AC-CC---GCAAGGATGGCTATCCACATATGCA.......................................................................... 5519
COL.CM.x.CGU1 TA-TT-GGGTCA...............GCTA-T-AGTT--GCATAATATACT--GGC--TTT-ACCCC---TA-AT--CAT......................................................................................... 5034
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H1B.FR.83.HXB2 ...............................TTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGAC 5419
Vif __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__
H1A1.UG.85.U455 ...............................--------T--G------------------CTG--A--------------------T-----C-----------T--------C---C----T-----------------A-----C-----G-GA---A--------- 4865
H1C.ET.86.ETH2220 ...............................--------T--------------------ATTG-GA--C----A-----------------GC--G--------C---------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A--------T 4811
H1D.CD.84.84ZR085 ...............................C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A-------T-----T------G-------------C-----A---A--------- 4941
H1F1.BE.93.VI850 ...............................C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------- 4759
H1G.SE.93.SE6165 ...............................--------T--G-----------G------C-G-GA--------A-----------G-----C-----------T--G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A--------- 4816
H1H.CF.90.056 ...............................--A--C-----------------------ACTG--A--G-----------------G----GC--G------------------A--C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------- 4766
H1J.SE.93.SE7887 ...............................------------------------------C-G-GA--G--C--A----------------GC--G------------------A---G---------T-----------------C-----G------A--------- 4733
H1K.CM.96.MP535 ...............................------------------------------CTG--A--G--C--A-----------A-----C---------------------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A--------- 4615
O.BE.1987.ANT70 ...............................-----A--T--G--TAGT---------C-TT-T----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC------ 5474
O.CM.-.BCF06 ...............................-----A--T-----TAGT---------CAAT-C----AG-----A-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CA--------A----G--A--A--C--G-G----A-TC----G- 5472
O.CM.1991.MVP5180 ...............................-----A--T--G--TAGT---------CAAT-C---GAG----AA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CACA------A----A--A--A--C--G------A-TC----G- 5448
O.CM.1996.96CMA102 ...............................--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC-------AG-A----A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G- 4909
O.CM.1998.98CMABB141 ...............................A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C--A-AG----CA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A--------C------AC-------A----A--A--A--C--GG-AA--A-CC----G- 4904
O.CM.1998.98CMABB197 ...............................-----A--C--G--TAGT---------CA-T-T--AG-G----AA-----GA-T------AC-AC------YAGGA-G--A-----------T--CAC-------A----A--A-----C--G--T---A-C-----G- 4856
O.CM.1998.98CMU2901 ...............................A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C--ACAG----CA-----GA-T---------AC-------AGGA----A--------C--T---ACT------A----G--A--A--C--G--A---A-TC----G- 4912
O.CM.1998.98CMU5337 ...............................A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C---MAG----CA-----GA-T---------AC------TAGGA----A-----------T---AC-------A----G--A--G--C--G--A---A-C-----G- 4906
O.CM.1999.99CMU4122 ...............................-----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AC----CA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----AAC----T---AC-------A----G--A--A--C--G--A---A-CA----G- 4904
O.FR.1992.VAU ...............................-----A--T------AGT---------CA-TGC-G--AG----TA-----GA-T---------AC-------A-G-----A------C--------AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G- 4985
O.US.1999.99USTWLA ...............................C-A--A--T--G--TAGT---------GA-T-C----AT----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C-----CAC-------A----T--A--A--C--G--A----GTC----G- 4902
O.US.-.I-2478B ...............................A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG---GCA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C--T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-CC----G- 5475
N.CM.1997.YBF106 ...............................C-A--A--TR----A--------------AC--GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A---TGT-----T---A-T------A---CT-----C-----GC-A--GG-C-----GA 5011
N.CM.2006.06CM-U14842 ...............................C-A--A--C-----A--------------ACT-GGA-A---C-AG--------T--T-----GA-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA 4926
N.CM.2002.DJO0131 ...............................C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA 4925
N.CM.2002.02CM-SJGddd ...............................C-A--A--T-----A--------------ACT--G--A---C-AG--------T--T------A-G--------G-----A----AT-----T---A-T------G---CT-----C-----GC-A--GA-C-----GA 4909
N.CM.2004.04CM-1015-04 ...............................C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GA 4924
N.CM.2004.04CM-1131-03 ...............................C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A---CG-----C------C-A--AA-C-----GA 4923
N.CM.2006.06CM-U14296 ...............................C-A--A--T-----A--------------ACT-GGA-A---C-AG--------T--T------A-G-------GG-----A-----T---------A-T------A---C------C-----GC-A--GGCC-----GA 4922
H1N.CM.95.YBF30 ...............................C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----TC----T-----T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA 5013
H1P.FR.06.RBF168 ...............................--A--A--T----YAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG 4880
H1P.CM.06.U14788 ...............................--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG 4890
CPZ.CD.90.ANT ...............................--A--A--T--T--GAG------------ATGTGGA-AG----T---------------A---AC---T--T---A-G--A--C-AA-----T--CCC------------TCAA--AG-C---C-A--AA-CC-----G 4864
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...............................--A-----T------------C-G-------TGGGATC----GTT-----G-----T---T-TG-------TA--T-G--C--CTCTC-A--T-----T------G----------C--C----GA--TA-------G- 5002
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...............................C-A--C--T--G--AAGT-----------AC-G-GA--T-----G------A----T-----T--G---------T----C---T----C--T-----T------G----A-----C-----G------A--------- 4965
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...............................C----A--T-----AG-A-----------AG---GAG-T--C--T--C--G------------AC------TAGG-----A--C--TC----T-----T------A---CAA----C--C--G--C--TA-C----A-A 4961
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...............................--A--A--T-----A--------------AC--GGA-T---C--G------A----T------T-G------A-G-----A--C--T-----T-----T------A---C------C--C--GC-A--GG-C-----GA 4991
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...............................--A-----T--G--A--T--C--G----AAC-G----A------T------A----------GT-G-----T--TA-G------T-A-----T---A-T------G----A-----C-----G------A--------- 4974
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ...............................--A--A--T--G-----T-----------AC-G--A---------------A----T------T-G--------C---------T--C----T-----T------G----G-----C-----G--A---A--C------ 4985
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ...............................C-A--A--T-----G--------------AT-TGG-TC---C--A------A----T------A-G-----TAG---------C--TC----T-----T------G---CT-----C--C-----A--TG-T-----GA 5005
CPZ.CM.98.CAM5 ...............................C----A--T-----G--------------ATGTGG-TC---C-AA-----------T------ACG-----TAG---------C--TC----T-----T------G---CT-----C--C--G--A--TG-T-----GA 5121
CPZ.GA.88.GAB1 ...............................--A--C--T-----------TC--------CT-GGATCT---GT------G--G--T--CTTCAC------TAG-T-G--C--CTCTC-A--T-----T--C---G----AA----C--C----GA--TA-------G- 5483
CPZ.GA.88.GAB2 ...............................C-A--C--T-----G--------G------C-G-GA-C------A--T--GA----T---C--AC------T-GG--G--A--CTGT-----T-----T------G---C-------G-C----GA---A-CC----GG 4812
CPZ.US.85.CPZUS ...............................--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GA 5479
CPZ.TZ.2001.TAN2 ...............................C-A-----T-----AGGGC----------AC--GGA-A---CT--------T-----------AC------T--GT--------ACTAGG--T---ACA------A-T-CAGGA--AG-TC-GC-A--AA--------G 5071
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ...............................C-A--A--T-----AGGAT-G---------C--GGA-A---CT--------------------AC------T--GT-G------ACTAGG--T---ACA------G-T-CAGGA--AG-TC--C-A--AA--------G 5071
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ...............................--A--C--T--G--AGG------------AC-GGGA-A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----T---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--GG 4956
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ...............................--A--C--T--G--AGG------------AC-GGGA-A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----C---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--GG 4955
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ...............................--A--CA-T--G--AGG------------AC--GGA-A---C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----C---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--RG 4875
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ...............................GCA-C--TT-CTTATATAGACC-GAAAT-TG-CCCTCCC--CTT----G-TA-------AAT-G-G------AGCT----A---AA-ATA--T--CCC-------A----TAAG--A--T---C-A--TA----G---G 4729
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ...............................G-A--GATA-CCTATATAGATA-CACTT-TG-CCCTT-C--CTTT---G-TA----T---ATT--G--T---A-GA-G--A---AATGTC--T---CC-------A----TCAG--A--T--G--A--TC-T------G 4711
RCM.GA.x.GAB1 ...............................G-A--AATCTT-............----TA---GGAGAT---GTA---G-T---TTT---TGGACT-----TAGTT----A---AAAAT---T---CCA------A----TAGA--A--C---C-AAGTC--C----GG 4910
RCM.NG.x.NG411 ...............................G-A--AATA-C-TA-ATAGATA-CA-AT-TG-TCCCT-T--CTT----G-TA-T-----AAC-G-------TA--T--G-A---AATC-G--T---CCT------A----TAAA--A--T---C-A---A-C------G 4934
H2A.DE.x.BEN ...............................G-AA-ATTAACCTGG-AT............-C-G-A-AG-TCT-G---G-T--TAC---A--CTGT------ATC-----A---AGCAC---T--CTCT--C---A-G-CAGG--AAG------GA---A-CAG---GG 5807
H2B.CI.x.EHO ...............................G-AA-A-TAAC-TGG-AT............G-G-G---C-T-TAT---G-T---ACT-----TG---------G-T--C-G---GG--C---T--CTCT-CG---A---CTAA--AAG----G-GA---A-CAGG---G 5778
H2G.CI.92.ABT96 ...............................G-AA-ATTAACCTGG-A-............-C--GA-A--T-TAT---G-T--GACA--A--GAC------T---T--T-G---GGA-C---T-----T--C---A---CTGG--AAG------GA---A-CAGG---G 5134
H2U.FR.96.12034 ...............................G-AA-GTTAACTTGG-A-............-C--GAG-T-T-T-G---G-T---ACA-----TTGC---------T--C-G---GG-AG---T--CTCT--C---A---CGGG--AAG-G--G-GA---A-CAG----G 5285
SMM.SL.92.SL92B ...............................G-TA-GATTACTTGG-A-............TC-G-A-A--T-T-G---G-T---AC---A--TG-------T--GT--GCA---AGTAC---T--CCCT--C---G---CGCAC--GG-G---C-A---A-CAG----G 5158
MAC.US.x.239 ...............................G--A-GATAACCTGG-A-............TC-----AC-T-T-G---G-T---ACA--AA-CTAT------ATTT--C-G---AGCAC---T--CCCT--C---A---CGGGA-AAG-G----G----A-CAGG---G 5724
Vif __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__R__I__T__W__Y__.__.__.__.__S__K__N__F__W__T__D__V__T__P__N__Y__A__D__I__L__L__H__S__T__Y__F__P__C__F__T__A__G__E__V__R__R__A__I__R__G__
STM.US.x.STM ...............................G--A-GATAACTTGG-AT............-CC-GA-AT-TCT-GT--G-T---ACA--A--CTGT-----T--G---C-G---GGCAC---T--CCCT--C---A---CGGGA-AAG-G----GA---A-CAGG---G 5371
MNE.US.x.MNE027 ...............................G--A-AATAACCTGG-A-............TC--G--AC-T-T-G---G-T---ACA--A--CTAT------ATTT--C-G---AGCAC---T--CCCT--C---A---CGGGA-AAG-G----G----A-CAGG---G 5192
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ...............................G-A----TCA-TTGG............GA-C-GGGA-AC-GGCAG---G-GC--TCT--A---T-G-----A--CT----A--CT-AAGA--T--CCC-------A-TC-ACAG--GG-G--GC-----A-TC-G--GG 5412
DEB.CM.99.CM5 ...............................G-A--AATCTCTTGG............GA-C-G-CAG-G-GGCAG---G--T--ACA-----C-----T--T--TT-G--A--CT-AAGA-----CCCT-----C--CC-ACAG--AG-C-C-C-A---C--AAG---G 5225
DEN.CD.x.CD1 ...............................A-CA-CATA-CTTAT...G--C-CCTC--C-C-GG-T-G...GCT---G------------T-AC------TG-GA----A---AAAG-CC-T--CTCT--C---A-CAGACAA--AG-C---C-A------AGG---G 5339
LST.CD.88.447 ...............................G-ATCAATA-A-TGG............-TTT-TGG--AC---CAA---G--A----T--CATT------A-T---A-G--A--CTGTA-A--T---A----C-----TACAAGG-AC--T--G-----T----GG---G 4690
LST.CD.88.485 ...............................G-ATCAATA-A-TGG............-TTT-TGG--AC---CAA---G--A----T--CATT--------T---A-G--A--CTGTA-A--T---A----C-----TACAAGG-A---T--G-----T----GG---G 4690
LST.CD.88.524 ...............................G-ATCAATA-A-TGG............-TCT-TGGA-AC---CAG---G----G--T--CATT-----T--T---A-GC-----G--A-G--T----------GGGTGC-TAGG-AC---GTT-G----A--AGG---G 4687
LST.KE.x.lho7 ...............................G-TTCCATA-A-TGG............GTCT-T-GAGAC---CAA---G--A-------CAT-------------A-G--C--CTATA-A--T---A----C--CAT-C-AAGA-AC--T----G---AC-TC-G---G 5774
SUN.GA.98.L14 ...............................-GTA--AT--A-TGG............-TTT-T--C--T---CAA---G--A----T---CTTG-G-----T--GA-G--C--CT-TA-G--T-----T----GGA-CTCTAGGTG---C----GA--TA-G-----GG 5824
MND-1.GA.x.MNDGB1 .........................AGCATAGAA-CAGTA-TTAGA...CCGCC-CCCTTTG-G--AGAG-GGT-T---G-GA--ACT--A--GG-------T--T-----A---T-AC---TT-A------C--CATG---AG---AG-T-TG--A---A-CAGG---G 5139
OLC.CI.97.97CI12 ...............................AATTT-A-ATATA-AGTA............GGG-TTTC--GG-TG...T-TT-GACT--A--GTAT-T---TTTCA-GG-A--C--AGTG-------C-----GGA-TC-A-----------G--A--TA-T--G---A 5275
WRC.CI.97.97CI14 ...............................AACAT-AGAATG--G-AT............G----T----GGGAA---TTTA--ATG--ATC-GAG---A-TA--A-C--A--CAGTC-AC-T-----A----GGA--C-GAA--TGG-G-----TA-AA-TAGGAC-G 5716
WRC.CI.98.98CI04 ...............................AACATAAGAATG--G-AT............G----T----GGGAA---TTTA-TATG--CTCTGA------TGT-A-G-----CAGTC-AC-TG---------GGA--C-AAA--TAG-T---G-TA--A-TAG-TC-G 5731
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...............................AACATAAGAATG--A-GG............G----T-A--GGGAA--TTTTA--ACTGTAA--T-G-----TGTCT-G--A---TCTC-AC-------G----GGA-CC-AAG---AG---A---CA-AA--AG-CAGG 4648
MND-2.CM.98.CM16 ...............................A--ACAATA-A-TAT............-A-TTC-CA-AC--CTA---T--CA-------CC--AC-------AGGA-G--A---TG-A-A--TC-CCC-------A----ACAA--A------C-A---C-GC-----A 5423
MND-2.GA.x.M14 ...............................A-CACAGCA-A-TA-............-AC---GG-GAC---TAT--T--CA-------A-T-AC-------AG-A-G------TG-G-A--T--CCCA------A---CTG-C---G-G-------TGC-G-AC---G 5350
MND-2.x.x.5440 ...............................--TACAGTA-A-TAT............CAA--GG-A-AT---TT---TT-CA-------A-TGACG-----TAG-A----C--CGG-G-A--T--CCCA------A----TCAA--A--------A-----G--T---G 4986
DRL.x.x.FAO ...............................ACAATAG-ACATA-T...............C-GG---AG-T-T-T--CTT-A-------AAC-AC-------AG-A----C--CT--G-A--T--CCCT------A----TCAA--A------GGT-T----C-G---T 4989
MON.CM.99.L1 ACGGGTCCCTTTAGATCCCGTGTGG......AATCCAA-CCC-AGAGAT-G---GGTC...-G--CAT-G---GCT--C--TC-GACG--G--C--G--GA-T--GA--G-A---ACAC----T----CA--C--CCA-C-G-TG-ACG-GC-C-GA--AA-CAG----G 5245
GSN.CM.99.CN166 ...............................AGAA-CA-ACT--GAG-A-G---GG-AGAC-T--TTT-G--C-----TA-TC-GAC---A-G-G-----ATG---A-T--A---GGAA-A------CCA--C---CAGA--GAA-AC---C-G-G---AA--AGG--TG 5237
GSN.CM.99.CN71 ...............................AGAA--A--CT--GAG-A-GG---ACAGAC-T--CAT-G--C--T--TA-TT-GAC---A--CG-----ATG---A-C--A--CACAAGG------CCA------CAGA--GAA-ACG--C-G-G---AA--AGG--TG 5219
TAL.CM.00.266 ...................ACAATATCCATTGA-T-GTCA-TCTCGGAT----TCC-AGACG-----GTG--CGC---TG-----AC---AA-TG-G-----T--CT-G------ACCA-A--T--CCCA------A---CG--A--AG-C---C-A---A-CAG---GG 5427
TAL.CM.01.8023 ...................ACAATATCCATTGA-T-GTCA-TCTCGGATG-GACC-T-GATGC----GTC---TC----G-GT--ACA--A--GG----------C--G-----CACCA-G--T--CCCA------A---C---A--AG-C---C-A---A-CAG---GG 4925
MUS-1.CM.01.1085 ...............................AG-A-A--TCC-CAGGA--GG---CA-GATT-C-TCT-G---TCT---T-CT-GAG---CAC---G--CATGAG-A-C--A---ACCC-G--T---TCT--C--C-ATAG-CAG-AC--CCC--G--T-A-CAG----- 5196
MUS-1.CM.01.CM1239 ...............................AG-AAAGGTCC-AGAGAT-G----C--GACT-TGTTT-G---CA----T-CC-CACA-----GA----CATGA-GA-C--A--CACCC-CC----CTCT-----C-ATAG-CAG-A---CCCG-G--T-A-CAG----- 5186
MUS-2.CM.01.CM1246 ...............................AG--CAGCCCC-CAAAAT-G---GATAGAC-TGGT-CAT--CGAG--CTTCC-------A---G-GA-CATG--GA-T--A--CACAC-C-----CTCT-----CCA-C-GAGA-AC--CCA--G---AA-CAG----G 5294
MUS-2.CM.01.CM2500 ...............................AG--C-GCCCC-CAAGAT-GG--GGT-GAC-TGGTAT-G--C--T--CT-CC-T-----A---T-G--CATG---A-T------ACT---C----CTC-------CAG--ACAG-AC--C-T--GA---C-CAG---GG 5247
SYK.KE.x.KE51 ...............................G-A--ATTAATTTGGG--...C-TCC-TCTGG-TG-......--T---G-----ACA--AC--AC------TGC-T--G-A---AGTC-A-----CCCT-----------TAGG--AG-CCA-C-A--AC-TAG---GG 5271
SYK.KE.x.SYK173 ...............................A-TA-GATTCA-TA-CAA...TGGAACCA-TGG--C.........--TG-CT--ACA--A-C-G---------GC--T--A---AAT-T---T--CCCT--C---A---CAAGA--GG-C-ACC----AG-CAG---GG 5616
GRV.ET.x.GRI_677 ...............................G-A--GTTATCCTAT-A-......CATCAA--GGGA...----AG---G-------T--A-G-AC-------AG-A-G--A--C--A-----T---A--------A----TAGA--C--CCA-C----TA-CAG---GG 5598
SAB.SN.x.SAB1C ...............................ACA--AATA---TA-............--T---GG-GA--GGTTT---G-GC-T--T---TGGAC---G-----TA-T------TG--CC--T--CCC-------A----TAGA---G-CCA-C-A---A-CAGG---G 5820
TAN.UG.x.TAN1 ...............................G-A-CAATAA-TT-T......--GAATT--C----C-CG--C-AA---G-----ACT-----TG-G--G-----TA-G------TGCC-C-----CCCT--C---A----TAGA--C--CCA-C-----A-CAG---GG 5627
VER.DE.x.AGM3 ...............................GA---GATACAGTATCTA...AGCAAT---G-TCCTT-G-----G---G--T-G--T----C-AC------TAGC--G--A---ACCC----T---ACT------A----AAGG--C--C--G--A---C----G---- 5153
VER.KE.x.9063 ...............................A-A--AATACA-TA--TG...-G-GCAGTAGG-...-AT-TC--A---G--T-------A-C-AC------TGG-A-G--A--C--AC-C--T---TCA------A----AAGG--C--TCA---A--TA--AGG---G 5655
VER.KE.x.AGM155 ...............................G-A--AATACA-TATGTT...AGCCTAGTA--TG-T-A------A---G--T----T--CA-TAC-------TCCA-G--A---TGTC----T---AC-------A----TAGA--C--CCA-C----AC--AGG---A 5650
VER.KE.x.TYO1_patent ...............................G-A---ATACA-TATGTA...AGCAATTTAG--TCT-A------A---G--T---------CTAC------TAGTA----A---GGTC-C--T---A-T------AA---AAGA--C--CCA-C-A--TC-GAGG--C- 5655
COL.CM.x.CGU1 ...............................AGA--A-CACC------TTAT----TACA--T-GGT-AG-GGGAA---G-TT--AG-TGGC---A-----TAGGGTAC--G--CA-CATAAGGGGGA-G---G-ACGCATAGAG-AAGA-GC--GAAAAGCTA--A-GG 5173
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H1B.FR.83.HXB2 ACATA......GTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACATAACAAG..................GTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATA...............ACACCAAAAAAGATA...AAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTG 5547
Vif H__I__.__.__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__N__K__.__.__.__.__.__.__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__.__.__.__.__.__T__P__K__K__I__.__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L_
H1A1.UG.85.U455 -A---......-----A---------------------------------..................-----------------T-----T--GAA-------G--...............--C----C--G-GC-...----------------------A----T-A 4993
H1C.ET.86.ETH2220 -T-G-......-----------------C-----------------T---..................--------------------------GA-------G---...............-AG---------GC-...---------C------------GT---T-A 4939
H1D.CD.84.84ZR085 -T---......-----T---------------------------------..................--------CT----G--T--A------A-----------...............G------------G-...--------------C-------A---G--A 5069
H1F1.BE.93.VI850 -T-G-......A--------------A-C-----------------T---..................--------C--------T---------A-----------...............G-T---G-G----C-...--------GC----------CCA------A 4887
H1G.SE.93.SE6165 -A---......-----------------------------------TC--..................-----------------T------T-GAA--T----G--...............---T------G--GT...-G------------C---------G--T-A 4944
H1H.CF.90.056 GTG--......-----A---------A-C----C------------AC--..................------A-----------------T--A--------G-G...............G--------------...----------------------GA--G--A 4894
H1J.SE.93.SE7887 -A---......-----------------C--C------------------..................-----------------TC--------A-----------...............-G--------G--G-...---------------------CA------A 4861
H1K.CM.96.MP535 -T-G-......-----T-------------G-------------------..................--------CT-------T--------CA--------G--...............G-T----G--G-CC-...---------G------------A------A 4743
O.BE.1987.ANT70 -G-G-......--ACTGA-C-A---------C-CTA---------GTC--..................-----GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G--...............-A-G---G--GC-GG...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A 5602
O.CM.-.BCF06 -G-G-......--GCTGA-C-----------CTCT----------GTC--..................-----GA-A--G----T---A--CT-GAA----C-GG-G...............-AGGTT----GA-AC...--A--T--CC-A--C-----CCA---GT-A 5600
O.CM.1991.MVP5180 -G-G-......--GCTGA-C-A---------C-TG----------GTC--..................-----GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G...............-A-GT-----GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA--G-T-A 5576
O.CM.1996.96CMA102 -G-G-......--ACTGA-C-A---------C-CT-A--------GT---..................-----GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G-TG--...............-A-G------GA-AT...-----T--C--A--C-----CCA---GT-A 5037
O.CM.1998.98CMABB141 -G-G-......--ACTGA-C-A---------CTCT----------GTC--..................-----GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G--...............-A-GA-----GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A 5032
O.CM.1998.98CMABB197 -A-G-......--ACTGA-C-----------CACT----------G----..................-----GA-A--G---CTAC-A--T---AG--T-G-TG--...............-A-G------GA-GT...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A 4984
O.CM.1998.98CMU2901 -G-G-......--ATTG--C-----------CACT----------GTC--..................-----GA-A--G---CTA--A--T---AG----G--G--...............-A-G------GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A 5040
O.CM.1998.98CMU5337 -G-G-......--ACTGA-C-A---------C-CT----------GTC--..................-----GA-AT-G---CTAC-A--T---AG--TGG--G-G...............-A-G------GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A 5034
O.CM.1999.99CMU4122 -G-G-......A-AYTGA-C-A---------CTCT----------GTC--..................-----GA-AT-G---CTAC-A--T---AG--T-G--G--...............-A-GA-----G--AT...-----T--CC-A--C-----CCA------A 5032
O.FR.1992.VAU -G-G-......--GCTA--CCA---------C-CT-A--------GTC--..................-----GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G--...............-A-G----G-GA-AT...-G---T---C-A--C-----CCA---GT-A 5113
O.US.1999.99USTWLA -G-A-......--GCTGA-C----------TC--TAA--------GTC--..................-----GA-A------CT-C-A--CT--AG--T-G--G--...............GG-GA-----CA-GT...-GA--T--AG-A--C-----CCA---GT-A 5030
O.US.-.I-2478B -A-G-......--ACTGA-C-A---------C-CT----------GTC--..................-----GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G-G...............-G-GA-----GACAT...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A 5603
N.CM.1997.YBF106 GACC-......--GTTA-----------M----CG-----G--C--MC--..................-----CA----------TC-A---M--A----C-RGG-G...............GG-GT---G----G-...-G------C--A--------G--T--GT-A 5139
N.CM.2006.06CM-U14842 -ACC-......--ATTA----------------C------G---C-AC--..................-----CA-CT-------TC-A-----CA----C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A 5054
N.CM.2002.DJO0131 GACC-......--ATT-----------------CG-----G--C--TC--..................-----CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A 5053
N.CM.2002.02CM-SJGddd GACC-......--AGTA----A-----------C------G--CC-AC--..................-----CA-CT-------TC-A------AG---C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A 5037
N.CM.2004.04CM-1015-04 GACA-......--ATTT----------------CT-----G--C---C--..................----ATA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-G...............GG-AT---G----G-...--------C--A--------GG-C--GT-A 5052
N.CM.2004.04CM-1131-03 GACA-......--ATTT----------------CT-----G--C--TC--..................-----CA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-G...............GG-AT---G----G-...--A-----C--A--------GG-T--GT-A 5051
N.CM.2006.06CM-U14296 GACC-......--ATTA----A-----------C------G--C--AC--..................-----CA-CT-------TC-A------A----C-GGG-G...............GG-GT-C-G----G-...--------C--A--------AG-T--GT-A 5050
H1N.CM.95.YBF30 GACC-......--ATTA----------------C------G--C--AC--..................-----CA-C--------TC-A------A----C-GGG-G...............GG-G----G----G-...--------C--A--------G--T--G--A 5141
H1P.FR.06.RBF168 ---GG......--ATTGAAC-A---------CTC-----------GTC--..................-----C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--...............GGGAA-GT---A-GG...--------CC-C--------CCA--T-T-- 5008
H1P.CM.06.U14788 ---GG......--ATTGAAY-MA--------CTC-----------GTC--..................-----C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--...............GGGAAGGT---R-GG...--------CC-C--------CCA--T-T-- 5018
CPZ.CD.90.ANT -A-G-......A-ATTGA-ATAC--CC-C--CA-GAAG-------GTC--..................-----GA-A--G--G--T--A--TT-TTGTAAGA-CC--......GAATTCAGAGG-TACCCC---GGTCCA-GAAG--AG--C------C-GT-T-TCT-A 5004
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -T--T......--AGAA--CC------CT--CAG--A------C-GGC--..................-----CA-C-------T-C-A--TT--AA---T---G--...............-A-GA-----G-C-T...-GA-----C--A--C-----AG-T---T-A 5130
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -A---......----------------------C-A--------------..................-----CAG-T-------T------T-GT--A--------...............-A-AGC---CCA-G-...-GA-----C-----C-------GA---T-A 5093
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GGC-......--CCT-----A--------TC-C--A---G--C-G----..................-----G---T---------G---T---AAGCAG--GG-T...............-A-A-C--G--A-AT...-GA------C----CTCA--AG-A--GT-A 5089
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 GACC-......--A-TA----A---------C-CT-----G-----AC--..................-----C--C--------TC-----T--AT---C-GGG-G...............GG-GT-C-G----G-...-GA-----C--A--------G--C--GT-A 5119
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 GAG--......-----------A-------T--C---------C--G---..................------A-C--------T------A-CT-T--C---T--...............CA-AG-C-GCCA-C-...-G---G--------------C-GC---T-A 5102
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -A---......-----------A-------TC-C---------C-CA---..................-----CA----------T------A-CT-----C-GC--...............-A-AGG--GCCA-AG...--A------C-A----------GT---T-A 5113
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 CACA-......--AGTT----A------G--C-C------G--CC-AC--..................-----G--C--------T--A--CT--AAG--C-GGG--...............GG-GT-G------A-...-GA-----C-----------CG-C--GT-A 5133
CPZ.CM.98.CAM5 -ACA-......--ATAT----A---------C-C-A----G--CC-AC--..................-K---G--A--------T--A--C---AG---T-GGG-G...............GG-GT-C------A-...-CA-----C-----C---A--GSC--GT-A 5249
CPZ.GA.88.GAB1 -GC-T......--AGCG---C-T--------CA---A------C-GGC--..................--------CT----G-T------C---AA---T------...............T--GAG-G--G-CAT...-GA--------A--------CG-C---T-A 5611
CPZ.GA.88.GAB2 -G--T......--G-CAAAGGT--------TC-CTAGG--G---CCTC-A..................--TCAG--A--------TC----CA---T-CA-G--G--...............-AGA----G--A-AG...--------CC-A--------C--T-TCT-A 4940
CPZ.US.85.CPZUS GACC-......--A-TT--C-AA--------C-CTA----G--C--T---..................-----C---T-G----T------TT--AAG--C---G--...............GG--AG-GC--A-G-...-GA-----C--A--------G--T---T-- 5607
CPZ.TZ.2001.TAN2 -A-G-......A-ACTGA-ATTC--CC-T-T----A-------C-GAC--..................-----GA---------T---A--TT-CAA-AAGR--G-Y...............GAGATTC--T-T-AG...-------AGGGA--A--GAGGC-CTTG-CA 5199
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -A-G-......A-ACTGA-ATTC--CC-T-T----A-------C-GAC--..................-----GA---------T---A--TT-CAA-AAGG--G-T...............GAGA-CC--T-T-AG...------AAGGGA--A--AAGGC-CTTG-CA 5199
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -A-A-......C-CCTGTAC-A----A-C--C-CG----------GTC--..................-----GA-AT-G--------A---T--AG---T---G--...............GGGAA-GTC-G-G--...-GA--------T--A------CA----T-A 5084
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -A-A-......C-CCTGTGC-A----A-C--C-C-----------GTC--..................-----GA-AT-G--------A------AG---T---G--...............GGGAA-GTC-G-G--...-GA--------T--A------CA----T-A 5083
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -A-A-......C-CCTGTGC-A----A-C--C-C-----------GTC--..................-----GA-AT-G--------A---T--AG---T---G--...............GGGAG-GTC-G-G--...-GA-----C--T--A------CA----T-A 5003
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -A-AG......---TTG-TG...----G--TC--GAGG-------GAG-TCAG...............-----GA-A--C------C-A---A--CA---T-GGGCTAGA...GAGCAAGTA-AGAA-C......................................... 4831
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -G-A-......--GTTAGTG...----GC-T---GCG------C-GAG-TCAG...............-----GA----T--G---C-T--TT--CA---T-GGG-TAAA...TCCCAGTTACAGAA--......................................... 4813
RCM.GA.x.GAB1 -A-A-......---CTAGTG...----CC-TC----GG-------GAG-TCAG...............-----GA----G----TT------A--CA---G-GGGCTAAA...AGTCAGTTAGATAGGT......................................... 5012
RCM.NG.x.NG411 -GCA-......--GCTG-T-...----GG-T-G-GAA--------GAG-TCAG...............-----GAGC--------TC-----A--AA---T-GGGCTAGG...CAGCAGCTA-AGG............................................ 5033
H2A.DE.x.BEN -A-AG......T-ATTGT-CT-C--CA-C----CCCA--CT-----AGCACAG...............---CC---A--T------C-A--C----T--T-G--CA-CAAA........................................................... 5897
H2B.CI.x.EHO -A-AG......A-ATTGT-CCAC--CA-C--C-C-T---CT----CAGGCCAG...............---CC-AG-T----G-TTC-A--C---AG--TTG--CA-GAAGGAAAAG..................................................... 5874
H2G.CI.92.ABT96 -GCAG......A-ATTGT-CT-C--CA-C----C-A---CT-----A-G-CAG...............--GCCTAGCT-G----TTC-A--CT--CA--T-G-GCA-AAAGGAC........................................................ 5227
H2U.FR.96.12034 -ACAG......T-ATTGT-CT-C--CA-C-T--C-T-G-CT----GAC--CAG...............---CC----T------TTC-A-----CAG------GCA-G.............................................................. 5372
SMM.SL.92.SL92B -GCAG......--GTTAT-CTAC----GC--CGCG-T--CC---C--TCTAGT...............--CCA-AGC-----GCTG-----C---AAG-T-G--T--CAAA........................................................... 5248
MAC.US.x.239 -ACA-......C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG--CT-----GT-CCAG...............---CC-AGC-----G-----A-----GAA--T-G---GCG.............................................................. 5811
Vif E__Q__.__.__L__L__S__C__C__R__F__P__R__A__H__K__Y__Q__.__.__.__.__.__V__P__S__L__Q__Y__L__A__L__K__V__V__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
STM.US.x.STM -A-AG......T-ACTGT--T-C--CAGG-TCACGAA--CT-----G--CCAG...............---CC-AGCT----G-----A--TT--AA--T-G-GGA-C.............................................................. 5458
MNE.US.x.MNE027 -ACA-......C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG--CT-----G--CCAG...............---CC-AG------G-----A-----GAG--T-G---GTT.............................................................. 5279
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -G-AG......C-GCT-A-GT-C--CC-GC-AT-TCATA-GGGAGCAGGAGGT.........AACGGACC-CCT--AT----G---A-TTGCT--AGG-T-GCC---AAAT........................................................... 5508
DEB.CM.99.CM5 -G-A-......C-ACTA-AACA----C-GC-AT-CCATA-GGGACCAG-AGGT.........AAAGGACC-CCC--AT----G-----A------AGGA--GC-G--AAAT........................................................... 5321
DEN.CD.x.CD1 -AG-G......--CCTGAGC-CT--C-CCAGGA-GAAG-C----T--C-TCCA......AGGACAGGTCC---TAGGGA--CGCCA-CATT--AGTATAT-G--T--......CAAGCAGCC-TTAG-T-TGGA-AGGTT-CCA-CATCACA--C-CCAGC-TT-GTT-C 5491
LST.CD.88.447 -A-AG......A-A-TGG-ATTC----CTATG-CCA-T--------A...............GGTTGT--TCTC--AT-G--G-T-C-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.............................................................. 4777
LST.CD.88.485 -A-AG......A-A-TGG-A-TC--C-CTATG-CCA-T--------A...............GGTTGT--TCTC--AT-G--G-TTC-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.............................................................. 4777
LST.CD.88.524 -A-AG......A--CTG-AC--C---A--ATG-CTA-T--------A...............GGTTGT--TCTC--AT-G--G---C-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.............................................................. 4774
LST.KE.x.lho7 -A-G-......A-A-CTATGT-T--CC-G...-CTTT---------A...............GGTTGT--TCTC---T-G--G-TTA-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C.............................................................. 5858
SUN.GA.98.L14 -A-A-......A-ACTA-A-GA---CAG-A------T--CT--C--A...............GGCCTG--TCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TTC-CC................................................................. 5908
MND-1.GA.x.MNDGB1 -AGA-......--GTTAAAAGTT---AG--T--C---T--C-----AGCA............CAAGGT--TCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TCA-CT................................................................. 5226
OLC.CI.97.97CI12 TGCC-......-A-CAT-GATAC--CC-GCTGG-GA----T---CTT...............GGG...--CCTG--GT----G-TGC----TT-GAG----G-C-G-A.............................................................. 5359
WRC.CI.97.97CI14 GT-A-ATAAAC--G-TAGA-GCA---C-G-----CAA-------GCA...............GGA...--GCTTA-CT-G--GAC----TGCT--CAG-TC--GCA-CATGAGCAACTCCAG-G-G--.......................................... 5826
WRC.CI.98.98CI04 GA-GGTTAGATA-A--AAACGCA---C-------CAA-------GCA...............GGA...--GCTTA-CT-G--GAC----TGCT--CAG-TC--GCA-CATGAGCAACTCCAGGG-A--.......................................... 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GTTATTTACATCC--TAGA---C---A-------TCA-------CTA...............GGA...--GCTTA-CT-G--GGC---ATGTT-GCAG--C--GCA-CATGAGCAACTCAGG-AGAG-.......................................... 4758
MND-2.CM.98.CM16 -G-G-......C-A-CAGTG...--CT-C-TC--CTGG--------A...............GGGAAG-----GAGC--G--G--------TT-GCT-AGT-AT-C-GCCTACTGTAACA.................................................. 5519
MND-2.GA.x.M14 -A-G-......A-AGTAG-G...---T-CAGC-CCTGG--------A...............GGTCAG-----GA--------CT------TT--AG---C-AC--CAAGTTTTGCAGAA.................................................. 5446
MND-2.x.x.5440 -A-G-......C-GGTAG--...---T-C-TC-CCTGG-------GA...............GGTCAG-----GA-------G-TT-----CT--CA---C-ATC-CAGAGGTAGAAAGC.................................................. 5082
DRL.x.x.FAO -T-G-......A--CAAG--...--CT-T-TC-CTAG---G--C--G...............GGTCAG-----GAG---T--G--TC-T--CT-GCA---CCAC---AAGTACCTTAAGC.................................................. 5085
MON.CM.99.L1 -G-AG......C-CTTGGGACA----C--C---T----AC---CT--...............CCGAAG-----GA-C-CGTTGAC---A-AGAA-TT---C--CC-TGCCCTAGTGCGATATGG-G---CCCCC-C-AAGTCAT-CG--CCATTGGACC-CC--G..... 5389
GSN.CM.99.CN166 -GCAG......A-CCTAGGA-AT------C-C-CG-A--CT--CCTGC--..................------A-A-CT--GACGC-T-AG-AGTT---C--CT-TGCATATGTCAAACATT............................................... 5336
GSN.CM.99.CN71 -ACAG......C-CTTAGGATAT-----CC-C-CG-A--CT--CCCAC--..................------A-A-CT--CACGC-T-A-AGGCT---C--CT-TGCGTACGTTAGATACT............................................... 5318
TAL.CM.00.266 -GG-G......C-ACTAG-AGTT----G-GTCAG-CACAA-GG--GG...............GACACGCC-CCG--------G-T-C-A--CT-GA-----GC-G-TAGAT........................................................... 5517
TAL.CM.01.8023 -GG--......C--CTTG-GGT-------GTCAG-CATAA-GG--GG...............GACTCGCC-CC---CT----G-T-C-A--CT--AAG-T-GC-G-TAGGC........................................................... 5015
MUS-1.CM.01.1085 -GCAC......AC-CTAGGGGAT------C---C--AC-C---C-CA---..................------C---CT-CT-CT--ACA-G-CCT---T---T--GCATTAAAGAAGC.................................................. 5292
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SYK.KE.x.KE51 -G-AG......T-G-CTT-GCAC--CTGGA--TTCCATAA-G-AC-G.....................---CTT--AT-G-----T-----TT--CA-AAG-ATT--AGCAAG......................................................... 5357
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VER.KE.x.TYO1_patent ---G-......T--GT-TTC...---C-G-T--C--A---G-----A-GCACA.........GGACAG---CC----T-G--G---C-A--T--GCTC---CATCA-A.............................................................. 5745
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CPZ.US.85.CPZUS -----A-----............................................................................................................................................................... 5618
CPZ.TZ.2001.TAN2 T-T-TTACA-AGCTGACAGAGGACAG................................................................................................................................................ 5225
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Vif end
MAC.US.x.239 TTGGGAATACTGGCATGATGAACAAGGGATGTCACCAAGCTATGTAAAATACAGATACTTGTGTTTAATACAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAGAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACATGGGGCAGGGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCC 6133
Vpx __W__E__Y__W__H__D__E__Q__G__M__S__P__S__Y__V__K__Y__R__Y__L__C__L__I__Q__K__A__L__F__M__H__C__K__K__G__C__R__C__L__G__E__G__H__G__A__G__G__W__.__R__P__G__P__P__P__P__P__
Vif _L__G__I__L__A__*_
STM.US.x.STM TTGGGAATACTGGCATGATGAGCAAGGGATGCCCGGGAGCTATGTTAAATATAGATACTTGTGCTTGATACAGAAAGCTTTGTTTATGCATAGCAAGAGGGGATGCAGATGCTTGGGGGAAGGACATGGGGCAGGAGGATGG...AGACCAGGCCCTCCTCCTCCTCCCC 5780
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GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 5318
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 5517
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 5015
MUS-1.CM.01.1085 .......................................................................................................................................................................... 5292
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 5314
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 5431
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 5384
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 5357
SYK.KE.x.SYK173 .......................................................................................................................................................................... 5700
GRV.ET.x.GRI_677 .......................................................................................................................................................................... 5682
SAB.SN.x.SAB1C .......................................................................................................................................................................... 5910
TAN.UG.x.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 5738
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 5243
VER.KE.x.9063 .......................................................................................................................................................................... 5745
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................................... 5740
VER.KE.x.TYO1_patent .......................................................................................................................................................................... 5745
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 5280
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Vpr start Vif end
H1B.FR.83.HXB2 ....................ATGGAACAAGCC...........................................................................CCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAG 5633
Vif _.__.__.__.__.__.__.__W__N__K__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E_
H1A1.UG.85.U455 ....................------------...........................................................................-----------G-----------------GT--GC-----A-G--T-----T-G-----A--- 5079
H1C.ET.86.ETH2220 ....................------------...........................................................................-----------G-----G--------A---T-----------G-------------------- 5025
H1D.CD.84.84ZR085 ....................------------...........................................................................--G-C------------G------------T--------------T----------------- 5155
H1F1.BE.93.VI850 ....................------------...........................................................................----G------G------------------T-----------G-------AA----------- 4973
H1G.SE.93.SE6165 ....................------------...........................................................................-----------G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--- 5030
H1H.CF.90.056 ....................------------...........................................................................-----------G--------------------------------------------------- 4980
H1J.SE.93.SE7887 ....................------------...........................................................................-----------C-----------A------T--C----------------------G------ 4947
H1K.CM.96.MP535 ....................------------...........................................................................-----------G------------------A--------------T-----A----G------ 4829
O.BE.1987.ANT70 ............................................................................................................................................................----C-----A--- 5688
O.CM.-.BCF06 ............................................................................................................................................................-----C-G------ 5686
O.CM.1991.MVP5180 ............................................................................................................................................................----CC-G--A--- 5662
O.CM.1996.96CMA102 ............................................................................................................................................................----CC----A--- 5123
O.CM.1998.98CMABB141 ............................................................................................................................................................----CC----A--- 5118
O.CM.1998.98CMABB197 ............................................................................................................................................................----C-----A--- 5070
O.CM.1998.98CMU2901 ............................................................................................................................................................-AAC-C----A--A 5126
O.CM.1998.98CMU5337 ............................................................................................................................................................--ACCC----A--- 5120
O.CM.1999.99CMU4122 ............................................................................................................................................................--ACCC----A--T 5118
O.FR.1992.VAU ............................................................................................................................................................----CC----A--- 5199
O.US.1999.99USTWLA ............................................................................................................................................................----C-----A--- 5116
O.US.-.I-2478B ............................................................................................................................................................----CC----A--- 5689
N.CM.1997.YBF106 ....................-------G---G...........................................................................---------GC---------------A--CT-T---------G-C-----AT-A-----A--A 5225
N.CM.2006.06CM-U14842 ....................-------G---A...........................................................................---------GC---------------A---T-T---------R-------AT-A-----A--A 5140
N.CM.2002.DJO0131 ....................-----------A...........................................................................---------GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--A 5139
N.CM.2002.02CM-SJGddd ....................--------G--A...........................................................................---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A--------A 5123
N.CM.2004.04CM-1015-04 ....................--------G--A...........................................................................---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--C 5138
N.CM.2004.04CM-1131-03 ....................-----------A...........................................................................---------GC---------------A--CT-----------G------GAT-A-----A--C 5137
N.CM.2006.06CM-U14296 ....................-----G-G---G...........................................................................---------GC------G--------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--A 5136
H1N.CM.95.YBF30 ....................-------G---A...........................................................................--------TGC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--A 5227
H1P.FR.06.RBF168 ....................-----G------...........................................................................-----G-----------G-CA--A------TTT-----G----TG---C-AACC--------A 5094
H1P.CM.06.U14788 ....................-----G---C--...........................................................................-----G-----------R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A 5104
CPZ.CD.90.ANT ....................------------...........................................................................--GC-G--TG-G-----------A--A---ATG-----G---TTGT----AAC------A--A 5090
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ....................--------C---...........................................................................-----G-------------CC--A--A---T-------G---G--T----AA-A-----A--C 5216
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ....................---------CT-...........................................................................-----------G--A-----A-----A---T-T------------------A-A-----A--A 5179
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....................------------...........................................................................-----G-----G--A---TCA--A-----CT-TG-GC-G---CTGT----CACA--G--A--A 5175
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ....................--------G--A...........................................................................--------T-----A---------------T----C------G-TT----AT-G--G--A--C 5205
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ....................----------T-...........................................................................------------------------------T-T-----G---G--T-----G-A-----A--A 5188
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ....................------------...........................................................................--G-----------------A--A------T-------------------AT-A-----T--A 5199
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ....................-----------A...........................................................................--------T--G--A---GCA--A------T-----------G--T----A--A--G-----A 5219
CPZ.CM.98.CAM5 ....................---------ATA...........................................................................-----------G-------CA--A--A---T-----------R-------AA-A-----A--- 5335
CPZ.GA.88.GAB1 ....................-----------A...........................................................................-----G--------T----CA--A--A--TT--C-G------G--T-----ACC--G--A--A 5697
CPZ.GA.88.GAB2 ....................------------...........................................................................-----------G--A---GCAG-A--A--TT-------G---G-------AA-A--G-----C 5026
CPZ.US.85.CPZUS ....................----------TG...........................................................................------------------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A 5693
CPZ.TZ.2001.TAN2 ....................-----------A...........................................................................-----GA-T--C-----C--A-----A---T-T---------CTGT----CACC-----A--- 5300
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ....................-----------A...........................................................................-----G-----C--------A-----A---T-----------CTG-----CACCC----A--- 5300
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ....................--------GAT-...........................................................................---AC---TG-G--------A--A--A---TT-------------T----AA-G-----A--A 5170
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ....................-----G--GAT-...........................................................................---AC---TG-G--------A--A--A---TT---C---------T----AG-G-----A--R 5169
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ....................-----G--GAT-...........................................................................---AC---TG-G-----------A------TT-------------T----AT-G-----A--A 5089
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 TTCCGGGGATGCAGTAG.........................................................TTCTCTCTCTATGTTACAGAGATGGAGATGCCC--G-----TG----C--T-----A------ATG---------CT------CACGC-TAT---- 5245
RCM.CM.SIVagi-00CM312 TTCCGGGGATGCAGTAG.........................................................TGCTCTCTGTTCTTCACAGGGATGGAAATTCCC-AG--G--TG----C--T--A-----A---T-TG--A-----CTTT----CACGC-TAT---- 5227
RCM.GA.x.GAB1 TACCGGGGATG...TAA........................................................TGATGGCCCTCTCTTTACAGAGATGGAGCTGCCC--T--G--TG----T--G--AC-A--A--TT-TG--------TT-A-G--TACCC--ATA--- 5424
RCM.NG.x.NG411 TTCCGGGAATG...TAA......................................................TCAAGCACTCCTCTCATTGCAGAGATGGAGATGCTC--G-----TG---AA--------A--A--CT-TG--------CT-A-G--TACCC-TATA--- 5459
H2A.DE.x.BEN CTCCAGGTCTAGTCTA....---............................................................ACTGAAGCACCAACAGAGTTTCCC--------TGGGACC----G------CTT-GGG-G---C---GT-A----AAC-C-GAG---A 6328
H2B.CI.x.EHO CCCCAGGTCTAGCCTA....----C-G--............................................................GCAGTCCCAGAGATTCCT-----G--TA--AAC-----A--A--A--GTGGG-AC-G---GT-G-G--CG-CC-G-----A 6299
H2G.CI.92.ABT96 CTCCAGGTCTAGCATAG...----C-G--.....................................................................GAAATCCCC--------TG-G-CC--C-----A------TGGG--------GT-G----AG--C-G--A--A 5644
H2U.FR.96.12034 CACCAGGATTGATCTA....----C-G--........................................................................ATACCT-----G---GGG-CC-----A--A-----TGGGG-C--G---GTGAG---AA-AC-G-----A 5788
SMM.SL.92.SL92B CACCAGGTTTGGCCTA....--------T...........................................................................GCT-----G--TG-GACCAAC-CA--A--A---TGGG----G----T-AG---TG-AC-G--A--A 5661

Vpx end Vpr start
MAC.US.x.239 CTCCAGGACTAGCATAA...------G--........................................................................AGACCT------A-TG----A-----A-----A---TGGG--------GT-G-G---G--C-G--A--A 6228
Vpx P__P__G__L__A__*_
Vpr _M__E__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__P__E__N__E__G__P__Q__R__E__P__W__D__E__W__V__V__E__V__L__E__E_
STM.US.x.STM CTCCAGGCTTAGCATAG..A---........................................................................ACACACAGACCT-----G--TG----C--------A--A---TGGG----G---GT-G-G--AG--C-G-----A 5876
MNE.US.x.MNE027 CTCCAGGACTAGCATAA...---........................................................................GAAGAAAGACCT--------TG----C-----A-----A---TGGG--------GT-G-G---G--C-G-----A 5696
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ....................------AGGC-ACCGCCCTCACACCCA............................................................-T-ACGCC-TTGTCAAGG-TAGTTCCAATTTC--GGCTTCA-CT--A-T-CA-GA-GC----T 5598
DEB.CM.99.CM5 ....................------AGGTATCCACCCTCACACCCA............................................................---C-TTT-AC-TCAAG-ACAGTACCAATGACA-GGCT-GCACT--A-C-AGCCA-GC----T 5411
DEN.CD.x.CD1 ....................----C-.........................................................................................................--AA-CACTC-AAGGCA-CT--AG--AGCAG--TG---T 5540
LST.CD.88.447 ....................---TCCAG-A-AAGG................................................CAGCAAAGGAGTCCAGAAAAACCT-----G---TTT-------CA---------TGGGG-C-----CT-GC---CACCA-G-----A 4879
LST.CD.88.485 ....................---TCCAG---AAGG................................................CAGCAAAGGAGTCCAGAAAGACCT-----G---TTT--A----CA--A------TGGGG-C-----TT-GC---CACCA-G-----A 4879
LST.CD.88.524 ....................---TCCAG-CAAAGA................................................CAGCAGCGCAGCCCAGAAAGGCCC-----G---TTT--T--T-CA--A------TGGGC-C-----CT-GC---CACAA-G-----A 4876
LST.KE.x.lho7 ....................---TCCAGGCAGAGG................................................CAGCAAAGAAGTCCAGAGAGACCA-----G---TTT--A----CA---------TGGGG-C-G---TT-GC---CACCA-G-----A 5960
SUN.GA.98.L14 ....................----CCAGC......................................................AGGAGAGAGCCAGTAGAACAGCCA---------G-G-------C---A------TTTGCAC-----CTGGC---TACCA-G--A--A 6004
MND-1.GA.x.MNDGB1 ....................---............................................................GGCCAGAAGAGAGATGAGCAAGTAT-------T-----A--T-CC--A------T-----C-G---CT-GC---TAC-A-G-----A 5316
OLC.CI.97.97CI12 ....................----C-G--........................................................................AGAGTT-----G--T--G-------CC----------TGG-G--T---GTGAG---CACAA-G--A--A 5437
WRC.CI.97.97CI14 ...................................................................................................................GGCGCCTT--GGAG-ACCT----CA-T-CC-GA-GAC--TCTAGG-A-GC-A--- 5881
WRC.CI.98.98CI04 ...................................................................................................................AGC-CCTA--GGAG-ACCT----CA-C-CC-GA-GAC--TCTAGG-A-GC-A--A 5896
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ................................................................................................................-AGG-CCCCAA--GGAG-ACCC-AGGCA-TACC-GA-GAT--TCTAGG-A-GC-A--- 4816
MND-2.CM.98.CM16 CTCCAGGGATGGTCTAA................................................................CCTCTGTGTTACAGATGGAGCAACCA--C--G---G-G-CC--T--A--A--A---T-----------CT-A-T--CACC----CA--A 5908
MND-2.GA.x.M14 CTCCAGGATTGGCCTAA................................................................CTTCTGTCTTGCAGATGGAACAGCCG-----G--TG-G-CT-----A--A--A---T-T-----G---CTGA----TACA----CA--A 5835
MND-2.x.x.5440 CTCCAGGGATGGCTTAA..............................................................TTTCTCTGTTTTACAGATGGAACAGCCA--T--G--TG-G-CT--C-----A-GA---T-T---A-----CTGG---GTAC---G-CA--A 5473
DRL.x.x.FAO CTCCTCCTCCA...TGA.....................................................TTGGTCTAATAATTGTGTCTTACAGATGGAAAGGCCA--G--G--TG----A--G-CA-----A--CT-TG----G---CT-G----TAC-----TA--A 5527
MON.CM.99.L1 ....................----TT.........................................................................................................CCCAT-G-A-GAC-GGCCCT--AG-CCGCCA-TTG---- 5434
GSN.CM.99.CN166 ....................------AG-AT-CCACCCAGTCATCCT............................................................ATGCCTTGG-TCA-C-G-AG-GT-CCCA--AC--TG-CTATCG-T-A-A-CGC-C-GTG---A 5426
GSN.CM.99.CN71 ....................------AG-A--CCACCAAGTCACCCT............................................................-T-CCTTGGATCA-C-G-AG-GT-CCCA--AC--TG-C-GTTG-T-A-AGCGCCA-GTG---A 5408
TAL.CM.00.266 ....................------AGGTTG............................................................CCACCCAGTCATCCT-T-CCGCTGACCTCCAG--TC-TTCCAA---CA-GGCCTCA-CT-GA-AG---CA-GAGA--A 5607
TAL.CM.01.8023 ....................------AGGTTG............................................................CCACCCAGTCATCCT-TGCC-ATAAC-TCAAGG-TC-TACCAA---CA-GA-CTCAATT-GA-AGA--CA-GAGA--A 5105
MUS-1.CM.01.1085 ....................------AGCTTGCCCCCCAGCCACCCA............................................................G-GCCCTGG--CTCCAG-GT-GTCCCAA-CAC--TGCGCCA-G---A---AGCCA-GTG---A 5382
MUS-1.CM.01.CM1239 ................................................................................................................-TGG--CTCCAG-GT-GTCCCAA-TAC--TGC-GCA-G-C-A-C--GCCA-GTG---C 5372
MUS-2.CM.01.CM1246 ................................................................................................................-TGG-T-A-T-GT--A-C-CCAA--ACT-TG-TTCA-G-G-A--CCGCCC-GTG---A 5489
MUS-2.CM.01.CM2500 ................................................................................................................-TGG-T-A-C-GC---GTACCAA--AC--TG-CGCA-G---A-A-CGCCA-GTG---T 5442
SYK.KE.x.KE51 ...................G----C---G--TTTC..............................TTCAGAGTTTACCAGCGGCAGCCAGGGGAACCACTATTTTACATTCC-AGAA-T-TCAATTG-GAC---G--GGAGTAAT-A-TG-CACT-CCAAAGC---AC-- 5478
SYK.KE.x.SYK173 ....................----CGG-G--TTTC.................................TTCAATCCCTCCCAGCATGTGCAAGGAACACCATGGTTCTTCATTCCAAG-AATGT-G--TT-ACC---A--GTGATCAATGTCACT-TAAAGGC---ACT- 5817
GRV.ET.x.GRI_677 ....................----C-TC--GAAGAGATCCAAGAGAA.............................................CCTTTACCAGGATGG-TG---AT-TGG-AT-T-G-C---------TGGG-C------CT--A---CA-GC-CAG---T 5787
SAB.SN.x.SAB1C ....................----CCTC--GAGGGTGGCTCCCACCAGTAGGAGGGGATCCTCCCAAGGATCCCCCCAAGAATCCCAGAGAAGAGATACCAGGATGG-T----ACATGG-ATTTG-CC--A-----GTT-G-C------CTC-G---CA-G---C----C 6060
TAN.UG.x.TAN1 ....................----C-G---GAAGA.............................................GATTCCAGGGAAAGAAGACCCGGATGGTT----ATTTGG-AT-TCAGC--------GTGGG-C-----ATT-AG---CA-GG---CA--A 5843
VER.DE.x.AGM3 ....................----CCTC--G-AGA.............................................GATCCCAGAGAAGCAAGACCGGGGGAA-T----ATATGG-ATTTGAGC--------GTGGG-C------CT-AG---CA-GC----A--T 5348
VER.KE.x.9063 ....................----C-TC--GGAGA.............................................GGTCCCAGAGAAAACAGGCCAGGAGAAGT---GAT-TGG-AT-T-A-C--A--A---TGGG-C------CT-AGG--CA-G-----A--T 5850
VER.KE.x.AGM155 ....................----CCTC--GAAGA.............................................GATCCCAGAGAGGAGAGACCAGGAGGA-T----ATTTGG-AT-TCAGC--------GTGGG-C------CTCAG---TA-GG----A--A 5845
VER.KE.x.TYO1_patent ....................----CCTC--GGAGA.............................................GATCCAAGAGAGGCAAGACCAGGAGAAGT----ATTTGG-AT-T-AGC--------GTGGG-C------CT-AG---TA-G---C-A--T 5850
COL.CM.x.CGU1 ....................---AG-GTCCTG...................................................................................................A-AGGGACTTCAC-.---TTG-AG--C-AGG-----A-C 5330
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H1B.FR.83.HXB2 CTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGGCTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGAT........................ACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCAT..TTTCAG 5777
Vpr (frameshifted) _F__R
Vpr _L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H_##_F__Q_
H1A1.UG.85.U455 ------C------A-------------------CAG-----------A-----A------------A-C--C---------........................-------AG-----T-----T------------T--------T-A--------T---...----- 5222
H1C.ET.86.ETH2220 --C---C-G--------C-----C--------ACCA---------AA------A---T-------------C---------........................------T-G-----A-----TT---------C------------AA-----------...----- 5168
H1D.CD.84.84ZR085 -------G---------C-----------------A-----T---A-------A---T-----------------------........................--C-----------T-----T-----------------------A--------T---...----- 5298
H1F1.BE.93.VI850 --------------------G------------CCA-----T--C--------C------------A-C--C--------C........................-------AG-----T-----T--------G--AT----------A------------...----- 5116
H1G.SE.93.SE6165 -----A---------------------------C-------T-----------A--G---------A-C------------........................-------A------T-----------------A--A--------A------------...----- 5173
H1H.CF.90.056 A----------G--------G-----------AG-A---------CAA-----A--G---------A-C--C-----A---........................-------T------T-----TT---------CG-----------A--------T---...----- 5123
H1J.SE.93.SE7887 -----A-----------------C---------CCA-----T---A-T-----A--GT--------AGC--------A---........................--A----A------C-----------------A-----------AT-------T---...----- 5090
H1K.CM.96.MP535 -------GA------------------------CCA---------AATC-G--A--G---------AC-------------........................-------A----C-T-----T-----------AT----------A--------T---...----- 4972
O.BE.1987.ANT70 --A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C........................-------T------TATG--A--T--------CT-A------T---------C----...-AT-- 5831
O.CM.-.BCF06 --A--AG-A-----A--A--------C-----ACC------A--A-CA-GT------T-C--T-----G--------A--C........................-------AG-----TATG--A--C--------CT-A--------AA------C----...-AT-- 5829
O.CM.1991.MVP5180 --G--AG-A-----A--A--------C------CC----T-A--A-C--GT-----GT-C--T-----G--------A--C........................-------A------TATG--A--T--------CT-A--------A-------C----...-AT-- 5805
O.CM.1996.96CMA102 --G--A-CA-----A--G----------------A------A--CTC---G--A---T-C--------G--------A--C........................------TT------TATG--A--T--------CT-A------A----A---------...--T-- 5266
O.CM.1998.98CMABB141 --A--AGCA-----A--A--------C------CC------AATGTC---G--A---T-C--T-----T-----------C........................-------T------TATG--A--T--------CT-A----T----A-A---GC----...--T-- 5261
O.CM.1998.98CMABB197 --A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--C-C---G--A---T-C--------G--------A--C........................-------T------TATG--A--T--------GT-A------T---------C----...-AT-- 5213
O.CM.1998.98CMU2901 --A--A-CA-----A--A---------------CY------A--KA----R--A---T-C--T-----G-----------C........................-------T------TATG--A--T--------CT-A-----C-----A--C-C----...--T-- 5269
O.CM.1998.98CMU5337 --A--AGCA--G--A--A-----C--C------CA------A--G-C---G--AA-TT-C--T-----G-----------C........................-------T------TATG--A--T-C------CT-A--------A--A----C---C...--T-- 5263
O.CM.1999.99CMU4122 --A--AGCA-----A--A--------C-----ACC------A--C-C---G------T-C--T-----G-----------C........................--G----T------CAT---A--T--G-----AT-A-----------A----C----...--T-- 5261
O.FR.1992.VAU --A---GCA-----A--A--------------A-AC-----G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C........................-------A------AAT---A--T-C------CT-A------A-AA-A----C----...-AT-- 5342
O.US.1999.99USTWLA --A--A-CA-----A--A--G--------C---CC----T-A-----A--G--A---T-C--T--------------A--C........................--C----A-------ATG--A--T--------CT-A------A-A--A----C---C...-AT-- 5259
O.US.-.I-2478B --A--AGCA-----A--A--------C------CC------A--G-----G--A---T-C--T-----T-----------C........................-------A------TATG--A--T------C-CT-A----T----A-A---GC----...--T-- 5832
N.CM.1997.YBF106 T-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------...-AT-- 5368
N.CM.2006.06CM-U14842 T-A--A-----------GC-C--------A----Y------A-----G-----------C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C-----A--A------T-A------------...-AT-- 5283
N.CM.2002.DJO0131 T-A--A-----------GC-C--------A----C------A-----G-----------C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--T--G--A--A------T-A------------...-AT-- 5282
N.CM.2002.02CM-SJGddd T-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----GC----A-----C--------C--A-----A---........................--C----AG--G--A--G--A--T--CC-G--G--A------T-A------------...-AT-- 5266
N.CM.2004.04CM-1015-04 T-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----G-----------C--------C--------A--C........................--C----AG-----A--G--A--T--C--G--GY-A------T-A------------...-AT-- 5281
N.CM.2004.04CM-1131-03 T-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----A-----------C--------C--A-----A--C........................--A----A------A--G--A--T--C--G--G--A------T-A------------...-AT-- 5280
N.CM.2006.06CM-U14296 T-A--A-----------GC-C--------A-----G-----A-----G-----------C--T---A-C--A-----A--C........................--C----AG-----A--G--A--T--C-----G--A------T-A------------...-AT-- 5279
H1N.CM.95.YBF30 T-A--A-----------GC-C--------A-----------A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------...-AT-- 5370
H1P.FR.06.RBF168 --C---GCG-----A--A-----C--C----TACAA---T-A--CTCA-----A-----C------A-T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-C---------...-AT-- 5237
H1P.CM.06.U14788 --C---G-G-----A--A-----C--C------CC----T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-Y---------...-AT-- 5247
CPZ.CD.90.ANT A-A--A-----G--A--A--------C--ACA-CC-ACAT-A--ACA-C-T--AA-TTGGG-A----C--A---C--A---........................T-A---AG-------C-G-TTT-G----TTC-C--T---A--GCT-------CA---...-AT-- 5233
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 T-A--------------A-A---C-A---C--A-G------T--CCAA-----C--G-----T---ACC--C--------C........................--G----A---G-----G--A--T--------C--A--------A------G-T---...--T-- 5359
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----A-GG-----A--A-----C--C---C-AGA----------CAGC----A--G---------ACC--------A---........................-----------G-----G--T-----------C------------T-------T---...-A--- 5322
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A----AC-A-----A--------C-----C--ACCC---T-A----CAC----AG-------T--------A-----A--C........................T-C-----G-----AC----T------------T--------T-A------G-----...----- 5318
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --A--------G---C-GC-C--C------C--CC------A-----AC--------T-CT-----A-T--A-----A---........................--C----AG-----A--G-----C--T--G-CA--A---------T-------A---...-AT-- 5348
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --C--AC-G-----A--A-----C--------ACCA--------CCAA--G--A---T----A-----C--C-----A--C........................--C----AG-----TC----T--C--------C-----------C--------T---...-A--- 5331
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --C--AC-G-----A--A--------------ACAG-----T----AT-----A--G--C--T---A-C--A-----A--C........................--------G--G--T--G--T--C-----G--C---------T----------T---...-A--- 5342
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --G--A-----G-----AC----C------C-AGCA---T-A-----A-----A-----C--A-----C--A-----A---........................--A--------T--A-----T--C--T-----A--------G--CT-------T---...-AT-- 5362
CPZ.CM.98.CAM5 --A--A-C---G---C-A------------C-CCC------A---A-AC----A--GT-C-----------------A---........................--A---AT---G--A-----A--T--T-----AT-------T--T------G-----...--T-- 5478
CPZ.GA.88.GAB1 T-A--A--------A--A--------C-----ACCA---T-G---CAA-----A---TTC--T-----C--------A---........................--A----T------A--G-----C--------CT-A-----CT--------------...--T-- 5840
CPZ.GA.88.GAB2 T-A--A--C--G-----C--------------ACCA-----A---CAG-----A---TTA-----CA-T-A------A---........................--A----A------A--G--------C-----A--T-----CT--------G-G---...--T-- 5169
CPZ.US.85.CPZUS --A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC-----A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C........................-------AG-----A-----A--T-----G--CT-A--------TT-----------...-AT-- 5836
CPZ.TZ.2001.TAN2 A-A---C-A-----AA-G-----------A--ATCAGTAT-A--G--AG----AA-TTGGG-T----CT-T-C----A--C........................T-C----A------AC---AAT----------C-----GAG-GCTA-C----CT--C...-ATC- 5443
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 A-A---C-A-----A--------------A--ACCAATA--G--G--AG----AA-TTGGG-T-T-ACC-T-C----A--C........................T-C----A------AC---AAT----------CT----GAG-GCTT-A--C-CT--C...--TC- 5443
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ------C-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G---G-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---...-AT-- 5313
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ------C-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G---G-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---...-AT-- 5312
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --A--AC-A-----A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G--CG-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---...-AT-- 5232
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 --AC--G-A-----A-C--AG------A-A-T-GAGCTTT-A----CAG-----A-TT-C--A-----GCAA---------........................-GC-TA-AG-----TAG--TAC----T-CTT-G--T---AGGGCT-----CT-G--C...-AT-- 5388
RCM.CM.SIVagi-00CM312 --AC-AG-A--G--A-C--AG------A-C-T-GAGCTTT-G--G-CAG----AA-TT-C-GT-----GCAGC----A--A........................-G-ATA-A---G--TA-GAAA--G----CTT-GT--A-TAG-GCTT-----T-G--C...-AT-- 5370
RCM.GA.x.GAB1 T-GC-AG-A------AAG-A-------A-ATATGC--T---AACGCAAA----AG-TT--G-A-----GCAAC--------........................-GCATA-AG------C-G--A--G--TC-GC-G--T---AG-GCCT-----C-T---...--T-- 5567
RCM.NG.x.NG411 A-AC-AG-A------AAG-A-------A-ACCTGAA-T---TACACAAGA---AA-TT----A-----GCAGC----A---........................-G--TA-AG-----AA----T--G----CCT-G--TA-TA--GCA--T--CT-G--C...----- 5602
H2A.DE.x.BEN A-A---G-A-----CT-A---------GA-CCCCGC-T---AAT--CTC-T--CT-CT-----C--A-T-GAC----A--C........................--CCTT-A---C-CCAG--AGC-C--T-A--CC--A----G-GCC--C--CG-G--C...----- 6471
H2B.CI.x.EHO A-A--AC-A-----CT-A-AG------GACCCCCGC-TAT-AAC--CAC-T--CA-TTT------CA-T-GGC----AA--........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A-C-C--C--G-GGGCA--C--CC----C...----- 6442
H2G.CI.92.ABT96 A-C--AG-A-----CT-A-A-------GACCCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CT----------T-GGC----A--C........................--CCTC-AG----CA-G--AAC-C--T-A---C-----GAG-GCT--C--CC-G--C...--TC- 5787
H2U.FR.96.12034 --A--AG-A--------A--G------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CT--------A-T-GGC----A---........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A---C------AG-GCAA-C--CC----C...----- 5931
SMM.SL.92.SL92B T-G--AG-A--G--AC-G-A-------GACCCTCGC-T---TAC--CT-----AA-TT-CG-A-----T-----C------........................--AATA-A---G-CA-GG-AA-----T-AG--AT-A---A-GGCAT----CT-A--C...--T-- 5804

Tat exon 1 start
MAC.US.x.239 --G--AG-A------T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CAC-T--TA-T---------A-T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-----C--C----G-GC---C--C--G---...----- 6371
Vpr _L__K__E__E__A__L__K__H__F__D__P__R__L__L__T__A__L__G__N__H__I__Y__N__R__H__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__L__E__G__A__G__E__L__I__R__I__L__Q__R__A__L__F__M__H__.__F__R
Tat exon 1 _M__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__P__L__R__E__Q__E__N__S__L__E__S__S__N__E__R__S__S__C__I__.__S__
STM.US.x.STM A-A--AC-A-----CC-GC-G------GA-CCTCGC-T---AAGC-CGC-T--TA-CT----------T-GAC----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-AG--C--C--G-G-GCC--C--C--G--C...----- 6019
MNE.US.x.MNE027 --G--AG-A------T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-TT----------T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-A---C--C----GGGC---C--C--G--C...----- 5839
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 G-A--CG-A-----CA-G-A---C----AA---GACGAAT-AAT----G-CT--A-TT--TGTGTA--GTTACCA-CA--GCCAGGGTGGACAGGAGAACAGGCTTGGGCA--CTC---AAT--A-TAC----AG-AGG-C--GA--A--A-T-GGC-A---...C-GGC 5765
DEB.CM.99.CM5 --A--CG-G------T-A-A---C--CA-A--AGAAGA-T-ATGG--AG-CT--A-T--CTGTGTA--CCT-CC--CCC-ACCAGATTGGACAGGAGAACAAGCATGGGC---GTC---AATT-A-TAT----A---AG-A---AG-A----T-GGC-T---...C-G-- 5578
DEN.CD.x.CD1 A-C-CAG-G--G--AAGA-A---C--CAGC-AAGAAGA-A--AC---AA--T--G-T--CTG--GGTC-TTACCA-C-CTCCCACATTGGACAGAAGGACAAGTC-TGGCA--C-CC--CAT--ATT-C--------CA----GA--GAAA-A-GG-AG---...-AT-- 5707
LST.CD.88.447 A-A--AG-G--G--CAGAC-C-----C--AGAA-CAATTT-GGCCCAAG-CTCAG--T-CTGTGTC........................AGCAGTACCGGGTCAGAGGA-AA--CCTGCATGAAAT-C--T-CC--AG-AA-TAG-GCA--C-----T---......TT 5019
LST.CD.88.485 A-A---G-G--G--CAGAC-C-----C--AGAAGCCATTT-GGCCCAAG-CTC-G--T-CTGTGTC........................AGCAGTACCGGGTCAGAGGA--A--CCTGCATGAGAT-C--T-CC--AG-AA-TAG-GCA--C-----T---......TT 5019
LST.CD.88.524 A-C---G-A--G--AAGAC-C-----C--AGAAGCAATTT-GGCCCAAG-CTC-G--T-CTGTGTC........................AGCAGTACCGGGTCAGAAGA--AG-CTTGCATGAGAT-C--C-CTT-AG-TA-TAG-GCT--C-A-T-A---......CT 5016
LST.KE.x.lho7 A-A--AG-G--G--AAGAC-C-----C--AGAAG-AAT-T-GGCCCAAG-CTC----T--TGTGTA--C-G-ACA---........................TCAGAAGA--AG-CCTGCATGAAAT-C--C-CCC-AG-CA-TAG-GCTT-----C-T--C...C--CC 6103
SUN.GA.98.L14 A-C-G-G-C-----G-AA--G-----C--AGCAGCAATAG-TGCCCAAG-CTT----T-CTGTGCG........................GACTCTACAGGGTCAGAAAA--A---GTGTATGAGAGC---C-CTT-G--CA-TAG-GCCT----C--T---...C-GCC 6147
MND-1.GA.x.MNDGB1 A-A---G-A-----AAGA-AG--C--C---CTC---ATC--AA---CAG--TCAG--T--TGTGTGC---ACACA---AG-GAG.....................GAAGA---CT-T-A-A--TTT--T-CC...T-AA--A-TAG-GCCA-T-GGG----C...C-AGC 5459
OLC.CI.97.97CI12 A---TTGTA--G--AAAA--G--C-----C---GAG-TAT-GGTCC-AG-TTTT-T-TTCTGTGC-C--.....................AGACATATCAATGATGAGAT-AGTACCTCTTTGCTGT-C--T--GC-A--A---AG-GCCT-----CAA---...-AT-- 5583
WRC.CI.97.97CI14 --CTTTGCAATG--AAAACAG-----C--A---GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TTT--TG--C-C--.....................CAGAGAGAGTATGAGGAAGTCC-TACTA--C-TTATT-CCAC--GG-A------AG-GG---C--C--G---...C---C 6027
WRC.CI.98.98CI04 --CTTTGCAATG--AAAACTG-----C--A---GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TCT-CTG--CGC--.....................CAGAGAAATTATGAAGAAG-TC-CACTA--C-TTATT-TCAC--GG-A--A---AG-GG---C--C--G--C...C-T-C 6042
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --GTTTGCCATG--AAAAC-G-----C--CC--GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TCT--TG--CGC--.....................CAGAGAAATTATGAAGAACA---CACTA--C-CTATT-TCAC--GG-C--T---AG-GGAT-A-A-C-A--C...C---T 4962
MND-2.CM.98.CM16 G--C-AG-A------T-A-AG------GA---ACGC-TAT-G----CAG----AAGCTGG-----CA----C---------........................--A-TA-A---G---CG-CAGC-T--CTC------T---A--GCT----C---G--C...-AT-- 6051
MND-2.GA.x.M14 A--C-AG-A------T-G-AG------GA----CGC-TAT-G----CAG----AAGCTGG--T--------A--------C........................--C-T--AG--G---C-GAAGC-T--C-CCC-CT-A--GAG-GCT--A---C-G---...--T-- 5978
MND-2.x.x.5440 A-AC-AG-G------T-A-AG-----CGA----CGC-T---A----CAG----CTC-TGGG-G-----GCAAC-A--A--C........................----TA-A---T--CC--CAGC-------C---T-----AG-GCA-----CT-A--C...--T-- 5616
DRL.x.x.FAO A-AC-AG-G------T-G-AG------GA----CGC-TAT-G---AATG-----TC-TGGG---------GA-----A---........................T-A-TA-A-------C-CCAGC-T----T-C-CT-----AG-GCA--T--CT-G---...--T-- 5670
MON.CM.99.L1 --A--CG-A-----CC-A-A---C--CT-A---GAAGA-----G----A-TT--G----GG-AACG--GCTGCC--CT--CCCGGCCTGGAATGCAGACCAGGCATGGGCA---T-T-CCATT-ATTAT-CT---TGGG-C---ACCA-C--T-A--GG--C...-A--- 5601
GSN.CM.99.CN166 A-A--CG-G--G--A-AG-A---C--CT-A---GACGA-----G---AA-TT----TG--G-GACG--GCTCCC--CC---CCAGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTAC--C...-GGG-----AC---T--C----GA--C...--T-A 5590
GSN.CM.99.CN71 A-A--CG-A--G--A-AA-A---C--CT-A---GAAGA-----G---AA-TT----TG--G-AACG--GCTCCC--CC---CCGGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTATG-C--G-GAG----GAC-T-A--C----GA--C...--T-- 5575
TAL.CM.00.266 G--CGAG-C---ATGC---T---C--CA-A--AGACGA-G--AT---AG-CT--A-T---TGTGTA---TTGCCA-CA--CCCTGATTGGACAGGAGAACAGGCATGGGCT--CTC---CAT--ATT-TGCT--G-AGGGTA-T---A--T-AC-CC-A---...---CA 5774
TAL.CM.01.8023 G-A-G-G-C--GATGC-C-T---C--CA-A--AGAAGA-G--AT---AG-TT--A-T--CTGTGTA--GTTACCA-CA--GCCTGATTGGACAGGCGAACAAGCATGGGCT--TTC---CAT--ATT-TGCTC-G-AGGGTA-CG-GA--T-A--CC-A---...---CA 5272
MUS-1.CM.01.1085 G-A--CG-A--G--A-AA-A---C---T-C--AGAAGA-----G---AA-TT--A-TG-GG-AACG--GCTGCCA-CC---CCTGATTGGACAGTGGATCAGGCGG-AATA---T-T-CCAT--A-TATG-T--G-GAG-----AC---TG-C----GG---...----- 5549
MUS-1.CM.01.CM1239 --A--CG-A--G--A-AA-A---C---T-C--AGAAGA-----G---AA-CT--A-TG--G-AACG--GCTACCA-CC---CCTAATTGGACAGTGGATCAGGCTG-AATA---T-T-CCAT--ATTAC--T--G-GAACA---AC---C--T--C-GG---...-ATC- 5539
MUS-2.CM.01.CM1246 --A--CG-A--G--A-AA-A---C--CT-C--AGACAA-----G---AA-TT--G-TAGAG--ACA--GCTCCCA-CA---CCACAATGGTCTGTAGATCAGGCAG-CATAA--T-T-CCATT-ATTAC--T-A-TCAG-C---ACC--CT----C-GA--C...-AT-- 5656
MUS-2.CM.01.CM2500 --A--CG-A--G--A-AA-AG--C--CT-C---GACGA-----G---GA-TT--G-C-GAG--ACG--GCTCCCA-CA--CCCTAATTGGACTGTTGATCAGGCAG--ATA---T-T-CCAT--ATTAC--T---TGGG-A--GGGT--C--C--C-GG---...---C- 5609
SYK.KE.x.KE51 G-AGCCC-A-----ATGC-AG------A-AGC-GAAGAAA-ATT---AG-TT--A-T--ATG--TA--GGTGG-A-CA-G-CCAGAAGAAACACCCACCATGGCTTGGATTAG-T-CA--CT--AT--GCAT---GCA--CA-CTTTA----T---GAA---...--TGC 5645
SYK.KE.x.SYK173 G-AGT--CA-----ATCC-AG------A--CCTCAAGAAA-AT----AG-TT--A-T--ATC--TAA-CGAAG-G-CA-GGACTGAT...TCCCCGACAATGGCTTGGGAAAG-ACCA--TTG-A---GG-----GCA--CA-T-TTA----C---GAA---...--TGC 5981
GRV.ET.x.GRI_677 --A--CG-A-----CAGA--G--C---GGA-T--ACAT---AATCC-AG--T--A-TT-CTGTGTA--GGAGGGAA--AGA............CATAATACCCCATGGAAT-AGAT--GCT-CAAGTACTAT------G-T---A-GTCTA-----G-A---...----- 5942
SAB.SN.x.SAB1C --C--TTCA--G--CCAGT-C--C--C--A----A-CTC--TTTCC-TC-TT--TGGA----TGTG---GAACCA-CCAT-.........GATCATGGGCAAACC-GGCT--A---CTG-T-TAAATATTGT------------A-GGCTT-A---G-G---...A-G-A 6218
TAN.UG.x.TAN1 --C--TC-G-----ACAAC-C------GGG--AGAACTC---TTCCAAG--T--A-CTTCTGTC-G---GAAGGG-AAAGG............AATGGGGCACCA-TGATA-A-A-G-CTT-TAGATATTAT--GT-GG-A--GA-GGCTT-A---G-G---...--TC- 5998
VER.DE.x.AGM3 A-C--TC-G-----CAAG-TG------GGGC-CGAGCTC--GTTCCAAG--T--A-CT--TGTC-G--GGAGGGA-AAAGG............AATCGCACTCCC-TGCTA-A-A-G-CTT-TAAATATTAT-A-T-GG-----A--GCT--C---G-G---...---C- 5503
VER.KE.x.9063 --C--TC-G-----CAAATT-------GGC--AGAGCTC---TTCCAAG-TT--A-TT--TGTC-G--GGAAGGA-A-AGA............CGGGGAGCCCCA-TGAC--AGA-G-CCT-TAGATACTAT--GT-GG-T--GA--GCA--C---G-T---...---C- 6005
VER.KE.x.AGM155 A-C--C--C-----CAAACTG------GGCC-AGAACTC--AT-CCAAG--T--A-TT--TGTC-G--GGAAGGG-A-AGA............CAGGGAAGACCC-TAGC--A-A-G-CAT-TAAGTATTATC-CT-AG-T--GA--GCT--C---G-G---...---C- 6000
VER.KE.x.TYO1_patent --C--CC-G--G--GAGGCTG------GGG--AGAACTC--GTTCCAAG--T--A-CT-CTGTC-G--GGAAGGA-AAAGA............CATGGTACTCCC-TGAT--A-A-G-CCT-CAAATATTAT--GC-AG-A---A-GGCT--C---G-G---...--TC- 6005
COL.CM.x.CGU1 A-A-CCCGG--G--CAGA--G--C--C---TT--C-CACA--TCA-TGA--AT-TGGGG-TGTAC-AG--GGC-CT---GGAGA.....................C-G---A-G-CT-GTCTG--TTATG-G-----CA--G-GTGTGCC--C-ACT-G--C...G-TCA 5476
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Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
H1B.FR.83.HXB2 AATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACTCGA...............CAGAGGAGAGCAAGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAG.................................................................................. 5850
Vpr (frameshifted) __I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__R__.__.__.__.__.__Q__R__R__A__R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
Vpr _N__W__V__S__T__*_
H1A1.UG.85.U455 ---------C-A----------------A---T--C-...............GG---A----GC--G--------------------A.................................................................................. 5295
H1C.ET.86.ETH2220 ------A--C-AG---------------A--TTA---...............-----A-----------------------------A.................................................................................. 5241
H1D.CD.84.84ZR085 -----------A----------------A------C-...............-----A---------------T-------------A.................................................................................. 5371
H1F1.BE.93.VI850 ---------C--T---------------A--GT--C-...............-----A----T-------------------------.................................................................................. 5189
H1G.SE.93.SE6165 ---------C-A----------------A----A-C-...............-G---A--G-T---GG-----C--G----------A.................................................................................. 5246
H1H.CF.90.056 ---------C-A---------------AA--------...............-----A----T----------C-------------A.................................................................................. 5196
H1J.SE.93.SE7887 ---C-----C-AT---------------A---TA-C-...............--A--A----GG--G--------------------A.................................................................................. 5163
H1K.CM.96.MP535 ---------C-AC---------------A---TA-C-...............-----A----GG---------T-------------A.................................................................................. 5045
O.BE.1987.ANT70 ------A--C-A------T--------AA---AC-C-............AGAGGA--AG--AG----------T------------GA.................................................................................. 5907
O.CM.-.BCF06 ------A----A------T--G-----AA---TC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.................................................................................. 5914
O.CM.1991.MVP5180 ------A--C-A------T--------AA--CTC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.................................................................................. 5890
O.CM.1996.96CMA102 ------A--C-AC-----T--------AA---T--CWTCT...AACACAAGAG-A--AG--AG----------T------------GA.................................................................................. 5351
O.CM.1998.98CMABB141 ------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T--------C---GA.................................................................................. 5346
O.CM.1998.98CMABB197 ------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCT...ATTACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.................................................................................. 5298
O.CM.1998.98CMU2901 ------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCT...AACACCAGAGGA--AG--AG----------T-------------A.................................................................................. 5354
O.CM.1998.98CMU5337 ------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.................................................................................. 5348
O.CM.1999.99CMU4122 ------A----A------T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA.................................................................................. 5346
O.FR.1992.VAU ------A--C-A------T--------AA---T--C-TCT...AACGCAAGAAGA--AG--AG----G-----T--CA--------GA.................................................................................. 5427
O.US.1999.99USTWLA ------A--C-AG-----T--------AA---TC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----G-----T--------C-A-GA.................................................................................. 5344
O.US.-.I-2478B ------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T--------C---GA.................................................................................. 5917
N.CM.1997.YBF106 G-----C--C-AG--C-----------GA------CC...............--A...--GAG---G---------------------.................................................................................. 5438
N.CM.2006.06CM-U14842 G-----C--C-AG--C-----------GA------CT...............--A...--GAG---G---------------------.................................................................................. 5353
N.CM.2002.DJO0131 G-----C--C-AG--------------GA------CT...............-G-...G-GAG---G---------------------.................................................................................. 5352
N.CM.2002.02CM-SJGddd G-----C--C-AG--C-----------GA-C-T--CT...............--A...--GAG---G---------------------.................................................................................. 5336
N.CM.2004.04CM-1015-04 G-----T--C-AG--C-----------GA------CT...............--A...--GAG-------------------------.................................................................................. 5351
N.CM.2004.04CM-1131-03 G-----T--C-AG--C-----------GA------CT...............--A...--GAG-------------------------.................................................................................. 5350
N.CM.2006.06CM-U14296 G-----C--C-AG--C-----------GA------CT...............--A...--GAG---G---------------------.................................................................................. 5349
H1N.CM.95.YBF30 G-----C--C-AG--C-----------GA-C----CT...............--A...--GAG---G------A--------------.................................................................................. 5440
H1P.FR.06.RBF168 ------A----AT-----T--------TA-ATTG-C-CCCTCT.........-GA--AG--AGG---C-----C------------GA.................................................................................. 5316
H1P.CM.06.U14788 ------A--C-A------T--------TA-CTTGAC-CCCTCT.........-GA--AG--AGG---C-----C------------GA.................................................................................. 5326
CPZ.CD.90.ANT -CAC--A---GCT--------G-----ACA-GGA-CC.......................................C-----CG--GA.................................................................................. 5282
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -G-------C-AC--------------TA-A-TA-C-...............--A------AG-GC-----------A----C---GA.................................................................................. 5432
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----------AT---------------A-C-A-ATT.........AATCAG-----A---AG--------------A---------A.................................................................................. 5401
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------C--C-AT---------------A-A-AC-CT...............-----A---AGG---G-----A---A----G---GA.................................................................................. 5391
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 G-----C----A---------G-----AA-C----CT...............--A...--GAG---G-------------------GA.................................................................................. 5418
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------C----A----------------A----A-C-...............--A--A---AGG---G---------A----------.................................................................................. 5404
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ------C--C-A----------------A--CTG-C-...............--AG-A---AGG---------T---A---------A.................................................................................. 5415
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 G-----C----A---------------GA---AC-CT..................G----GAGG----------------------GA.................................................................................. 5432
CPZ.CM.98.CAM5 GC----C----A---------------GA--CT--YT...............G--...---AGG---------A----------Y--A.................................................................................. 5548
CPZ.GA.88.GAB1 -C-------C-AG---------------A-CCTC-C-...............--A--A---AG-TCC------T---A--------GA.................................................................................. 5913
CPZ.GA.88.GAB2 G-----C----A---------G-----GA--GAA---...............---------AG---G-GA-...................................................................................ATGGATCCTATAGATC 5241
CPZ.US.85.CPZUS G-----C---AAT--------G-----GA--T-CTTGGCAAGGAGAACTCCT--A...G-GAG---G------T-------------A.................................................................................. 5921
CPZ.TZ.2001.TAN2 -CA---T---GTT--C-----G-----ATCA......................................................-GA......................................................................ATCCTATAGACC 5489
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -CA---T---GTT--C-----G-----ATCA......................................................-GA......................................................................ATCCTATAGATC 5489
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -----------AT--------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA.................................................................................. 5392
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ---------C-AT--------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA.................................................................................. 5391
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -----------AT--------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA.................................................................................. 5311
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -CA---A---ACGGGC--T--G--C--AACG-A-A--GGAGGA.........A-CCCTCT-CA-TCC-T-CC-TTATCA---AA-ATCCTGTAA............................................................................ 5473
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -CA---A--GTC-GGA-----GG-T--AACGG-AA--GGAAGA.........A-CCCTCT-CA-TCC-T-CC-AT-------AA-ACCTTGTAA............................................................................ 5455
RCM.GA.x.GAB1 --A---A---GC-GGG--T--G--T--AACAT-CA--GGAAGT.........A-TCCTCT-CG-TCC-T-CCGCAA-CG---AA-ATCATGTAA............................................................................ 5652
RCM.NG.x.NG411 GCA---A---GA-GGG-----G--T--A-GAG-GA--GGAGGA.........A-TCCTCTTAG-TCC-T-CTTCA-TCG---AA-ATCTTGTAA............................................................................ 5687
H2A.DE.x.BEN -GCG--A---AAC-GCTCA-----T---TAA--AA-GAGAAGA.........ACTCCTT-CC--GCTGCACCGA--CC----G--AT-CACTAA............................................................................ 6556
H2B.CI.x.EHO -GGG--T--C-A---CTCA--G--T--ACAAC-GG-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT--GCT-TACCGC--TC-TA-GG-AT-CAGTAA............................................................................ 6527
H2G.CI.92.ABT96 -GGA-AC---A--TGCTC---G--T--A-GG-ACGC-GGCGGA.........A-TCCTCT-T---CT-TACCGC--TC----GG-GT-TTCTAA............................................................................ 5872
H2U.FR.96.12034 -GGG--A-----G--CTCA--G--C---AGC-GCA-GGGAGGA.........A-TCCTCTCA---CTGTACCGC--TC-T--GG-GT-CTCTAA............................................................................ 6016
SMM.SL.92.SL92B GCA---A--CACC---TCA--G--T--ACAGC-AA-GGGACCA.........A-TCCCCTG-G-TCT-TACCGT--GC----GA-GT-TTATAA............................................................................ 5889

Vpr end
MAC.US.x.239 -GGC--A--CATC--CTC------C---CAAC--G-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT--GCT-TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA............................................................................ 6456
Vpr __G__G__C__I__H__S__R__I__G__Q__P__G__G__G__.__.__.__N__P__L__S__A__I__P__P__S__R__S__M__L__*_
Tat exon 1 E__A__D__A__S__T__P__E__S__A__N__L__G__E__E__.__.__.__I__L__S__Q__L__Y__R__P__L__E__A__C__Y__N##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
STM.US.x.STM -GGC--T--C--C--CTC---G--T---CAAC-AG--GGAGGA.........A-TCCTTTG----CT-TACCGC---C----GGAGT-TTGTAA............................................................................ 6104
MNE.US.x.MNE027 -GGC--C--CAAC--CTCT-----C---CAAT--G--GGAGGA.........A-TCCTCTCT---CT-TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA............................................................................ 5924
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -GAA------TAT-----A--GGC--CA-C-T-AA--CAT...TACCCTAACATC--ACC-CTGTC-GGAA--AATCAGGAGGTTAG-GATCAGGAATAA...................................................TCATTTTCCTCTTACAGAA 5881
DEB.CM.99.CM5 -GAA-CA--CTTC-----AGAG-GG-AA-C----A-GAGA...TACCCCAATATT--ACCCCT--C-GGAA--AA---GGAGGT-AG-GATGGAGAATAA...................................................CCTCTCTTTTACATCATAG 5694
DEN.CD.x.CD1 -G-A--A---TTC-----GGA-GC--AAAGAGT-A--CACTAT.........-CA-AC-T-AG-CCCTTAC-CC-TC-C---GAAG--CCATGA............................................................................ 5792
LST.CD.88.447 GCC-ACC----CCAGCTATGC-GC--CAAGA.........GCAGGAACAGCT--CCC--C--A-GC-GCACC-AGACCC-CTAAAAGAGACATACAAAGAGGCCGTTACTAA.......................................................... 5122
LST.CD.88.485 GCC-ACC----CCAGCTATGC-GC-ACAAGA.........GCAGGAACAGCT--CCC--C--A-GC-GCACC-AAACCC-CTGAAAGAGATATACAAAGAGGCCGTTACTAA.......................................................... 5122
LST.CD.88.524 GCC-CAA----CCAG-TATGC-GC--C-AGA.........GCAGGAACAGCA--CCCA-C--A-GC-GCACCTAGACCA-CTGGAAGAGATATACAAAGAGGCCATTACTGA.......................................................... 5119
LST.KE.x.lho7 -...ACT----CCAGCTATGC-...-CA-CC-GA......GCAGGAACAGCC--TCCA-C--A-GC-GCACC-AGACC--ATGAAGGAGACATACAACGAGGCAGTGACTAA.......................................................... 6203
SUN.GA.98.L14 -...AT-----CT....................................TCTT-C-TC---ATC----G----T-AG-A-ATGT-A-CCCAAGGCCACCAACAAGACCAAGACCAGGGCAAGGGGACATTAGAAGAGGCCTACAAGACTAA................... 6259
MND-1.GA.x.MNDGB1 TCAA------GATGGA-C-TTC............A-GGAAAGAAGACCACAA-T-CCCCCCT--G--TTCA-GC-A--AG--GATAGATTATAA............................................................................ 5541
OLC.CI.97.97CI12 --A---A--C..................CCAGGAGTGGAGCTTAGAAGA...............-ACCC-CACAGA--ATCTGAAGGAATGC.............................................................................. 5642
WRC.CI.97.97CI14 CCAA-------CTA-ACAACA-GAGAAAAGGGAA-A-CAATTTCAAAGAGCAG-ACAATTGTAT-----CTTG-AG--A-C-G-AGGAGATCAGGGAGAAGTTGAGCAAAGA.......................................................... 6139
WRC.CI.98.98CI04 CCAA-------C-A-ACAACA-GA-AAGAGAGAA-A-CAATTTCAAAGAGCAG-ACAATTCTTT-----CTTG-AA--AGC-G-AGGAGATCAGGGAGAGGTTGAGCAAAGA.......................................................... 6154
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -CAA--A----CCA-AGAA-A-GAGAA-AGAGAAA--GATTTTCAAAGAGCAG-ACAATTTTAT------TTG-AA--GGCT--AGGAGATCAGGGAGGAGTTGAGCAGAGA.......................................................... 5074
MND-2.CM.98.CM16 -TA---A--CA-GG-A---C-T--C--ACAAGAAG--GGGGGATGT......T-CCCCTT-CG-TCCTT-CCGAGATCGGACAA-CCCCTGTGA............................................................................ 6139
MND-2.GA.x.M14 -CA---A--CA-GG-A---C----T--ACAAGAAG--GGCAAA......TATA-CCCCCTTAG-TCCTT-CC-AGGCCG-ACAA-CCCTTGTAA............................................................................ 6066
MND-2.x.x.5440 -TA---A---A-GGGA--TC-C--C--ACAAGAAG--GGAAGATAT......A-CCCACTTCG-TCCTT-CCGAG-CCG-ACAA-CCCTTGTAA............................................................................ 5704
DRL.x.x.FAO -TA---A--C-AGG-A--T---C-T--A...C-AGC-GGACGCTGG......A-CCCATTTCG--CCTT-CC-AGGGCG-ACCAAC-ATTGTAA............................................................................ 5755
MON.CM.99.L1 GGAA--C---TAC-----ATATGC--AGCAA-TAA--AGATACCCTGTTCTTAG-CCA-TGAG-G-G-C--CTC--G-CCC-A--AGTTCTGTTCCACAGGCCGATCCAGACAATCCCAGAAGACCTTCCAGATATAGAATGGATGAATGA....TGGAACCTGTTGACC 5767
GSN.CM.99.CN166 -GA---A--CTTT--C--GGTC-ATTTATCA...G-GAGATACCCAGCAATTAG-CCCTC-AGGG-C-CC-CCC-ACCAGACAGTA-CTCTGTTTCTCATGCCGATCCTGAGCAGCCTAGGAGACCCTCAAGATATCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGAAGAGT 5752
GSN.CM.99.CN71 -GA-------TTC--C--ATAC-ATA-AA--GTCA--AGGTACCCAGTAATCAG-CCCTT-AGGG-T-CC-CCC-ACCAGATAGTA-CTCTGTTCCTCATGCTGATCCTGAGCAGCCCAGAAGACCTTCAAGATACCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGCAGAGT 5740
TAL.CM.00.266 GCAA-----CTAT---GAGCAGCA-A-AAGA----CGCACTACCCCAATATC-GACCCCTTT--G---GA--G-AG--G-CCATGC-ATAA............................................................................... 5865
TAL.CM.01.8023 GCAA-----CTTT---GAGCAGCA-A-AAGA---GCCCACTACCCCAACATA-GACCCCTTT-CG-C-GGA-G...-AC-CCATGC-ATAA............................................................................... 5360
MUS-1.CM.01.1085 -GAC--A--CTAT-----GTAT-ACA-A--A-TGA--AGATATCCAACCATAAG-CCTTTGAG-G-C-CACA-C--CC-CCT--TA-TTCAACCCCAAATGCTGACCCTGTACCTCCTTTGAGTCCTTCTAGGTACAGGATGGATGAATAA....TGGATCCATCAGTAG 5715
MUS-1.CM.01.CM1239 -GAG--A---TAT-----GTACTCTAA-ACA-TCA-GAGATACCCCAACATAAGACCCTTGAG-G-G-CACA---TCC-CCT--TA-TTCAATGCCTAATGCTGATCCTACTCCTCCTTTGAGACCCTCTAGATATAGGATGGATGAGTAA....TGGATCCTTCAGTAG 5705
MUS-2.CM.01.CM1246 GGAC--A---TAC------TATGCTCAAACA-TCA-GAGATACCCACCGTTG-GCCCATTGAG-G-G-CGCAGC--CCAGAC--TA-TTCCATGCCAAATGCTGACCCCACACCATCTTTGAGACCCTCCAGATATAGAATGGATGAATAA....TGGACCCTTCAGTTG 5822
MUS-2.CM.01.CM2500 -GAG--A--CTAC-----GTAT-GTCAG----T-A--AGATACCCACAGGTG-GCCCCTT-AG-G-G-CGCA-C-TCCAGAC--AA-TTCAACACCAAATGTTGACCCCTTTCCTCCACGAAGACCCTCCAGGTACCGCATGGATGAGTAA....TGGATCCAGAAGTAG 5775
SYK.KE.x.KE51 TGCA--A----C---G--G-C--AGTA--CG-GA-ACAGGGGATACCCACAT-CTTCTTAG............................................................................................................. 5706
SYK.KE.x.SYK173 TGCA--A----CT--AC-G-CC-G-TAT-CC-GA-ACAGAGGGTACCCCCAT-CTTCTTAG............................................................................................................. 6042
GRV.ET.x.GRI_677 -TG---T---A--AGG--AG--CCTTTTTCCC--TACGAAGAGAGGAGAAATGGACAAG---G-G--...-CCC-ACCCCCT..................CCTCCAGGACTTGCATAG.................................................... 6039
SAB.SN.x.SAB1C -GG-A-A---T-TA-GCCA-AG-CTCA-CC-G-GTATGGACCAGGAGCAGGAGGCCC-CCCC--G-TCTG----GAGC-TC-GGAGGAGCTGCATCGGCCGCTCCAGGCCTG...TGA.................................................... 6333
TAN.UG.x.TAN1 -TG---C--CA-GAGA--A-CTCCTTTT-AGC-CTACGAAGAAAGGAGAAATGGAGTCG---GGG--CGG-AT-G---AGAG...............CCTCCTCCAGGACTTGCATAG.................................................... 6101
VER.DE.x.AGM3 GTG---A--C--CAGA--ACA-CCCTTT-AAC-ATACGAAGAAAGGAGGGATGGACAAG-G-G-G--CGA-C--GGC-CGT-..................CCACCAGGACTTGATTGA.................................................... 5603
VER.KE.x.9063 TTG---T-----TAGA--ACAGCCCTT--AAC--TACGAGGAAAGAAGAGATGGACAAG-G-G-G---GA-CGAA-C--GCT..................CCACCAGGACTTGATTAG.................................................... 6105
VER.KE.x.AGM155 GTG---A-----CAGG--ACA-CCCTTT-AGC-ATACGAGGAGAGGAGAAATGGACAAG-G-G-G---GACC--GAC--GTC..................CCACCAGGACTTGATTAA.................................................... 6100
VER.KE.x.TYO1_patent -TG------CA-GAGA--GCAGCCCTTT-AAC-ATACGAGGAGAGGAGAGATGGACAAG-G-G-G-C-GA-C-AATC--GTC..................CCACCAGGACTTGAGTGA.................................................... 6105
COL.CM.x.CGU1 TGCG---CAAT-T-GCTTTCCCTCTACGCAA-AC-CTTAG.................................................................................................................................. 5516

272
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2011



A
lignm

ents
PLV

C
om

plete
G

enom
es

PLV Complete
Genomes

Rev exon 1 start
H1B.FR.83.HXB2 ....ACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGT......ACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAGCGACGAAGAGCTCATCAG 6010
Tat exon 1 .__.__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__.__.__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__R__R__R__A__H__Q_
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__D__E__E__L__I__R

H1A1.UG.85.U455 .......CCTAGAGCCCTG-A-A-ACCCGG-AAGT-AGCCT--AA--GC-TGT...-G---C--T---------GT--------GG---------C----C--TC-G-A-----G---------T----------A-----------A--CC------G--C---C---A 5455
H1C.ET.86.ETH2220 ....C-----A--------C--------------------G---------......-ATC-A--T-----------A---A---A------T-T------C--TC-G--.----G---------T---------------------C------------------C---A 5400
H1D.CD.84.84ZR085 ....CA----T--------C-------------------GG---------......-A------T-------------------A---------------C--------G----G----------------------------------------------C---C---C 5531
H1F1.BE.93.VI850 ....CT----T--------T-----------C-------C----C-----......-----A--T---------CGA------------------TGG--C--T-C---G--G-G-----------------------------------------AC---A---C---A 5349
H1G.SE.93.SE6165 ....C--------------T-----G--G---------------C-C---......-A---A--T-T-------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C------G--A---C---- 5406
H1H.CF.90.056 ....---------------C------------------C-----------......-A------T--------------C----A----------A-G--C--TT---AG----G------A--T-----------------------C-------AC---A---C-GCA 5356
H1J.SE.93.SE7887 ....CAG------------T------------------------------......--T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------------------------TC-----C--CT 5323
H1K.CM.96.MP535 ....CA-------------C--A---------------------------......-A-C-G------------CG--------A----------A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A--------------A------CC-------C-A---C-T-C 5205
O.BE.1987.ANT70 ....GG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC-----......-AT-----------C----GA--C----A-------T-T---------G---G---G-GT--G--A-----------------------AG--...----C-...---GC-GCA 6061
O.CM.-.BCF06 ....-A--CCT--T---C-T--C--T--G--CA-A--CC----CC-----......-AT-----------C---CGC--C--T-A---C---TTT--C-------C--AG--G-GT--G--A------C----------------AC--...A---C-GC----GC-GCA 6071
O.CM.1991.MVP5180 ....GA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----CC----CC-----......-AT-----------C----GA--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A------C----------------A---...A---C-GC----GC-GCA 6047
O.CM.1996.96CMA102 ....GG-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CCM----......-AT--G--------C----GC--C----A-------T-T----------C--G---G-GT--G--A-----------------------A......------TC----GC-GCA 5505
O.CM.1998.98CMABB141 ....GA-GCCC--T---C-T--A--T-----------CCCG-A-C-----......-AT-----------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC---GA--TTC-GCC---GC-GCA 5506
O.CM.1998.98CMABB197 ....-G-GCCC--T---C-A--C--T-----------CC-G--CC-----......-ATGC---------C-----A--C----A--------CT----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------A......----ACCC----GC-GCA 5452
O.CM.1998.98CMU2901 ....GA-GCCC--A---C-T--C--T-----------CCYG--CC----C......-A--C---------C----GA--C----A-------T-T----------C--G---G-GT--G--A-----------------------AC-C...A---C-GCCA--GT-G-A 5511
O.CM.1998.98CMU5337 ....GA--CCC--T---C-T--C--T-----------CCCG-ACC-----......-A------------C-----T--C----A-------T-T----------C--G---G-GT--G--A---------------------......T-CA-----------AC-AC- 5502
O.CM.1999.99CMU4122 ....GA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC-----......-AT--G--------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC--...--T-CC...---GC-GCA 5500
O.FR.1992.VAU ....-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC-----......-A-GC---------C---C-A--C----A-------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G------C----------------A---...A---C-GC----GC-GCA 5584
O.US.1999.99USTWLA ....GA-GCCC------C-T--C--T------AGC--CC-G--CC-----......-AT-CC--------C----GT--C----A-------ATT----------C--AG--G-GT--G--A------------------------C--...A---C--C-A--GC-G-A 5501
O.US.-.I-2478B ....GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CCC---CC-----......--T--G--------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC--...--T-C-GCC---GC-GCA 6074
N.CM.1997.YBF106 ....-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C......-AT--G--------------A--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------C---C-A-A 5598
N.CM.2006.06CM-U14842 ....-T----------------C--------C--A--C--G--A-----C......-AT--G-------------GA----------WC--TAT------C----C--AG----G------------A--------------------T-GA--------GA---C---- 5513
N.CM.2002.DJO0131 ....-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C......-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G---------A--A--------------------T--A---------A---C-A-- 5512
N.CM.2002.02CM-SJGddd ....-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C......-AT----------------GA-------A---C--TATGTG---C----C--AG----G----------CTA--------------------T--A---------A---C-A-- 5496
N.CM.2004.04CM-1015-04 ....-T-------------T--------------A--C-----A-----C......-AT--G--------------T--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T--A-------A-A---C-A-C 5511
N.CM.2004.04CM-1131-03 ....-T-------------T-----------C--A--C-----A-----C......-AT-----------------A--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---C-A-C 5510
N.CM.2006.06CM-U14296 ....-T-------------------------C-GA--C--G--A-----C......-AT-------T--------GA-------A---C--TATGTA---C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---T-AG- 5509
H1N.CM.95.YBF30 ....-T-------------T-----------C--A--------A-----C......-AT----------------GA-------A---C---TT-TA---C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---C---- 5600
H1P.FR.06.RBF168 ....C--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A---......-A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--G-----------------------AC--AGA-CTGCG------G--A-C 5476
H1P.CM.06.U14788 ....T--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A---......-A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGCG------G--A-C 5486
CPZ.CD.90.ANT ....-AC-CCT--A---TTA--C--TCCTGC-ACA--AGC---GC-A--C......-AT--C--T--C------TGC-----T-AC-------CTC-C--C----C--A-----G---G--G--T----------------GAA-AGCT-GAA-GAAC---CGAACAACT 5442
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ....GT-G-----A--------------C--C-----A-----A------......-AT---------------GCT-----T--C-----TATGTA---C----C--AG----G------A--T--------------------AGC--GA-----C-CG---TT-GCA 5592
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ....TT-------------T------------------------------......-AT---------------C-A--C----AC--C--T---C----C----CG-AG----G------T--T-------------G--------A-------------A--TC-G-- 5561
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....CT----A--A-----C--------G--CA-A----G---A-AA--C......-AT--G----T---C-----------T-A------TAT-C----C--T-C--AG----G------------------------------AG-GAGA---AA-CCT---TCGAGC 5551
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ....-T-------------T--C-----------A-----G--A-----C......-AT------C--------GTT-------A---C--TGTGTA---C----C--A-----G------------A--------------------T--A---------A---C---- 5578
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ....C-----T--------T------------------------C-C---......-A--------T-----------------A---C--T-C-T----C----C--AG----G------A--T------------------T-----TC----------A--TC-A-- 5564
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ....CT----A--------T-----------C-----------CC-C---......-A-----------------T--------A---C--T---T----C----C--G-----G------A--T-A--------------------AG-GA---G--GCTA--G-GAGC 5575
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ....T------------C-A-----------C--A----G---------C......-AT---------------TGT--C------------ATG--C-----TGAG-A-----G------A-----------------------A--GGGA--CA--CACC-G-C-GCT 5592
CPZ.CM.98.CAM5 ....T------------CTA-----------------------------C......-AT--C--T---------TGT--C------------ATG-----C--TGAG-A-----G------A-----A-----------------A--GGGA---A--CACT-G-T-GCT 5708
CPZ.GA.88.GAB1 ....C--G-----------A--C-----C--------A-G---A-T----......-AT-----------C---GCT-----T-A---C--TAT-TA---C----C--A-----G------A-----------------------A-CCACAA-----C-CA-GGC--CT 6073
CPZ.GA.88.GAB2 CTAGT--T-----------T-----------------A-----A-----C......-ATTCA-----C--C----G---C----A------TATGC----C----CC-GC----G------T--T---------------------G---GAA------CG----T-A-- 5405
CPZ.US.85.CPZUS ....CA----------------G--------C--------G--------C......-AT--------C--------------------C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------------G-G-GA--CA--C--A-AAC-GCT 6081
CPZ.TZ.2001.TAN2 CTCAGG---CA--A-----A---------GC-GCA---G-G--AC-A---......--A--C--T--C------C-A--C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG---GCAA-TCTGCT--AA-CA-T 5653
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 CTCAGG---CA--A-----A---------GC-GCA---G-G---C-A---......--A--C--T--C--------A--C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG---GCAA-TCTGCTA-AG-CA-T 5653
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ....G--GCCA--A---C----A-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C 5552
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ....G--GCCA--A---C----G-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C 5551
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ....G--GCCA--A---C-A--G-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C 5471
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ..........................................................---A--T-----C--G--A---GCA-A---C-----GC----C--TC-TCA---G--A--------TAA-----CTTCT-G--GAA-AG--TCAA--GAT-AGAAGA-GACT 5585
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ..........................................................TGC------------G------GCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA---G--AA-------ACAA----CTTCT-G-CGAA-A---AGA-AGA--GATAAGA-GG-- 5567
RCM.GA.x.GAB1 ..........................................................--C---T-----------A-----T-A---C------C-C--C---C-GCAG----GAC-------AAAT----CTTCC-G-GCAA-AC--AGAA--TCT-AG-AAG-AA-T 5764
RCM.NG.x.NG411 ..........................................................T-GC--T-----C----GA---GTG-A---C--T--GC----C--TC-TCAG--G--T--------AAA-----CTTCT-G--GAA-A---AGAG-CA--CC--GAA--A-- 5799
H2A.DE.x.BEN ..........................................................---A-----------GCGA--CA-T--C--------GC-G------TCG-A---G-GGC-C--A--A--A----AGC-A---GGCA-AC--AGAA-GACTCC-AGGA-A... 6665
H2B.CI.x.EHO ..........................................................T-CA-----C--------A----C--AC--------GC----C--TC-T-A---G-G-C-G--G--A-GT----AAC-CTC--GAAA----TCTTC-AA---G---A-G... 6636
H2G.CI.92.ABT96 ..........................................................T--A--T-----C-----A--C----A------T--GT-A--C--TC-T-AC--G-GAC-C--AG-A-GT----AGCAACCT-GAA-A---AGAACT-CG-A-AAGAC-A-- 5984
H2U.FR.96.12034 ..........................................................T--A--------------A-------A---------GC-A-----TC-T-A---G-G-C-T--G--A-GT----AGCAACCC-GAA-A--GAGT-C-AAG-AG-T-A-G... 6125
SMM.SL.92.SL92B ..........................................................--GC--T-T------------------C--------GC-------TC-T-GG--G-G-C-T-----TA-T----CA-AACCC-GAA-A---GTTAAGAAG-AG---A-G... 5998

Rev exon 1 start
MAC.US.x.239 ..........................................................--CA----------------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AGCAATCACGAAA----AGAA--ACTCCGAAAA-G... 6565
Tat exon 1 .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__C__Y__C__K__K__C__C__Y__H__C__Q__F__C__F__L__K__K__G__L__G__I__C__Y__E__Q__S__R__K__R__R__R__T__P__K__K__._
Rev exon 1 _M__S__N__H__E__R__E__E__E__L__R__K__R__.

STM.US.x.STM ..........................................................---G----T---C-----A-------A---C-----GC-G-----TG-T-------GTC-T--A--AA------AGC-ATCA-GAA-A---GTTAAGAA--AG---A-G... 6213
MNE.US.x.MNE027 ..........................................................--CG--------C-------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AGCA-TCACGCA-A---AGAA--ACTCCGAAGA-G... 6033
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 G.ATGGAG---GAAAT-G-C-TATTCCA-G-GAGAGGG-G-GGA-AAGCAAATCACC-T-G---------C----TC---ACT---------T-CT-G--C----CGCA-----G------G---A-G-------CACGC-G-A---AGAG-A--GCTCC--AATC-GCT 6050
DEB.CM.99.CM5 ..ATGGA---AATAGATCCATTCAAG-A--CAGCTAA--C-C-CCA-.........C-T-----TATG--C---GCC---ACTA-G--------GC-G--C--T--GCA-----GTC----G----A-------TCACGC-G-A---AGAG-A----CG--T-AAGCTTT 5853
DEN.CD.x.CD1 ...ACGCG--CAG-ATAG-C-CCTTC-CTG-CA-TAAA-CCC--TGC.........-A--CA-----C------C-C---GCT-AC---------T-G--C--TC--CA-----GAC----T--TGTT---------GCTCCAA-A-AGAGA-C-A--GCTCG-...... 5944
LST.CD.88.447 ..................................---ACTG-G---C---...AAC-A---G----GC-----------------------TATTC----C--TCAGCAG--G-GA-----G--ACGA---TATGTCC-C-G-A-----A-AA--GTCGCCCAGGTATTT 5255
LST.CD.88.485 ..................................---ACTG-G--TC---...GAC-A---G----GC--C----G---------------TATTC----C--TCAGCAG--G-GA-----G--ACGA---TATGTCC-C-G-A-----AGAA--GTT-CCCAGGTATTT 5255
LST.CD.88.524 ..................................T--ACTCCAAT-C--C...CAG-AT--G---C-C--C---GTT-----------C--TAT-C----C---CAGCAG--G--G-----G--ACGG---TATGTCC-C-G-ACC---AG-A--GTT-CCTACATA-TT 5252
LST.KE.x.lho7 ..................................AG-CCTGCAA--G---...CAG-AT-CC--T-GC--------A--------------TATTC----C--TCAGCAG----GG-----GC-GCA----TATGTCC-C-G-AAAC-GAGA---GTT-CCT-GATA-TT 6336
SUN.GA.98.L14 .....................................CTTGGAG--C---...GAT-A---A----GG----GG-GA--C--------C--T---C----C--TC-GCAG----GG-----G---CA----TATGTCT-C-G-G-AC------AT-A-TC-ATATC-... 6386
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..........--AACT-CTAG-AGAGTATTA-------TTGCAA------...GAG-AT--A----GG--C--G--A--C-----------TATGC----C--TCA--AG--G-GT-----A--AAGG--CCATGTCT-C-G-AAAC-TGTA-C-G---CTAA-A-GA-- 5698
OLC.CI.97.97CI12 .....................................................AAG-AT--A--T-----------A--C--T-A------T--GC----C--TT-GCAG--G-GGC-T--T-----T---TCT-CAG--TCA-CT--GA--A-GA---AGAAGGTGGTA 5759
WRC.CI.97.97CI14 ..................................-A-CTT-T--C-C---...GATCATCGA--T-C----GTTGCT---GTG-A-AGC--TACGC----C--TC-GCA---G-GG-----G--T--T---C-TTCTT-C-GCAA--A-ACTAAG-C-GATA-AACAACA 6272
WRC.CI.98.98CI04 ..................................-A-CTT-T--C-C---...AATCAT--A--TGGA---T-T--A---GTT---AGC--T--GC----C---C-GCA---G-GG-----G--T--T---C-TTCCT-C-GCAA--AGATTG-TGCG--TA-AGCAA-A 6287
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..................................-A-CTT-T--C-C---...AATCATC-A---AGA--------A---AT---CTCA--T---T-A-----TC-GCA---G-GG-----G-----T---CATTCAT-C-GCAA--AGACTAATAAGGATAAGTCAG-C 5207
MND-2.CM.98.CM16 ..........................................................--CA--T--C-------GA-------A---C-----GC-A--C---T-GCAG--G--------AG-ACAT---CATGCCT-C-GAAAC--GAGATCTA--CAGAGA-T--T- 6251
MND-2.GA.x.M14 ..........................................................---A--T-----C--G--A-------A---C-----GTG---C---T-GCAG-----T-----G--ACAT---CATGTCT-C-GAACC--GAGAACT--G-AGAGA-T--T- 6178
MND-2.x.x.5440 ..........................................................T--G----TC------GTT-------A------T--GC-G--C---T-GCAG-----T-----GG-ACAT---CATGTCT-C-GA-A---G-GA-CT---C---GG-T--T- 5816
DRL.x.x.FAO ..........................................................T-CA----GG--C---T-C--CGCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA-----G------G--ACGT---AATGTC-GC-G--CC---A--A--ACCGCCA-CGTGGTT 5867
MON.CM.99.L1 CAGACT--CCCAAAGAAC-A--C--CCC-GCAACC--ACGC--AC-----...ACT...--C----T-----G-GTT-----------C--T--GA----C---C-C-------G-C-C--G--T--A...TATG-C-G---A----AGAGA---A--GCGA-GTC--CT 5928
GSN.CM.99.CN166 GTCTCT-GCCCAA----C----G------GCGGC---CGCC--CC-G--C......T-TGC------C--C--G------GC-C----C--T--GT-G--C--TC---GG--G-GAC----TC-T---CTCCATG-C-GATCA--C-AGAG-AA----CC-AAAGC-ACA 5916
GSN.CM.99.CN71 GTCTTT-GCCTAAG---C-A--G------GCCGC---A--C--CC-G--C......T-TGC---------C----G----GCT--------T--GT-G-----TC---GG--G-GAC----TC-T---CT-CATG-C-GATCC--C-A--G-AAGA--TC--AAGC-TCA 5904
TAL.CM.00.266 .............................................................A--------C--G--A-----T-AC--C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TATGTCCCTG-CA----GTTC--GAAG--GAGAAGATCC 5971
TAL.CM.01.8023 .............................................................G--T--C--C-----A-----T-A---C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TATGTCCCTG-CA-----ATC--GAA---GAGAAGATCC 5466
MUS-1.CM.01.1085 AGGAGT-GCCAAAGGAAC-A-GA--G--TGCCGCA--GGCC--GC-----......--ATC-----TC------------GCT---------GT-C-C-----TCA--AG-----A-----T--T------------CGTTTCA-A-A--GATCGA--GCT-A-TCGAGC 5879
MUS-1.CM.01.CM1239 AAAAC--TCCC--GGAAC---GC--C--CGCAGC---G-CC--GC----C......-G-TCC------------CG----GCT---------ATGT-G--C---CA--AG-----T-----T---------------CGCTTCA-A-A--GT-C-A--TCT-A---GA-C 5869
MUS-2.CM.01.CM1246 AAGGC--GCCT--GGACC---G---C---GCGGCA--CCCC--AC----C......-----C--T--C--C---TGT--CGCG-----C--TAT-T-G--C---CAG-A------A-----T-----A---------CGC-TCA---A--GA-C-A---CT-A-TCG-TT 5986
MUS-2.CM.01.CM2500 AGAATT-GCCC--T---C--AGA---TCCTCAGCT--A-C---CC-A--C......---CC------C------GCT---GC--A------TATGCAG------C-T-----G--A-----G--T--T-----------C-G-AA------T---A---CTC--G-AGGC 5939
SYK.KE.x.KE51 ............AAG-A-CATT--TCTC--A-GG----C-G---C-----......-G--GA--------C-------------A------TT-TAGA--C--TC-TCA-----G------G--AA-A----T-C--G---GAAA----AGA-ACGC----A-AAC-GCT 5858
SYK.KE.x.SYK173 ............AAG-A-CATTC-T--AG-AAGGA--ACC---AC-A---......-AT--A----T---C-----C-------A---------GC--------C-TCA---G-GA--G--A---A-T----C---ACCA-G-AA-C--GCAGCT--C--TAT-...... 6188
GRV.ET.x.GRI_677 ..................................---ATT-CAAC-A---...ACT-AT--A--------C-----A--C--T-A---C--TG-GC----C---C-GCAG--G-G------AG-GCGT---CATGTCTCT-G-AAA---AGAAA-AC---CA----A... 6169
SAB.SN.x.SAB1C .......................................................T-AT-C-----TC--C---GTT--C-----------TATTC-C--C---CAT-A---G---C-------TCG----TATGTCCCT-G--CA---AGAGCTTCT-AGAAG...... 6442
TAN.UG.x.TAN1 ..................................----TT---AC-A---...ACT-A---A----T---C----GA--C----A---C--T--------C--TC-GCAG--G-G----------A-----CATGTCTCT-G-ATC---AGA-CTAAG-AGAA----... 6231
VER.DE.x.AGM3 ......................A-A-CTC-AAGCA--CCTG-AGCGG---...ACA-A---G------------TGT--C--T-A---C--T--GC----C--TT--CA---G-GA-----TG-TA-----CATGCCCCT-G-ATC---AGAAAGAAG-TT----CG... 5745
VER.KE.x.9063 ......................A-A-TAT-AGA----GCT---AA-----...AGA-AT--G----T---C-------------A---C--T--GC-------TC-GCA-----G-C----TG-TA-----CATGCCCCT-G-ACC---AGAAAGAA---T-T---G... 6247
VER.KE.x.AGM155 ......................A-A-TAC--GA-A--CCTTGAGA-A---...ACA-AT--A----T---C-----A--C--T-A----------T-C--C---T--CGG----GAC----T--TA-----CATGCCTTT-G-ACC---AGAAAGAAG-TT---TCG... 6242
VER.KE.x.TYO1_patent ......................AGACTATCAGA-----CTGCAGA-----...AAA-AT--A--T-T---C-----A-----T-AC--C--T--GC----C--TC-GCA-----G-C----TG-TA-----CATGCCCCT-G-ACC---AGAAAGAAG-TT---TCG... 6247
COL.CM.x.CGU1 ..........................................AG--G---...AATGA---A----GG-----GGCC-----------C--T--GC-A--C--TC-TT------GGC-G--A---CG----AAG-A---T---A-TGCTACA-A-............... 5626
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Tat Rev exon 1 end intron start
H1B.FR.83.HXB2 AAC...............AGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAGCA...GTAA........................................................................GTA.....................GTACATGTA........ 6061
Tat exon 1 _N__.__.__.__.__.__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__Q
Rev exon 1 __T__.__.__.__.__.__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
H1A1.UG.85.U455 ...............GGC---A--GA-------A--CT-A--C-------...----........................................................................---A.................TTA-CTT-----........ 5510
H1C.ET.86.ETH2220 ...............AGC---A--GA-------AA-CT-A----------...----........................................................................---CCAAATAATAG..............-----...ATGGT 5463
H1D.CD.84.84ZR085 ...............AGC----------------A-C--A--C-------...----........................................................................---.....................---------........ 5582
H1F1.BE.93.VI850 ...............AGC-----AGTG------AA-------C-------...----........................................................................---GTGTTA...........AATA---T-----........ 5410
H1G.SE.93.SE6165 ...............AGC---A-AGGC-------A-C--G--C-------...--G-........................................................................---GAAAAA...........ATTA---T-----........ 5467
H1H.CF.90.056 ...............AGTTTG--AGA-------AA----A----------...----........................................................................---.....................T--TCATA-........ 5407
H1J.SE.93.SE7887 ...............GGC---A------------A-CT-A--C-------...----........................................................................---AATCAA............GTA-C-T-----........ 5383
H1K.CM.96.MP535 ...............AAC---G---AC-------A-C-----CG------...--G-........................................................................---GTGCTA...........AGTA---------........ 5266
O.BE.1987.ANT70 ...............AGCCA--CAGA----A---A-C--G--C-------G...---........................................................................---ACGCTA................................ 6109
O.CM.-.BCF06 ...............AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G----G...---........................................................................---ACGCTG................................ 6119
O.CM.1991.MVP5180 ...............AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G----G...---........................................................................---ACGCTG................................ 6095
O.CM.1996.96CMA102 ...............GGCCA-TC-GA-A--A---A-CT-G--C--G----G...---........................................................................---ACGCTA................................ 5553
O.CM.1998.98CMABB141 ...............AGCC---C-GA-A--A---A-CT-G--C-------G...---........................................................................---ACGCCA................................ 5554
O.CM.1998.98CMABB197 ...............AGC-A--CAGA----A---A-C--G--C-------G...---........................................................................---ACGCTR................................ 5500
O.CM.1998.98CMU2901 ...............CGCCA---AGA-A--A---A-CT-G--C--G----G...---........................................................................---ACGCTA................................ 5559
O.CM.1998.98CMU5337 ...............CGTCA--M-GA----A--CA-CT-G--C-------G...---........................................................................---ACGCTA................................ 5550
O.CM.1999.99CMU4122 ...............CACCA--C-GA-A--A---A-CT-G--C--G----G...---........................................................................---ACGCTA................................ 5548
O.FR.1992.VAU ...............AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G----G...---........................................................................---ACGCTG................................ 5632
O.US.1999.99USTWLA ...............CGCCA-ACAGA-A--A---A-C--G--C--G----G...---........................................................................---TCGCCA................................ 5549
O.US.-.I-2478B ...............AGCC---C-GA-A--A---A-CT-G--C--G----G...---........................................................................---GCGCTA................................ 6122
N.CM.1997.YBF106 ...............AGC---A-AGA--------A-C--A--C--G----...----........................................................................---AAACT.GTATAT.......................... 5651
N.CM.2006.06CM-U14842 ...............AGC---A---A------G-A-C--A--C--G----...----........................................................................---AAGGCTGTATAT.......................... 5567
N.CM.2002.DJO0131 ...............AGC---A---A--------A-C--A--C--G----...----........................................................................---AAAGCTGTATAT.......................... 5566
N.CM.2002.02CM-SJGddd ...............AGC---A---A------G-A-CT-A--C--G----...----........................................................................---AAAGCTGTATAT.......................... 5550
N.CM.2004.04CM-1015-04 ...............AGC---A--GA-T------A-C--A--C--G----...----........................................................................---AAAACTGTATAT.......................... 5565
N.CM.2004.04CM-1131-03 ...............AGC---A---A-T------A-C--A--C--G----...----........................................................................---AAAACTGTATAT.......................... 5564
N.CM.2006.06CM-U14296 ...............AGC---A---GC-------A-CT-A--C--G----...----........................................................................---AAAGCTGTATAT.......................... 5563
H1N.CM.95.YBF30 ...............AGC---A---G--------A-CT-A--C--G----...----........................................................................---AAACCTGTATAT.......................... 5654
H1P.FR.06.RBF168 ...............AAC-A-----A--------A-C--G--------T-G...---........................................................................---GAAATA...........ATAA--TGCAT--........ 5537
H1P.CM.06.U14788 ...............AAC-A-----A--------A-C--G--------T-G...---........................................................................---GAAATA.........ATAAGYTGTGT-A.......... 5547
CPZ.CD.90.ANT GCTGAA.........AGC---G-A-A-A------A-C--G--------T-...----........................................................................---CTCTTA................................ 5496
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -G-...............---A-A-A-A------A-C--G--CG------G...---........................................................................---TATTATCTGACCCT........................ 5648
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -G-...............-------A--------A-C--G--C-------G...-G-........................................................................---ATTCATGCAGATATATGCTTA-GCTT-A.......... 5631
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T...............CAGG-T...A--A-G-A-C-----CG------G...---........................................................................---AAAGGCTCAC............................ 5600
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -G-...............-A-A---G--------A-C-----C-------G...--C........................................................................---AAGCTATATAT........................... 5631
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -G-...............----C-CA-T------A-C--A----------G...---........................................................................---CTCCTATAAGTTGTAGTCAATA-............... 5629
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -GT...............-AGG-T...-------A-A--A--C-------G...---........................................................................---ATAAGTGTAATATAATAT.................... 5632
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -CA............AGT---AC-CA-A------A-C--T--CG-C----G...---........................................................................---CTTTAC................................ 5643
CPZ.CM.98.CAM5 TCA............AGC---AC-CA-A------A----A--CG-C----...----........................................................................---ATTTTGCATGCT.......................... 5765
CPZ.GA.88.GAB1 GCAGGC............---A-A-A-A------A----A--C-------...----........................................................................---T..................................... 6119
CPZ.GA.88.GAB2 GG-...............---A-A-GCA------A-C-----CG-C----...--G-........................................................................---TCCCCTCTTT............................ 5457
CPZ.US.85.CPZUS --GAGC............---GC-GA-A------A-C-----CGC-----...----........................................................................--GCCCTTTTGTGCT.......................... 6138
CPZ.TZ.2001.TAN2 --G.....................-A-A------A-C--G--CG-C----G...---........................................................................---CTC................................... 5692
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --G.....................-A-A------A-C--G--CG-C----G...---........................................................................---CTC................................... 5692
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --A...............GA-----A-A----G---C--G----------...----........................................................................---GAAGCTTTTACTGTAA...................... 5610
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --A...............GA-----A-A----G---C--G----------...----........................................................................---GAAGCTTTTACTGTAA...................... 5609
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --A...............GA----GA-A----G-A-C--G----------...----........................................................................---GAAGCTTTTACTGTAA...................... 5529
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 C-G........................GT-G-TCAACT---TG-T-CAG-GCA----........................................................................--....................................... 5620
RCM.CM.SIVagi-00CM312 GCT.....................-AGAT-G-TA-ACT-GCTA--CCTG-CAA--G-........................................................................--....................................... 5605
RCM.GA.x.GAB1 --G.....................G--G--A--TT-C--G--C-T--T--...----........................................................................--....................................... 5799
RCM.NG.x.NG411 --G............AAG-A-----T-A---C-TT-GA-AC---TG----...----........................................................................--....................................... 5843
H2A.DE.x.BEN ..................-C-A------C-TCGC-----GC-C--G-CA-...--G-........................................................................--....................................... 6703
H2B.CI.x.EHO ........................---AC-AC-T-----GC-C----CG-...--G-........................................................................--....................................... 6668
H2G.CI.92.ABT96 ........................G--A--TC-TT----GC------CG-...----........................................................................--....................................... 6016
H2U.FR.96.12034 ........................G--T--TC-T--G---C------CA-...----........................................................................--....................................... 6157
SMM.SL.92.SL92B ........................G--A---C-TT-GA-AC------C--...----........................................................................--....................................... 6030

Tat Rev exon 1 end Tat Rev intron start
MAC.US.x.239 ..................GC-A--G--A--AC-T-----GC------CA-...----........................................................................--....................................... 6603
Tat exon 1 _.__.__.__.__.__.__A__K__A__N__T__S__S__A__S__N__K
Rev exon 1 __.__.__.__.__.__.__L__R__L__I__H__L__L__H__Q__T__
STM.US.x.STM ........................---T---C-AT----GC------CA-...----........................................................................--....................................... 6245
MNE.US.x.MNE027 ..................GT-A--G--A--AC-T-----GC------CA-...----........................................................................--....................................... 6071
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ......ACGAGCGATAGC--CA-TCAAG--ATT-TA--AAAGCA.........--G-........................................................................---CAT.TGGTTGTAAAT....................... 6109
DEB.CM.99.CM5 GCT.........GCGAATGA-A--GA--------AG-T-A--C--G----...----........................................................................---AAGCTGCATATGTATATAGTATC---............ 5927
DEN.CD.x.CD1 ............CAAAGCG--AC-C--G------AAG--G----------...----.GTTTGATGGATCTCCTCTCATCACTGATTTTAAGCTTTTCAATAATCATTATTTGCTTAGTTTGTTATATT--TATTATTACAGTGATAGTTCTT-AC-CATAGG....... 6091
LST.CD.88.447 ........................GAAG--A-GCAAGA--CTGTGG-CGG...----........................................................................-A....................................... 5287
LST.CD.88.485 ........................GAAG--A-GCAAGA--CTGTGG-CGG...----........................................................................-G....................................... 5287
LST.CD.88.524 ........................GAAAC-G-GCAGGA--CTGTGG-CAG...----........................................................................AA....................................... 5284
LST.KE.x.lho7 ........................GAGAC---GCAGGA--CTGTGG-CAG...----........................................................................-G....................................... 6368
SUN.GA.98.L14 ........................-AGG--A-GCAAGAGGCTGT-CGAAG...----................................................................................................................. 6416
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..................-TA-CTGG-AG-GGT-AAGAAGCTAT-CGAAG...----........................................................................--....................................... 5736
OLC.CI.97.97CI12 ........................T-G------CAAGA-TCTAGGG-CAC...----........................................................................--....................................... 5791
WRC.CI.97.97CI14 .......................................GCTG-TTCAAG...----........................................................................--....................................... 6289
WRC.CI.98.98CI04 .......................................GCTA---CAAG...----........................................................................-A....................................... 6304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................GCT----CAAG...----........................................................................-C....................................... 5224
MND-2.CM.98.CM16 ............GAAAAA-TATCAGAAG--AGT--AG-G-CTGTGGGAAG...----................................................................................................................. 6293
MND-2.GA.x.M14 ............GGAAAA-TATCACAGG--AGT-AAG-AGCTGTGGGAAG...----................................................................................................................. 6220
MND-2.x.x.5440 ............GAGAAAGTA-CA-GCA--AGTCAAG-AGCT-TGGGAAG...----................................................................................................................. 5858
DRL.x.x.FAO ............TCAAGAGTATCTGAGAC-GGT-ACA-G-CTGTGGCAAG...----........................................................................--GAAAAAG................................ 5918
MON.CM.99.L1 GT-CCT.........GGCCT-AGC-GCAG-A-GAA-C--GC-AG------...--G-........................................................................---...................................... 5976
GSN.CM.99.CN166 G-ACCT...GATCCTAGCGTGTC-T--A------AC---GC--AGGTC--...----........................................................................---AGGC.................................. 5974
GSN.CM.99.CN71 G-ACCT...GCTCCTAGCGTG-C----A------ACC--A--CA--TC--...----........................................................................---AGGC.................................. 5962
TAL.CM.00.266 -CTCCT......AGCAGC-A----GAGG--A-G-A-C--G----------...----................................................................................................................. 6019
TAL.CM.01.8023 -CTTCT......AGCAGC-A-----AGG--A-G-A-C--G----------...----................................................................................................................. 5514
MUS-1.CM.01.1085 ..................CTG-C--GC---TC--A-C--G--CA--TCA-...----........................................................................---GC.................................... 5920
MUS-1.CM.01.CM1239 ..................GTG----A-----CGAA-C--G--C---TCA-...----........................................................................--GAT.................................... 5910
MUS-2.CM.01.CM1246 ..................CTG-C-T-AG----GAA-C--G--CG-TTC--...----........................................................................---AT.................................... 6027
MUS-2.CM.01.CM2500 ..................CTG-CA-ACA------A-C--A--CA-CTCA-...----........................................................................--GAT.................................... 5980
SYK.KE.x.KE51 ..................GAGG-CTT-GC-GCGCA-AGCTC-A---CT-G...----................................................................................................................. 5894
SYK.KE.x.SYK173 ........................T--G-GG-T-A-AGCGC-C-T-CAGG...----................................................................................................................. 6218
GRV.ET.x.GRI_677 ........................GA-A------ACC--A--CGGC----...----........................................................................--....................................... 6201
SAB.SN.x.SAB1C .....................ATTT-G---A-TCAAGT-TCTCT-C-CA-...C--G........................................................................TA....................................... 6477
TAN.UG.x.TAN1 .....................TCA-A------GAA-CT-G-----C----...----........................................................................--....................................... 6266
VER.DE.x.AGM3 ........................CT-G---GCTT-C--GA-CA---A--...--G-........................................................................--....................................... 5777
VER.KE.x.9063 ........................C--A---GCCTA----A-CAGG-C--...----........................................................................--....................................... 6279
VER.KE.x.AGM155 ........................G--G---GCAT-C--G--C-GC----...----........................................................................--....................................... 6274
VER.KE.x.TYO1_patent ........................CT-G--TTG---C--T--CAGC-C--...----................................................................................................................. 6277
COL.CM.x.CGU1 .............................................-CA--...----........................................................................--....................................... 5637

274
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2011



A
lignm

ents
PLV

C
om

plete
G

enom
es

PLV Complete
Genomes

Vpu start (ACG in HXB2)
H1B.FR.83.HXB2 .ACGCAACCT.........ATACCAATAGTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATAT..............................AGGAAAATATTAAGACAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTG 6191
Vpu _T__Q__P__.__.__.__I__P__I__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__K__I__L__R__Q__R__K__I__D__R__L__I__
H1A1.UG.85.U455 .-T-AC----.........T-GGA---CTGG------AC--GGC-GA--------C----CT----------A------A-T------GGT--------AAA............................-AA---T-GC---AG----A----------------T-AA 5642
H1C.ET.86.ETH2220 TGATTT--TAGCAAAAGTAGATTAT-G-A---T------------CA--------C----C------------------A------C-TAT---------..............................------T-G-------------G------T---------A 5603
H1D.CD.84.84ZR085 .-T----T--.........T---A----T--------------------T----GC-----------------------A--------T-----------..............................C-T-G----AA---G---------------T--------- 5712
H1F1.BE.93.VI850 .-T-TC-TA-.........T-GTT-GC-A---GG----C-------A--------C----------C------------A-T------TAT---------..............................-A----C-GG----G------------A-T-AA---TA-A 5540
H1G.SE.93.SE6165 .-T---GT-A.........T--GT----T------------G----A--------T-C---GC---C------------A--------T-T---------..............................---G-----AG--A---G-A--G-----GA-A----C--- 5597
H1H.CF.90.056 .-T-T-TATA.........T--GG-T---G-AT-GG--CGCT-G-----AC-TTT--C---GCC...G--A--------A--------TAT---------..............................-AA---T-GG----G----AG------------C------ 5534
H1J.SE.93.SE7887 .-T-AT----.........T-G-A-----C---------------TA----------TT-CC-T-------G-A-----A-T-----GTAT---------..............................-A----C-G-----------G--------T-A-------- 5513
H1K.CM.96.MP535 .-T-GTGT-C.........T--G----TTC-AT-G---C-TT-G------C-CT----T--GC-...---A----A---A--------TAT---------..............................------T-GG---A-----A--G----A--T-------A- 5393
O.BE.1987.ANT70 .-T---T-A-AGGGACCTGC--G-----A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGT-T----AT-T---TT-ATG-G---TT--TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC---AGGA-CA-G-C---............AAGGAGA 6230
O.CM.-.BCF06 .-T---T-AAAGGGACCTGC--G-T---A----TT--...AGTGCTT-G...TGTC-T----GTAT---T--ATG-ATAAT--ACC-T-GA-ATT-T-TA..............................GA-C---G-AA-CA-..................GAT-GAA 6234
O.CM.1991.MVP5180 .-T---T-AAGAGAACCTGC--G-CT--A----TT--...AGTGCTT-G...TGTC-T----AT-T-C-TA-ATG--T--TT-ACC-T-GA--TT-T-TA..............................GT-C---G-AA-CA-..................GAT-GAA 6210
O.CM.1996.96CMA102 .-T---TTA-AGGGACTTATC-A--T--A--ATTG-T...AGTGCTT-G...CTTC-T----AT-T---KT-ATG-AT--TT--TC-T-GAMA-T-T-TG..............................GAAC-T-AGAG-CA-..................GA--GAA 5668
O.CM.1998.98CMABB141 .-T--TT-A-AGGGATCTGC--TT-C--A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGC-T-C--ATAT---TC-ATG-AT--TTG-TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAA-T--AGAA-CA-..................GA--GAA 5669
O.CM.1998.98CMABB197 .-T---T-A-AGGGACCTGC--A-CT--A----TG-T...AGTGCTT-G...CTGT-T----ATAT---CT-ATG-ATA-ATG-TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC---GGAA-CA-G-C---............AGGGAAA 5621
O.CM.1998.98CMU2901 .-T---G-A-AGGGACCTGC--AT---T......--T...AGTGCTT-G...CT---T----AT-T---TC-ATG-AT--ATG-TC-T-GACA-TGC-TA..............................GAAC-C-AGAA-CA-GCT---............AGGGAAA 5674
O.CM.1998.98CMU5337 .-T---T-A-AGGGACCTGC--R-TT-RA--ATT--T...AGTGCTT-G...CTG-YT----AT-T---TC-ATG-AT--TT--TC-T-GACA-T-Y-TR..............................-AAR-T-RGAA-CA-G-C---............AGGGAAA 5671
O.CM.1999.99CMU4122 .-T-----A-AAGGATCTGC--AT-T--A--ATT-CT...AGTGCTT-G...CTGC-T----AT-T---TC-ATG-CT--TTG-TC-T-AGCA-TGT-TA..............................GAAC---AGAA-CA-..................ACT-AAA 5663
O.FR.1992.VAU .-T---T-A-CAGGGCCTGC--GT-T--A---TC--T...ATTGCTT-G...CTTC-T----AT-T-C-TC-ATG-AT--TT-ATC-T-GAGC-T-T-TA..............................GAAC---AGAA-CA-G-T---............AC-GCAA 5753
O.US.1999.99USTWLA .-T---GTACAAGGACTTGC--TTCT--C----TTAT...AGTGCTT-G...TTTC-T-C--CC--GC-TA-ATG-AT--TTG-GC-T-AAC-TTGC-TA..............................GAAC---AGAG-CA-..................GG--AAA 5664
O.US.-.I-2478B .-T---T-A-AGGGACCTGC--TT-T--A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGC-T----ATAT---TC-ATG-AT--TT--TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC---AGAG-CA-G-C..................-GAA 6237
N.CM.1997.YBF106 .-T-...-TG...............TGGT-G-G-T-CA----G----G---G-----T---------GC-A-AA-C---GTAT-GC--TAT-A-------..............................-A-------AA-TTG--GGA---------ACAAA---GAC 5772
N.CM.2006.06CM-U14842 .-T-...-TA...............T-TT-G-G-T-CA----GC---GG--------T---------G----GA-C---GTAT--C--TAT-A-------..............................-A-------AA-TTG--GGA-G-----A-ACAA----GAC 5688
N.CM.2002.DJO0131 .-T-...-TG...............GAGTGG-G-T-C-C---G--G-G---G-----T---------G--A-AA-C---GTTT--C--TAT-A-------..............................-A----C--AA-TTG--GGA---------ACAAA---GAC 5687
N.CM.2002.02CM-SJGddd .-T-...-TG...............T-TT-G-G-T-CT---------GGT-----C-T--C------G--A-AA-T---GTAT--C--TAT-G-------..............................-A-G-----AA-TTG---GA--G----A-ACACA---GAC 5671
N.CM.2004.04CM-1015-04 .-T-...-TG...............TC-T-G-G-T-CTC---GC-C-GG--G-----T---------G-CA-AA-C---GTAT--C--TAT-A-------..............................-A-G-----AA-CTG--GGA---------ACAAA---AAC 5686
N.CM.2004.04CM-1131-03 .-T-...-T-...............GA-T-G-G-T-CA----G--T-GG--G-----T---------G--A-AA-C---GTGT--C--TAT-A-------..............................-A-G-----AA-CTG---GA---------A-A-A---GAC 5685
N.CM.2006.06CM-U14296 .-T--TG-AG...............TC-T-G-G-T-CA---------G-T-G-----T---------G----AA-C---GTAT--A-CTAT-G-------..............................-A-------AA-TTG--GG-G-G----A-A-CAA--.... 5683
H1N.CM.95.YBF30 .-T--TG..................TC-T-G-G-T-CA----G----G--C----G-T-GC------G--A-A--C---G-AT--C--TAT-G-------..............................-A-------AA-TTG--GGA-------A-ACACA---GAC 5775
H1P.FR.06.RBF168 .-T---T---AGAGATGAGGC-GT-T--A--AT-GCT...-GGG--T--...CT---TTGC--TAT-G-----TG-G--AAGG-CC-GC-AT-T-TGCTA........................AAAGAA--AG---GGGAT-AGTTTGT-C---GGCTAGTAAGGTGGA 5676
H1P.CM.06.U14788 .-T---T---AGGGATGAGGC-GT-T--A--AT-GCT...-GGG-GT--...TT-C-TTGCTGTAT-G---Y-TG-G--AAGG-CC-YC-AT---TGCTA........................AAAGAA--AG---GRGAT-AGTTTGTRC---GGCTAGCAAGGTGGA 5686
CPZ.CD.90.ANT .-T-ACTAA-ATATTTGAGTATG-TT-TC-T--CT-TAGTAT-G--C--TGGATT--CTGT---C-T......A-ACTC-AT-AGC-T......T-TA-AATATAT.........AAGCAGCAGCAAATAGAT--T-AGAG--AT-------TC-----AGT-----G-A 5644
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .-T-AT-TTA...............----CTTT-GGTTGCTT-GCCA-T-CCTT---TT--C-TAAC--TT--A-A---AGG-ATT--......TGG............AGATTATGTAAA............C---ATAAGCTTG--GT-G----T--G-ACC-TGC-T 5772
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .-T-G-TATA......GTGCAG-A-G---GCTT-T------TTC--A-TA---A-T--G-T----TC-----AA-A---GTA-A---T......T-T............AAACTCTGTAAA............G-GGATAGG--G----AG--------T--A------- 5764
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .-T---G-TA............GA---T--GCT----A--TT---CA---CTTT---GC-TG----T---T---CT---ATAGC--CT......T-T........................AAAGAGTAT-AA--GT--CA-CA-GT---GCG------A--AC-TCAG- 5727
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .-T-TTGTTG.........C-TAT--AGT---G-T-CA---G-----C-A---AG-CTC------T------A--T---G-A------......T-TAGAATATAC............AGA............G--G--AA-GT-G--GA-------TCTCA-C---GAC 5761
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .-T-G-C-TA............AT-GA-T---G-T--A---GC-----TA---A-C----C----T------A--A----TA-A--C-......T-TC-GCTTTAT........................-AAG-G-ACA---------AGGC----A-T-AA------- 5756
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .-T-G--ATATTCATA...--CTT-GG-C--AT-GG-A---TTA---A-T---T----GC-----T-G--TGGT-AAAAG-TTAT-A-TGT...T-T........................AAGGCACTT-AA-G-......CA-G----G-G-...--TCAA--G---- 5762
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 .-T--.-ATGCTAACT...TGGGA-CA-A---GCT-GA-T--T----G-A---A-GGC--T--T--T-CT--A--C---GGG----CTT-T---ACG-GG..................AGAAGAAGAAAA-TAG--GA-GAC---GC-CA------CATTGAT---C-A- 5790
CPZ.CM.98.CAM5 .-T--T-AT-......TGG...GAGCA-A---GTT--A----T----G-A---A-C-T--T--T-TT--T--A--T---GGA----CT......T-TA-AAAGTGG............AGAGAAATAAAAGAAG---GGAAC---ACCCA--G---TT---AT---GCA- 5907
CPZ.GA.88.GAB1 .-T-ACT-TG........TTAGT-.GGCT---TTC-CA--TT-G---GCT--...--TGC-TGGAAC--TTG-A-A---GGATACA-T......ATTA-ATGGGGATAT......AGAAGGTATAAAAGACAT-GGC-TGAG-C-G--......--T--G--AC-T-ACC 6258
CPZ.GA.88.GAB2 .-T--TTT-C......ATGTGGGT-GCTA---G-C--A-T-G-A---GTACTCTTT--G-T---AAT-----G------GGT--T---......-G-ATCTCTGTCTAT......AAAAGGTGGAAAAGACAC---GA-GAGCA-AG--TC...--T--TTT-A-T...A 5602
CPZ.US.85.CPZUS .-T--TTAA-......TGGT-TGA-----GTTT-----C-TT-GG-A--...-A-GGT--TT---T-G-GA-AA-C---GGAC----T......-CTAGATTGTGG............AGACAAATAAAA-TA---GA-AAT-CT---CA-G-G--TC-A-ATC-TT-A- 6280
CPZ.TZ.2001.TAN2 .-T-GT-AAACTAGTA...G-GGG--GT--GCTT-CTAAT-TTA---GTA-CTTTTGT---T--TT---TC-AA-AG-AGGAGGCC-GC-A---ATTACAATTATAAAAAGAGAGATAGAAAGAGAAAGACAAC-TCA-AG--T--T-GA--G-C--ATA--AAG-T-AA 5858
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 .-T-GT-AAAATAGTA...G-GGG--GT--GCTT-C-AAT-TCA---GT-CCTTTTGT---T--TT---TC-AA-AG-AGGAGGCT-GC-A---ATTGCATTTGTAAGAAGAGAGTTAGAGAGAGAAAGACAAC-TCA-AG-GTGAT-GA--G-C---TA--AAG-T-AA 5858
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 .-T---T--A.........-G-GAT...A--AT-G-TA--ATTA---G-A--A--T-GC--GCT-T--CT--GA-AATT-GGC--AA----T-T-C--TATACTTAAGAGATAGAAGGGAGAGACGCTTTTTTG-TCGC---GA-AGGCT-CT--GCA-T-AAGA-GA-- 5767
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con .-T---T--A.........-G-GAT...A--AT-G-TA--ATTA---G-A--A--T-GC--GCT----CT--AA-AGTT-GGC--AA-GC-C-T-C--TATACTTAAGAGATAGAAGGGAGAGACGCTTTTTT--TCGC---GAGAGGCT-CT--GCACT-AAGA-GA-- 5766
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .-T---T--A.........-G-GAT...A--CT-G-TA--ATCA---G-A--AT-T-GC--GCT-T--CT--GA-AA-T-GGC--AA-GC-C-T-C--TATACTTAAGAGATAGAAGGGAGAGACGCTTTTTTG-TCGC---GA-AG-CT--T--GCA-T-AAGA-GA-- 5686
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ......................................AT-G-C-G...CCCTGG-CTG-TCCT--TT-TAGAAGT-T-G-AGGTAA-............GTTATAATAGAT..................-TAGTT-GGAGTGTCTTTT-CTGTGGCA-GCTA-AGG-AA 5719
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ......................................AT-G-A-G...TCCTGGTCTTC-G-T--TTATAGACGC-T-ATATGTAAG............GTAATAATAGAT..................-TATTT-G-GA--TTTTGT-TTGC-A-A-AGATA---GAA 5704
RCM.GA.x.GAB1 ......................................AT-G-G-G...CCCTGG-CT-GT-CT--TT-TAGA-CC-CAG-T-A-AAG............GTTTTTATAGAT..................CTTTT-G-TAC--T-ATT-A-GG--A-T-G-ATAAG--AA 5898
RCM.NG.x.NG411 ......................................AT-G-A-G...TCCTGGTCTG--CCT--TT-TAGATGC-TAG-TTATAAG............GTGATAGGAGATATAATTAGAGAAGTTTTT-TTTGT-G-G-TTATAG--A-T-G-AG-TA-ATC-TTAGA 5960
H2A.DE.x.BEN .......................................................................................................................................................................... 6703
H2B.CI.x.EHO .......................................................................................................................................................................... 6668
H2G.CI.92.ABT96 .......................................................................................................................................................................... 6016
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 6157
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 6030
MAC.US.x.239 .......................................................................................................................................................................... 6603
STM.US.x.STM .......................................................................................................................................................................... 6245
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 6071
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 6109
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 5927
DEN.CD.x.CD1 .-T--TTAAG.....................ATC-AGT---G-CC-A---A-TACG-TTGCT-G-T-T-T-CA--TGTTATT-CCTGG--AGC--CCATAGGT............GTAGGGTATCTTGCTTAT-G-GCC-AT-A-AGTTAT-G-GA---GCTTAGGTA-A 6227
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 5287
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 5287
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 5284
LST.KE.x.lho7 .......................................................................................................................................................................... 6368
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 6416
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 5736
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 5791
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 6289
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 6304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 5224
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 6293
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 6220
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 5858
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 5918
MON.CM.99.L1 .-T-A-TTA-...TGGTGGTC--TGG---C-AT--CTTACAGCC-GA-CC-CAT-GCCC-CCCC-T-GC--C-TG-GCT-GG...TGG.....................CGATATTATAAAATCACTAAG---TTT-A-AG--T-G-CCA-G-----C-G---C-G---C 6118
GSN.CM.99.CN166 .-T---T---............G--GC---TTGGTGGTGG-GTGCT-CTA-TAT--CCT-C---TATC-TTG-...GTAG-GC-TC-T......-CTCTCTAC.....................TTAGCTT--G-T-AG-GGGT-A--G-----CC-A-ACCAAC-CAA- 6101
GSN.CM.99.CN71 .-T-AGTG--............G--GCTC-CTGGTGGTGG-GGGCT-CT---AT--CCT-T---TATT-CTGC...-TAG-A--CT-T......-CTCTCTAC.....................TTGGCGT--G-C-AG-GG-T-A-GG----GCC-A-G...A--CCA- 6086
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 6019
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 5514
MUS-1.CM.01.1085 .-T-A-CTA-...TGGTATT--G--GCT--CATTG--AC--GCA-CTACT-T-TG--TGCT---TTTGCCT------TAG-TTACCA-.....................AGGTGGTGTAAGCCCAAGAAG.....................GT-GAG-T---TG-C--CC 6044
MUS-1.CM.01.CM1239 .-T-A-TTA-...TGGTATC--G--GC--CTTT-G--AC--GCA-CTACT-TCTG---GCCT--TTTGC-T-C---CTAG-ATATCAG.....................AGGTGGTGCAGACCAAAG........................GT-GA--TG--CG-C--CA 6031
MUS-2.CM.01.CM1246 .-T---TTAC...TGGTATC--GG-GCT-CCAT-G--AC---TA-TTATC-T-TT--TGCTT---T-GCCT--A-CCTAG--TATCA-.....................AGGTGGTGTCAACCTAAG..................-C-CC--T-GA--TG-ACG-CC-CC 6154
MUS-2.CM.01.CM2500 .-T-A-TTGG...TGGTGGT-TG--GC--C--T-G--ACT--CA--TATT-T-TG---GCTT---TTGC-T-----CTTG-ATATCAG.....................CGCTGGTGCCAGCCTCAG...............-A-GGGCAGGT-GAG-T--ACG-T--CC 6110
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 5894
SYK.KE.x.SYK173 .......................................................................................................................................................................... 6218
GRV.ET.x.GRI_677 .......................................................................................................................................................................... 6201
SAB.SN.x.SAB1C .......................................................................................................................................................................... 6477
TAN.UG.x.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 6266
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 5777
VER.KE.x.9063 .......................................................................................................................................................................... 6279
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................................... 6274
VER.KE.x.TYO1_patent .......................................................................................................................................................................... 6277
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 5637
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H1B.FR.83.HXB2 ATAGACTAATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA......................................ATGAGAGTGAAG.........GAGAAATATCAGCACTTGTGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGG...ATGTTGATGATCTGTAGT 6311
Vpu D__R__L__I__E__R__A__E__D__S__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__##N__E__S__E__.__.__.__G__E__I__S__A__L__V__E__M__G__V__E__M__G__H__H__A__P__W__.__D__V__D__D__L__*_
Env _M__R__V__K__.__.__.__E__K__Y__Q__H__L__W__R__W__G__W__R__W__G__T__M__L__L__G__.__M__L__M__I__C__S_
H1A1.UG.85.U455 -C---A---G-----------------------......................................----------T-............GGGATA---AGGAAT-ATCCT--CTT------------A--T---A--T-G---...T--A-A--A--T---... 5756
H1C.ET.86.ETH2220 -A---ACT-GG----------------------......................................----A-----T-............GGGATA---AGGAAT--TCA-CAAT------T------A-T-T-AGG-T--T--...-----A-----T----A- 5720
H1D.CD.84.84ZR085 -----A---G--------A--------------......................................------------............GGGATAA--AGGAAC-ATCA-CCCTT-----A--------T-------------ATGT--A------C--A---- 5832
H1F1.BE.93.VI850 -A---A---G-----------------------......................................----------G-............GGGATG---AGGAAT---CAGCACTT-G---A-------CTTT-AT----G---...--A--A--A-------A- 5657
H1G.SE.93.SE6165 -----A---G---------------------A-......................................----------C-............GGGATA---AGGAAT---TA-CACTT-----A------G--TT--A--------...T--G----A--T------ 5714
H1H.CF.90.056 -A---A--GG-----------------------ACGAGAGTG.............................---GAG...-CA..................---AGGAAT-ATCC-A-CTTA---------------T-AA--T-G--T...------C----------- 5651
H1J.SE.93.SE7887 -----A---G---------------------T-ACGAGAGTG.............................---GAG...-CA..................---A-GAAT---CAGACCTT-------G-----CT----A--T----A...-----A-----T----AG 5630
H1K.CM.96.MP535 -----A---G-----------------------......................................----------G-............GGGATG---AGGAAT---CAGACATT-G---AC-------T-T-AT--T-G--A...--A-----A--------C 5510
O.BE.1987.ANT70 GAGA-A--......CTT-AGAGGTTA--AA-A-TAAGAGAAATTAGGGATGAT...AGT...GACT.....----A--CA-T-GAG...AAGAG---C...A--A-G--A......---...ACCTTG...TA-.........T-A-CCATGGCT-----A-C-CCAT-- 6356
O.CM.-.BCF06 GGGAG-AGGA-AT-CTT-A-AG-TTA--AA-AGTAAGGGAAATCAAGGATGAC...AGT...GACT.....----C---A-T-GAG...AAGA---GC...A--A-G-CA......---...ATCTT-...T--.........A-A-CCATGGCT-----A---CCAT-- 6366
O.CM.1991.MVP5180 GGGAG-AGGA-AT-CTT-A-AG-TTA--GA-A-TAAAGGAAATCAGGGATGAC...AGT...GACT.....----A---A-T-AAG...AAGA-C--C...AG-A-G-CA......---...A-CTT-...TA-.........A-A-CCATGGCT---C-A---CCAT-- 6342
O.CM.1996.96CMA102 GGGAGAG-GA-AT-CTT-A-AGGTTA--AA-A-TAAGAGAAATTAAGGATGAT...AGT...GACT.....----A---A-T-GAG...AAGA----C...A--A-G--A......---...ATCTTG...TA-.........A-A-TCATGGGT-----A-C-CCAT-- 5800
O.CM.1998.98CMABB141 GGGA-AG-GA-AT-CTT-A-AG-TTA--AARA-TAAGAGAAATTAGAGATGAT...AGT...GACT.....----A---A-T-AAG...AAGA----C...A--A-G--A......G--ATCATCTTG...T--.........A-ACTTTTGGCT---C-A---CCAT-- 5804
O.CM.1998.98CMABB197 GAGA-A--......CTT-AGAGGCTA--AA-A-TAARAGAAATTGGGGATGAT...AGT...GATT.....----A--CA-T-AAG...AAGA----C...A--A-G--A......---...ATCTTG...TA-.........A-AATCATGGCT-----A-C-CTAT-- 5747
O.CM.1998.98CMU2901 GAGA-A--......-TT-ACAG-CTA--AA-A-TAAGAGAAATTAGAGATGAT...AGT...GACT.....-------CA-T-GAG...AAGA----C...A--A-G--A......G--...ATCTTG...TA-.........A-A-TTATGGCT-----A---CCAT-- 5800
O.CM.1998.98CMU5337 GAGA-A--......CTT-AGAGGTTA--AA-A-TAAGAGAGATTAAAGATGAC...AGT...GACT.....----A---A-T-AAG...AAGAR---C...AG-A-G--A......GA-...ATCTTG...TA-.........A-A-TCATGGGT-----A---CCAT-- 5797
O.CM.1999.99CMU4122 GAGA-AG-GA-AT--TTAG-AGGTTA--AA-A-TAAGAGAAATTGAGGATGAT...AGT...GACT.....-------CA-T-GAG...AAGAG---C...AGA--G--A......G--...ATCTT-...TA-.........A-A-TCATGGCT-----A---CCAT-- 5795
O.FR.1992.VAU GAGA-A--......CTT-A-AG-ATA--AA-A-TAAGAGAAGTTGAGGATGAC...AGC...GATT.....----A--CA-T-GGG...AAGAG---C...AG-A-G--A......G--...ATCT-G...T--.........T-GATTTTGGCT-----A---CCAT-- 5879
O.US.1999.99USTWLA GGGA-AG-GA-AT-CTT-ATAG-TTA--AA-A-TAAGRGARATCAGGGATGAC...AGT...GATT.....----A--CA-T-GAGR...GGA----C...AG-A-G-CA......---...ATCTTG...T--.........A-RATCATGGCT-----A---CCAT-- 5796
O.US.-.I-2478B GGGA-AG-GAGAT-CTT-A-AGGTTA--AA-A-TAAGAGAAATTAGAGATGAT...AGT...GACT.....----A---A-T-AAG...AAGA----C...A--A-G--A......G---TCATCTTG...T--.........A-A-TTTTGGGT-----A---CCAT-- 6372
N.CM.1997.YBF106 -G-A-A---G---T---A----G-----G----......................................-G--------T-...GGGATGC---GTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CCT-...--AAGCT---CAAT-G-G 5871
N.CM.2006.06CM-U14842 -G---A---G-AGT-----------T----A--......................................----------T-AGGAGGCAGAGTGGG-GG-TA-T--GC.......................................TGT...--CC-AC-AA-CTTG 5778
N.CM.2002.DJO0131 -A---A---G---T---A-------T-------......................................G-----A---T-...GGGATGC---TTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CAT-...--AAGTT---CAAT-G-G 5786
N.CM.2002.02CM-SJGddd -G---A---G---C--G--------T-------......................................----------T-...GGGATAC---GC---TG-TCAC-CGTC...--T..................C-CT-AG-AA-C...T--A-C-A-G-GAT-G-G 5776
N.CM.2004.04CM-1015-04 -G---G---G---C-----------T-------......................................----------T-...GGGATGC---GTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CCT-...--AAGCTC---AAT-G-G 5785
N.CM.2004.04CM-1131-03 -G---A---G---T-----GA----G-------......................................-A--------T-...GGGATGC---GTGG-TG-...G--ACA--GA-A-T--T-G-GAT-ATG-GTGGTTGG-CATTCTTCTGTC-CC----AA-CTCG 5811
N.CM.2006.06CM-U14296 ..........................-------......................................---G--A-A-T-...GGAATGA---GTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CCT-...--AAGCT----AAT-G-G 5756
H1N.CM.95.YBF30 -G---A---G--------A------T-------......................................----A-----T-...GGGATGC---GTGG-TG-ATGGG-AT--AGA-T--T---TT-CTCTT-TATC-T--AG-AA-C...T--A-C-A-G-AAT-G-G 5901
H1P.FR.06.RBF168 GAGA-AGGCA----GAT-GG-GGT-TGAGA---......................................----AG..................--G...A--A-GAACA-CTT-G--AAC-T-GA-ATTT--TTGGCTT-GG-AATATACT-TAATGCT--TA-CT-- 5787
H1P.CM.06.U14788 GAGA-GGGCA----GAT-AG-GGT-TGAAA-T-......................................----AG..................--G...A--A-GAACA-CTT-G--AAC-T-GA-ATCT--TTGGCTT-GA-CAT-TACT-TAATGCT--TA-CTA- 5797
CPZ.CD.90.ANT GA-----T-GTAT-GATAGT-C-ATAGAA-AAG......................................-----G...........................A-GCC-ATA......CATATT-TT-----T...C--GCTT-G......C-AA-CCA-T-TATAGAG 5734
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 TA-------C---------------T-----A-......................................----A-----T-.........---G-GAGGA--AGAAGC-TC-ACG-CTTC-AC-TGACCATG--A--ATG-A-G-CT...T--C-A--CCCT---TTG 5892
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 CA---A---G-----------------------ATGAAAGCG.............................---GAGACAC--AGGAATTGCAG--CC-TATCA-TGAA-GA--T-ATCTTA--C-C--T--TATTAGG-A-AA-A--A...--AA-T-A-...---GAA 5899
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C---A-T-G-AGT--------G----------ATGAAAGTG.............................---G-GA--.........AAAT-TT-T-GGTG-AGGAAC-CAT-CA--TCCATC--CATCAAGTTA--C--GA----A...TG-A-CGCATC----TT- 5856
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -G---A---G---C-----------T-------......................................----A----........................ACGGA-AT-CAGAA-AAT---CT-ATCT--TG-C-C--GA-A--A...T--A-C-A---AAT-G-G 5866
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -G--GA---G--------GG-------------......................................------------...........................G---C----AC-A-CT-CAT-CCATA-TACG-AG-G---...--CC---GCT-G--CTCA 5858
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -C---A---G---------------T-----A-ATGAAAGTG.............................---G-GACA........................--GAG-A-TT-GAA-CAA-TCTT--CCCTG-GG--CG--A-GT-C...T---G-C-AT-AG-GGT- 5876
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -A---A---G--C----CAG--C--T-----A-ATGAGAGTG.............................---GAGAG-..........................................ATC---G-CA--TTATG---TA-G--T...T--A-A--CCCA---TTG 5886
CPZ.CM.98.CAM5 -A---A---G-AT----CAG-----T-----A-......................................----A--CA-T-.....................G-GAG-AA--AGCTCAAT----T-ATTT--TA------AA-G--T...T--A-A-CCCCA---TTG 6015
CPZ.GA.88.GAB1 TA-T-T-G-G---------------T-----A-......................................----A---A-T-.........-----GA-GA--AGAGAC----ACA-CTTA-CC-T-ATTACA-T---AACAA-CATT...T--C-A-CCCCA---TTG 6378
CPZ.GA.88.GAB2 TA-A-A-C-C---------------T-----A-......................................----A-----T-............GGGA-GACAAGGAGAC-CT-G.........CA-CCCTATTG---AA-AA-G-CT...T--A-A--CCCA---TTG 5710
CPZ.US.85.CPZUS -A---A-C-G-AT-----A------T-----A-......................................----A-----T-............G-GA-GA--A-GAGACTCT-G............CTAA-TTATTGT--T--CTC-AGCT--A-A--C......... 6379
CPZ.TZ.2001.TAN2 GC-T-GAC-GT-G-GT--A-----...............................................-----GAAC....................................-TAATTG-A-C-ACTTTG---C-CA-A.........--TA-A--CC-AG-G-T- 5936
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 GC-T-GAC-GT-G--T--AT----...............................................-----GAAC....................................-TAATTG-A-T-ACTTTG-T-C-CA-A.........--T--A-CCC-AG-G-T- 5936
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -GG--TATGAGAGC-AT-AG-----AGCA-CTGAACTTATGGAAATGGGTA....................-----CT--..................................................................--T...T--A-TT-A-CT--C-T- 5848
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -GG--TATGAGAGC-AT-AG-----AGCA-CTGAACTTATGGAAAGGGGTA....................-----CT--..................................................................--T...T--A-TT-A-CT--C-T- 5847
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -AG--TATGAGAGC-AT-AG-----AGCA-CTGAACTTATGGAAAGGGGTA....................-----CT--.....................................................................GGTT--C-TT-A-CT--C-T- 5767
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 GA-T-TAGGATAT-G-TTATA-GATA--AATATAGATAAGAGGACAAC.......................----AGTGCCTA.......................................A-CTT-ATA-TGTTA-GTAGT--GATT......C-TT-AGCT-TAGCA 5821
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -GTATAGTGA-A...........................................................----A-AGTGCA.............................................ATA--A-TAG--A-AA-A-CT......AGTC-A--AA--GC- 5764
RCM.GA.x.GAB1 G......................................................................---GATAA---A....................................TTAGTA-T-GTATTA-TAG-AG-AA-A---......A-A--AC-AGTACAA 5956
RCM.NG.x.NG411 T......................................................................---GCTAA-TTA..........................................-T-A-TATAGGA--TA-AA-A--A......---T-AGGTATA-T- 6012
H2A.DE.x.BEN .......................................................................---GAGCCTGGT..............................--GAATCA-CT-...............T-TG---TCATTT-AC-A-CA-GTGC-T-C 6757
H2B.CI.x.EHO .......................................................................---GC-CATGTT..............................-ATAATTACCTA...............--TG--ACACTCC--C-T--A-GTATCTA- 6722
H2G.CI.92.ABT96 .......................................................................---GC-TATCTT..............................G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CAACCT-RC-CT-A-GTAC-TA- 6070
H2U.FR.96.12034 .......................................................................---GC-TGTCTT..............................G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CTCTAT---GTT-A-ATGCAT-C 6211
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................---GCGTGTCCT..............................G--CTTCACCT-...............--TA-A-ACATCT----TT-A-GTGTGTTA 6084

Env signal peptide start

MAC.US.x.239 .......................................................................---G--TGTCTT..............................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT--C-TT-A-GTGTCTA- 6657
Env _M__G__C__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__N__Q__L__.__.__.__.__.__L__I__A__I__L__L__L__S__V__Y_
STM.US.x.STM .......................................................................---GCCTGCCCT..............................G--AATCAACT-...............--TA-C-CTATCT--C-AT-A-GTGC-T-C 6299
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................---G--TGTCTT..............................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT----TC-A-GTGCCTA- 6125
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................---CTT-CTTTC.........................................................A-AT-A-CTATT--AG-A--T----TAG-A 6151
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................---CTTAGCTTA...................................................TTA--AA-AA-A-CAAGTC--ACCC--G-AG-GGCA 5975
DEN.CD.x.CD1 TA-------GGTTGT-GAGTAT---T-----AT......................................-----TCAAGTC..................AG-AGGACCCTT............-AGGTCCT-CT-C-TA----GT--......ACA--TGGAATA-TA 6323
LST.CD.88.447 .......................................................................----ACTGCCCT..............................G--CTAATACTT..................--CTT-ATC--T--A-GAG-ACAAG-G 5338
LST.CD.88.485 .......................................................................---GACTGTCTT..............................-AGCTCCTACTT..................T-CTT-CTCT-T--AGGAGCACAAG-G 5338
LST.CD.88.524 .......................................................................---GC-TGTCCA..............................G-TAACATA-T-...............--AT-GCT-CTCTGC---GGAC-AACAGCA 5338
LST.KE.x.lho7 .................................................................AGG...---GC-TGTCCA..............................G---TA--A........................ATTCTGC-T---C-TC-TG-C-TA 6416
SUN.GA.98.L14 ................................................................GT..AAG---C-GTGCCCT.........................................................GAAA-ATT-ATAGGT--CTCTT-GCTGTTA 6463
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................----AGTGTCCA..............................G-TCTTTTTCTT...............A-A--AT-TTTAGCC.-AC-AG-A...... 5783
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................------AA----......................................................C-AG-AT-AT-CTTGC-A-G-T-A-GTATCTTA 5836
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................----TTT-T--A............................................................T-A-TACTAGGA--A--AGGAATAGC- 6328
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................---CTTCGCTTT............................................................A--CTTATA-GTA-AG-T---ATAG-A 6343
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................----ATACTTTT.........................................................A--T--ATTGCAG-AG-A--AGG-ATAG-A 5266
MND-2.CM.98.CM16 ........................................................GTATTAACAGTAAGT---CTTAG-T-C...............................................................ATAATAT-AGGA--A--TGTAG-A 6344
MND-2.GA.x.M14 ........................................................GT.ATAATAGTAAGT---CTTAGAC-T............................................................T-AATCACAGCAA-AG-A--AATAG-- 6273
MND-2.x.x.5440 ........................................................GT.TAAACAGTAAGT---TT-AGAT-T......................................................C-TAGGTA-ATAGTCT-AGGA--A--AGTA--- 5917
DRL.x.x.FAO .......................................................................----TTAGAC-T..............................-T-..................-TT--AGG-T-AT-CATTT-AGGAT-TT-AG-A-TA 5969
MON.CM.99.L1 -G-T--ATGAGAG---GAG-C-T---TCA--GGTTGACACAGAATCTGAATCAGAGCAAC...........-----GAAACTC......................................................---GCTT-GTCAACCC---GTT-A--GATG-C- 6223
GSN.CM.99.CN166 TAGC-G----TAG-CT-AT-----...............................................-----GAA--CA...........................GT-GA--CTAT-AT--TGCTA-CAGTG-GCT-A--G-CTTTA---GCTT--C-AATCCCG 6197
GSN.CM.99.CN71 TAGC-G-T--TAGGCT--TT----...............................................----TGAG---A...........................GT-G---TTTT-AA--TGCTA-TAGTG-GC--AACGCTTATGGCT---C-A---CCGG-- 6182
TAL.CM.00.266 ......................................................GTATATGTTTAGCAGCA----A-TACTTA..............................GC-GTTATT........................TTTTGCT-AGCTTACT-AG-A--G 6081
TAL.CM.01.8023 .....................................................GTTACATGTTTAGCCACA----A-TGCTTA..............................CA-GT-CTA--CTT-GCTATTTGTG-AA-ATGG-TAGCA-ATA-AGGA-AAA--CT- 5601
MUS-1.CM.01.1085 GCCTCT-GGA---GG---AC-GT-----C----TCTTCGAAG.............................---CCGAG--T-..............................-C----CT-A-AGCG...A------C---TT-GCTAACCC--C-TT---G-A----- 6152
MUS-1.CM.01.CM1239 GGCTC--CGA----G---ACAGT-----C--A-TCTTTGAGG.............................---CCGAG--T-..............................--C...CTAAT-G-GAT--------C---TT-GCTAACCC--C-TT---G-A----- 6139
MUS-2.CM.01.CM1246 GGCTC--GGA----G---ACTC------C----TCTTTGAGG.............................---CCT-C--T-........................GA-A---CGA--ATTCTC-CCGC-CTTT-GC-AAC---A-CTTTG-GCC-T-GTC-AATATTG 6271
MUS-2.CM.01.CM2500 GCCTC---GAG---G---ATACC--T--C--T-TCTTTGAGGACGCGGAAG....................---GC-----T-..........................................-CC...A--G-----G-TT-CTTAACCC--C-TT---G------- 6215
SYK.KE.x.KE51 ..................................................................GCACA----A-C-TTTT..............................-ATATCATAA-T............G-AG-GT-A--TATAG-A--A-GTT-AG-C-TA 5956
SYK.KE.x.SYK173 ................................................................GTA.AAA---GC--CTTTT..............................---ACTTACATA...............G-TTG-CTTTTT-GC--A--A-GT-TAG-A 6278
GRV.ET.x.GRI_677 .......................................................................---G-GAGATT-..............................CTTATAAAAATA............C-AA-AA-A-CAATAGG-A-A...-GTATA... 6252
SAB.SN.x.SAB1C ....................................................................AGT----AGC-TCTT..............................-C-GTACT-CTT.........TGGC-AAGTGGGT-TTGG-GC--AG--TGG-TAGTC 6540
TAN.UG.x.TAN1 .......................................................................---G--CCATTA..............................--GG-AAAAG--.........GTAT-AT-AG-AATTTTGGGA--A-GCT-AATAG-A 6326
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................----AGC---CA..............................TT-CT-ATAG--...............A-A--ATTAATAGG-A-A...GGAGTAGTG 5828
VER.KE.x.9063 .......................................................................----A-CCTCTT..............................TT-G-TATAGTT............C-TA-AGC-ATCATAGGAA-A...-GT-CCTTA 6333
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................----C-AA-TTC..............................TT-G-AATT-TT............--AG-AT-A--AATAGG-A-A...GGAATAG-G 6328
VER.KE.x.TYO1_patent .....................................................................GT-----GTAT-CA..............................-T-ATAACC-TA............GGAA-AA-A-T-ATAGGAA-A...GGGATA... 6330
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................---CTTAGAT-T..............................CTC-TTATAAAC...........................T--C-AG-AT-AG---TA 5679
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Env signal peptide end Env gp120 start
H1B.FR.83.HXB2 ......GCTACAGAAAAATTG...............TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACC.........ACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACC 6451
Env _.__.__A__T__E__K__L__.__.__.__.__.__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__.__.__.__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P
H1A1.UG.85.U455 ......AA-G--C--C-----...............--------G-----C--------------------A--T---GTT.........-----C---------------------------------G----A--G--------C-----T----------------- 5896
H1C.ET.86.ETH2220 ......-GA-TG-GG--C---...............-----------------------------A-----A--T--T-G-.........C-T-----------------------------------------A-----------C----GT---TT---------C-- 5860
H1D.CD.84.84ZR085 ......---G----T--C---...............-----------T-----------------A-----A---------.........-----G------------------------T-----A-A-------C-------A-C-----T----------------- 5972
H1F1.BE.93.VI850 ......---G----C--C---...............-----------------------------------A---------.........--T--------C--------------------------A-G-----C------C-------------------------- 5797
H1G.SE.93.SE6165 ......--CT--A-T--T---...............-----T---------------------------G-A--T---GAT.........--------------------C---------T-----AG-G-T--AAGC--------C-----T----------------- 5854
H1H.CF.90.056 ......---G--C----C---...............-----T-----A-----------------------A--G----AA.........-----------C-----------------G--------G-----AAAG--------C-----T--------A-------- 5791
H1J.SE.93.SE7887 ......--A-A----G-C---...............-----------------------------------A--T----AG.........------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T-------- 5770
H1K.CM.96.MP535 ......AA-G----C------...............-----------------------------------A--------A.........C----------C--------------------------G-AG--------------C-----T--C-------------- 5650
O.BE.1987.ANT70 TTG......-GCCTT-G-CA-............CTA-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----A.........C-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T-- 6499
O.CM.-.BCF06 TTG......-GT-GT-G-CAA............TTG-ATA------------C------------A---G-A--T-----A.........C-AGTA-----C-----T-----------TTTGACAAGC--T--AAAG--------------AT----A-----C--T-- 6509
O.CM.1991.MVP5180 TTG......-GTT-T-GTAAACAA.........TTG-AT-C------T----C------------A---G-A--G---G-A.........C-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--ACAG------A-------AT----A-----C--T-- 6488
O.CM.1996.96CMA102 TTG......-GCTCT-GCCA-............TTG-AT-CA----------C---A--G-----A---G-A--T----G-.........C-A-TAT----C-----C-----C-----CCT-ACAAGC--T---CA-------A-------AG----A--------T-- 5943
O.CM.1998.98CMABB141 TTG......-G-TCT--GGAC............CTG-AT-CA---------GC------G-----A---G-A-------A-.........C-AGTAT-G--C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T-- 5947
O.CM.1998.98CMABB197 TCG......-GCC-T---AA-............CTG-AT-CAG--------GC------G-----A---G-A--G------.........C-A--AT----------T------T----CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A--------T-- 5890
O.CM.1998.98CMU2901 TTG......-GCTCT-GCCA-............CTG-AT-CA-----T---GC------------A---G-A--G---G--.........C-AGTAT----C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---AAG--------------AT----A--------T-- 5943
O.CM.1998.98CMU5337 TTG......-GCTCT--TAA-............ATG-AT-CA---------GC----------------G-A--T------.........C-A--A-----C--C--T--T----T---CCT-ACAAGC--T---CA-------A-------AT----A--------T-- 5940
O.CM.1999.99CMU4122 TTG......-GCT-TG-CCA-............CTG-AT-CA----------C------------A---G-A--G----AA.........C-A--RT----C-----T-------T---CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A--------T-- 5938
O.FR.1992.VAU TTG......-GCTGT--CCAA............CTA-AT-C-----------C------------A---G-A--T----AA.........C-A--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T-- 6022
O.US.1999.99USTWLA TTG......-ACTCTG--CA-............CTA-AT-C-----------C------G---------G-A--T----G-.........C-T--A-----C-----T-------T---TTT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A-----C--T-- 5939
O.US.-.I-2478B TTG......-GCTCT--T...............CTG-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--G---GAA.........C-AGTAT----C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---CAG--------------AT----A--------C-- 6512
N.CM.1997.YBF106 .........T-T--CCC-CAT...............-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG.........--AGT---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-- 6008
N.CM.2006.06CM-U14842 ACAATT-GGTTT---CC-AAA...............-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG.........--AGT---C--C--C--T--------------CC--AG--------CC-----CA-C-----------A--A-----C-- 5924
N.CM.2002.DJO0131 .........T-TA------AT...............----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA.........--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-- 5923
N.CM.2002.02CM-SJGddd .........T-T---C--CAT...............----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG.........--A-T---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-- 5913
N.CM.2004.04CM-1015-04 .........T-T---C--CAT...............-----A-----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG.........--AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-- 5922
N.CM.2004.04CM-1131-03 ATAATT-GGT-T---C--CAT...............-----A-----G--C-----------A--A----GA---A--GAT.........--AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-- 5957
N.CM.2006.06CM-U14296 TATGAACAA-TTAGGTCTGAACCACAT.........-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG.........--A-TC--T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-- 5908
H1N.CM.95.YBF30 .........T-T---C--CAT...............-----A-----G--C-----------A--A----GA------GAG.........--A-----T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-- 6038
H1P.FR.06.RBF168 GCT......-GT-G--T-...............CAC-AT--T--G--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAA.........GTT--CT-G--C------G-------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G-- 5927
H1P.CM.06.U14788 ACT......-GT-G--C-...............CGT-AT--T--T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA.........-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G-- 5937
CPZ.CD.90.ANT AAG...-GG--GA-TG--GAC...............-AT--A-----A-TC-----A--C-----C----GAA-T--G--A.........C-T--------------CA--A----CTCCATGACAAG---------G--C-----A-----A--TACCAGT-----G-- 5877
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ACA.........TCTG-TGAA...............-----A-----G--------A-------------GA----TC-A-.........--AGTA--C--C-----T---------------C--AGC-------CT-----CA-A-----------C--A-------- 6029
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ............--T--CA--...............-----G-----T--C-----A--------C----GA--G---GA-.........--A-----G-----------------A------C-GA-CC----A--G--C-----A-----TT-T--A--T------T- 6033
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GGT......GA------T-G-...............--------T--T-----------C--A--A----G---G----AA.........-----C--T--C-----C--C--------GAGT---AG------A-CT-----CA-C--------C--A--T-------- 5996
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ............TCTG-----...............-----A-----G--C--------------C----GA--T---GAG.........--AGT------C-----T-----------G--CC--AG--------CT--C---A----------G--A--A--C--C-- 6000
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 TTG...ATA-TTAGT-GCACTAAAAATGAAAATTTA-----G-----G--C-----A--G-----C-----A------GAA.........G-A-----C--------G--------A------C-AA-GG------C---C---A-A------T-T--A--T-------- 6016
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ATTAGAT--GA-A-T--T--A...............-----A-----G--C-----A--------A-----A--G----AA.........--A-----T--------------C---------C-GATAG-T----C---C--CA-A-----TT-T--A--T-----G-- 6022
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ACTGGT...-GT--TC-G---...............----CA-----G--C-----A--------------A--T--GGAG.........--A--A--C---------G--------TC----CT-A-C-A---A-CC--C---A--------T-G--A--------T-- 6029
CPZ.CM.98.CAM5 ACT...-GCCAT--G...-G-...............----CA-----G--C-----A--------A-----A--G---GAA.........--A--A--T--C-----C-----G--CTC----CT-A-C-A---A-CC--C---A--------T----A--------C-- 6155
CPZ.GA.88.GAB1 ACC......T-T--G...--A...............-----A-----A--------A--------T---C-T--T--TGA-.........C-GGTA--C--------C-----C-----G---C--AG--------CT------A-------------G--A-------- 6515
CPZ.GA.88.GAB2 AAGACA-AAT-T--TC---G-...............-----A-----A--C--------T--A--C--------G--T--T.........--AC-AT-G--C------G--A----A-C---T-TAA-AGAG--ACCT------A-------------A--------G-- 5856
CPZ.US.85.CPZUS CCA...-GATTGTCT-GC--A...............----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG.........--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C-- 6522
CPZ.TZ.2001.TAN2 GGA......T-TA--G---AT...............-ATAC------A-T------------CA-T-----A--G--T--A.........C--T-CT----------T--TA-----G-TATCGC-AGC-G---TAA---C---A-A-----A------AAT-------- 6076
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 GGA......T-TAG-G-C-AT...............-ATACT-----A-TC-----T-----CA-T-----A--T--T--A.........C-AT--T----------T--T------G-T-TCAC-AG--GG---AA---C---A-A-----A------AA------T-- 6076
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 GAG.........-CT-CGCAT...............-AT-CT--T--G--------A--G--A--C---CGA--G----AT.........GTA---T----C------G----------TTATGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G-- 5985
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con GAG.........-CT-CGCAT...............-AT-CT--T--G--------A--G--A--C---C-A--G----AT.........GTA---T----C------G----------TTATGTGAGCCAG--ACA---C---A-A-----A--G--G--A-----G-- 5984
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con GAG...----AGACTG-GCAT...............-AT-CT--T--A--------A--G--A--C---CGA--G----AA.........GTA---T----C------G-------C-GTTTTGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G-- 5910
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 AAA......CAGA-GCC-CAA...............-AT--G-----A-T------A-----A--A---GTCA-CAGT--A.........GTAC--A-G-------TT.....................--T--CAACACA--CTCA----GT--TTTAAAT--CA-C-- 5940
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ATA......GT-AGT---CAA...............-----A-----A-TC--------T--G--A-----AA-TAGT--A.........G-AC-AA-G-------TT.....................-----TAATGCA---TCA----G---T-TAAAT---A---- 5883
RCM.GA.x.GAB1 GGA...T-ACA-A--CCGCAA...............-ATA-A-------TC-----T--C--A--A----GAA-CAGC--A.........GTGC--A-G-------TG.....................--T--TAATAC-C-ATCA----GA--T-TAAAT---A---- 6078
RCM.NG.x.NG411 ATA...-TAGG---G---CAA...............-AT--G-----A-T------T--C--A--A------A-CAGT--A.........GTTC--A-G--------T.....................--T--TAACGCAC-ATCA----GA--GTTAAAT---A---- 6134
H2A.DE.x.BEN TTA...-TATATTGT-GCCA-...............-AT--G--T--T-TC-----CA----C-C------AA-T---T-T.........-TTC-CT-----------.....................--TA-AAATAGAG-CAC-----GG--CATACAG--CT-G-- 6879
H2B.CI.x.EHO GGG...TA--TG-GC--GAAC...............-TT-----T----TC-----TA----C-CA-----AA-T---T-A.........-TTC-C--C--------T.....................--CAGAAACAGAG--ACC----GA--TGTACAA--CC-C-- 6844
H2G.CI.92.ABT96 GGG...TTCTATTGT-CCAAA...............-AT-----T--T-T------CA----C-CA----G-A-C--G-G-.........GTAC----C--C------.....................--CA-AAATAGGG-CACA----G---TACACAG--CC-T-- 6192
H2U.FR.96.12034 GTG...ATATACTGT-CTCA-...............-AT-----T----T------CA------CA----G-A-C--G--A.........-TTC-C--C---------.....................--CA-CAATAGAG--ACA----GA--CACACAG--CC-T-- 6333
SMM.SL.92.SL92B GGG...A-CTGGTGTGC-CA-...............-AT--A---A---T------TA-T----CA----G-A-C--T--G.........-T-C-C--C--C-----G.....................--CC--AATAGAG-CACA----GG--CGT-CAG--CT-G-- 6206

Env signal peptide end Env gp120 start
MAC.US.x.239 GGG...ATCTATTGT-CTC-A...............-AT----------T------T-----A-CT----G-A-T--G--A.........-TTC-C--C---------.....................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC---- 6779
Env _G__.__I__Y__C__T__L__.__.__.__.__.__Y__V__T__V__F__Y__G__V__P__A__W__R__N__A__T__.__.__.__I__P__L__F__C__A__.__.__.__.__.__.__.__T__K__N__R__D__T__W__G__T__T__Q__C__L__P
STM.US.x.STM TTG...A-CTATTGC-CTCA-...............-AT-----G--A-T------T-----A-CA----G-A-T--G--G.........-TTC-C--C--C------.....................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAA---C---- 6421
MNE.US.x.MNE027 GGG...ATCTATTGC-TTCAA...............-AT----------T------T-----A-CT----G-A-T--G--A.........-TTC-C--C--C----T-.....................--CAG-AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC---- 6247
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 CAA...AAG------C-GG-TAGCCAGCAACAACAG-AT--G-----A-T---------T--A--T-----AA-T--CT-A.........GTGGGAT-G-----CA--G--A---G-TC--AG..................TCA-GA-----AGTGACA-----CC---- 6291
DEB.CM.99.CM5 GCA...C-A---A-GC--CAA...............-----G-----A--------A--G--C--A---C-CA-T--C--T.........GTTGGCT----C---A--G-TA--AG-TC--A-..................TCA-GA-----TGTGACA--A--CT-G-- 6100
DEN.CD.x.CD1 TGT...A-A--------GCA-...............-AC--------A-TC-----CA------CA----G-A-CAGTG-A.........G-TC-G--G--C--CA--.....................G-GAT--ACAGAGGA--A-----AG--GCAT-A-----T-- 6445
LST.CD.88.447 GAG...AAA---A-G--GCA-...............-AT--A-----G-TC--------G---AAA---G-A------GTA.........GTGC-AT--A-------T.....................T---CTAATA---G-T-A----T----ACAT-A--CA---- 5460
LST.CD.88.485 GAG...--A...A-G--GCA-...............-AT--A-----A-T---------G---AA----G-A--T--TGTA.........GTGC-AT--A-------T.....................T---CTAATA---GCT-A----T----ACAT-A--CC---- 5457
LST.CD.88.524 GGA...-AA-AG--G---CAA...............-AT--A-----A-TC-----A-----AAAA---G-A--T--TGTA.........GTAC--T--A-C-----T.....................T---CTAATA---GCT-G----T---TACAT-T---C-C-- 5460
LST.KE.x.lho7 ATA......TGG-G----CAA...............-AT--A-----A-T---------G--AAAT---G-T--TAATGTTTCA......GTGC-CT-GA-------T.....................T---CCAATAC--GCC-C----T---GACAT-T--CT-G-- 6538
SUN.GA.98.L14 GGT...AG--T--C--T-CA-...............-AT--A-----A-TC------ACT---AA----G-ACC----GTA.........GTGC-AT--A-A-----T.....................T---CTAATA---GCT-G----TG--TAC-T-A--CT-G-- 6585
MND-1.GA.x.MNDGB1 GGT...AT--T--G----CAA...............-AT--G-------TC-----A-----A--A-----------T-AA.........--ACA-T-GA-------T.....................-----TAATTCA-G-C-C----TA--CAC-AAT--CA---- 5905
OLC.CI.97.97CI12 GGAATCAG--T--GG...CAA...............-AT--G-----G-TC-----AAC---AAA-----GA--TAGT-AT.........GAT--GT--A-G----TG.....................----CTAACA-A-G-C-G----T----ACA--T--CC---- 5958
WRC.CI.97.97CI14 ATC...AG-TT--CTGT-CAA...............-AT--A-----G--C-----A-----ACA----G----CAGT--A.........GA-TTC---C-G------.....................-----AAATAGATCAT-A----TA-GCACACG----A-T-- 6450
WRC.CI.98.98CI04 TTA...-GG-T--GG---CAA...............-ACA-A-----G--C------------CAA---G----GAGT-AA.........GATTTCT-GC-C------.....................-----AAACAGATC-C-G----T--GCAC-CA---CA---- 6465
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TTA...-GATT--G---GCAA...............-ACA-A-----G-----------G--ACA----G---------AG.........GA-TT-A-G--G------.....................------AATAGATC-C------TA---ACACAT---C---- 5388
MND-2.CM.98.CM16 CTA...-GGTT--G---CCAA...............-----G-----A--------CAC----AAA---C-TA-G---GAG.........--ACAC--G--C------.....................-----AAATG--TCCT-A----TA---AC-AGT-----T-- 6466
MND-2.GA.x.M14 ATA...-G--T--G----CAA...............-----A-----A--------CAC----AAA---C-CCC-----GA.........--GCA---T---------.....................--T--CAACA-CTCCC------TA--CACAAGT-------- 6395
MND-2.x.x.5440 GTA...ATAGT--G-G--CAA...............-----G-----G--C-----CAC---CAAA---C-TA-G----GG.........--ACAC--G---------.....................-----CAATA--TCAT-C----TG--CACAAG------C-- 6039
DRL.x.x.FAO AGT...ATAGG-...---CAT...............-----A--G--G-TC-----AACC--CAAA----GACC----T--.........--ACA---GA-C-----T.....................--G--TAAT---TCAT-C----TG--TACAAGT--CA---- 6088
MON.CM.99.L1 TTG...-TG-AT-GGTCTAAC...............---AC---C-----C--C--T--T--A--A-----ACCG-----T.........C-TC----C--------C--T---C-A--TTACGGGTC--A-----C-GGG--CAA----CTGG-GTC-T----CC-C-- 6366
GSN.CM.99.CN166 GGT...TTG-AGTGTG--AAT...............---ACG-----G--C-----------G--A----G---C-----T.........C-AC-AT-G-----C--C------C-AG-TAT-GC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----ATTT-TACA--A---T-G-- 6340
GSN.CM.99.CN71 TCG...AGGT-TA--GGGAAC...............---ACG-----G-TC-----------G--A----GA--T----AA.........C-AC-AT-G--C-----C--------AG-CAT-AC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----AT-T-TACG--A--CT-G-- 6325
TAL.CM.00.266 TTT...ATA-T--GG--CCA-...............-AT-----CA----------A-----A--------AA-T-----A.........C--C-AT-G--------C.....................--CAT--C-AGGG-CCAA---T-A---TCCCAA--C--C-- 6203
TAL.CM.01.8023 ACC...T-CG-----C-GCA-...............-TCC-------G--C--C--A--G--A--A-----AA-T-----G.........C-TC-AT-G--C--C--C.....................--TAT--C-AGGG-CCAG---T-T---TCCCAA-------- 5723
MUS-1.CM.01.1085 ATA...AT-TGG-G--G-CAA...............-------------T------------G--------A--T--T---.........C-AC-A--C--C--------------C--CAT-GCAA---G---ACC-GGG-----A---ATA--CACA--A--CC-C-- 6295
MUS-1.CM.01.CM1239 ATA...ATATGG-GC--TCA-...............-----------G-TC-----------G--A-----A--T-----T.........C-AC-A--C--C-----------------CAT-GCAA-C-GG--ACC-GGG-----G---AT---CACA--A---C-T-- 6282
MUS-2.CM.01.CM1246 AGA...AAACAT-CC--GCAA...............--------G--G-T----A-------G--A-CA---A-T--C--A.........C-AC----C--C---------A-------TAT-GCAA-C-G----CC-GGG--C--G-T-ATA--GACA--A--CC---- 6414
MUS-2.CM.01.CM2500 CTG...ATATGG-G----CA-...............-----------G-T------A--C--G--C--------T-----A.........C-AC-AT----C-----C-----------CAT-GCGA-C-GG---CC-GGG-----G---ATA---ACA--A--CT---- 6358
SYK.KE.x.KE51 GTA...----GGTT-G--CAA...............-AT--------A-T------A--T--CAAT---G-A--T--TCAA.........GTAC--A-G---------.....................--CCCCCATACGGGA-G------A---A-GAA--------- 6078
SYK.KE.x.SYK173 TTT...ATGGA-A--C--CAA...............-AT--A-----A-T-------A----ACAT---G-A--T---TAT.........G-AC----C------A-C.....................--CTCCCATA-AGGA-GA-----T--TA-GAAT-----G-- 6400
GRV.ET.x.GRI_677 GGA......-T--GT--CC--...............-AT--G-----G-T------AA-C--A--A-----AA-TT----A.........GTTCAGGC------CATG.....................--GCCCAATACC---A-G-----A--CACCAA---CA---- 6371
SAB.SN.x.SAB1C CAG.................................-AT--T-----G-T------TA-C--A--A-----AA-TAGTT-A.........GT-CAAGCC------AAG.....................--CCCCAATACG--CC-A------T-TAC-AAT--CA-C-- 6647
TAN.UG.x.TAN1 CTG...TTATAT-GG-C-CA-...............-ATA-T-----G-T------TA-C--A--A-----AA-CAGCT-A.........GTGCAAGCT--C---ATG.....................---CCTAATACC--CC-------A---AC-AAT---A---- 6448
VER.DE.x.AGM3 CTT...AA----AGGC--CAA...............-----------A-T------A-----A--A-----AA-CAGCT-A.........GTACAGGCT--C--CATG.....................---CCCACCACC-GAC-A-----A--TAC-AA--CGA---- 5950
VER.KE.x.9063 ......TTA-GT----G-CAA...............-----------G-TC------A-------A------A-CAGCT-A.........GTACAAGCC--C---ATG.....................--TCCTACTACC-GGC-A-----T---AC-AAT--CA---- 6452
VER.KE.x.AGM155 ATA...AG----A--C-GCA-...............---A-A-----G-TC-----A-----A--A-----AA-CAGCT-A.........GT-CAAGCT-----CATG.....................---CCTACTAC--GGT-G-----A--TAC-AAT--CA---- 6450
VER.KE.x.TYO1_patent ......-TGTT-AGT--GCAA...............---A-A-------T------AA----A--A-----AA-CAGCT-G.........GTGCAGGCT--C--CATG.....................--TCCCACCACA-GCT-A-----T--TAC-AAT--CA---- 6449
COL.CM.x.CGU1 GTG...TTA...AGT--TAAA...............-----A-----A---C-A--A-------CA---G-A------GATGTAAATGATCAGCAGT-C--C--CTTT--TTCCT-CCC--AG.....................A--CAACAGGTGTTG-GG---T---- 5807
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H1B.FR.83.HXB2 C...ACAGACCCCAACCCACAAGAA.........GTAGTATTGGTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGG......AAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTG 6603
Env __.__T__D__P__N__P__Q__E__.__.__.__V__V__L__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__.__.__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__P__L__C__
H1A1.UG.85.U455 -...---------------------.........A---AT-----C------------G-A------------......------A----------T-----------A------------C-------C-----------------------G--------T-----C- 6048
H1C.ET.86.ETH2220 -...----------G----------.........T-G-GT----A----------------------------......--------------G--G---------C--------------------------G-------------------G--G------------- 6012
H1D.CD.84.84ZR085 -...---------------------.........A---A-C--AA------C---------------------......-----CA-------G--C--------------------T-----------------T-----A----------------------G----- 6124
H1F1.BE.93.VI850 -...---------------------.........---T-TC--AA------A------------G-T------......------A-------------A------ACA--------------------------------------------G---------------- 5949
H1G.SE.93.SE6165 -...---------------------.........A--A-TA---A------A------T--------------......------A-------G-----A------------------------------G----------------------GC-------T------- 6006
H1H.CF.90.056 -...--------------------G.........A-G--CA---AG-----A-----G-GC-----T------......G-----A-------G--G---------ACA--C------------------------T-G--A---------------------------- 5943
H1J.SE.93.SE7887 -...-----T--A-G---------G.........A-GAATC--CC------A--------C------------......-----------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-------T--A---- 5922
H1K.CM.96.MP535 -...--G------------------.........----AGA---A------A--------C------------......------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T------G-G--------T------- 5802
O.BE.1987.ANT70 T...----------CT---T-T---.........TATCC----CAC-----------TG-C-----T--A---......------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--TTTC--G---- 6651
O.CM.-.BCF06 -...----------CT-----T---.........TATCC-C-A--C-----------T--A---G-T--A---......------T-------G--C--A--------A--C--T--T-----------------TT-------T-----GC--A-G--TTTCT-A---- 6661
O.CM.1991.MVP5180 T...-----T-----T-----T---.........T-TCC-C-A-GC-----------T--C---G-T--A---......------T-------G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A--G--TT-------T----AG---A-G--TTTCT-A---- 6640
O.CM.1996.96CMA102 -...----------CT-----T---.........TATCC---AAA------------T-GA---G-T--A---......------T-------G-----------G--A--C--T-CT---Y-------G--G--TT----A--T--Y---C--A-G--TTTCA-G---- 6095
O.CM.1998.98CMABB141 -...----------CT-----T---.........TATCC---ACAC-----------T--A-----T--A---......------T----------C--A-----G--A--C--T--T--C--------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTCA-G---A 6099
O.CM.1998.98CMABB197 T...----------CT-----T---.........TATCC-----AG-----A-----T-----C--T--A---......G-----T-------------A-----G--A-----T--T-----------A--G--T--T--A--T-----TC--A-G--TTTTT-G---- 6042
O.CM.1998.98CMU2901 -...----------CT-----T---.........TATT----AAA------------T-RC--YR-T--A---......------T-------------A-----G--A--C--T--T---C-------C--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTCA-G---- 6095
O.CM.1998.98CMU5337 -...----------CT-----T---.........TAYCC---ACAC-----------T--C--C--T--A---......-----CT-T-----------A-----G--A--C--T--T-----------A--G--TT-------T-----TC--A-G--TTTC--G---A 6092
O.CM.1999.99CMU4122 -...-----T----CT-----T---.........TATCC---AAA------------T--A--C--T--A---......G-----T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTC--G---- 6090
O.FR.1992.VAU -...----------GT---A-T---.........TAT-AGC-AAA------------T--A--C--T--A---......G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTCT-G---- 6174
O.US.1999.99USTWLA -...-----T----GT---A-T--G.........TAT-AC--AAA------------TT-------T--A---......------T----------C--A--------A--C--C--T--------------G--TT----A--T-----GC--A-G--TTTCT-A---- 6091
O.US.-.I-2478B -...----------CT-----T--G.........TATCC---ACGC-----------T--A-----T--A---......------T----------C--A-----G--A--C--T--T--CC-------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTC--G---A 6664
N.CM.1997.YBF106 -...--T--T-----T---------.........--GC----AACC--------T---T-------T------......G-----A-A----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----T------------T-A---- 6160
N.CM.2006.06CM-U14842 -...--T--T-----T---------.........--GCC---AA-------A--T---C-------T------......------A-AG---C---C--A-----A-----C--T--------------A------T-------C-----T------------T-A---- 6076
N.CM.2002.DJO0131 -...--T--T-----T---------.........---CC-C-A-AC--------T---CC------T------......G-----A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C-----T------------T-A---- 6075
N.CM.2002.02CM-SJGddd T...--T--T---------------.........--GC----ACCC-----A--T-----------T------......------A------C------A-----A-----C--C--------------A--G---T-------C-----TC-----------T-A---- 6065
N.CM.2004.04CM-1015-04 -...--T--T-----T---------.........--GCC---AA-C--------T---C-----G-T------......------A------C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----TM-----------T-A---- 6074
N.CM.2004.04CM-1131-03 -...--T--T---------------.........---CAT--AA-C--------T-----A---G-T------......------A------C------A-----A-----C--T--T-----------A--G---T----A--C-----T------------T-A---- 6109
N.CM.2006.06CM-U14296 -...--T--T-----T---------.........--G-A---ACCC-----A--T---T-------T------......G-----A-A----C---C--A-----A--------TG-------------A--G---T-------C-----T------------T-A---- 6060
H1N.CM.95.YBF30 T...--T--T-----T---------.........--GC----ACCC-----A--T-----A-----T------......G-----A-A----C---C--A-----A--------T------C-G-----A--G---T-------C-----T------------T-A---- 6190
H1P.FR.06.RBF168 -...--------T-CA---AT---G............--CAA-A-------A-----GTC------T--T---......------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T--Y--------G--AATY--A---- 6076
H1P.CM.06.U14788 -...--------T-GA---AT---G.........--CAGGA-A-AT-----A-----GTC------T--T---......G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--AGTT--A---- 6089
CPZ.CD.90.ANT A...-T---T--AG-T--TATT............-----TAG-C-C---...--CTC-GTC-GGTTT-ATGCTTAT...------T-T---------AGT---ACA--A-----GN-ACAA----TCC-A-------AT---------------C----A--TA-G---A 6026
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 T...--------T--T--T------.........-----TC-TCAT-----A-----GG-C-----T------......--T---C-G-----------------A--A--C--C-GT---C-C-----C--G--T--T--A-----------GC----T--TT-A---- 6181
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -...---A----T------G-G--G.........A---A-C-AAC------A--T---T-C--C--TGCA---......G----CA-T--------G--A---------------G---A-C-T-----C--G--TG----A----------------TT--TT-G---- 6185
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T...--T--T----CT--T-----G.........---C-C--ACCT-----C--T---G-G------------......G-----T----------T--A-----G--A--C-----A---C-C-----A-----T--T--A-----------------A--CT-A---- 6148
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -...--T------------------.........---C--A-ACC-------------CG----G-T------......-----CA-T--------T--A-----A--A--C--T--T--C--G-----A--G--TT----A--C-----T--G---------T-A---- 6152
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -...-----T--TG-T--TA---C-.........A---A-C-AAGC-----A--------------T------......-C-----CA------A-T--------AC-----G----T--C--------------------A------A----GC-------T--T---- 6168
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 T...-----T--T-----TG-----.........A--ACG--A-A------A------G-G---G-TGCA---......--C---A----------C--A-----A--A---C-C--T--CC--------------------------------C-G-----C------- 6174
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -...--------T------------.........--GCATG-ACC----A-A--T----CC---G--------......G-----A-------------A-----GACT-----T--T---C-------------T-----A--------T--G--G--A-----A---- 6181
CPZ.CM.98.CAM5 T...GT---T--T-----C-----G.........--GTATA--CC------AT-T----GC------------......------A-T----C------A-----G--A-----T-GT---C-G-----------T-----A--------T---C-G--A---A-A---- 6307
CPZ.GA.88.GAB1 T...-----T----GT--T--G---.........---T-TC-TCC------A-T----TCA------------......------A-T-----G--C--A--------A--C--T------C-C--------G--T--C-----T--------G--G-----TT-A---- 6667
CPZ.GA.88.GAB2 T...---------TCT---G----G.........--CA-CC-AA-T------------G-A-----TG-A---......G-C----CT--------G--A-----G--------T-CT--CC-------C--G-----T-GA--T-----------G-A---TT-A---- 6008
CPZ.US.85.CPZUS T...--T--------T---------.........---CAT---CC---------T-----G---G--------......G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G---------T-G---- 6674
CPZ.TZ.2001.TAN2 -...TT---T--T--T--TT-T--G.........---CCYC-A-C-------T--AT-SMY---G-T---GAA......--G---T--------R--G-A---A-A--A---T--C-TTCAC-T-TCC-A-----TT-T--A--C--------------A---T-T---- 6228
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -...TTG--T-----T--TT-T--G.........--GCCTA-A-C------AT--AT---A-----T---GAA......G-G---T-T------A--G-A---A-A--A---T--C--TCAC-T-TCC-A-----TT-T--A--C--------------A---T-T---- 6228
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 T...--C-----A-GG---AC---G.........T-TCC-----A------A-------CC-----T--C---AAA......---T----------T--A-----G--T------G-T--C-----------G---T-------T---------C----AGTTA-G---- 6137
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con T...--C-----A-G----AT---G.........T-TCC-----A--R---A-----G-CC---G-T--C---AAC......---A----------T--A-----G--T--------T--C-----------G---T-------T---------C----AGTTA-G---- 6136
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con T...--C-----A-G----AC---G.........T-TC------A------A-----G-CC---G-T--C---AAA......---T-------------------G-----------T--C-----------G---T-------T---------C----AGTCA-G---- 6062
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 A...GA--GAGGA-TAT---C----............---CCA--T------T-------A---G-TGCT---GAA......----C-C--TAT-----AGCAA-A--TA--G-GTGG-A-C-T-AT---TCT-C------A--T-----T-GG---T----TT-A---- 6089
RCM.CM.SIVagi-00CM312 A...GA--GGGGACTGT---C---G............---CCT--------CT----GC-G---G-TGCA---GAA......--CAGTT--TAT------GCCA-G--CA--G-GTGGCA-C---AT---TCC-C---G-----T-----T-G-C--T-A--CT-A---A 6032
RCM.GA.x.GAB1 A...GAG-GAGGA-TAT-T-C---G............--T-CAA--------T-----CGA---G-TGCT---AAT......---AG-T-ATAT-----AGCAA-A--TA--G-GTGG-A-C-T-AT---TCC-CT-----A--------C-G-----G----T-A---A 6227
RCM.NG.x.NG411 A...GA--GAGG--TAT---C----............---CCA---------T----G--A---G-TGCT---GAA......---AG-T--TAT-----AGCAA-GTCTA--G-GTGGCA-C-T-AT---TCC-CTT-G--A----------GG-----A---A-G---A 6283
H2A.DE.x.BEN A...GACA-TGATG-TTAT--G---............A--A-TT-------------GGC----G-TGCA---AAT......---ACAG--AC------AGCAGTA--A---G-CTGGCA-C---TT--GAC-TCAA----A--------C--GC----A--T--A---- 7028
H2B.CI.x.EHO A...GATA-TGATG--TATACC---............A-CCAAT-----A-A-----GGC----G-TGCA---GAT......---ACAG--AC---T---GCAACAA-----G-GTGG---C-C-TT--GACCTCAA----A--------T--------------G---- 6993
H2G.CI.92.ABT96 T...GATA-TGATG-TTACAGT---............C--GCAT-G-----A------GC----G-TGCC---GAT......--CACAG-AAC-------GCAGTA--A---G-TTGG-A-C-G-TT--GAC-TCTAC---A--T-----T--------A--T--G--CA 6341
H2U.FR.96.12034 T...GATA-TGGTG-TTATTC---G............T--GCAT-------C-----GGCC---G-TGCC---AAT......--CACAG-AAC---G--AGCAGTG--A---G-CTGG---C-T-TT--GAC-TCTA----A-----------G--G--A--C--T---A 6482
SMM.SL.92.SL92B A...GATA-TGGAG--TATTC----............T-GGCCC-T-----T-----GGCC--CG-TGCT---GAT......---ACAG-AACT-----AGCAATA--A---G-TTGG-A-C-C-TT--AAC-TCTA-T--A--T--------G-----T---T-A---A 6355

V1-V2 loops start
MAC.US.x.239 A...GATA-TGGTG-TTATTC----............--GGCCC-T-----T-------GC---G-TGCC---......--T---ACAG-CAC-------GCAATA------G--TGGCAAC-C-TT--GACCTCAA-------T------------T-----T-A--CA 6928
Env __.__D__N__G__D__Y__S__E__.__.__.__.__V__A__L__N__V__T__E__S__F__D__A__W__.__.__N__N__T__V__T__E__Q__A__I__E__D__V__W__Q__L__F__E__T__S__I__K__P__C__V__K__L__S__P__L__C__
STM.US.x.STM A...GACA-TGGTG-TTACTC----............T-GGCAA-------C-----GGC----G-TGCC---GAC......---ACAG-CAC------AGCAATA------G-CTGG-ACC-T-TT--AAC-TC-A-T--A--T-----------G--T-----A---A 6570
MNE.US.x.MNE027 A...GATA-TGATG-TTATTC----............T-GGCCC-T---A-T-------GC---G-TGCT---GAG......---ACAG-CAC-------GCAATA------G--TGGCA-C-C-TT--GACCTCAA-------T------------------T-A--CA 6396
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ACACT-C-TGATA-GAGA---G-T-CACATGCCAAAT----CACAG...TACTTT--TGCA--C--G-ATCCC...............--A-A---C--AT-ATGG--A-----G-CAG-G----ATA-A----CATAC-GA--C--------G-----A--TTAT---- 6443
DEB.CM.99.CM5 ACATG--ATGGTT-GAGA-----TCCCTATGCCTAAT--G-CCCAG...TATTTT--CTC----TCA-ATGTT...............----A-C----AT-ATGG--C--C--G-CT--C----ACAGA---TCTT-T--A--C--------G---------TAT---- 6252
DEN.CD.x.CD1 T...GA-------T-T-A-AGG--GGTCTGGATG-A-AATGCCAC-G--TACTTT--C-TC-A-C---ATCCA.........-TA-TAGACCAG-T-GT-CA-A--AT-A-AGAT......C-G-ATA-A--G-C-T-C--A--T-----C--------A--TG-A---- 6597
LST.CD.88.447 A...GACTTG-AGTCTTATGC-C-G.........A-TCCTA-TCAC--CA-A-GTTT------C-CT-AAGA-ATAAAAG-T---C-A--TA--C-G--AGCATGGAGT-C---G-C----A-GGT----ACT-T-A-G-----T---------G---AT---TA----- 5618
LST.CD.88.485 A...GATTTA-AGTCTTATGC-C-G.........A-TCCTA-TCAC--CA-A-GTTT------C-CTCAAGA-ATAAAAG-T---C-A--CA--C-G--AGCATGGAGT-C---G-C----A-GGT----ACT-T-A-G-----T--------GA---AT---TA----- 5615
LST.CD.88.524 A...GATCTG-AATCTTATGCTC-G.........A-CCCTA-TCAT---A-T--TCT--------CTCAAGAAATTAAGG-C---C-A--AA--C-G---GCATGG-GA-C---G-CG--CA-GGT----GCT-TTA-G---------AC----A---AT--TTAT---- 5618
LST.KE.x.lho7 A...GATTTG-AATCTTATGC---G.........---CCTA-CTAT---A-TT-------C----CA--ACCAGTAAAAG-C---C-GG-TA--C-G--AGCCTGGTCT-C---G-ATGC-A-GGTA--CAGT-TTA-G--A------------A-C-AT---TAT---- 6696
SUN.GA.98.L14 A...GATTTA-AA-CTTATGC----.........--GCCCA-AAC-GGGT-AGA---G-------CAGA-G-AATAAGC--T---C-A--A--GC-G--AGCATGGC-A-C---G-C-TC-A-GGTA---GCC-TTA-G-----T--------GA-C-AT--CTAT---- 6743
MND-1.GA.x.MNDGB1 T......TCATTGCCAGATT-T--TGAG......----A-A-TCCTG--A-A-AG----------CAGGACTTATAAGGG-----C-G--A--TT-T--AGCATGGC-T-C---GGGA---A-G-TA---ACC-TA--T--------------GA-T-A----TAT---- 6063
OLC.CI.97.97CI12 -...T-TTTTGATG-AGATG-GAT-.........-A-CA-CCCA-CCC--GAGT----G-GG-ATTTTATAATGTGTCAG-C-----AG-A---AG---AGCATGGTTT-GC--TGCTTCC--G-TA---GC-GTT--G--A--------G--G-----T--TT-T---- 6116
WRC.CI.97.97CI14 A...CATTTGGAGC-TTTGG----G.........CAGTACA--CCTG-GA-A-A---------C-CA-GAAAAGTAGCAG-----C-A--A--GC-G---GCATGGACA-GAG---CTTCAA-GATT--CACCTTAT-----------------A-C--A--CTAT---- 6608
WRC.CI.98.98CI04 A...CATATAGAGC-TTGGG-----.........CA-TATC-TCCT-----A-A-----------CT-G-AA-GTAGCAG-C---C-G--AA-CC----AGCATGGACA-GGG-T-CATC-A-GATT---ACT-TAT----A--T-----T--GA----A---TA----- 6623
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T...CATATAGAAG-AAT-AC----.........CA-TATA---A-GG-A-A-A-----------CA-AAAA-GTGGAAG-------GG-A---C-G--AGCATGGACA-GAG-G-CT---A-GATA---ACTCTGT-G--A--C---------A---AT---TAT---- 5546
MND-2.CM.98.CM16 -...-GCTTGTTGC--TATG----G.........CA-CC-A-TCCG--CA-A---TGG-----C-CAGGTCCCATGGAAG-------GG-A---ATG--AGCATGG-GA-C---CTC-TCCA-GATA--CGC-GTAT----A--T-----G---C-G------TA----- 6624
MND-2.GA.x.M14 A...-GCTTATTGC-TTATG-G--G.........CA-C-CA-CCCC---A-A-------------CAG-CCCTATACAAG-G-----AG-----AGG--AGCATGG-GA-C---TTC-TC-A-GATA---GC-GTT-----A--G-----------G--A---TA----- 6553
MND-2.x.x.5440 -...-GTCTGTTGC--TATG-----.........CAGCATA-CCCC---A-A-----G-------CAGGCCCTATAGAAG-G-----A--A--GAC---AGCTTGG-GA-CA--TTCTTCCA-GATA---GC-GTAT----A----------GG-----A--TTAT---- 6197
DRL.x.x.FAO A...-GTTTATTGC-TTATG-----.........AC--A-A-TAAC---A-AGAG----------CTG-CCCTATGACAG-------GG--A--A-----GCATGG-GT-CGC-GTCATCCA-GATA---GC-GTG--T--A--------T---A-C-AT--TTAT---- 6246
MON.CM.99.L1 G...--------T-C---G---TCT............C---ATT-G--CA-C--T--GG-G--C--TGCT-ATCAA......--CT-------G---G-A---GTA--------G-AGTC-C-G-TCTCG--GGCTT-------T-----G--------A--CA-G---- 6515
GSN.CM.99.CN166 -...T-G------TCA--GGC---G............--GCC-T----CA-A-----G--A--C-----C-AT......------T----------TG--G---GA--T--C--GG-ATCAC---TTA----GGC---G--A--------C-----G--T---A-G---- 6489
GSN.CM.99.CN71 -...T--------TCA--GTCT--G............--GCCAC----CA-A-----GG-A-----T--C-AT......------T-T--------TG--G--AGA--T--C--GG-ATC-C---TTA----GGC-----GA--------C---C-G--T--GA-G---- 6474
TAL.CM.00.266 A...T----T--TC-GAAT-TC--G............---CCA--G---C-C--T--GT-C--CG-TG---AT......------T-------G--C--C--AGCA--A--C--GGAT--CC-C-TTTTGAC-GC-AC--GA------ACT--G-----A---A-A---- 6352
TAL.CM.01.8023 A...T-------TC-GAAT-T---G............--GCCA--C---T----T--GT-C---G-TG---AT......-----CT-------G--C--C--AGCA--T-----GGA-GCA--G-TCTTAAC-GCAACC-----T--CACC---C----T--TA-G---- 5872
MUS-1.CM.01.1085 -...--G--T--TGCA--C--G---............--GCA-T-G---A-CT-T-GGG-AAAGTTTGACATCTATAAG...---T-T--------C------AC---T---G-G-GGTC-A-C-TTA----GGC-T----A--------C-----------TA-G---- 6447
MUS-1.CM.01.CM1239 -...-----T---GCA--C--G---............---CAAT-----A-CT-T-GGG-A-A-TTT-ATGTCTATAAA...---T-------GACC------GT---T---G---GGTCCA---TCA-C--GGC------A--C-----C-----G-----TA-G---- 6434
MUS-2.CM.01.CM1246 -...--G------GCG-----G--G............---CAAC----CA-CT--A-TG-GCACTTT-ATATATATAAG...--CT-T--------T------AC---T---G-G-AGTCCA-C-TTAC---GGC---T-----G-----G---C----A--TA-G---- 6566
MUS-2.CM.01.CM2500 -...--------AGC---T-----G............---CAAT----CA-C----GGG-A-A-TTTGATATCTATAAA...--CT-T-----G--T--A---AC---T---G-GCGATCCA---TCA----GGCT--T--A--C---------C----T--CA-G---- 6510
SYK.KE.x.KE51 A...T-TTCTGAAC-GAT-G---TC............AG-G-TAAT-T-AGTGGG---T----C-CTGC----AATTCTTCCC---G---AAG-C-----C-TTTGC----C--GTCTGA-C-T-TCCTG--GGCTGAT-G---T------------T-T--TA-G---A 6233
SYK.KE.x.SYK173 G...T---CAGATC-AAT-G---T-............AGGG-CAAC-T-ACAGG----T-C---CCAGCA---AATAGC-GTC-CATG--AAGGC-G--A--ATTA-----C--GTCAGC-----TCTTG---GC-AAT-GA--C-----G--GC--G-A--CA-G---A 6555
GRV.ET.x.GRI_677 A...GAT--T-ATG-TAATAC---G.........--GCCTC-A...--CA-T------GC---CG-GGCT---GAT......---CCGC-----A----AGCAG-GAGTA-----CATCTAC-C-TT--A----CGA-G-G---T-----T--GC-CT----CA-A---A 6520
SAB.SN.x.SAB1C -...GAT--TGAACCAGA-GG-AC-ATAGCAGAA---CCCA-ACCT---A-C--------A---G-TGCT---AAAAATCGG--CCCTC-A----GC--AGCAG-GAGTA-C---CA-CT---G-TT--AAGT-CTT-------------T--GC-CT-A---A-G--CA 6814
TAN.UG.x.TAN1 A...GAT--T-ATG-TTATACT---.........---CAG--A...-----CT-T--G--A---G-AGCA---AAGGAC-GG---CCAT-A--G-C----GC-G-GAGTA-C---CATTTGC-C-TT--AAGC-CT--G--------C------C-G--A--TA-G--CA 6603
VER.DE.x.AGM3 A...GAT--T-ATG--TACAC---G............---CCAT----CA-C--T---CCA---G-AGCA---GCTGAC-G---CCC-T-A----C---AGCAGGAAGTA-----CA-CTGC---TT--G--G-CT--G------------------T-A--TT-G--CA 6105
VER.KE.x.9063 A...GAT--T-ATG-TTATAC---G.........--GCC---A...--CA-T--T--GCCC---G-AGCC---GCAGAT-GG---CCAT-A--G-C----GCAGGAAGTA----TCATTTG--G-TT--A----CAT-G--A-----C---------T-T--T--A---A 6607
VER.KE.x.AGM155 A...GAT--T-ATG--TATAC----.........---CC-C--...---A-A-----GCCA---G-AGCA---GCAGAC-G----CC-T-A----C---AGCAGGAAGTA-C--TCA-CTGC-G-TT--A--G-CAT-------C--------GC--T-A--T--A---A 6605
VER.KE.x.TYO1_patent A...GAT--T-ATG--TATAC----.........---CCTC-A...---A-C--T---CCA---G-GGCA---GGTGAT-G---CCCAT-AA---C---AGCAGCCAGTA-C--CCATTTAC-C-TT--G----CTA-G--A--T-----G--G---T-A-----A--CA 6604
COL.CM.x.CGU1 ACCTC-GCCTGGA--G---GT----.........CA-AACA--CC------A------GC----G-TC-T-TT......--G---AG-T-CAGT-GGG--G-ATGGATAATA-C-CAG-C-ACC-TA--A-----G----GA-------CT--G--G--AG--TA----- 5962
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V1 loop start
H1B.FR.83.HXB2 TTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACCAATAGTAGTAGCGGGAGA............................................................................................................... 6662
Env V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__N__S__S__S__G__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455 ---CG---G-T---CA-A-CA-C-CC-T-A-C-AC-CC-AT--C-AC-CC-AT..................................................................................................................... 6101
H1C.ET.86.ETH2220 ---C------C--T-A--C-A-C--A--CA-------GGTT-CA-A--A---T..................................................................................................................... 6065
H1D.CD.84.84ZR085 -C-C------T---------GCATC--GAA-C-GC-C-GAT----AC--C-CA..................................................................................................................... 6177
H1F1.BE.93.VI850 -G-C------C--T---A--GCC-CC---A-C-G-C-GGAA--GCCAG-GGCA..................................................................................................................... 6002
H1G.SE.93.SE6165 ---CC-----C--T------G-A-CC--CA-AGGC--C-AA-GA-A--A----ACTGATAATAGCACTGAAACCAACAAT.......................................................................................... 6086
H1H.CF.90.056 ---C-C----C--T---A--G-C-GA--CA----CTC--A--GC-C---C--T..................................................................................................................... 5996
H1J.SE.93.SE7887 -C-C------T--T-G-A-CA-C-CT-G-A-C-G------A-C-----AC--TA-T.................................................................................................................. 5978
H1K.CM.96.MP535 -C-C------T--T-------AC--AGGAACC-A--GC-------A-GCA-CTA-C-CT............................................................................................................... 5861
O.BE.1987.ANT70 -ACAAA-GG----T--AA-CA-AGCTGGAACA.......................................................................................................................................... 6683
O.CM.-.BCF06 -ACAAA-G--C--T--A--GC---GT---AGC-G-GCAT-A--C-CA-CC..................................................................................................................GACCTA 6717
O.CM.1991.MVP5180 -ACAAA-G--C--TGTA---C--C-A-CAA---AA-CAGG-................................................................................................................................. 6681
O.CM.1996.96CMA102 -ACAAA-G--C--T--A--CACA--CTCAACAG-C--CG-A................................................................................................................................. 6136
O.CM.1998.98CMABB141 -ACAAA-G--T--T--A--C--T--A-CAA-CGACCCCT-T-CCTCCCCA..................................................................................................................CCTACC 6155
O.CM.1998.98CMABB197 -ACAAA-G--T--T--A--CCCAG---TA--A-G-----AT-CC-CA----AT.........................................................................................................GCCGGCACGACA 6107
O.CM.1998.98CMU2901 -ACAAA-G--T--T--A--CA-AG-A--CA-A-AC....................................................................................................................................... 6130
O.CM.1998.98CMU5337 -ACAAA-G--T--T--C--CGAA-CCG-A-GC--A--G-GTCC--AG.....................................................................................................................ACTACA 6145
O.CM.1999.99CMU4122 -ACAAA-G--T-----AA-CG-A--CG-CACA--A--C.................................................................................................................................... 6128
O.FR.1992.VAU -ACAAA-G--T--T--A---A-C--A---AG--T--C-----CA-AC........................................................................................................................AGT 6224
O.US.1999.99USTWLA -GCAAA-G--C--T--A---G-A--AG-CA----A-CA-A--CA-CA-CC...............................................................................................................GCAAAGACA 6150
O.US.-.I-2478B -ACAAA-G--T--T--A--CA-ACCA-GCA--G---CA-A---C.............................................................................................................................. 6708
N.CM.1997.YBF106 -A-C-A-GCTT--T-ACA--AGC--TGGGA---G-GCAGGG-------C-..................................................................................................................ACCAAT 6216
N.CM.2006.06CM-U14842 -A-CCA-GCTT--T--CA--AGC--TGGAA--GTG-CAGAGGG----G-A-CTAAC--TAGCAGTGAAAAT.....................................................................GTGGCAAGGAATAGTGAGACAGGGACAACA 6177
N.CM.2002.DJO0131 -A-C-A-G--T--T-GCA--AGC--TGGAA--CGG-CA--AG--GAG-AAGAA............................................................................................................AAACCAGGA 6137
N.CM.2002.02CM-SJGddd -A-C-A-GTTT--T-ACA--AGC--TGGA--GGAGCCAGTTG--GACCTC...............................................................................................................ACCCAGAAA 6124
N.CM.2004.04CM-1015-04 -A-C-A-GC-T--TWACA--AGC--TGGGKT--A-GRG--AGT-GAC........................................................................................................................AAT 6124
N.CM.2004.04CM-1131-03 -A-C-A-GC-T--T-AC---AGC--TGGGTT--A-G-G--AGT-G-G........................................................................................................................AAT 6159
N.CM.2006.06CM-U14296 -A-C-A-G--T--T--A---AGC--TGGGA--GTG-CA-AA---GAG-AA-AGACAGCTAACACG....................................................................................ACAACTTCTACAGGGAACATA 6146
H1N.CM.95.YBF30 -A-C-A-GCTT--T-AC---AGCT-TGGG--GGAA-GG-A-----CA-A-............................................................................................................ATGACAACAAGA 6252
H1P.FR.06.RBF168 -C-C-A-G--T--T-G---A......TGCC-C-AGC-GG-T--AT--.........................................................................................................AATAACCCCTCTGAGAAT 6135
H1P.CM.06.U14788 ---C-A-GR-T--T-GC--C......TGCAGC--GGT-...G-CT--.................................................................................ACTAATAACTCCTCCAGGGTTAATAACAGCACCGACAGCACC 6169
CPZ.CD.90.ANT -A-AAA-G--T--T--A-GA-AC--TGGAACAC---CA--ACCA----CA-CAACA--TACA..........................................................................................GTAACACCAAAGACAACA 6106
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -A-CAA-G--A--T-G-A-CG-T-CT-GAC-A-A--GC--T-GC-ACTC--A-....................................................................................AATAACCCTACCCTCAAGAACAATACTTCAGGT 6267
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---C------C--TT-ACTG--T--ATGCAT--AAG-A-ATGGC-AC-CC-C-AACT-C........................................................................ACTGTTCAAATTAGCACTGGTAATGATAGCACTGCTAAC 6283
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G-CCC-T-CT--T-A-A--CCC-CT---AC-T-CTGC--T..............................................................................................................................AAC 6192
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -A-CCC--TCA--T-GCTCA-G--G--G--TG-AC----GT................................................................................................................................. 6193
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---C----C-T----G-ATCCCT--ATT-----ACTC--G-................................................................................................................................. 6209
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -G-CC-----C--TT-CACAAAT-CA-C-ACAGAGGCAT-T................................................................................................................................. 6215
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -C-C-A-GC-T--T-T-CCA-AC--C-TAAGC-GC-C-GGG---GAC-C---GAAT--CTCT............................................................................................................ 6243
CPZ.CM.98.CAM5 -C-CCA-GC-A--T--GACCC-T-----CAT--GC-C---T----C--AC--T..................................................................................................................ACA 6363
CPZ.GA.88.GAB1 -A-CC--GC------G-A-GGCT--CTT-AGCCAGGCA-AA--CCTA-CA.....................................................................................................................AAC 6720
CPZ.GA.88.GAB2 -GCAA----C---T---TC-A-A--TGC-AC-GGA--CGAA-C--A-GC--CT--A.........................................................................................................AACGGAATT 6073
CPZ.US.85.CPZUS ---C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A--.......................................................................................................................................AGT 6709
CPZ.TZ.2001.TAN2 -A-CCA-G-----T----TAG-A--T-CAACAGTAGTA-ATGCA-CAGCACCAACA.....................................................................CCGAAAGTAAGTGCAACAGTAGCAACAACACCA...ACAATAAAT 6326
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -AGTCA-G--T--T--CA-A-CCC-A----TC--A-CAC-AGCA--C-CA--TACAGCGGCA........................................................................CCAGTAAACGCGACAACAATACCA......GTAAAC 6320
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -C-C-C-G--T--T--AC-AC-A--T-CAACA-A--CA--AC-G-C-GAG-TGACA-ATACA.....................................................................ACTATACCACCACATACAACTATACCA............ 6226
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -C-C---G--T--T--AA-GACA-CAG-GACG--A-CRCAG-CA-A-RYA-CAAAT..........................................................................................ACAACTATACCA............ 6204
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -C-C-A-G-CT--TT-AA-CGAC-CA--G-GG-GC----AATCA-C-GCA-CTACA-CTAGCGCAAACACA............................................................CCTACAAGCACAGAGACAACTATACCA............ 6160
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -A-CAA-G--T--T----TAA-A--TGGGAG-TGGG--GGT-TA-CA-CACCA-CTCC-TCACCAGCACCTACAACACCAACAGCAGCAAAA...ACTACAACAAAAGTAGATTGCCCTATGAAT..................AATGAAACATGTGCA............ 6226
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -A-CCA-G--C-----A-CA--A--TGGAAGCTGGG--GGATCAGTA-CA-CAACA-C-CAACCAAGAACAACACCATCCGCAACAGCATCA...ACAAAT......ATAGACTGTGGAATAAAC..................AATGAAACATGTAGT............ 6163
RCM.GA.x.GAB1 ---CCA-G--T--TT-A-CAA-A--TGG-AGCTGGG--GGA-TCCC--CCTCA-CACC-CCAACAACAACAAAAACAACAACACAAAGAACT...ATAGGTGTAGAAAAGGAATGTACTGCTGGC..................AACGAAACATGTGAG............ 6364
RCM.NG.x.NG411 -A-CAA-GT-T--T----CA-----TGG-AG-TGGG--GGT-C-GCC-CCCAATCACCTACAACAACAACAAGAGCAACAACAAGAACAACA...AAAGAAATAGGGAAAGATTGTTATGCGAAT..................CAAACAGAGTGCAGT............ 6420
H2A.DE.x.BEN -GGCAA-G--T--T-GCAGGG-TC-AGGGA----C-CG---CCG-A-CCC--GACCTCGAGTTCCACAACCTCGAGACCACCCACATCC.................................GCAGCCTCCATAATAAATGAAACTTCTAACTGCATAGAAAACAACACA 7165
H2B.CI.x.EHO -G-CAA-G-----T-A-A-GAC-TG--GCTCAG---GC-AAG-G-CC-C--CGTCCTCCGCGTCCCTCAGATCTTCTACTCAG.............................................ACCCTACTCAACGAAGATAGCAAATGTATTCAAAATGACAGC 7118
H2G.CI.92.ABT96 --GCCA-G-GA----A-A-AACTG---CAA-C-AATGGGGTCTA-CAG-G-C-ACC-CTGTAACCCCTGCAACAGTTCCCACAACTAAAATGGTGACAGCT...........................GAACTAGTGAATAGCACTAGCCAGTGCTTAATGTACGATAAT 6484
H2U.FR.96.12034 -AGCAA-G-GA--T-G-A-AACTG-A-CAA---GATGGGGATTA-CAG-A-CA-CAGC-ACAACAACTAGCCCAGCAATGCAAGAATCAAGT....................................AAAGTAATAAATGAAACAGAGCCTTGTATACGAAATAATAGC 6616
SMM.SL.92.SL92B --GC-A-G--A--T-A-A-AAATG---CA--C-GATGGGGGTTG-CA--AGCA-CT-CTACTACTAGCTCACCAACTACTACTAGCCCCTTAACTGCTGCTAGCCCATCAGGAGAG............GAAATCGTTAACGACACTATGTCTTGTACAAAGAACAACAAT 6513
MAC.US.x.239 ---C-A-G-GA----A-A-AAGTG---CA----GATGGGGATTG-CA-AATCAATA-C-ACAACAGCATCAACAACATCAACGACAGCA...........................TCAGCAAAAGTAGACATGGTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGCCCAGGATAAT 7071
Env I__T__M__R__C__N__K__S__E__T__D__R__W__G__L__T__K__S__I__T__T__T__A__S__T__T__S__T__T__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__A__K__V__D__M__V__N__E__T__S__S__C__I__A__Q__D__N_
STM.US.x.STM --GCAA-G-G---T-A-A-GAATG-A-CA--C-AATGGGGATTG-CAG-G-AAACAGT-ACAACAGTGACACCAACAGCAGCAGCAGCAGCAACA...........................AAGCCAGAGTTAGTAAATGAAACAAGCTCCTGTGTAAGTAACAACAAC 6713
MNE.US.x.MNE027 ---C-A-G--A----ACA-AAGTG-A-CA----AATGGGGATTG-CA-AATCATCA-C-ACAACAGCAGCACCAACAACAAAAACAACAACAACA........................AAGGAAATAGAAGTGGTCAATGAAAATAGTACTTGTGTAAATCGTGATAAT 6542
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -A-AGA-GCG---T-AGAC-GAA-CA-CCCTA--ATCA-A-CTA-CA-C-CCA................................................................................................AAGACAACAACTGATTGGAGT 6517
DEB.CM.99.CM5 -GC-GA-G--C--T-G-AG-ACA-CA-CAACA--A-CAG-AGCA-CA-CA-CAATA.............................................................................................AAAACAACAACTGACTGGTCA 6329
DEN.CD.x.CD1 -C--AA-G--T--T--AAGAAAAG--G--A-C-GC-CA-A-GCCGTC-CCGTGTCCTCTACCACAACCACAACCACAACCATAAAGACCCCAACCACA..................................................................GAGTGG 6701
LST.CD.88.447 -G--GA-G--A--TGAA-GGGAAGGA-TA-GA--A-CA-AAGCA-CA-AA-CAAAA-CG...TCAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTATAACAGAAAAAACCACAACCACCACCAAAAGATCTACAACTGGGGGACCAGAATTAATAGAGGACATAAATTGTATTAAA 5782
LST.CD.88.485 -G--AA-G--A--T--A-GGGGAGGA-TA-GAC-A--A--A-CACCATCACCAATAG--AAAACAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTATAGCAGAAACA...ACCACAACCACCACCAAAGGGAATACAACTATGGAAAGTTTAATAGAGGACACAAATTGTACTAGA 5779
LST.CD.88.524 --C-CA-G--A--T--A-GGGAAGGACTA-G--AG--G-GA-CA-CA-CA-CAACA-C-CCAACAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTATAACAGAATCTACTACTACTACTACAAAGAGTTCAGGGACTGAACAACCATCTTTAATAGAAGATACAAATTGTACACGA 5785
LST.KE.x.lho7 -G--AA-GC----TGGG--AG-T...............--A--A-CACCA-CAACA-C-CCAAAAACTACTACACAGATGCCTTGTTTTATCAACGAACAGGTA.........ACAGTTAAGAACCCGGGGAATGAAACAAGATTAGAGGAAGATCTTAATTGCACAAGA 6842
SUN.GA.98.L14 -C-AAA-G-----TC-ACCGAAACC--CAAC-C-CTCCT----CTCA-CAGT-AAA--TAGCTGTGATTATTGGACGACCACCACGGCTAAGACTACAACTCAGACTACAAGTAGTACCAGCTCCACTGCTAGTACAACTACTCCAATGCCTCTAGATTGGAATTGTACT 6913
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---AGA-GC-A--TCAG--AACAG-A----TAT-AGCA--A-CAGC--AGCCTATA-CTACACCTACTACTACATCTACAGTTGCAAGTAGTACA................................................GAGATTTACTTAGATGTAGATAAAAAT 6185
OLC.CI.97.97CI12 ---AAA-GC-A--TGAA---CCATCAGCAA--TT--CAGAACC--T--CACCTATC--TACAGCTGCTCCA....................................ACAACTGTCACTAGCAGTACAGGAGGTCAGACCACTACAATAGGGTTAGGAGTTGATAATAGT 6250
WRC.CI.97.97CI14 -A-AAA-GC-A--T---CCAGGAG-AGGGAG-GAG-CATTT............-ATCC-TGTGAATCTAATACTACAAGAGCT..................ACTACAAGTGCTACTACAACAGTTGGTACAGTTAGTACTACTCCAGTTATGCAGGTAGAAAACAATTGC 6748
WRC.CI.98.98CI04 -G-AAA-G-CA--T--ACCAGGTGCACCA---T----C-AT-CG-AGGACTTTAACCCCTGTGAAATTAGCACAGGTGCACCTACTATTAGTACCATAAGTGCTGCACCTACTACTAGTACCATAAGTGCTGGTACCAGGACACCAGCTATGCCAGTAGATAATAATTGT 6793
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -G-AAA-GTCT--T--ACTAGG-G-TG-GA-A-GC---TAT-CAGAAGAC-TA-AACTGACAACAGTAAAA....................................ACAACAACACCAGTAACTCCGCCACAGAATACTACCCCTAGTATGGATGTAGAGAATAACTCT 5680
MND-2.CM.98.CM16 -C-AGA-GC----T--AA-AGGA--AG-CCT-G---CCC-T-TACCC-C--CATCC-CCACAACTACCACAACTACCACC.............................................AAGACGGTGGCAAATACTACTGAGTTGGACATAGAC...ACCAAT 6746
MND-2.GA.x.M14 -C-AGA-GC-A--T--AA-GGGAG-A--CAG--G--CC-G--C--CC-C-CC-AT-CCCACTACCACCACTCCCACCACTCCA.........................................................GCAGTGACGGGGCTGGAGGTGACGGTACAG 6666
MND-2.x.x.5440 -G-AGA-G--A--T--A--AGGTC-A-----A--AG-GCAAGCA-CAGC--AGACC-C-ACACCTGTACCCACAACAACAACCCCCTCCACTACCACT.....................AGCTCCAGCACAAATAAGACAACAACTCCTGTGTTGGTTGTTGAGAAACAA 6346
DRL.x.x.FAO -G-AAA-GG-A--T-G----C-C--A-TA-TA-A-GCAG---GC-CA-CACCAACACC-ACTACA...........................GTAGCTACTACTGTTAATACTAGTGTTGCCTCAACAACAACAGCAAATGACACTTTGGAAATAGCTGTAAATAATACA 6389
MON.CM.99.L1 ----GA-GCTC--TGT---AG-T--C-CC-T-T-G---G---G--CC-C-CCT-CCCCTAGTACCCCCACACCC....................................................................................TGGGGAAATTGG 6601
GSN.CM.99.CN166 -GG-GA-GT-T--T-ACCTCACA--C-CATCC--A-GCGAACCA-CA-CA-CTCCA--GCCACCAAATGTCTCCACAACCACG.....................................................................CAGTGGGGAAGTTGGGGG 6590
GSN.CM.99.CN71 -AC-AA-G--A--T-AGCTCCCA--T-CGAGC--A-CA--A-CACCGTCC-CAACA-C-GCCACAACATCACCCTCATCCCCAACGCCAACACCA...............................................................TGGGGAAATTGG 6581
TAL.CM.00.266 -A--GA-G-----TGAG--CA-A-CA--GA-CCT--CA-T--G-GCC-A--C-ACA-C-CCAGCCCCGACG........................................................................GCCATGAGCAATAGCAATATGCCGTGG 6450
TAL.CM.01.8023 -G--GA-GGC---T--A--CA-C-CA--AA--CTC-C-GG--CAGTAGCACC-CCA-C-ACAAATTCAACAACAAACTCAGTAACATCC......................................................AAGAGAACCAATGACACCAATGTGTGG 5988
MUS-1.CM.01.1085 -A-AAA-G--A--TG-GA-AG-A-C----T-C--C-GAT-T..................................................................ACGGGAGGGAATAGCACCGGAACCACAGCACCCCCAACAACACCATGGGGATCATGGGGCAAT 6551
MUS-1.CM.01.CM1239 -C-AAA-G--A----G-AGAA-A--TGTAACA-GGCCAT-A.....................................................................ACAACAACAACAGCATCAACACCAACAAAAACAACACCAGTGACCCCTTGGGGGAAATGG 6535
MUS-2.CM.01.CM1246 -A-AAA-G-----TGACCT-C-C--T-T-AG--TGTC--GT..................................................................ACCACCGCAGCAAGCGCCACAACAAGCGGGCATACAACCGTCACCCCTTGGGGCAGATGGGCA 6670
MUS-2.CM.01.CM2500 -G--AA-G--A--T--CA-GC-A--TTCAACA-GGCCG---....................................................................................ACAAAGCCGACCACGCCCAGTACCACTCCATGGGGAAGGTGGTCT 6596
SYK.KE.x.KE51 -C--AACGTTA--TGTA--GGAC---G-CAG--G--G-GGT---CT--CC-CAACA-TC..................................................................AGTCCAACAACAACAACAAACAAAGCAGCAACACCACCTGCATGG 6337
SYK.KE.x.SYK173 ----GA-GTT---T--ATTGGAC--C-GCCC-G---CA-GT....................................................................................ACCCCTACTACAAGTCCCCCTACTACACCTCCAAATGAAACGTGG 6641
GRV.ET.x.GRI_677 ---AAA-GTCC--TGTA--GC----TGG-ACAG-C-CG--A--GGCC-CC-CTACTGC-ACTACAACAATGACT.................................ACCCCCTGTCAGAAT..............................TGCAGTACAGAGCAGATA 6627
SAB.SN.x.SAB1C -A-AAA-G--C---TA-CGC--AG-AGGA-GAG-AGCA--A-CA-CATCACCATCA-C-TCAACAGCACGCCCCGAGGTAGTGAGT............................................................GTGGGCTTTAATGACTCAGTGATA 6924
TAN.UG.x.TAN1 -A-AGA-G--T--T---A-A--A-CA-G-ACCG-CCC---ATCA----CCCCTACATC-AGCAGCACTACG....................................GATCCCTGTCCAAATACC...............GACGAAAGTAGCTGTAACGCCACCTTAGTT 6722
VER.DE.x.AGM3 ---AAA-GTCC--TGTA--A-----CTCCTC-GAGCC-----CC-C-CC--AAA-T-CCACGGCCTCAACAACCAATATCACAGCCTCAACAACC.........ACTTTGCCGTGTGTCCAGAACAAG...ACAAGTACTGTGTTAGAATCATGTAATGAAACAATCATA 6263
VER.KE.x.9063 -A-AAA-G-GC--TGTA--G-----CTCAAG--GA-GA-A-CCA-C-CCA-CTTCAGCTTCAACAACAAAAGCTCCAAAAACAGGT.....................GATCCCTGCATTAAATCTACCAATAATAATGTTAATTTACAGCCCTGTAATGCCTCCCTTATA 6756
VER.KE.x.AGM155 -C-AAA-G--T--TGTA--G--A--AGGCTCCG-A-CCT-T-CCCCAGCA-C-TCT-CTACGGCAGGAACCAAA.................................CTACCCTGTGTTAGAAATAAAACAGAC...TCCAACCTACAGTCATGCAACGACACCATCATA 6739
VER.KE.x.TYO1_patent -C-AGA-G--T--TGTA--G--A--TTCCACA-GAG-A-GGGCG-CA-CACCTACA-CGACGCCGAAATCTACCGGC..............................CTACCCTGTGTAGGCCCGACGTCAGGT...GAAAATCTACAGTCCTGTAATGCAAGCATTATA 6741
COL.CM.x.CGU1 C-CCAA-G-TT-----CA-AG-A--T-GGAC-GAA---GG--C-----CAGTA-CCCC-ACAACA..............................................................................ACAAATAATAGTGCTTCAGATTGGGAT 6054
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H1B.FR.83.HXB2 ...ATG...ATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC...ACAAGC...ATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGATACT................................ 6788
Env _.__M__.__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__.__T__S__.__I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H1A1.UG.85.U455 ATC-CA...GATGGA-T--GG-A---A--G-----T--------------G-C-...---GAA...C------A----AAA-------T----T--C---------G----------G---A---CA----AAC-GA-AAC............................. 6233
H1C.ET.86.ETH2220 ...--C...-AT-GT-CC--T-AT--A--G-----T--T-----------A-C-...---GAA...C------A----AAAAG---G-C-------C--------------------G-----C-TA----C-G-T--................................ 6191
H1D.CD.84.84ZR085 CTGCCA...-CGG--A--CC------A--G--------------------A-C-...---GTA...G---CG-A----AG-A--C---T-C-----C---------G-------G--G---A------------GGG-AAAAATGAAATC.................... 6318
H1F1.BE.93.VI850 ...........................--GC-------T-----------G-C-...---GAA...G------A----AA--T----TT--C---GC---------GG---------G---------GC---A-C-A-AGC............................. 6110
H1G.SE.93.SE6165 AGC-CT...G-GGATA-CCC------A---------------------G-A-C-...---GAA...-------A----AAAA----------C--G-----C----G-------G--G-------TA------CA................................... 6212
H1H.CF.90.056 .........--GGA--CAGG---G--AC---C---T------------G-A-CT...---GTA...C------A----CA--------T-C-----C-C-------G-------G--G-------T-----CA---G-................................ 6119
H1J.SE.93.SE7887 .........G---GTAGTCCT-ATATC--G-C------------------A-CT...---GAA...------AA---AAG-A--C----G--C--GC----C----G--AA---G--G-------T----G-A-C-A-................................ 6101
H1K.CM.96.MP535 .........G-GG-AAGCCC--C---A--------T--------------A-C-...---GAA...----A--A----AA-A-A--G----C----C----C----G-------G--C-G---C-TA--GGC--GGG-AATAACAGTAGT.................... 5996
O.BE.1987.ANT70 ............-CAA-TG--AACCTT--G--G--G--TGAG--T---G-A-C-...--TGTT...--C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-GACA-GCAGC............................. 6806
O.CM.-.BCF06 AGG--CGCAGGCC-A--AG--AT-CCC--G-----T--TAG---T---G-A-CT...---TT-...C-C-AT-AC-GAAA-G-----AGGC-G--TC-A--C---GT-TCA---T-GG-TAAG--T--C--C...................................... 6843
O.CM.1991.MVP5180 ...C-ATTA-ATGA-ACA-T-AAT-----G-G---T--TAG---T---G-A-CT...---GT-...C-C-C--AC--AAA-G--C--A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---C-G-GTAAGG-TA--G-CTCA................................... 6807
O.CM.1996.96CMA102 ...TCTAAA-C-GAAACAG---TCC-C--G---C-G--TGAG--T---G-A-C-...---GTT...G-C-A--AC---AAAG-----A--C-G--TC-A------GT-ACA---T-GG-C-AG--TAG-G-CA--GGAAAT............................. 6268
O.CM.1998.98CMABB141 TCGC-CCCT-GCGGTTCAG-GAACCCT--G-----A--TGAG--T---G-A-C-...---GTT...C-C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C----T-TCA---T-GG-TAA-G-GA--G--AGCGAAACAAGTAAAGGGAATAA.TAGCGAAACAAGTG 6318
O.CM.1998.98CMABB197 ACC-GTAGCCC-GATCTC---CA---TC-C---C-G--TGAG--T-----G-C-...---GTT...G-T-AG-AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C------GCA---T-G--GGA-C-GA-AG--A--................................... 6236
O.CM.1998.98CMU2901 .........-GT-GCTCAG--AACCCT--G-----G--TGAG--T-----A-C-...---GTT...C-C-AG-AC--AAA-G-----A--C-G--T--A--C----G-GCA---T-G-CTGA----AGAG-CA-C................................... 6250
O.CM.1998.98CMU5337 GAG-GCCCT-GG-ACATAG-GAACCCTG-G-----G--TGAG--T----CA-C-...---GTT...C-T-A--AC---AAAG-----A--C-G--TC-A--C---TT-TCA---T---GTAA-C-GA---C-ACG................................... 6274
O.CM.1999.99CMU4122 ......GCA-C-GC--CC-GCA-C-CAG-G-----G--TGAG--T---G-A-C-...---GTT...C-C-A--AC--AAA-G-----C--C-G--TC-A--C----G-TCA---T---ATAA------G--C...................................... 6248
O.FR.1992.VAU CCCT-AAACTC--ACA-T-C-AAG---G-G---C-G--TGAC--T---G-A-CT...---GTG...C-C-A--AC--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---GTGACA---T-GG-TAAG--TA-CGCC...................................... 6350
O.US.1999.99USTWLA ACA-ACCCAGAGGAA----CCAATCC-G-------A--TGA---T---G-A-CT...--GGTT...G-G-A--AC--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-GC-TAAG--T-GA---...................................... 6276
O.US.-.I-2478B AGCTCAGGGGAC-GCTTCG-GAACCCTG-G---G-A--TGAG--T---G-A-C-...--GGTT...C-C-A--A---AAA-G---G-AG-C-G--T--A--C---GT-TCA--CT-GGCTAG-G-G---G--AGCGAAACAAGTGGCAGTAACACA...ACAAGTGGCAG 6869
N.CM.1997.YBF106 AGG-CAGAGGATC-A--AG-CA--C-A--G-----T-----A--------A-C-...--TGAG...-------A--GAAA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G-----CA-AG--...................................... 6342
N.CM.2006.06CM-U14842 AAT-GCCTAGACC-A--A--CA--C-A--G-----T--T--A------GCA-C-...--TGAG...C---A--A---AAA-........................--G-AA---K--S-MY-WR-CA-----...................................... 6279
N.CM.2002.DJO0131 AATGG-ACAGACC-A--AGC-A--C-C--G-----T-----A--------A-C-...--TGAA...---CAT-AC--AAA-A--C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G--...................................... 6263
N.CM.2002.02CM-SJGddd AATG-AACAGAC--A-GAG-TAAGAGA--G-----T-----A--T---GCA-C-...--TGAT...C------A---AAA-A-A-C--TT--CT-TC-G------G--GAG---G--G---A---CAG----...................................... 6250
N.CM.2004.04CM-1015-04 GGGGAATTAGAT--A-GAT-CAA-C-A--G-----T--T--A------G-A-C-...--TGAG...-G--A--A---AAA-A--CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-GAG-................................... 6253
N.CM.2004.04CM-1131-03 GGG-CATTAGAC--A-GAT-CAA-C-A--G-----T-----A------G-A-C-...--TGAG...-G-GA--A--GAAA-A------CT--CT-TC-G-------C-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-CAG-................................... 6288
N.CM.2006.06CM-U14296 AGTGCAGAAGACC-A--AG--AA-C-C--G-----T-----A------GCA-C-...--TGAG...G-G-C--A---ACA-A------TT--CT-TC-G------GC-GAA---G--------C-CAG----...................................... 6272
H1N.CM.95.YBF30 GAACCA...GAC--A-GAT-CAA-C-A--G-----T-----A------GCA-C-...--TGAG...C---C--A---AAA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-------CA--GCC...................................... 6375
H1P.FR.06.RBF168 AGA-CC...GCCGCCA-TCC-TT----C--TTT--G---AG---T----CA-C-...---GTA...T-G-A--A---AAA----G--C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--G-GACAG-A................................ 6264
H1P.CM.06.U14788 AAC-CCAGC-A--CCA-TCC-TT---AT--TTTC-G---AG---T----CA-C-...----TA...G---A--A---ACA-----C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G--------C................................... 6298
CPZ.CD.90.ANT ACACCA...---G-A--TGGCATGA--C--C--G-A--TAAC--T---CAG---...---G-A...T-T-A--A----AAA--A---ATGA-A--CA-A---------GGA---C-T--GAAGTGTC-GG-CA-C-A-GAGACTAAC....................... 6244
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AAG-AT...GA--CT-GAGTTTT-C-A--G--------TA-A--T--C-CA-CA...---GAA...T-G----A---AAA-A-AC-G-TC---T----A------GT-GA----C-GCA-AGCC---GA-G-...................................... 6390
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 AAC--T...-CGG-T-GC-C-AT---C--GT-C-----T---------GCA-C-...---GAA...T------AC-GAAA-A-AC-G-TG---T----G-------GG-AA---C-TGAG---C----AGGAA---AGCCACCAGAA....................... 6421
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TCT-CT...GACGATCGCTTG-----C--G-G---T--TAGC--T---G---CA...--TGAA...C------A----AAAAGAC---TG---T-C--A--C---GTGGAG-------C-G------GA---...................................... 6315
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 GTT-AC...CA--CAA-CC-C-T-C-A--GC----T-----A--T---G-G-C-...--TGAG...T------A---AAA-A--C---TC--CT-TC-G-------TGGGA-----------CT----C-C-A---A-AGCAGTGGT....................... 6331
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...--T...-AT-GCTCT--T-AGACT--G-----T--TAGC-------CA-CA...---GAA...C------A----AA-A-AC-GACT--CT----G------GT-GA----T---CT-AG---A-C--G...................................... 6329
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .....................CAG-T-CAGT-T--T--T---------G-A-CT...---GAA...T------A----AA-A--C---TG--CT-C--A-------G-GAG--C----C-AGTC-T----GCA---AGACA............................. 6329
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ...............ACA-GCCAGAT-G-------A----TC--T-----G-CT...--TGAA...T------A---ACA-A--C---T----T-T--A------GT-GA-------G--SMK--T............................................ 6348
CPZ.CM.98.CAM5 GAGT-A...-A--ATATA----A-ATA--G-----T--TA-A--T-----G-CT...--TGAA...G------A---AAA-A--G---T----T-TC-A------GT-GA-------G----T--T-GAGG-A---AGAGTAATGAT....................... 6501
CPZ.GA.88.GAB1 CAG-CA...TCTTCTCC-CCTCTC--A--G--------T--A--T---G-G-CA...---GAA...T------A----AA-A-AC-G-TC---T--C-A------GTGGAG---G-GG--AACC---GG-----G-ACAAC............................. 6852
CPZ.GA.88.GAB2 GAA-A-...GATGG-TT-GC-CA---C--G-G---T--TA---------CA-C-...---GAA...T------A---AAAA---C--ATT---T-C--A--C-GG---AA----C-TG--GGT-CTA-C---...................................... 6196
CPZ.US.85.CPZUS AGTGCT...G---ATACT-CT-ATATA--G-G------T-----T-----A-CT...--TGAA...T------AC--AAA-A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA-----A--................................... 6835
CPZ.TZ.2001.TAN2 TTG-CA...-AT--AA--G--TAT--A---TTT-----T--A--T---CAG-CA...--TGAA...T-T----A----AAAA--C--AT----T-T--GK------GGGAA-----T--GAA-G-T-GC-G---A-G-ACT............................. 6458
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 TTG-CA...GAT--ACCT--TTAT--AT--TTT-----T--A--TC-GCAG-CA...--TGAA...T-T----A----AAAA--C-GAT----T-T--G-------GGGAA-----T--GAAGGATA-C-GGAG--TGCAGGATAACAGGAGCAAC......AGCAGTAA 6475
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ...CCA...CAC--CCCAC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T---G-T-C-...--GGTT...C---A--A----ACAACA--GC-GC-A--T--A-------G--AA---------GA--C--G-G-AACA................................... 6349
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ...CCA...TAC--CCCAC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T---G-T-C-...--GGTT...C---A--A----AAAACA--GC-GC-A--C--A--------G-AA---------AA--C----G-GACG................................... 6327
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ...-CA...-AC--CCCAG-GTT---T--TTTC--T--TA----T---G---C-...--GGTT...C---A--A----AAAACA--GC-GC-A--C--A--C--C--G-AA-------C-GA--C------AA--GAG................................ 6286
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .........GC-G-TCCAG-T-AG--TG-T-TG--T--TGAG--TGCAG-GGCA...GG-TTA...-A---G-A-G-AAAAT-T----CTA---ACACG-GG--CTC-AGA---C-TTGGTGTGAGA-AG--A-A-A-................................ 6349
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .........GC-G-A---G-T-A-A-TG-T-TGC-G--TA-A--TGCAG-AGCA...GGGTTG...-A-----A-G-AAA---T---T-CA---ATAC--GG---TC-AGA--CC-CTGGTGTCAGA-AGC-A-C................................... 6283
RCM.GA.x.GAB1 .........GA-G-TC--G-T-C---TG-G-TGTCT--TGAA--TGC-G-AGCA...GG-CTA...-AG----A-G--AAA--C--GT-TA---ATACC-GG---TCTAGA--CC-TTGGTGTGA-A-GG-AACA................................... 6484
RCM.NG.x.NG411 .........-GTG-CCCTG-C-C---TG-C-TG--T--TGAA--T-CGG-GGCA...GGGTTA...-A-----A-G-AAAAAT-----T-A---ACACA-GG--CTC-AGA---C-CTGGTGT-AG-CAGG-A--................................... 6540
H2A.DE.x.BEN TGCGCA...GG-T-A-G-T-T-AG-----G-TGC-A--TGAG--------G-AG...GGGTTA...GA-CA--A----AAAAG--GGT-TA-G-ACACA-GG---TT-GAA---G-GG-TTGTGACA-C......................................... 7285
H2B.CI.x.EHO TGTGCA...GGG--A-GACT--A---A--G-T-G----TCAA-----A--G-CA...GG-TTA...-A-----A-G--TCAA-AC--T-TA-G-ACACC-GG-------AA---T--G-GTGTGA-A-GGGGACA-GGAGTAAT.......................... 7253
H2G.CI.92.ABT96 TGT-CA...GGT--AC--TC--A-TCC--GGTTGG----AAA--T--C--G-CA...GGGCTA...-A---G-A-C--AGAA--G--T-CA---AGAC--GG---TC--AA---T-GCA-TGYGA-C-G......................................... 6604
H2U.FR.96.12034 TGCTCA...GG-T-A--AC---A-CCAT-GGTG-GT--TAGA--T-----G-CA...GGCTTA...-A---G-A----AAA--AG-GT-TA-A-A-ACA-GG---TCT-A---C---G-TTGTGA-C-G......................................... 6736
SMM.SL.92.SL92B TGCTCT...GGC--A---C-G-A-CCA--G-T-GGT--TCAA--T--C--G-CA...GG-CTA...-A-----ACC--AAAAG-C-GT-CA---A-ACC-GG--CTCCAGA---C--G-CTGTGAGC-A......................................... 6633

V3 loop start
MAC.US.x.239 TGC-CA...GGCT----AC---AGC-A--G-T--G---TAAA-----C--G-CA...GGGTTA...-A-----AC---AAAA-AG-GT-CA---A-AC--GG--CTCTGCA---T-GG--TGTGA-C-A......................................... 7191
Env _C__T__.__G__L__E__Q__E__Q__M__I__S__C__K__F__N__M__T__.__G__L__.__K__R__D__K__K__K__E__Y__N__E__T__W__Y__S__A__D__L__V__C__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
STM.US.x.STM TGC-CA...GGCT----AG---A-TCAC--GT-GGT--TAAA--------G-CA...GG-CTA...-A-----A---AAA-AGAG-GT-CA---A-ACG-GG--CTCTAGC---C----CTGTGA-C-A......................................... 6833
MNE.US.x.MNE027 TGC-CA...GGCT----AC---AGCCA--G-T--G---TAAA-----C--G-CA...GGGTTA...-A-----AC---AAAAGAG-GT-CA---A-AC--GG--CTCTGCA---T-GG-TTGTGA-C-A......................................... 6662
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 GGAGAA...-AC-ACACC-TGTC-C-ATATTGG--T------------G--TCA...GGTCCA...TAT----A----AAAG-AG-G-G-C----CA-G-GGCTA-C-GA----C-GGA-TGGGC-A--GGAA--GAGACAGGGGATACT.................... 6658
DEB.CM.99.CM5 GGAGA-...-AT-A-ACAGTGAC-C--TATTGG--T--TA-C------G-T-CA...GGGCCA...TAT--G-AC---AA-G-A-TGC--AG----G-G-GG-TAG-GGA---C---CAGTGGGAGACAG-AA-CCAAACAAATACTAAC.................... 6470
DEN.CD.x.CD1 TATGGAGGA-AT-A-ACT-CC...ATCT-CCTT--G--TAA---------G-C-ACAGG--AAGGCT-T--G-A----AGAGTA-TGT-TG-A--TCA--G-AGA-T-GAA---G----GGA-............................................... 6821
LST.CD.88.447 TGGG-A...-ATGA-ACT-CT-AGATT-AT-G-G-G--TAGA-AT---G-T-CA...GG-CTA...TGT--G-ACTGTAG-ACAG--AT-A-GCAGAG----AGGT-TGA---G-C--C-TGTGATA-G----GA................................... 5908
LST.CD.88.485 TGGT-A...-ATGA-ACT-CT-AGATT-AT-G-G-A--TAAA-AT---G-A-CA...GG-CTA...TGT--G-ACTGTAAAG-AG--AT-A-GCAGAG----AGGT-TGA---G-C--CCTGTGATA-G----GA................................... 5905
LST.CD.88.524 TGGT-A...-ATGA-ACT-C--A-ATT-AT-GGG-A--T--A-AT---G-G-CA...GGGCTT...TGT----A-TGCAA-G-AG-GAT-A-GCA-AA----AGGT-TGA---G-C--C-TGT-AT--G----G-................................... 5911
LST.KE.x.lho7 GGGC-T...-ATGA-ACC-C--AGAG--ATGC-G-A---CAG-AT---G-A-CA...GGGTTA...TGC----ACTGCAG-AC-G--AT-A-ACA-AGC---AGAT-TGA----G---CGTGCTC--GAG-GAGG................................... 6968
SUN.GA.98.L14 GAC-CA...GAG-ACATAGCG-AGAGC-AT---GTA--TAAA-AT---G-G-CA...GGGCTT...TGT----A-TGTAAAAC-G-G-TGG-ACA-AAC---AGGG-TACA--AG-T-CTTGC-AT-G------C................................... 7039
MND-1.GA.x.MNDGB1 AAT-CA...GA-GAAA--GT--AGAG--ATC-TGTA--TAGG-AT--C--A-CA...GG-CTA...TGC--G-A-TC-AA-G-AG--AT-GTAA--AA----AGAGGGGA----G-G-A-TGTGA-A--......................................... 6305
OLC.CI.97.97CI12 ACAG-A...-AGCCA--A-C--A-A--C-T---C-A--TAGG-AT-----T-CA...GGGTTA...TGT----ACTGTAAAATAG--ATGA--CA-ACA---G--TTGGAA---G--GC-TGT-C-A----C...................................... 6373
WRC.CI.97.97CI14 TCACA-...G-T-ATACTTC--AGATT-ATC-TGTG--TAGA--T--C-C--CA...GG--TG...TGT-AG-ACTGTAGAATAG--AT-A-A-A--C----AGAGG-GA----G-GG-TTGT-ATA-----AG-................................... 6874
WRC.CI.98.98CI04 ACA-CA...G-G-ATACCTCT-AGATA-ACC-TGTA--TAGA--T----C--CA...GG--TG...TGC-A--A-TGCAG-ATAG--ATTA-A-A--C----AGAGG-GA----G-GG-TTGC-ACA-A----GG---................................ 6922
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ACTTCC...T-G-ATCTC-C--ACACA-ATC-TGT---TAGA--T---G-A-C-...GGGTTA...TGC----A-TGTAAA--AG--AT-GTA-AG-CC---AGAGG-GA----G---G-TGC-C-C-AC--...................................... 5803
MND-2.CM.98.CM16 AAC-CT...GA--CTACA-C-CA-C---AC-GGGT---TAAA-------CT-CA...GG-TTA...TGT--G-A-TGCAAATT-G-GAT-G-A-A-AA----AGAT-TGAA---G---CTTGT............................................... 6860
MND-2.GA.x.M14 AAT-AT...GAG-GTACC-C-CA---A-AT-GGGTA--TAAA--T--C-CA-CA...GG-TTA...TGT--G-A-TGTAAAATAG-GATTA-A-AGAGC---AGAT-TGAG---G-G-CCTGT.....................ACTAAA.................... 6786
MND-2.x.x.5440 AAT-AT...GAG-CAACA-C-CAGC-A-AT-G-GTA--TAAA-----C-CG-CA...GG-TTA...TGT--G-ACTGCAAATT-G--AT-G-G-A-AAC---AGAT-TGAA---G---CTTGC-C-A-GCT-A---AAACTGGTAGTGCT.................... 6487
DRL.x.x.FAO GAACCA.........-TA-TG-A-ACA-AC-G-GTA--TAAA-A----G-G-CA...GG-TTA...TGC--G-ACTGTAA-G-AG-GATCACA-A-AAC---AGGT-TGA----G--G-TTGT-A-TG-GGCA--GAAACTGAATCACCAGAAAGC.............. 6530
MON.CM.99.L1 GGAGG-...-ATGGAACAGG-CAGCCAG--T-T--T-----A--T--CCAG-CT...---GAA...T-C--G-A---AAA-A--C--ATG---AGC--A----GG--GGAA--C-----GAAGGAG--AGGAAGC-A-GGC............................. 6733
GSN.CM.99.CN166 GGGGAA...-ATGGAACAGG-CA-CCCT--T-T-----T--C--T---CAG-C-...---GAA...T-T----ACC-AAA-A-AC-GATG---AGCC-C--C-GG-G-GAA--C--T--GGA-GAGACCC---G-................................... 6716
GSN.CM.99.CN71 GGAGGT...-ATGGAACAGG-CAGCCA---T-T-----T--C--T--CCAG-CT...---GAA...T-T--G-AC--AAA-AGAC-GATG---AGCC-C----GG---GA------T--GAGGGC-C-GG---G-................................... 6707
TAL.CM.00.266 TGGGGA...GAC-ATACA-C--A-CCAG--T-T--T--TA-A-GG--C--G-CA...GG-GCA...T-T--G-A----AG-T-T-CCT-C-T-T-TCAC-GG--CCT-GCA--CC----GAAGGA-CCAGGCA--GGATCC............................. 6582
TAL.CM.01.8023 TGGGGA...-AC-AT-CC-C--A-CCAG-GT-C-----TA-A-GG-----G-CA...GG-G-A...T-T--G-A----AA-T-C-CCT-T-T-T-TCA--GG---CT-GCA--CT----GAAGGA-CCAGGCA--GGCAAT............................. 6120
MUS-1.CM.01.1085 GGC-AT...GAT-GT-CTGG-CA-CCT--GTTC--T-----C------CAG-C-...---GAG...T-C--G-A---AAA-AGAC-GATG---T----G--C-T-GTTGA----C-G--GAG-GACAGCTCA--G-G-GAGAATGAT....................... 6689
MUS-1.CM.01.CM1239 GACGCC...-ATGGTACAG-GCA-AGC--GTTC--T--T--A------CAG-CT...---GAA...T-C----AC--AAA-A--C-GATG--CT-C--A-----C-CTGA----C-G--G-GTGAG---------................................... 6661
MUS-2.CM.01.CM1246 GAC-AT...-ATGA-ACAC--TTGACC--GT-C--T--T--C------CAG-C-...--CGAG...T-C----A-GTAAAAA-AC-GATG--CT-TC-C--C-T-GT-AAA--CC-C--GAA-GGG--G-----G................................... 6796
MUS-2.CM.01.CM2500 GATGGC...-ATGATACA-TGCA--TC--GT-C--T--T--C------CAG-C-...---GAG...T-C--G-AC--AAA-A--C--ATG---T-TC-G----T-GTGGAC---T----GAGGGAT-GG-GC---................................... 6722
SYK.KE.x.KE51 TGGGG-...GAC-ACTCT-C--A-ACT-GGT-C--T--T--A--T--C--G-CA...GGGG-T...T-T-AG-A----AAA--TC-GT-TA-------C-----C--GTCA--------GAG-GAG--A......................................... 6457
SYK.KE.x.SYK173 TGGGGA...GAC-ACAGT-C--AGCCA-G-TTC--T--------T--CT-G-CA...GGGG-G...T-C-AG-A---AAAA---C--T-TAGA--T--C--C-----GGA---CT-G--GAA-GAG--A......................................... 6761
GRV.ET.x.GRI_677 GAAGGA...GA-----CAG-G-A-CCAGC-TCC------A----TGCA--TGCA...GG-TAT...CA-----A-GTAAAAA----TT-TAGCATGACC-GG---G-T-AG--GT--G-CTGC-ATA----AACAGGAAGTGAAAAGGGA.................... 6768
SAB.SN.x.SAB1C GAACAA...GAG-----A----A-C--GCC-TG-----T--C--TGC---GGCA...GG-TAT...-G---G-A-GTAAA-A-A--TT-C-CAA--G-A-GGG--G-T-AA--GG-GG-TTGTGA---GGGAAGGGAAAAATCAAACGCA.................... 7065
TAN.UG.x.TAN1 ACA-AT...-GC-----TT-T-AGA-T-GTTCT-TA-----C--TGC---GGCA...GG-TAT...-GG----A-GTAAAAA-----T-TA--AGTAC--GG---G-T-AG--GT-GG--TGTGAGA-GG-AA-C-AC...ACCACAGGC.................... 6860
VER.DE.x.AGM3 GAA-A-...GA-T-AA-TG---AGCCTGCTTCT--T--TA-A--TGCA--GGCA...GGGTAT...G------A-C--AAAA----GT-T-CA-TGG-G-GGA--G-TGCA--A--C--GTGT............................................... 6377
VER.KE.x.9063 GAAGA-...GA-C-----G---A--CAGCTTC---T--TA-A--TGC---GGCA...GGGTA-...--T----A-C--AA-A-A--TT-T-CA-T-G-A-GGA--G-TGCA--G--CTATTGT-AGA-C-GCTC--GCTCTAACTCTAGC.................... 6897
VER.KE.x.AGM155 GAA-A-...GAG---A-TG-C-AG-CAGCGTC-------A-C--TGC---GGCT...GGGTA-...--T--G-ACC-AAA-A----TT-C-CA-T-G-A-GGA--G-TGCA--A--CT-TTGT-AGCG--G-ACAT-GCATAATGGGACA.................... 6880
VER.KE.x.TYO1_patent GAA-G-...GAG------G-T-AGCCCGCCTCT--T--TA-A---GCA--GGCT...GGCTAT...G------A-C--AA-A-A--TT-T-C--TGG-G-GGA--G-TGCA--A--CTATTGC-A-A----GAC--A-AGCACTAGCAAA.................... 6882
COL.CM.x.CGU1 GAGTCA...-ATTG-A-AG--TATCC-TGGT-T--T---AGAA-G---TCA-CAGCTTTCTTA...C-T-A--A--GAAA-G--TT-----TA-G-----CAGTAG--GA-TTA-CTG-G-TTGG-A----AA--GACAGTAATAGT....................... 6195
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V2 loop end
H1B.FR.83.HXB2 ......................ACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGAC 6936
Env __.__.__.__.__.__.__.__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__
H1A1.UG.85.U455 ......................-AT--T----GAC-A-T--A------T------AC------------T-----C-----G-----------------------------------A--------------------G-----GG--CCTGA-----------A---G- 6381
H1C.ET.86.ETH2220 ......................--TGAT----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T--G--C--------T--------------T--A-------A------------G----GAG-------A----C----------- 6339
H1D.CD.84.84ZR085 .AAT.........GATACTTATGGT-CT----G---A-T--A------T-------C---------A--T--------A--------------------------------------A-----------A--------G-----CG----A-G---------------C- 6478
H1F1.BE.93.VI850 ......................-GTGAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G-----G- 6258
H1G.SE.93.SE6165 ......................--T-AT----G-C-A---CA------TGT----AC---C-A------T------------A-T-----C-----------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA----------------- 6360
H1H.CF.90.056 ......................--TCAG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A---------------T 6267
H1J.SE.93.SE7887 ......................-AA-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT---------------T 6249
H1K.CM.96.MP535 ......................--TGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G------- 6144
O.BE.1987.ANT70 ....ACAAATAAGACAAACAGC-AA-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA 6972
O.CM.-.BCF06 ................AGCTCA--A-TA----GA--A--T-A------TT--A--AC---C-G---A--------G------AG---------C--C-----------------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--------C-CAGAC--T-----------C- 6997
O.CM.1991.MVP5180 .......AATGCAGTAAATGGA--A-CA----T---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T-----------C- 6970
O.CM.1996.96CMA102 ....GGAACTACCGGGAAGGGA-A--TG----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA--C-----A-----------------T--------C-----A--------------T--A--A--A-A---T---T-T--G-----C----CAGAA--------------CA 6434
O.CM.1998.98CMABB141 GCAATAACACAACACCATCAGG-AT-..----CA--A-TT-A-------T--A--AC---C-AG--A-----------------T--------------A-----C--------T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C--C-CAGAA--T-----------CA 6486
O.CM.1998.98CMABB197 ..........ACAACAAATGCA--A-TA----CA--A-TT-A-------T--A--AC---C-AG--A-----------------T--------------A-----C--------T--A--A--A-A---C---T-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA 6396
O.CM.1998.98CMU2901 ..........AGCACAAACAGC--A-TA----CA--A-TT-A------TT--A--AC-----AG--A-----------------T--------------A---T-C--C-----T--A--A--A-A---C---T-T--G-----C---GCAGAA--T-----------CA 6410
O.CM.1998.98CMU5337 ..........GATAACACATCA--T-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A--------------G--T-----A--C-----A--------------T--A--A--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-------T---CA 6434
O.CM.1999.99CMU4122 ..........AGCACAACCAGC--A-TG----CA--A-TT-A---C--TT--A--AC-----AG--A---------------A-T--------------A-----C--------T--A-GA--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAA--T-----------T- 6408
O.FR.1992.VAU ..........ACATCGAATGAA--A-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG--------------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T-----------T- 6510
O.US.1999.99USTWLA ................GGAACA-A--TA----CA--A-TT-A------TT-----AC---C-AG--A---------------A-T--------C-----------C--------T--A--A--A-A---T--CT-T-----C---G-A-CAGG---T-----------C- 6430
O.US.-.I-2478B TAACACAACAAGTAGCAGTAAC--A-AA----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----GG--A-----------------T--------------A-----C-----C--T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C-GC-CAGA---T-----------CA 7039
N.CM.1997.YBF106 ..........GGGACTGACAAT-AT-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AT--T-G-----AT---A 6502
N.CM.2006.06CM-U14842 ..........CATGCCAATAAT-AA-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G--------------T---ACT-----------------A--------C-----AT-AC-A--C-----C---A-G---C-----G-AGGA-AC--T-G-----A----- 6439
N.CM.2002.DJO0131 .............GGGAATAAT-GT-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GG 6420
N.CM.2002.02CM-SJGddd ......................-AT-CA----G-C-A-T--A------T---A----TG-G-A---A--T-----T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---A 6398
N.CM.2004.04CM-1015-04 ..........GACAGTACGAATCAA-CA----G-C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--------T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GG 6413
N.CM.2004.04CM-1131-03 ..........GACAGTGACAGT-AT-CA----CTC-A-T--A------G---A----TG-A-G---A--T-----T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-G-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GG 6448
N.CM.2006.06CM-U14296 ..........GCAACTGATAAC-AAGAT----G-C-A-T--------RT---A----TG-G-----A--T-----T---A-CA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-------GAG-AGGA-AC--T-RG----A----G 6432
H1N.CM.95.YBF30 ................TATAAT-AA-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---A 6529
H1P.FR.06.RBF168 ................AATAAT--ACTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C--KC-G-MAGGA--T-----T------- 6418
H1P.CM.06.U14788 ................AATAGT--A...----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T------- 6449
CPZ.CD.90.ANT .........................T-----T-C--ATGGCAC--C------A--ACT--C-----AT-----GA----TCTA-T-----A--------T--------------T--A--A--A-A---T--AT-G-G----G-AG--G--GAT--T-CA---GT---GA 6389
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .............GGAACTGGTGAT-CA----CAA---TT-A----------A---C---A--------A--------A--G-----------T-----A-----C--------A--A--A--A-----A-----C---------G--GTA-AC--TTCA--G-A----A 6547
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..........GGAGATAAGAACG--TTA----GA--ATAT-A----------A---C---G--T--A--T--CT----A--C--TC----A--------T--------------T--A-----A-----CC-CT-G--G------G----A-AT--T-C---G-T----- 6581
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...................AAT-GT-CT--C-G-----TT-A------T---A---C---C--T--A--T---------ACT--------A--------A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT-A-A 6466
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ................AATAAC-GTCAA----G---A-T--A----------A---CTG-G--------------T--AA-T-----------------A---T----------A--AC-A--A-----C---A-----------G--C-AGAT--T--------T--GG 6485
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ................ACAACCGAG---------C-T-T--A------T--TA---C---A--C-----T--C------A-T--T-----------A--T--------------T--A-----------TC------GG-----C-----A--A-AT-----T-GT--T- 6483
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .............GTTAAAAATGGA-CT----G---A-TT-AC-----T---A---C---A--C-----T--------AAC---A-----A--------T--TT-C--------A--A-----A-----CC--T-----------G-CC---AT-----G----A---GA 6486
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 .............AATGGTAMT-AKTC-----G-C-A-T--AC-----T---A---CT--------A--A--C--T--AACC-----------------A--------------A--CC-A--------A--CA-G-----C---G-GCCAGAT--T------------A 6505
CPZ.CM.98.CAM5 .........................-C-----GA--A-T--A------T--TA--ACTG-A--------A-----T--AACT-----------------A--------C-----A--CC-A--------A--AA-G---------G--C-A-A---T------------- 6646
CPZ.GA.88.GAB1 .........................-CA----G-A-A-TT-A---C--T--TA---C---A-----A--A--------AACG-----------T-----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A---TA 6997
CPZ.GA.88.GAB2 .........................-CG-T--G---A-TT-A---C--T--TA---CA--C-----A--T--------AACC--------A--------A--------C-----A--A-----C-----CC-GT-G---------G----AGAT-ATCCA----A----A 6341
CPZ.US.85.CPZUS .........................-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---G 6980
CPZ.TZ.2001.TAN2 ................AAGAAT--TGAT---T-T--ACAT-A---C--T-------C------T--A-AA---GAT--ATCTA-T-----A-----------CAGA--C-----T--A--A--------C--GT-----------G--C-AGGT-AT-CA--G-AT--GA 6612
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 GAAAAGCAATAATAGCAATAAT-GTG-A---T-C--ACAT-A---C--T-------C------T--A-AA---GAT--ATCCA-T-----------------CAGA--C-----T--A--A----A---T--GT----------GG--C-A-AT-AT-CA--G-AT---A 6645
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 .......GGTACAAATGGGATC-AAG-G----GA--A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A---CC-GA-G---------G---TACAA--T-----T------G 6512
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ....AATGAGACCAAAGAGTAT-GTGAG----G---A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--R--C-A---CC-GA-G---------G----ACAA--T-----T------G 6493
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ............................----G---A-T--A------------TACT--AT----A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A-C-CC-G--G---------G--G-ACAA--T-----T------G 6428
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ....AATAATAAGACTACTAAG-GGCAA-G-TTTA--CG-CA------T--TA-TAGT---CAG--ATT----GAGCCTAA--A--GG--A--TT--AGG--TAGA-----C--T--AC-A--A-----CC-AT-GGT---C--AG----A-AT-AT-CA---TTT-ATA 6515
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ................AATGTG---CAA-G-TTTA---G-CAC--------AA-TAG---ACAC---TTT---GA-CCAAG--A--GG--A--CT--AGGT--AGA--C-----T--AC-A--C-----CT-G--------C---G--T-T-AT-A--CG--TTTT-ATA 6437
RCM.GA.x.GAB1 .AATTCTACAAATTCTACAAAA-AG-AA-G-TTTG-A-GGCAC--C--T--AA-TTC---ACA---ATTT---GA-CCAAAG-A--GG--A---T--AGGT--AGA--------T--AC-A--G-----CT-A--GGTC--C--AG----A-AT-AT-CA--CTTT-ATA 6653
RCM.NG.x.NG411 .............AATAATACT-GGCAA-G-TTTA-A-GGCA---------AA--AGT--ACA----TT----GA-CCAAA--A--GG--A---T--AGGT--AGG--------A---C-A----A---C--A--G------CT-G--GCA-AT-AT-CA--CTTT-ATA 6697
H2A.DE.x.BEN .............ACAACAGCTGG--CA-G-T-CA---G-CA---C-----A---A----C-A-G--T-A---GAT---CAC-AT-GG--TG-T--GAGGT-TAGA--C-----A--AC-G--C-----CC-AT---G-------G---CC-AC-ATTCA--CTTT-A-- 7442
H2B.CI.x.EHO ...................GAA-G--AA-G-T-TA-A-A--CC-----T--A---A-T--CCA-G-AT-A---GAC--ACAT-AT-GG--TAGTT-AAGAT-TAGG--------T--CC-A--A-----TT-G----G---C---G---CT-AA-ATTCA--CTTCATG- 7404
H2G.CI.92.ABT96 .TCCAATAAGAGTGAGAATGAG-GT--A-GCT-TA---GGCAC-----T--A---------CAGG-AT-A---GAT--ACAT-AT-GG--TG-T--AAGAT-TAGA--------T---C-A--G-----TT-G----G-------G---CT-AC-ATTCA---TTT-C-- 6773
H2U.FR.96.12034 ....AATACTAGTGAAAGTGAA-GT-AA-G-T-CA---ACCAC--C--------T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-C--AAGAT-TAGG--------A---C-A--C-A---TC-GT---G-------G---CT-AT-A-TCA---TTTATG- 6902
SMM.SL.92.SL92B .......GGAGGAAATGAAAGC-GT--A-G-T-CA---ATCA---C--T--AAGT--T--ACA-G--T-A---GAC---CAC-AT-GG--TG-C--CAGATATAGG--C-----A--AC-A--C-A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--CTTT-C-- 6796

V1-V2 loops end
MAC.US.x.239 .GGGAATAACACTGGTAATGAA-GT--A-G-T-CA---ACCAC--------T--T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-AT-ATTCA--CTTTATG- 7360
Env __G__N__N__T__G__N__E__S__R__C__Y__M__N__H__C__N__T__S__V__I__Q__E__S__C__D__K__H__Y__W__D__A__I__R__F__R__Y__C__A__P__P__G__Y__A__L__L__R__C__N__D__T__N__Y__S__G__F__M__
STM.US.x.STM ....AATGTCACTGGCGAAGAG-G---A-GCT-CA---G-CA---C--T---AGT--A---CA-G-AT-----GAC--ACAT-AT-GG--TG-CT-AAGGT-TAGG--------A--AC------A---TT-G--C-G---C---G---CA-AT-AT-CA--CTTT-C-- 6999
MNE.US.x.MNE027 .GGTAATAGCACTGAAGATGAA-GT--A-G-T-CA---ATCAC--------T--T--T---CA-G-AT-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-A--ATTCA--CTTTATG- 6831
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ......................-GGG-AGC-T-TA---GGTA---C----GG--T--A--A--T--A------GAC--AAGTCA----A-A--TT-CAAA---AGG--C-----A--A-----A-A--GTC-AA-G-G----G--G-C--A-AT--------T------- 6806
DEB.CM.99.CM5 .............AAAAGTATA-GACATGGGT-TA---ACCAC--C----AT-----T--A------T-----GA--CCAGTCG----A----TT--AAG---AGA--C-----A--A-----A-A--GTC-GT---G----G--G-C-GA-AC--T-----T--C--CT 6627
DEN.CD.x.CD1 ....GATAGGGAAACTAACCAA--ATAT---T-TA---GGTA---C--TCAA--CAC------C--A--T---GA------TGT------A---T-CAAA---AGGATG-----A--A-----C-----TC-C--T--G------G--C-TC-T-GG-G---GTAT--C- 6987
LST.CD.88.447 .........................-CT-G-T-TA----CCAC-----TGATAGTA-T---CAG--A-AT--CAAT----G-GTAA-ATCTAATGC-TATT-TAGGCT------A--A--A--C-A-AT-C--T----G--C--CG-A--ATT-AATTTCTC-G-TAAT. 6052
LST.CD.88.485 .........................-C--G-T-TA----CCAC-----TGATAGTA-T---CAG--A-AT---AAT----G-GTAA-ATCTAATGC-TATT-TAGGCT------A--A--A--C-A-AT-C--T-------C---G-A--ATT-AATTTCTC-G-TAAT. 6049
LST.CD.88.524 .........................-CT-GCT-CA----CCA---C--TGATAGTA-T---CTG--A-A---CAAT----G-GTTA-GTCAAATGC-TATT-TAGGCT------A--A-----C-ACAT-C--T-------C---G-A---CTAAA-TT-TC-G-TAAT. 6055
LST.KE.x.lho7 ................GAGAAC-GA-C--G-T-CA----TCA------TGAT---A-A--A-----A-AT---AAT----GGGTAA-GC-AAATGC-TATT-TAGGCT------T--A--A--C-A-AT-C-AT-G-G---C---G-AC-ATTAAA-TT-A-T-A-AA-. 7121
SUN.GA.98.L14 .........................-CA-G-T-TA-----CA---C--TGAT---A-T--------A-A---C-AT----GTATTA-GC-AAATGC-TA-T-CAGGCT------A--T--G--G-A-AT-T-AT---G----G--G-A--ATTAAATGC-ACT-AGAA-. 7183
MND-1.GA.x.MNDGB1 ......................-AT-CT-GCT-TA---ATCA------TGAG-----T-A----G-A-A-----AG----G-CTT--GATAAG-...TGT--TTTAGG-----TG--TC-A--A-A--TC--GT---G--A----G-G---TTAAAT---AAT-A-TTG. 6449
OLC.CI.97.97CI12 .........................-CA-G-T-CA--T--CA------------T--G--A--T----AT----A-T-T-C-GT--CA--T-AGCAAATGG-GA-G-TG-----A--AC-A---AGG-T-C--A----G----------G---AGAA---CC-....... 6511
WRC.CI.97.97CI14 .........................GAA-GCT-TA-A-ATCAC-----TGAG--------A-AG--A-A-----A---A-G--GGCAG--TGA-CAATAT---AGAATG-----T--AC-A--A-CA-TTT-GT-G---------G-G--ATT-AA-TCCTCT-AGCT-. 7018
WRC.CI.98.98CI04 .........................GAA-GCT-TG-A-ATCA------TGAA--T--G--A-A---A-AT----AG--A-GT-GGCAA--TGA-CAATATG--AGAATG-----T--AC-A--A-C--TTT-G--T---------G-GCCCTTAAA-TCCTCT-A-TT-. 7066
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..........GGTAATGGTACACAA-CT-G-T-CA-A-ATCA------TGAG--T--A--CCAT----AT----A-----C--GGCA---TGAGCAATA----AGAATG-----A--AC-A----A--TAT-AT---G-------G-A--ATTAAAT-G-A-T-AGCT-. 5962
MND-2.CM.98.CM16 .ACAAATGGCACAAATAACACATATTCT-G-T-TA-----CAA--C--T--A-----A--A--C----A----AAT--A-C----ACA--TGA---AAAAT-TAGACTG-----A--TC-A--A-A--TTC-CT-G-GG--CCTAG-A-GATT-AATGTCTCT-A-AA-. 7028
MND-2.GA.x.M14 .AAGGAAAATGACACTGAAACTGAAGAA-G-T-TA-----CAC-----T--A-----A--A-------AT---AAT----CC--AACA--CAA---GA-AT-TAGA-TA--------TC-A--G-ACATTC-G----G----CG-G-G--ATT-AAT--AACT-A-TT-. 6954
MND-2.x.x.5440 .ACTAATAGTACTGAACCTGAATATGAG-G-T-CA----TTCA------G-AA----A--A-------A-C--AAC--A-CT---ACA--TAG---GA-AT-TAGG-TG-----A--CC-A--G----TCT-A------------G-A--ATT-AA---GAC--A-TT-. 6655
DRL.x.x.FAO .AATAACTGTACTAATAAAAAA-GA-CA-G-T-TG----C-----C---T-AA----G-----C----AT---AAT----CC---ACA--TATG--GAAAT-CAGA-TG-----T--AC-A--A-A-ATAT-G----GG------G-A--ACTAAAT-TAA-T-GTAAG. 6698
MON.CM.99.L1 ......................-GTCA----T-CA-CCTG-A---C-----A---TA---A--C--A--T---GAG---TCCAAT-A-------G----TT-G-----------A--CC-A--C-A---TT-AT-G-G----G--G-CCCCG-C--T-CG---CA---GA 6881
GSN.CM.99.CN166 ................AACCAG-GTG-A---T-TA-T-G--A------T------TAT--C--T--AAAA---GTC---TCC-----CC-A--GG----------C--C-----T--AC-C--C-A---T--G--------C---G--GTT-AT----CA---GT---CA 6870
GSN.CM.99.CN71 ................AATGAC--TGA----T-TA-T-T--A---C-----A---TATG-C--G--AAAG---GTC---ACC-----CC-A--GG----------C--C-----T---C-C--C-----T--G--------C---G--GCC-AT----CA---GTG--CA 6861
TAL.CM.00.266 .........................TT----T-TGCC---G-A--C--TGTG-----T--AG----A--T---GA---AACTCA--ACC--G--T----T-----G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G---GCC-A-GG-CA--T-G----A 6727
TAL.CM.01.8023 ...................GACT-ATA----T-TGCA---G-A--C--TTTG-----A--AG-T-----T---GA----AC-CAT-A-C-AG-GT----A--T--G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G-C--CC-A-GG-CA--T-G---CA 6271
MUS-1.CM.01.1085 .........................--T---T-TA-C----AC--C-----A---TA---C--C-----A---GAG---AGCAG---CC-A--GG----G-----A--C-----A--C--G--G-ACAGCT-G--------C---G--GCC-AT--T-C---GCA----G 6834
MUS-1.CM.01.CM1239 .........................-CT---T-CA-ATT--AC------------TA---A--T---CAA---GA----AGCAG---CC-A--GG----G-----A--C-----A--T--A--G-A-T-TC-AT-G---------G--GCT-AT--T-CA---CA----A 6806
MUS-2.CM.01.CM1246 .........................-CA---T-CA-T----AC--C-----T--TTAT--C------CAG---GAG---AGCAG---CC-A--GG-C--A-----A--C--------T--A--A-A-AGTC-CT-------C---G--GCT-AT----CA---CA---CA 6941
MUS-2.CM.01.CM2500 ......................GA-G----CT-TA-C----A---C-----A---TAT-----C--ACAG---GAG--AAGCAG---CC-A--GG-------------C--------A--A--A-A-AGCT-GT-----------G--GCT-AT----CA---CA---CA 6870
SYK.KE.x.KE51 .............GGAAATGAA-GTTAT--CT-T--ACAGCA------T--TAGT--A--GCGCA-T--T---GA---ACAGA-T---CGC---T-------T--A--C-----T--AC-G--A-ACT-AC-GT-G---------G---CAGAA--TG-A---GAT-CTG 6614
SYK.KE.x.SYK173 .............GGCAATAGT-G-TAT---T-CC--TT-CA------T--AAGT--T--AT-CGCA--A---GAG--ACAGA-----C-A--CT----G--T--A--C-----T--AC-G----ACT-AT-GT-G-----C---G---CA-AT--TG-A---GAC-ATG 6918
GRV.ET.x.GRI_677 .AGTAAG..................GAT-G-T-CA---T-CA------TGAT-----G--A-A-G-A--T---GAT--AAC--AT-GG--TA-TT-AAGAG--AGA--C-----A--A--A--G-A---TT-G------------G-----GAT-AT-GA--CTTT-CT- 6919
SAB.SN.x.SAB1C .ACA............CATACTGTGG-A-G-T-CA---TCCA------T--------A--C-A-G----T---GAT--AACT-AT-GG--TA-CT--AGGC-TAGG--------T--A--A----A---TT-G----G----GCAG---CAGAT-ATTCA---CATAAGG 7222
TAN.UG.x.TAN1 .ACGAGA..................G-T-G-T-CA---TTCAC--C---GA---T--A--A-A-G-A--T---GAG--AACT-AT-GG--TA-CT-AAGAT--AGA--C-----A--A--A--C-----T--CT----------GG---CT-AT-AT-CA---TTT--TG 7011
VER.DE.x.AGM3 .AAGAAGGGTAACAATTCTAAC-GAGAA-G-T-TA---TTCA------TGAT-----T--A-A-G-A------GAT--AAC--AT-GG--TGAGT-AAGAT--AGG--C-----------A--G-----TT-AT-------C--CG--T-TGAT-ATGCA--GTTTAAGA 6546
VER.KE.x.9063 .ACAAAA..................GAA-GCT-TA---TTCAC-----TGAT-----T--A-A-G-A------GA---AAC--AT-GG--TGAGC-AAGGC--AGA--C--------A--A--A-----TC-GT-------CC--G--C-TGAT-AT-----TTATAAG- 7048
VER.KE.x.AGM155 .AAA.....................GAG-GCT-TA---TCCAC-----TGAT-----T--A-AGG-A--T---GAT---AC--AT-GG--TGA-T-AAGAC--AGA--------T--A--A--A-AC--TT-G--T---------G--TG-GAT-ATGCA---TTTAAG- 7028
VER.KE.x.TYO1_patent .........................GAG-G-T-CA---TTCA------TGA------T--A-A-G-A--A---GAC--AAC--AT-GG--T-AGT-GAGGT--AGG--------T--A--A----A---TT-G------------G--G-AGAT-AT-----GTATAA-- 7027
COL.CM.x.CGU1 ......................-T---GGCA-CAA---A-GA----GCA-AT-ATACAG----C--A-TA---GAT-T-ACTATAG-G--T---G--AGG-C-GGG-TC-----AG-TC-A--A-ACAT-C--T---G----G--G----A-A--GGG----G------G 6343
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H1B.FR.83.HXB2 CA...TGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGAGGTAGTAATTAGA........................TCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATA 7079
Env P__.__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__E__V__V__I__R__.__.__.__.__.__.__.__.__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I_
H1A1.UG.85.U455 --...--C-GG--------------------------------C-A------G---------------------------------------AG---AA--AGG------........................----AA--------AA-------A------------ 6524
H1C.ET.86.ETH2220 --...--CCAT--------------------C-------------AA-----G--------------AT----------T---A---------GT---AC-A--------........................-T--AA---C-G--AA-------C----TA------ 6482
H1D.CD.84.84ZR085 --...--C-A----------T-------------------------------G--G------------------------------------------A-C-----A---........................----AA---C----AA------------T------- 6621
H1F1.BE.93.VI850 --...--C-AG----------------------------------AA-----G------------T--T-------------C-------------GTA-------C---........................---CAA---A--T-AA-T-----A------------ 6401
H1G.SE.93.SE6165 --...----A---------T-------------------------A------G--------------A--AC-G---------T---------G-A-AA--AA-G-----........................----AA--------A------A-C---GT------- 6503
H1H.CF.90.056 T-...--------------T--------------------------A-----G-----------------A--------A--C------------C--A-CA--------........................A--AAA---A--T-A------A-C----A------- 6410
H1J.SE.93.SE7887 --...--C-A---------T-----------------C-------A------G--------------A---C-----------A---------G---CA--A--------........................----AA--CA--T-A--------C----A------- 6392
H1K.CM.96.MP535 --...----A-----------------------------------AA-----G-----------------------------C---------------A--A-------G........................----AA---A-T--A--T---A-A----A------- 6287
O.BE.1987.ANT70 --...--C-G---CA-A-CGGT---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA---G-A-A......--A---..................ATGATGG-AAAAG--A-TTT---AGG--GA----AT--C--- 7115
O.CM.-.BCF06 T-...---C-C---A-TTCAGTG--TAC------------C--C-A----AC----AGT------T-AA-AA-G-----G-CA--CT-TAG--GGA--......--A---..................ATTATGGGAAGA---A-T--A------A-A--G-AT--TG-- 7140
O.CM.1991.MVP5180 T-...--CCAC---A-TTCAGTG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG----A--......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-T--A--ATCA--A--G-AT--C--- 7113
O.CM.1996.96CMA102 T-...--C-A---CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------A-CA--CT-TA---G---T......--A---..................ATTATGGGAAGA---A-T--A----G---A----AT--TC-- 6577
O.CM.1998.98CMABB141 --...--CCAC--CA-T-CAGT---TACT-----------C--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CA--TT-GA---G-A--......--A---..................CTGATGG-AAAA---A-TT-A--T---AGCC---AT--C--- 6629
O.CM.1998.98CMABB197 --...--C-A---CA-A-CAGT---TACT-----------C--C--A---AC-A--AGT-----GA-A--A--C-----G-CA---T-TA---G-A-A......--A---..................ATTATGGGACAA---A--T------G--GG----AT--C--- 6539
O.CM.1998.98CMU2901 A-...--C-AC--CA-TTCAGTG--GACT-----------C--C-A----AC---GAGT---------A-A--------G-CA--CT--A-----A-A......--A---..................ATTATGGGACAA---A-TT---C--C---AC---AT--C--- 6553
O.CM.1998.98CMU5337 T-...----AG--CA-T-CAGTG--TACT-----------C--C-A---CAC---GAGC-----C---AGA--------G-CA--CT-T----G-A-A......--A---..................ATTATGGGAAAA--CA-TT-A--TTC---GG---AT--CT-- 6577
O.CM.1999.99CMU4122 A-...--C-G---CA-T-CAGT---TACT--C--------C----A----AC----AGT--------AG-A--------G-CA--CT-T----G-A-A......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-T--A----G--GA----AT------ 6551
O.FR.1992.VAU TC...----A---C--T-CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G-GGA-T......--A-C-..................ATCATGGGGAAGG--A-TT-A----G--GGG-G-A---CC-G 6653
O.US.1999.99USTWLA --...----A---CA-TTCAGT---TACC-----------C--C-A----AC----AGC-----C--AA-A--T-----G-CAA-CT-TA---G-A-A......--A---..................ATTATGG-AAAA--CA-TT--AG---CT-AG-T-AT--CT-- 6573
O.US.-.I-2478B --...--CCAC--CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CAA-CT-G----G-A--......--A---..................ATAATAG-AAAA---A-TT-A-CT-C--GC--C-AT--C--- 7182
N.CM.1997.YBF106 GC...-----------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT---ATAC---T--TA-T--T------...........................CATC--............-GGGGT-ATC-GT-G 6630
N.CM.2006.06CM-U14842 A-...----A------G--T--T--------C--------G--A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--C----ATAC---T--TA-T--T-----G..................AAT......AGT-G-GAT-GCA-T-CGAG-GGTGATC-GT-G 6582
N.CM.2002.DJO0131 A-...----A------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--...--TA-T--T------..................AAT......AAT-G-............-G-GG--ATC-GT-G 6548
N.CM.2002.02CM-SJGddd GC...---G-------G--T--T--------------------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T--TA-TA-T------..................AAT......-AT-G-............AG-GGT-ATC--T-G 6529
N.CM.2004.04CM-1015-04 A-...----A------G--T--T--------C-----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C----ATAC---T--TA-T--TM-----YRTSATAAW.......................................G-T-AT--GT-G 6541
N.CM.2004.04CM-1131-03 A-...----A------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CA-G-----G--C----AT--GAC---TA-T--T------..................AAT......-AT-G-GGT--T...-TATTGGGT-AT---T-G 6588
N.CM.2006.06CM-U14296 AC...----A------G--T--T--------C--------C--A-A------GA----C-----TT-AGCCC-------A--CT-------T...--TA-T--TG-----...............AATAAT......AG-..................GGC-AT--GT-G 6557
H1N.CM.95.YBF30 GC...-----------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T-GAA-T--T------....................................-AT--T-G-CAC-GT-ATC-GT-G 6660
H1P.FR.06.RBF168 -T...----ATC-GACAGT--T-AC---C----------------A----ACR--R-----A---T-RA-AC-------A-C---------G-R----CCCT--G-A-TT........................A--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C--- 6561
H1P.CM.06.U14788 -T...----AT--GACAGTT-T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G-G----CCCT--G-A-TT........................A--CAG---G-GT-A--T-CA-GA---GT---C--- 6592
CPZ.CD.90.ANT TG...----A-------TCAGT------T--C--T--------A--C---A-G--GG----ATGGT-A--A--------A-C-TACCA-AC-A-CACTTC----G-A-TG........................AA--GTCGCAAA-AT--ATC--TGCTTGTA-G-T-T 6532
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 A-...----G------A--------C--T--------------C-AA---------A----C---T--A-CA-T-----G--------TAC----A-CA--AC-G-A---........................GTAAA----GC-T-TA-A---A-CC-TGATTGG--- 6690
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 AG...----A------T--T--T--G--T-----------C--C--A--T-----C--------GT-T--T--------A-CCT---A----A-G-T-AC---CC-AGAT...........................AGG---G--T-AA-TG--ATGG-C--T------ 6721
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T...----A------A--T--------T-----------C----AA-----G-C-A-C--C------A-T--G-----G---AC------CA-TC--ACT--GGCC---.................................A-AGACCCTTCA-AG--TTTAGC---- 6600
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 A-...----AC-----A--T--T-----------C--------A-A------GA----C--A--GT--A-CC----------CT-----AC-TC-A-TA-C-----A---...........................AAT----CA-AA---.........--AC-CT-G 6616
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --...----AC-----T--T--------C-----T----------AA-----TA-T--T------T--A-CC-G-----T---------------A-AA-CA-G-----G..............................T-CAAGG-T--T.........-AGG-TC-- 6611
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --...----G------T--------G--T-----------T----A---T-----C--T--C---T-C--C--G-----A--C--G-------G-A-CAAGACTG-AGTT........................AGG--A-GAAGT-AATCT---A-AG-G--T--C--T 6629
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 A-...----G----A-A--T--------------T-----C--C-A------G---A-T--A--RT-AA-TC-T-----A--------T--GA-CAGCACGAYTGY---G........................A---AAS-CA-G-MAR-A-TG-A-R-G-----C--- 6648
CPZ.CM.98.CAM5 --...---------A-A--------------C--T-----C--A--A---------A-T--A---G--A-CC-T-----A--C-----T-----G-G-CCC-CTG--GCTAGA...........................-G-GAAGATCTA-GACAC----T---T--- 6786
CPZ.GA.88.GAB1 A-...-----T-----A--T-----G--T----------------AA-----G--TA-C-----GT-A--TA-T-----A---T----T----G-A-CA--ACTG-A---........................GTG-AG---AAGT-AA-A---A--G-TGT-TGG--- 7140
CPZ.GA.88.GAB2 AG...----A------A--T-----G--T--C-------------A----ACT---A-T-----GT--A-AC-C--------CT-------------A-AG--GG-GTTC...............AGAACTAAGAA-A-G-CAGCTC-A-GTCTCAG-G-C--AG-T--- 6493
CPZ.US.85.CPZUS AG...----A------T--T-----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACTA--A-T--TACTG-A---..............................-G-AAA...A--TT---AG-C-TT--TC-- 7114
CPZ.TZ.2001.TAN2 -C...---T-C-----G-CAGTG--G--C--C------------TTC--TA-GA--G-C--AGCTT---AC--------G-CAT---A----A-T--AAC-AA-GC-TAC...........................T-TGC-GATGTCA-TGTCAA-CCGC-TT--C-- 6752
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 TC...---TAC--C--G-CAGTG--G--T--C------------TTT--TA-GA--G-C--AGCCT---AC--------A-CA--C-A----A-G--AAC-AA-GC-TAC...........................T-TGT-AATG-CACT--CAA-CCGC-TT--T-- 6785
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 A-...--C-G---C--GTCA-T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T---------GGA-T-CCAC---A-TC........................AGCAAA---AGT-GT--T-G--GA---GAT--T--- 6655
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con A-...--C-A------GTCA-T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T-----A----GC-T-CCAC---A-TT........................AGCAAA---AGT--T--T-G--GA---GAT--T--- 6636
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con A-...--C-AC-----GTCA-T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T-----A---GGA-TAAT-CC-CA-T-.....................ATCAGCAG----AGT-GT--T-G---A-C-GAT--T--- 6574
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -C...---CAT-----G-CAG-CACTTC---C---G--ATG--A-ATA--AC---------CTC-T-TGGAC-------ATCAA-TAGT---A-CAGAACTTGG---TAT...........................CAG-GAAAGCAATCG---CGG-C-GTA---GGG 6655
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -T...---CAT-----A-CAG-TACTTC-------G-CATG--A-ACA--AC---G--T---AGTT-TGGA--------ATCAA--AGT---A-TAGAACTTGG--CTAT...........................CAA-GAAAACA-AGT--CAGA-C--T----GGG 6577
RCM.GA.x.GAB1 -C...---GTT-----T-CTG-CACTTC---C------ATG----ATA-TACT--GG-CT-AGGGT-TGGA--------ATCAA-TAAT-T-A-T---ACTTGG--ATAT...........................CAG-GAAGGCAAAGT---AGG-C-GTT---GGT 6793
RCM.NG.x.NG411 -C...---CA------T-CAG--ACGTC---C-----CATG--A-ATA--AC------C--ATC-T-TGGA--------ATC-A-TAGT--GA-TAGAAC-TGG--CTAT...........................CAA-GAAAACAAAGT---AGG-C-GTT---GGG 6837
H2A.DE.x.BEN -TAAG--C--T--A--AGTAG-T-CTTC---C---AGGATG--GGAAA-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T-------C-AG-------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--GA--T---AGG-CT-T---T-GC 7585
H2B.CI.x.EHO -CAAC----GT--G--AGTAGT-TCT-TG...TACAGAATG--GGAAA--CAGACC--T--ATGGT-TGGC--C-----T-CAAGG------A-CAG-AC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-AA------AGG-CT-T-----GC 7544
H2G.CI.92.ABT96 -TAAT--CT-T--A--AGTGGTCTCTAC-------AGAATG--GGAAA--CA-ACC--T--ATGGT-CGG---T-----A-CAAGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGG-GA------AGG-CT-TA----GT 6916
H2U.FR.96.12034 -TAAT--CT-T--A--AGTAGTCTCTAC---C---AGAATG-GGG-AA--CA-ACC--T---TGGT-TGGA--T-------C-AG-T-----A-TAGAACTTAT--ATAC...........................TGGC--GGT-GA------AGA-C--TA--T-GC 7045
SMM.SL.92.SL92B -TAAT----GT--G--AGTAGT-TC-TC-------AGGATG--GGAAA--CAGACT--T--ATGGT-TGGC--T-----T-C-AG------GA-TAGAAC-TAT--ATAT...........................TGGC--GG-GGAAGT---AGA-C--TA--T-GC 6939

V3 loop end
MAC.US.x.239 -TAAA---T-T--G--GGTGGTCTCTTC---C---AGGATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--GGT-G---T---AGG-CT-TA--T-GT 7503
Env P__K__C__S__K__V__V__V__S__S__C__T__R__M__M__E__T__Q__T__S__T__W__F__G__F__N__G__T__R__A__E__N__R__T__Y__I__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__H__G__R__D__N__R__T__I__I__S_
STM.US.x.STM -TAAT--CT-T--G--AGTAGTCTCCTCG-----TAGAATG--GGA-A--CA-ACT------TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--G---T---AGG-CT-TT--T-GC 7142
MNE.US.x.MNE027 -TAAC---T-T--G--GGTGGTCTCTTC---C---AGAATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--AG--AA--T---AGG-CT-TA--T-GT 6974
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 TT...-----C-----GTCTG----GGC-------A-CTT---ACACA--A-G-C---C--CTGGT-A-A---C-----GTCAGAT-AG---AG--CA-A--A----CATGTC............ATAAGAAAG......GG-C-TGAAA-T--GA-A-T---A--T-GG 6955
DEB.CM.99.CM5 TG...-----C-----G-CTG----GGC-------A--CTC--ACATA-CA-G-C------ATGGA---AA--C-----TTCAGAT-A----AGG-CA-A--AC--ACATATC............ATAAGGAAG......GGCC-GGAAA-T--GA-C-TT--TG-C-G- 6776
DEN.CD.x.CD1 TT...----A----A-GTCAG--AG-GTG------G---AG--ACACA-CA-G-CCAGC--CTGGT--A-CA-G--CA-T-CAG---A-CTTCT---TAATCAT-CACA-ATT............ATAAGAAAC...ACA-GCAAAGATA-TC-GA-A-T-G----TT-- 7139
LST.CD.88.447 .....-----C---A-A-CAG--ACC-CT--C---G-CTAT--G-TTAGTTC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC---C--T-A-T-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GA---C--CTA--AGCAAAGTTTGTATAT-A- 6208
LST.CD.88.485 .....-----C---A-A-CAG--ACT-CT--C---G-CTAT--G-TTAGTAC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC---G--TAAGT-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GA---C--CT----GCGAAGTTTGTATAT-A- 6205
LST.CD.88.524 .....-----T---A-A-CAG-TAC--C---C---G--TAC--G-TAAGTTC---TAGT-GCTTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC------C-AGT-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GAG--C-T-AT-GAGC-AAATTTGTTTAC-AG 6211
LST.KE.x.lho7 .....---GA----A-A-CAG-TAC--C------TGGATAT--GCTTAGTAGT---AGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-C-AATCATACCAGG--T-AGC-T---CC-CTA.........ACTCCAAATAAGATG-AAG--C-A-AT-GTGCAAAGTTTGTGTAT-A- 7277
SUN.GA.98.L14 .....----A----A-A-CTG-TACC-CT-----TA--TAT--G-CAAGTAC---TAGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-AG-CATA-G-----T-AGT----ACC-ATC............AATAACAAGGTA-GAC-AGGGG-T--GGGA-AAT-TGTATGG-A- 7336
MND-1.GA.x.MNDGB1 .....----GC---A-ATCAG----G--G-----T--GCACT-AGTAG-CAC----AGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-A-GCATA-G...--A-G--A-T-G-T-CCCATAGATGATAAATATAGGGGCC-A-AGG-A--TCATC-A-GGAAGTTTGT-TAT-AG 6611
OLC.CI.97.97CI12 .....--C-G---CA-TTCAG----TACT--C--C-CGCC-C-GTCAG--AC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----T-C-AG-CATA-G-C-AGCAG-C-G---CCTATA...ACAGGGGATTTGAATCATAAACCA-GAGAGGGAACAGGA-TAT-TGTT--GGC- 6673
WRC.CI.97.97CI14 .....---GAG------TCAG-----ATG------G-CATG--G-CAG--ACCA-TAGT-GCTTCT-TGGA--T-----A-C-AG-CATA-G--G-GA-A-T-----GA-GTA...ATAGGAAATATAAATCATAAACCA--GGAAGGATCAGGA--ATTTGTGTAT-AG 7180
WRC.CI.98.98CI04 .....---GAG-----ATCAG-----TT---C---G-CATG--G-CAG-TACTA-TAGT-G-TTCT-TGGA--T-----T-CCAG-TATA-GA---G--A-T--G-AGAGATA...ATAGGAAATATAAATCATAGGCCTC--GAAGGTACAGGA--ATTTGTATAT-A- 7228
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .....---GAG-----TTCTG----TACT-----TG--TT---G-CAG--ACTA-TAGT-GCTTTT-TGG---T-----A-C-AAGTAT--TA---G--A-T-G--AGA-GTA...ATAGGAAATATAAACCATAAACCA--AGATGGAACAGGA--ATTTGTTTAT-A- 6124
MND-2.CM.98.CM16 .....-----C---A---CAG-------G--------GCC-T-GCCAG-CACCACC------ATGTGTGGA-CT-G---G-CAAA-CAT--TT-TA-T-A-T----ACAGACA......AATACAAAGAAAGGCAAA-AGG-G--TCAT---C--AAGT-TGTGTAT-G- 7187
MND-2.GA.x.M14 .....---G-C------TCAG-------G-----TG-CCC---GCCTG-TACTA--------ATGT-TGGC--T-----A-CAAA-CATA-TT-T--T-AGT-----TTGGTG......AACCCTCAA.........AAGG-G--TCAT---C--AAAT-TGTTTAT-GG 7104
MND-2.x.x.5440 .....---GGG-----GTCTG----G--G--C---GCACCGC-GCCAG-CAC-A-C--T--AATGT-TGGC--C-----A-C-AAGCAT--TT-T--T-AGC-T---CAGACA......AACCCACGAAAAGGAAAA-ATG-G--TCAT---C--AAAT-TGTATAT-G- 6814
DRL.x.x.FAO .....----A----A-A-CAG----G--G-----TAGACAT--GCCTG-CAC-A-C--T-GC--TT-TGGC--C-------CAAAGCAT-GTC-G--T-AGT----AGA-ACA...............AGGGGAAAACCAG-C--TCT-A-TC--AAAT-TGTGT-T-GG 6848
MON.CM.99.L1 GT...---T-T-----TTCTG-----AC------T----CT--CCAA--TA-----G-T---TGGT-C-A---G--CA-T-CGGGTAAT-CTCCCA-TAC-AC-G-A-TG........................ATGAAT--GCAG-AAA-TG-GT---T-GTAG-T-G- 7024
GSN.CM.99.CN166 --...--CTAC-----GTCAG-----ACC--C--------C---CAA--CT-----G----ATGG--C-AT--------G-CCTATCAGCC--G-A-TAATACC-GA-T-ATG.....................ATGAATGG-A-G-A-A-TG-AT---T-GTT---GGC 7016
GSN.CM.99.CN71 AG...---T-C-----ATCAG-----AC---C--G-----C---CAA--TT-----G----ATGG--T-ATC-------G-C-TATCAGCC--GGA-CAATACC-GAGT-ATG.....................ATGAATGGCAAA-A-A-TG-AT---T-GT----GGC 7007
TAL.CM.00.266 AG...---CAC--CA--TCAG-------C------G-CCCT--C-CCA--A---C-G-T--GTGGT-AA-TC-C-----G-CAAAG......---A-TCACAC-CAGGTCATA.....................CA-CAGGC-CCA-A-A-TG-AAG-GCT-TA--CC-C 6867
TAL.CM.01.8023 AG...---CAT--CA--TCAG-------C--C---G--CCC--C-CCA-CA---C-G----ATGGT--G-TC-------T-CAAAG......---A-TCAGAC-CAA-T-ATA.....................CA-CAGGCACC--AAA-TG-AT-AGCC-TA--CC-C 6411
MUS-1.CM.01.1085 A-...----AT-----G-CTG-TAGG--T--C--G-----C--ATTA--CT-G--TG-T---TGG--A-A-C-T-----A-C-TATTT---G-G-A-TAATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGGGAT-AAA-TG-AT-A-T-GGA----A- 6980
MUS-1.CM.01.CM1239 A-...----AC-----G-CAG-TACG--T--C--G-----C--ATTA--CT-G--TG-T--CTGGT-A-A-C-T-------CATATTT-----G-A-TAATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGGGA--AAA-TG-AT---T-GGA----AG 6952
MUS-2.CM.01.CM1246 TT...----AT-----A-C-G-TAGG--C--C--T----AC--ATTA--GC--A-TG-T---TGG--A-AA--G-----T-CCTACCT-CC--GCA-T-ACAC-GC-GT-ATG.....................ATGAATGG-GAT-AAA-TG-AT---TTG------A- 7087
MUS-2.CM.01.CM2500 A-...----GG-----A-C-G-TACG--T--C--G-----C--ATT----C----TG-T---TGG--A-A-C-------T-CCTACTT-CCT-GCA-T-ATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGCAAG-AAA-TG-GT---T-G-T---CA- 7016
SYK.KE.x.KE51 AG...---CA------A-CAG----TTC---C------CCTT-C-ACA-TT-G-CTAGT--ATGGT-T-A-----------CCTATAA--C-A----CAA---T-GGTTTATT.....................AGACAA--GGAT-AAA-TG-AT-AGTG-TT---C-- 6760
SYK.KE.x.SYK173 TC...-----------A-CTG-----TC---C-----G-A-T-C-ATA--T-G-CTAGC--ATGGT-C-AAC-G-----G-CCTACAA--C-A----TAA---T-GATTTATC.....................AAACAA--GGAT-AAA-TG-GT-AGT--TT--TT-- 7064
GRV.ET.x.GRI_677 --AAG--C-AG-----TTCAGT---G--T-----TAGATT---C-ATA-TACTA--A-T--AGGGA-AGGA--------T---AG-T-----A-TAGAAC--AG--AT-G.....................CAGAAA-GAGGAAATGATA-TG--A-AGTT-TA----AG 7068
SAB.SN.x.SAB1C --...----GG-----A-CAGT-TC-GCT--C--TAGGTT---C-ATA-TACT---AGC--AGG-A-AGGAA-T-----T---TAT-T--C-A-TAGAAC--A---CT-G.....................CAGAAAAATGGCAATT-CA-TG--T--GTT-TT--T-GG 7368
TAN.UG.x.TAN1 TT...----G------TTCAGT---TAGT-----TGGATTG--G-ATA-TAC---GAGCT-AGC-T-TGGCA------------AG------A-CAGAAC--A---AT-G.....................CAAAAGCATGGAG-G-GCA-T---T--GTG-TA----A- 7157
VER.DE.x.AGM3 --AAC---T-T-----TTCAGTG--G--T-----TA-CTTG--A-ATA--AC---GA-T---GG----T----G-----G--CTACT----GA-TCGAACCCAG--AT-G.....................CAGAAACAT-GAG-A-GCA-TG-CT-AGTGTTAG-GT-- 6695
VER.KE.x.9063 A-AAT----GT-----TTCAGT------C-----TGGACTT--G-ATA--AC---T--T--AGG---A-----G-----A--CTATT-T--GA-TCGAAC-CA---AT-G.....................CAGAAGCAT-GAG-G-ATA-TG--T--GT--TAG-TC-T 7197
VER.KE.x.AGM155 --GAA---T-T-----TTCAGT---G--T--C---AC-TT---G-ATA--AC----A-C---GGT---T-A--G-----A--CTATT-----A-TCGAACCCAG--CT-G.....................CAAAAACATGGAG-G-GCA-TG-CT-AGTGTTA--CT-G 7177
VER.KE.x.TYO1_patent A-AAT--CT-------ATCAGT---G--T------GGCTT---G-ATA--AC---GA----AGGGT--T--C-G-----A--CTATCAT--GA-TCGAACCCAG--AT-G.....................CAGAAACAT-GGG-A-ATA-T--CA-AGT-TTG--CT-G 7176
COL.CM.x.CGU1 --...--C-AC-----G-CAG----GTCC-----C----AGT---ATAT-AC---CATGT----TG-AT-AG-C----C-TCAAA--AGTTGTCT--TTGG-CG-AAGAT..................AGAGAGGGA---TGGAAG-AT---TCA-GG-C--TTGAGTAT 6492
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V3 loop start V3 loop end
H1B.FR.83.HXB2 GTACAGCTGAACACATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTT............ACAATAGGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGC 7231
Env _V__Q__L__N__T__S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__.__.__.__.__T__I__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A
H1A1.UG.85.U455 --------TGT--ATC-----A----C------T-C-----TT----T-CAAGA-A--AT-T-C-T-GGTA--GT...-T----T----ACA------CTA-............GT--C---T---ATA-----GG----A-----------------TG-C------AG 6679
H1C.ET.86.ETH2220 --------T--TGA--------------C------G-------G---T---...------G----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-............G---C----G-CATA------G----A------------------------GA--A 6631
H1D.CD.84.84ZR085 -----T--T--TCA------------------------G---T----A--G...GA----C----G-CA-C---A......----A----CA---GC-CTA-............----C-A-GT-TACA-C-A-G-TA--AG--------T-------T------G---T 6770
H1F1.BE.93.VI850 -----C--T--TGA-------C-G---------------------------...-----G---G-T--A-A-T-A......--------ACA-A----CTA-............G---C----GC-ATA------G-C--A---A-G------------------G--A- 6550
H1G.SE.93.SE6165 --------T--T-A-A-------------------C---------------ACA-TG-A--GG-T--GAATGGGA...-TT--------ACA-A-G--CTA-............G---C---TGCCATA------G-C--A-----------------TG---C--A-AG 6658
H1H.CF.90.056 --------T--G---C-A---A-C----CA-----C--G--T-----T---...--G----C---T--A-A-T-A......--G-----AC-------CTA-............G---C---TG-CATC------G----A-----------------T---------A- 6559
H1J.SE.93.SE7887 -----A--T--T-A-A-----------GTG---TAC-----T--T------...-----G---G-T--A-AC--G......--------ACA--TGC-CTAC............G---C----G--ATA-----------A---G--A-----------------GA-AG 6541
H1K.CM.96.MP535 --------T--TGA-A-----C----------------G--A---------...-----------T--A-A---G......--------A-A------CTA-............----C---TG-TATA------G----A-----G--------C---------G---A 6436
O.BE.1987.ANT70 --GACC--A---T-TA-CC--A-C--G-CC---GA------AC-A-TAG-CATA......C--GAG--GA-A......-T---T---AT-GCCTGG-ACAGCATG......GGA-T-GGG----C-GCAGG-AAC-GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA- 7267
O.CM.-.BCF06 ---ACC--A-----T---A--A-C--G-CA-----G---AAAGGA-GAGG-...-A--T-C----G--AGCG......-C---T---CT-C--TGGG-CAG-ATG...GCAGCT-A--C--AGTC-CAG-ACAC-GGGTCA--GAT---TT------TGTA--AC-ACA- 7298
O.CM.1991.MVP5180 ---ACC--A-----TC--A--A-C--G-CC--C-T----GAAGGA-TTGCA...GAGGT-C--GAT--ATA-......-C---T---AT----TGGCGCAG-ATGACACTTAAA-G--GTAAC--TACATC-CC--GATCA--GGT---TT------CATA--A--AGA- 7274
O.CM.1996.96CMA102 --GACC--A--TT-T------AGT--G-CC---GAG-----AT----TCTA...T--GT-C--CAG--AA-G......-T---C---AT-TCCTGG-ACAGCGTG......GGC-T-GGGA--G-CAATGC-ACCG-CCCA--GAG---CTT---C-GTT---A--CCA- 6732
O.CM.1998.98CMABB141 --GACC--A--T--TA--A--AGC--G-CC--CCAG-----AGGA--T-CA...---GT-C-GGAG--AAAA......-T---T---AT-TCCTGG-ACAGCATG............-GCAC-G--GGC-ACCCTG-GTCA---AGG--TT-----G-GTA--A--CCA- 6778
O.CM.1998.98CMABB197 --GACC--A--TT-TA-CC--A-C--G-CC---GAG-----AT--...-GG...GAG-T-C--CAGG-AATC......GC---T---AT-GCCTTGAACAGCATGGCCCTAACA...-CG-ATGC-ATA-G-AAT-GCTCA--GGC---TT----C-CGTA--A--CCA- 6694
O.CM.1998.98CMU2901 --GACC--A-GTT-TG-----A-C--A-CC---GTG-----AGGG--T--G...---GT-C--GAG--GA-A......-T---T--GAT-GCCTGG-ACAGCATG............GCCAT--GTGGA-C-AAC-GCTCA--GGT---CT----CC-GTA--AC-CCA- 6702
O.CM.1998.98CMU5337 --GACC--A--TTATC-----A-C--A-C----CAG-----A...--TGT-...--GGT-C--GAG--AAAA......-T---T---AT-GCCTGG-ACAGCATG............GCCAT-G-GAAA-ACTC--CCTCA--GAT---TTC---C--GTA--A-G-CA- 6723
O.CM.1999.99CMU4122 --GACC--AG-TT-TG--A--A-C--A-CC---GAG-----ATGG--TC-G...T--GT-C--GAGC-GAAA......-T---T---AT-TCCTGG-ACAGCATG......GGC-T--GCTC-CC-CTCTC-AATGCCTCA--GTT---TT----CCGGTA--A-GCCA- 6706
O.FR.1992.VAU A--ACC-----T--TGA-A-GAC---AGCA---GAG-----AGGA-GTC-G...----T-CG--AG--AATG......GC---T---AT-GCTTGG-ACAGCATG.........G-CC-TA-T--TACA-AG--GG---CA--GGC---TT-------TTA----GCCA- 6805
O.US.1999.99USTWLA --GACC--A--TT-TA--A--A-C--G-CC--C-TG--G--AGGA--T---...T--GT-C--GAG--GA-A......-T---T---AT-GCTTGG-ACAG-ATGGGA......CTTGGGAACGGGTAT-C-AAT-GATCA---AT---TTT-----C-TA--A-GCCA- 6728
O.US.-.I-2478B --GACCT-A--T--TA--A--A-C--G-CC--CCAG-----AGGAC-TC-A...GATGT-C--GAG--AATG......-C---T---CT-GCCTGG-A-AGCATGGAACTAAAG-A-GACAC...-AAC-C-TCC--GTCA---AT---TT-----G-GTA--A-CCCAA 7340
N.CM.1997.YBF106 --G--ATG---TGAGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AT----A----ATAG-----G-CG-T---------T-C-----TG-CTC-GA-.. 6777
N.CM.2006.06CM-U14842 --G--ATG---T-AGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-A-AA--A......-----T--T-TGA-----TA-............-AC----AG-G-ATA------G-C--T-----------C----GTG-CTC----AA 6731
N.CM.2002.DJO0131 --G--ATG---TGAGATA--GAC---G-----------G--AGGG--T---...---G--GG-CAGG-A-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T-----------C-----TG-CTC--AC.. 6695
N.CM.2002.02CM-SJGddd --G--ATG---T-AGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T---...------GG-CA-G-G-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG-G-ATAG-----G-C-CT--G-----G--C----TTG-CTC--A-AA 6678
N.CM.2004.04CM-1015-04 --G--ATG---TMAGA-A--GTC---A-----------G--AGGG--T---...-Y-G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG---ATA-----GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA-.. 6688
N.CM.2004.04CM-1131-03 --G--ATG---T-AGA-A---TT---A-----------G--AGGG--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG---ATA-----GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA--A 6737
N.CM.2006.06CM-U14296 --G---TG--RTGAGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T---...---G-GGG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATA------G-C--T----------------TTG-CTC----AA 6706
H1N.CM.95.YBF30 --G--ATG---TGAGA-A--GCC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T---------T-C-----TG-CTC--A--A 6809
H1P.FR.06.RBF168 ---A-AT-A--T-ARAA---GTC-C-C-CC---GT------AGGT--T--C...------RG-CA-G-G-AA--A......-----CAT--CCTGG-A-...............-AT--GAA-TTCTAC-C---YG----C--RA----TT--------R--TCC-TGCA 6707
H1P.CM.06.U14788 ---A-AT-A--TGAGAG---GTC-C-C-CC----T------AGGT--T--C...------GG-CA-G-G-AAC-A......---GTCAT--C-TGG-A-AA-ATG......AAACACTAC-T-GGCGAT--C............AGG---GC-CA-TGT-A-GT-...T- 6732
CPZ.CD.90.ANT -G-A-AGAATT-GA-AACT--AC-----CA----T------AGGA--T-GGACAGT----...-ATC-A-AA--A......--------A-TGA-T--CTA-............-ACG---A--T-GCA-C----G-C-CT--GA----GTTC----CAG-C-A--AGA- 6681
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----A--A-G----G-A--GA-TC-G-CG----AG--GGTAGGG--T--C...------GGC-A-G-A-AG--A......--------A-TGA-C--CTA-............-AT--G-ACC-TATAT-T--TG---CA--GA----CTT---CG-AC-C-A-G-GA- 6839
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --GA-AT-A---GA-A-----CGTC-C-----C--T---A-AGGA--T--CACA-T--A-GGT...--A-C---A......------A-TCAGAT----TA-............GG-----A--CTGTA------G-C-CA--G--G--CTT---CC-GT-G-AC-A-A- 6870
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-------C--AGATC-A---A-G----CA----GG-----AGGA--T--C...------GGTCA---A-AA--A......-------CA-TGA-T---TA-............-AC----A---TGTAG----GG-C-CT---A-----T-----G-G--A-A-G-GA- 6749
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --G--AT-A--TGA-AG-A-CCC---A-----C--------AGGA--T--G...------GG-CA-G-A-AA--A......-----T--T-TGA----CTA-............-AC----A---TATA------G-C-CT--G------T-----G-GG-A-AC--GA- 6765
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------C--T---AG-A--C-C--C--------T--GGTAGGA--T--GACA-T--A-GG-...----CCC-A......--------ACAGCTG--CTA-............GG--C--A--CTGTAG-----G-C-CA---G-G--T------G-A----ACCAGA- 6760
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --G-----AGCT---G-AA--T-T--C--------C----TAGGT--T--AACC-T-GAGGGC...--A-C---A......--G-----ACA-ATT---TA-............-GG-CTAA--CGGTGG----CG-C-CC---GG----G-G--C-GA----A-G-GA- 6778
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ------T-TC-T-A-AGG--CC-G--G-CA----T------AGGA--T--C...-GC---GG-CAG--A-AA--A......-------CA-TGT-----TA-............-ACC---A---TATT------G---CC---------T-------TR-C--CGCC-- 6797
CPZ.CM.98.CAM5 A----AT-T--AGA-GGGA-TA-C--A-T-----TG-----AGGA--T--C...-GC---GG-CA-C-A-AG--A......---------GT-T-C--CTA-............-AT----A---CATAG----GG--CCC-----------------TG-C--C-AG-- 6935
CPZ.GA.88.GAB1 --------AGTAGA-G-A--TAGTC-A------CAT-----AGGA------...-----GGG-GAGG-G-AG--A......--G-----A-TGA-C---TA-............-AT----A---TGTAG-----G---CC---TCT--CT-C-----G--A-A-G-GA- 7289
CPZ.GA.88.GAB2 ------T-A--A-GGG-AA-TCCC--------C-GT-----AGGA------...---G---G-GC---AAACC-T......A-C-------C-A----CT-C............-AC-CG-A-GCCCTA--------CCCT--GA----GTCC--CC--C---A-G-TA- 6642
CPZ.US.85.CPZUS -----AT-CTCAGAGGGA--CA-T--G-C-----TT-----AGGA------...---GTGGG--ATG-A-AAC-A......--------A-TGA-T---TA-............-AC---CC---GATAG-----G--G-A---G----------------CTCA-A-CT 7263
CPZ.TZ.2001.TAN2 ---A-AT-T--TGA---A---TC-T-A-CC---GAG---A-AGGG------...------GGCCA-G-A-AG--A......--T-----C-TGA-C---TA-............-AT----A---TGTTG-T---G---CC---A-G--TT-C--CC-TG---A-GC-A- 6901
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ---A-AT-C--TGA---A---CC-T-A-CC---GGG---A-AGGA------...GT----GGCCAGG-A-AA--A......--T-----C-TGA-T---TA-............-AT-C--A---TGTTG-T--GG-C-CC---A----TT-C---TGGG---A-GC-A- 6934
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --CA-A--AGC--G-C-A----------CC---GA---GA-AGGT--T---...---...-G-G--CAGATCCAAATA...--G--CAT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATAG-------C-CA---A-G--TTT---C--GTA--A-GAGA- 6801
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --CA-A--AGC--G---A----------CC---GA---GA-A-GT------...---...-G-G--CAGATCCAAGTA...--G--CAT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATAG-------C-CA---A-G--TTTC--C--GTA--A--AGA- 6782
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --CA-A--AGC--ACC-A--------C-CC---GA---GA-AGGT--T---...---...-G-G--CAGATCCAAGTA...--G--CCT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATA--------C-CA---A-G--TTTC--C--GTA--A-RAGA- 6720
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 T--A-TAGAG-GTATAA-C--AC-G-GG-A----G---G--ATCA--T-GG...---GTG--GG-----TCAT-G......-CTA----AGTCTTT..................-TCTCCTT--G-GTAGAGAA-CGACCA-A-GG---TTGG----GAT--...TAT-G 6795
RCM.CM.SIVagi-00CM312 T-GA-TAGTTT-TATAACT-GAC-G-A-G-----G------ATCA--T-GG...----T---GG----TTCCT-A......-CCA----AGT-TTT..................-T-TCTCT----GTAGA-AA--GGCCA-A-GG---TTGG--C-GAT--...TAT-G 6717
RCM.GA.x.GAB1 C-CA-TAGTTTTTATAA-T-GTC-G-A-CA--C-GG-----TTCA--T-GA...---GTG---G-G--ATCGC-A......-C-A----AGTCTTT..................-TCTC-CT--G-GTAGAGAAG-GACCA-A-GG---TTGG----GAT--...GA--G 6933
RCM.NG.x.NG411 T--A-TAGAC-TTTTAA-T--AC-G-A-C-----GG-----A-GT----GA...---GTG---G-----TCAT-A......-C-A----AGT-TTC..................-TCTCTCT--GGGTGCA-AA--GGCCA-A-GG---TTGG----GAT--...GAT-G 6977
H2A.DE.x.BEN T--A-CAA-T-TTATAA-C-CAC---GCG-----AG-----AGGA--T--G...---GTTTT-CC---AACAC-T......ATGT----ATT--TG---...............CACTCTCAGCC-ATC-ACAC--GGCCT--G--G---TGG--CCGGT--...G---G 7728
H2B.CI.x.EHO T--A-TTCAT-TTATAA-C-GAC---GC-C----A---G--AGGA-----A...-TGGTTGTGCC---AA-A-C-......-TGT----T-TTCTC--C...............CATTC-CAGCCTATC-ATAA--GACCT-A------TTGG--CTGGT--...-A--G 7687
H2G.CI.92.ABT96 T--A-TAA-T-TTATAA-T--AC---A-RA----GG-----AGGG--T--A...---GT-TT-CC---TAC---T......ATGT-----CT--TC--C...............CACTCTCA-CC-ATC-AT-A--GACCC-----G--TTGG---TGGT--...G---G 7059
H2U.FR.96.12034 T--A-TAA-T-TTATAA-T--AC---GT-C----G---G--AGGG--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC--T......ATGT----ACT--TG--C...............CATTCTCA-GCTATC-ATAAC---CCA-A------TTGG---TGGT--...G-T-G 7188
SMM.SL.92.SL92B T--A-TAA-T-TTATAA-T-GAC---A--G--C-G------AGGA--T--G...---GTCCT-CC-G--ACC--T......ATGT----TTTG-TC---...............CATTCGCA-CC-ATA-AT-AG-GGCCA---------TGG--CTGGT--...G---G 7082

V4 loop start V4 loop end
MAC.US.x.239 T--A-TAA-T-TTATAA-C--AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T--ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-AT-GGCCA-AG--G---TGG---TGGT--...G---G 7646
Env _L__N__K__Y__Y__N__L__T__M__K__C__R__R__P__G__N__K__.__T__V__L__P__V__T__I__.__.__M__S__G__L__V__F__.__.__.__.__.__H__S__Q__P__I__N__D__R__P__K__Q__A__W__C__W__F__.__G__G
STM.US.x.STM T-GA-CAA-T-TTACAA-T--AC---G-GC----G------AGGG-----A...---GTCTT-CC-G--ACC--T......ATGT----CTTG-TC--C...............CATTCGCA-CCCATT-AT-AG-GACCA-A------TTGG--CTGGT--...G---G 7285
MNE.US.x.MNE027 T-GA-TAA-T-T-ATAA-C--AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T--ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-A--GGCCA-A---G---TGG----GGT--...GA--G 7117
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 A-T-CT-CCG-GTACAACC-CCGTT-AG-C---GTCC-T--AGGT--T--G...---TAT-G-GC--CT-AC--G......-CCA----ATT-T-----TAC............----CCTTTGT-GAA-GGCT--GG--C-A-AG---------C-GA--G...C---G 7101
DEB.CM.99.CM5 A-C-CA-CA--GTATAA-C--TCTT-GG-----GTT--G--AGGG-----G...--GTAT-G-GCTG-T-A---G......-CCA-----CT-T-C---TA-............----CCTTC-T-CCA-GGCTG-GG--A-AGAG-----------GG--G...----G 6922
DEN.CD.x.CD1 T-CAGAAA--GTT-TGTAA-CA--T-G--G-----C--G--AGGG--TGTA...--CCT---GG--T-AAAC--G......-C-G----A-T--TCA-GAGA............G-C-CTATT-T-CCA-G-A-GGC---T--GAG----GCA--C--G--AGTAG---G 7288
LST.CD.88.447 ---GCAGGA--ATGGGGAC-CATT----GA----TT--GAAAGGA--T-GG...T--GA-GT-TCT-C-AT--GT......TC-A----ACTTCTG---TAC............TATGGCTTGG--CATGGTA-C-GGC-----TTG--T--G-----AT--...GA--G 6354
LST.CD.88.485 ---TCAGGA--ATGGGGAC-CATT--C-GA----TT--GAAAGGA----GG...T--GA-GTCTCT-C-ATC-GT......TC-A----ACTTCTG---TAC............TATGGCTTGG--CATGGTA-C-GGC-----TTG--T--G-----AT--...GA--G 6351
LST.CD.88.524 ---GCAGGA--ATGGGGAC--ATC----GA----T----AAAGGA--T-GG...T--GA-GTCTCC-CAATC-GT......TC-A----ACTTCTG---TAC............TATGGGTT-G--CATGGGTCT-GAC-A---TTG-----A--C--AT--...GAG-G 6357
LST.KE.x.lho7 ---GCAGGA--ATGGGG-T--ATT----GA--C-T----AAAGGA--T-GA...T--GA-GT-TCC-CAAT--G-......TCTA----ATATTT----TA-............TATGGCCT-G--CATGGCA-C-GAT-A---TT------G-----AT--...GA--G 7423
SUN.GA.98.L14 ---GCAGCT--GTGGGGGT---T----C-G--C-T---GAAAGGG--T-GG...T--CA-GT---T-CTATA-GT......A-TA----ACTGCTG---TA-............TATGGGCT-G-GCCAGGTTCT--GT-A----TG-----G-----AT--...GT--G 7482
MND-1.GA.x.MNDGB1 --G-CAGGA--ATATGGCT--A-G--AG-A---CAC---AAAGGA--T-GG...T--GT-GTG--T-CT-CATCA......-CTA----ATT-TT----TA-............CATGGGTT-G--CCTGG-AAG---T-A-AGA---GCATG--C-C-T-C...-A--G 6757
OLC.CI.97.97CI12 A--GCTGAT--GTATAAGT-------AG-G----TT--GAAGGG---T-GA...-GT-T-GTTTC-G-TAA-TCA......-CTT----TCTG-T--A-TA-............G--GG-TT-G--CCTTAT--G-----AGATA---GCTTG----GGT--...-AG-G 6819
WRC.CI.97.97CI14 --G-CAGAC--GTATAA---TA-G--AG-A---CAT--GAAAGGT--T-GA...T-TTT-GT-TC-G-AAA-TCA......-CTT----TTTGAT--A-TA-............G--GG-TT-G--CCTCATA-G-----T---A---GCTTA--C--AT--...-CT-G 7326
WRC.CI.98.98CI04 --T-CTAGT-GGTATAAG-----G--AG-A--C-AT--GAAGGGG--T-GA...T-TGT-GTGTC-G-AAACTCA......-CCT----ACTTAT--A-TA-............G--GGCTT-G--CCACATA----C--A--GA---GCTTA--C--GT--...-A--G 7374
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----CAGCT--ATATAA---G-CT--AG-A---CAT---AAAGGA--T-GA...-GTCT-GTCTC-G-AA--TCA......-CCT-----TTGATT-A-TA-............G--GG-TTGG--CCTTATAAG-----T--GA-----TTA--C--AT--...-C--G 6270
MND-2.CM.98.CM16 ---G-TGA---GTACAACT--C--G-AGTA----G----AAAGGA----GA...T-TGTG-TCTC--CA-C--GT......-C-A-G--ATTGATC---TA-............-GTGGGTT-G--CCAGGGAA----C-T-AGA---GTATG---C-GT-G...-AG-G 7333
MND-2.GA.x.M14 --GA-CAAA--ATGGGGGT-GA-GG-GGTA---GAT--GAAGGGA----GG...T-T-T-GTTTC-G---CA-GT......-C-T----ATT-ATT--CTA-............CATGGGTT-G--CCAGGCA-G---C---A-A---G-ATG--C-GGT-A...-T--G 7250
MND-2.x.x.5440 --GG-TAAA--ATGGGGAT--C-GG-A-GG----G---GAAGGGA--T-GA...T-T-TC-TTTCC-CA-CA-GT......TCTA----ATTGCTG--CTA-............CATGGGTTGG-GCCAGG-AAG---C-T---A-G-GCA-G---C-GT-A...GA--G 6960
DRL.x.x.FAO --TA-TAA---ATGGAACC-CA------TC----G----AAAGGA--T-GG...-GC-T--T-TCT-CA-CCTCA......-CCT-----TTGTTG---TA-............CATGGGTT-G--CCAGG-AA----T-A-A-AG--G-ATG-----AT--...GA--G 6994
MON.CM.99.L1 T-GGCTAA-C--CT-CA---CA-C----C---C-TT--G--AGGA-----A...--T-TT-GG-ATT-A-AG--A......---G----C-TGA----CTA-............T-GCA-CTT-T-GTGGG---T----CTC-TA----CT-C--C--AG---A--AGA- 7173
GSN.CM.99.CN166 T-TGGAGAAG-TTATCA-C-TA-TC---CA----TC-----TGGA--T--A...--C-T--G--ATT-G-AA--A......---G-G--A-TGA-----TA-............T-CCA--TG-T-GTAGG--------CT--GA----CT----CCGAC--GA-CCT-A 7165
GSN.CM.99.CN71 T-TGG-GAAG-TTATCAGC-TACTC---CA----TC-----TGGA--T--A...--CCT-----ATT-A-AG--A......---G----A-TGA----CTAC............T-CCA-ATT-T-GTAGGG---G---CT--GA-G--CT----C--AC-C-ACCATA- 7156
TAL.CM.00.266 C--GGAAA-G-ACACAACC-CAC---C-CA--C-T------AGGA--T-GG...----T---GGACT-A-AG--A......-C-G----ACT-ATG---CAC............-GCCAGAT--T-GCAGGGAAG--CC-C-ACAGG--CT-------GC-A...GAG-G 7013
TAL.CM.01.8023 T--GG-AA-G-ACACAACA-CACC--AC-G--C-TT-----AGGA--T-GA...----TC---GATC-T-AG--A......-C-G----TCT-ATG---CAC............-GTCAGATC-T-GCAGGTAA-G--T-A-AGAG---CT-------G--A...GA--G 6557
MUS-1.CM.01.1085 T-TGG-GAA--TTTTAGA---A-TC---C-----T------AGG------G...----T--GG-ACC-T-AA--A......---G----C-TGA-T--CTA-............T-GCAGCTT-T-GTAGAT--CG---CAC-CAG---CT----C--A--A-A--AGA- 7129
MUS-1.CM.01.CM1239 T-TGG-GAA---TTTAGA--TA-CT-A-CC--CTT---G--AGG---T--G...--T-T--GG-ACC---AG--A......--GG----C-TGA-T--CTA-............T--CAGCTT-T-GTAGG---GG-C-CAC--AG----T-C--C--G--A-AC-A-A- 7101
MUS-2.CM.01.CM1246 T-TGGAGAA---TTTAGG---A-TC-A-CC----TT--G--AGGA--T--G...----TT-G--ATC-A-AG--A......---G----C-TGA-C--CTA-............T-TCAGCTG-T-GTGGAT---G-C-CCC-CAGG---T----C--G--C-A--A-A- 7236
MUS-2.CM.01.CM2500 T-TGGAGAA--TTTTAGG--CA-TT-A-CA--CCTG--G--AGGA--T--G...--T-TT-G--ACC-T-AA--A......---G----C-TGT-T--CTA-............T-TCAGCT--T-GTAGAT---G---CCC-CAG---CT----C--A--C-AC-AGA- 7165
SYK.KE.x.KE51 --G-CAGAA--ATT-GGAT--C--C-GGTG---GA------AGGA--TG-G...T-T-T-----AC----AAT-G......-C-G----ATTTTTC--GCCAGTGATT...CAAGGG-G-TTG---ACAGGGAA-GC-GC--A-AG----TT---C--AG-C...-A--G 6915
SYK.KE.x.SYK173 --T-CAGAAGCACTTAGAT-GC-G----TA---GA------AGGA--TG-G...T-T-TC----AT--T-AAT-G......-CTG----CTATTTCC-CCCAGTAATA...CAAGGG-A-TTG---ACCGGGA-GG-CGCA-A--GT--CTTC---CGAG-A...-C--G 7219
GRV.ET.x.GRI_677 T-GA-TAA-TTTTACAACT-GAC-G-G-GA--CCG------TGGT--T--A...---GTGTTGCC-G-AACA---......ATGG-----TT--T----...............CACTCTCAG---TAT-ATACC-GGT-A-A------GTGG--CC--T-C...CA--G 7211
SAB.SN.x.SAB1C C-CA-TAGAT-TTTTAA-T--ACT--C-GA----G------AGGA--T--G...---GT-TTGCCTG-AACC---......ATGG-T--CTTG-TC--C...............CAT-GCCAG---TAT-ACACC-GGT---A------TTGG--CTGGT--...G---G 7511
TAN.UG.x.TAN1 C--A-TAAAC-TTATAAGT-GA-G--AGTG----G------AGGA--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC---......ATGG----TCTC-TG--C...............CACTC-CA-C--TAT-ATAC---AT-A---------TGG--CC-TT-C...CAG-G 7300
VER.DE.x.AGM3 T-TA-TAAAC-TTACAA-C--AC-G---C---C-A------AGGA-----A...---GTCTT-CC-G-AACA---......ATGG-----CT--TG---...............CATTCTCAG-GGTAC-ATAC--GGC----------TTGG---C--T-C...CAG-G 6838
VER.KE.x.9063 T-TA-CAA-T-TTACAA-T-GAC-G-C-C---C-A---G--AGGA--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC--A......ATGG----TTT--TT---...............CATTCGCAG---TAC-ATACG--GC-T-----G--CTGG---C-TT-C...CA--G 7340
VER.KE.x.AGM155 C-CA-TAA-C-TTATAACC-GAC-G---CA--C-A---G--AGGG--T--G...---GTCTTGCC-G-AACG--A......ATGG----ATT--TC--C...............CACTC-CAG--GTAT-ATAC--GAC-A--G--G--CTGG--CC--T-C...CAG-G 7320
VER.KE.x.TYO1_patent T-CA-CAA-C--TATAA-C--TC-G-C-CC----GG-----AGGA-----G...---GTCCT-CCGG-AACG--A......ATGG-G--ACTG-TT--C...............CACTCTCA----TAC-ACATG--GC-T-----G--TTGG---C--T-C...GA--G 7319
COL.CM.x.CGU1 TATTG-T-TCCA-A-GA-A---CTT-AGGG----T----AGAGGA--T-G-...T-TCAC-G--ATC-AAAC-CT......-CCAAT--AGC-AA---CTAC............TATGAGCTT-TTCCTTATTC---AGGC-TTT-T-G-AGG---C-GT--GTACC-AT 6641
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H1B.FR.83.HXB2 AAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGAGAACAATTTGGAAATAATAAAACAATAATC................................................................................................T 7305
Env __K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__R__E__Q__F__G__N__N__K__T__I__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455 GG-C-------GA---A--C-----G-----GAAC------AGA--A-G---AAT--C--A-C-...................................................................................................ATAATC- 6750
H1C.ET.86.ETH2220 ------------A---C--C--A--G--AAGGAA------CA-A-G--C--CCCT---...------................................................................................................ATAGAA- 6702
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------C---CG----G-------A------G--A-C-TT--GAACC-A-CA---...................................................................................................ATAATT- 6841
H1F1.BE.93.VI850 -C--------------C-GG-GT-TG--AAGGCAG------AGTCG--T--CCCT------...---GC-.............................................................................................ATAAAA- 6624
H1G.SE.93.SE6165 ---------AG-GG-C---C-GA-TG-C---GCAG--C--G-GA--ATC---AAT--G-GC-GCGAG-AC.............................................................................................ATAACC- 6735
H1H.CF.90.056 -G-C--------G------C-C---G---T--CAC-----G--AT---C--GAAC----GA-C-...................................................................................................ATAAGC- 6630
H1J.SE.93.SE7887 -G-T----G----------CGTAGAG------CA---C----------C---AAT--A-CA......................................................................................................ATAAAC- 6609
H1K.CM.96.MP535 ---------C-TG-------GCAGAG--AAGGAA--GC---A------T---AAG---GGA-C--T-................................................................................................ACATTTA 6510
O.BE.1987.ANT70 TG-T---GGA--A-TA--------A-C----GAA...AGGTATTT-......-A-CTAGTA--C-AT-C-...............GGTAGTATTAACATGACATTC...............AATCACAGC........................................ 7358
O.CM.-.BCF06 TG------TA--T--C--------A-C----GAA...AG-TATTT-......-A-CTAGTA--C-AG-C--GAAAT.........TTAAGCAAGACAAGAAATTTTAGC......ATAA..TATTCAACCACAGTATA................................ 7410
O.CM.1991.MVP5180 TGT----G-A--TG-CC--C----A-C-----TA...AGGTATTT-......AATCT-GTA--CCA--C-...............GAGAATGTTACCATAATATTC...............AGCAGAACT........................................ 7365
O.CM.1996.96CMA102 TG-C---GTA--A--C--------A-C----GAA...AG-TATTT-......-A-CT-GTG--C-AT-GC-AGACA.........GARAATATTAGCATAATTTTC...............AGTAACAGT........................................ 6829
O.CM.1998.98CMABB141 T--T---GTAG-GG-C----------C----GAA...AGGTATTT-......-A-TTAGTA--C-AT-C-...............GGTAATATAAGTATGATATTC...............AAGAACAGT........................................ 6869
O.CM.1998.98CMABB197 TG-T---G-G--A--A--------A-C----GAA...AGGTATCT-......-A-CT-GTA--C-AT-C-...............GGTAAGGTCAGCATGATATTC...............AATCACAGC........................................ 6785
O.CM.1998.98CMU2901 TG-G---G-A--AG-C------A-C-C----GAA...AGGTATTTG......-A-CT--TA--T-AG-C-.........GAA...GAGAATACAACAATAATGTTC...............AACCGGAGC........................................ 6796
O.CM.1998.98CMU5337 TG-G---G-A--AG-C--------A-C----GAA...AGGTATTT-......-A-CT--TG--C-AT-AT.........GAG...ACAAATATAACAATGACATTC...............AATCGCAGC........................................ 6817
O.CM.1999.99CMU4122 TG-G-----A--AG-C--------A------GAA...AGGTACTT-......-A-CT-GTA--C-AT-C--A-AATACAGRT...GACAATGTTAGCATGATATTC...............AGTAAAAGC........................................ 6809
O.FR.1992.VAU TG-C-----C--AG-C------A-C---A--GAA...AG-TATTT-......-A-CT-GTAG--TAT-AT.........CAA...ACTGATGTTACCATAAAATTC...............GGTAATCAC........................................ 6899
O.US.1999.99USTWLA GG-------AG-A--C--GC--GGA------GAA...AGGTATTT-......-A-CT-GTA--TTAT-C-...............GAAAAAATTAACATAACATTC...............AAGAACAGC........................................ 6819
O.US.-.I-2478B GG-T---G-A--GG-C----G-----C----GAA...AGGTATTT-......-A-TTAGTA--C-AT-C-...............GGTAATATAAACATGATATTC...............AATTACAGT........................................ 7431
N.CM.1997.YBF106 .G-----GGATCA-TG-GG--TA-A-C-AAA-AG...AAG-T-A--......A--CTCCTGGG--AC.............................................AACACAACTTTCAAAG..CTCAGGATAAAAATG......................... 6865
N.CM.2006.06CM-U14842 -G-C---GGAGCA-TG-GG--TAGC-C-AAAGAG...AA--T-AGG......AACCTCCTGGGG.....................................................................AGCAAAAACATAACCTTCAGGGCTCGGGGGAAGAATG 6823
N.CM.2002.DJO0131 .G------GATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGAG...AA--T-A-G......A-CCTCCTG........................................................................GGAAACAACATAACATTC...............AAGG 6768
N.CM.2002.02CM-SJGddd -G-T----CA--A-TG-GG--TAGA-C-AAAGAG...AA--T--GGAG.CAACA-G-CCT-CC-..................................................................GGCACGTAACAAGACT........................ 6754
N.CM.2004.04CM-1015-04 .G-------ATCA-TG-GGG-TAGA-C-AAAGAG...AA--T-A-G......--CCTCCTG........................................................................GGAAACAACACAACCTTT...............AAG- 6761
N.CM.2004.04CM-1131-03 -G-------ATCA-TG-GG--TAGA-C-AAAGAA...AA--T-A-G......-AC-T-CTG........................................................................GGAAACAAAACAACCTTTGAGGCT...CGGGGGAACG 6823
N.CM.2006.06CM-U14296 -G-T---G-ATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGCA...AA--T-A--......-AG-CCCTG........................................................................GGAGAAAACATAACATTCAGGGCT...CGGAAGAAAA 6792
H1N.CM.95.YBF30 -CT----G-ACCA-TG-GG--TAGA-C-AGAGAGG--A---AGA--ATCC-G--G--A--C--C.............................................................................................ATAACCTTCAGGG 6886
H1P.FR.06.RBF168 -R-K----CA--A--C---G--TCTG-CAG--AGGCCA-CT-GA--GCT-A-CCTC-ACCCCCC-ACCA--A-CAT....................................................................................ACATTTGTC- 6793
H1P.CM.06.U14788 T-GGGAA---TGG-AAAG--CCTTAGA-TGGGT--GTGAGGCCATCTGGAAG-CTT--CC-C--CATTCC-A-CAT..................ACATCCAAA..................CACAACCAT..............................ACATTTGTT- 6836
CPZ.CD.90.ANT GCT----G-AC-AG-ACGT--CA-A-C--AGCA-GTTC-TGCG--G--T-GGAA---AGTAG-C-AC-A--C-AAT....................................................................................GCGAAAACAA 6767
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --C-------G-A--AC-GC--A-AG-TAGAGAA-GC----T-A-GG--A-AAA-GCA---GC--ATGG--C-TAC....................................................................................AATATAACG- 6925
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -GT-----C---T--A--T---A-AG--AGGCA-GCC----AT---AC--A-AAGGGC...T-TCTCGG--ATGAA....................................................................................ACTATCACA- 6953
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C-G---GCA--AG-CC-C--TG-A-C-AAAGAAGTTC----GA-CAT-C-GA-G--G......................................................................................................AACATAAGC- 6817
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -...---G-AC-A-TA-GG--TACA-C-AAACAA-T-A---T-A-CA-C.....................-GAAAG....................................................................................AATATTACA- 6827
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -C-T---T----A-TAC----C---G-GAAA--AG-GC---CCACGGTC--CAATG-ATC---C-A-.............................................................................................ACTGTACAC- 6837
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -GCC------G-G---C-G-G----G--AAGGAGGC-----ACA-CAC--A-C-----CTC--TCTC-GTC--....................................................................................ACAGAAATAAAC- 6864
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -G-----G-AC-A-GG--M--WG-C-CTRTG--GGCTA---A-AGT-TTAAGCC-GGC-G---C-TC-CCT--................................................................................................. 6870
CPZ.CM.98.CAM5 CC-G----TG--A-AG-----CG---CC---TTAGCCA--GC-A-GT-TGA-AA--GC-TAGC--A-G-C................................................................................................ACC- 7009
CPZ.GA.88.GAB1 C-C-------CGA--GG-GG--G-AG--AAA-AGGCT---GC-ACCTC--CAAATCGA-CAGC-G-C-AC--A.............................................................................................ACAC 7366
CPZ.GA.88.GAB2 -CT-----------T-C----CAGA---AAACAA--GA-T-A-A-CAGCACAACGTGGC-C-GGGGGGAC---.............................................................................................ACA- 6719
CPZ.US.85.CPZUS G-C----G-G--ACAGAG----T-C-CTTTAGAG-T-A---A-A-GG--GCAAACCTG-CA--GGT-...................................................................................................GAG- 7334
CPZ.TZ.2001.TAN2 -CT----G--C-A-G-C---GCAG-GCTATGGAAGCTA---ACA--ACCC-A-CCCTGT----T-A-GCTG-A..........................................................................................AATGAAA 6981
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -CT----T----A-G----G-CA-TGCTATGGAGGCTA---CCA--AC-C-AAAG--A-GCGG-CT--ATG-A.......................................................................................ACAAGAAGG- 7017
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ---C---C-GGGTG-G--G---G-C-C--TGCAGGCTC-C-AC--GAGCC-GATCC-CTTCCGG.......................................................................................................... 6865
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ---C---C-G--TG-A--G---G-T-C--TAC-GGCTC-C-A--CGA-TCAGATCCGCTTCC-G.......................................................................................................... 6846
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -GC----C-G--GG-G---C--GCT-C--TGC-GGCTC-C-A-ACGA-CC-GACCC-CT-CTTC-AC....................................................................................................... 6787
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 C--T----CAGGTG---GGG--G-AG-TAAA-AAG-GG---T-A--ACGAAG---T----AGGG----ATGATACT.................................................................................AAGAAAATATACA 6884
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ---T-----AGGAG---GG---G--G--AAAGAG--GG-C-T-C--AC-AAG---T----GGG-----ATGA-ACA.................................................................................ACTAAAATAAACA 6806
RCM.GA.x.GAB1 G--T----CGG-TG-A-GG---G-AG--AAAGAG-G-G-G-A-AC-AC-AAA--GT--CGAGGT--T-GT-A-ACA.................................................................................GACAAAATAAAGA 7022
RCM.NG.x.NG411 -G-T-----AGGTG-G-GG---G--G--AAAGAGGC-A-T-ACA-GAC-AAA---T----AGGT---CG-CAGCCT.................................................................................GAGAATATAACTA 7066
H2A.DE.x.BEN C-G-----GGG-AG-CA-GC-GG--G-GAAGCAA-CCC-TGT-C----TCCCA--T-C--AGG--TC-ATGATACA..............................................................................GGGAAAATTAACTTTA 7820
H2B.CI.x.EHO ---C----CAG-AG-CA--C-GG--G-GAAAGAG-CCA-T-A-A-T--TCCCA--T--TCAGG-----C--ATATC..............................................................................TCACAGATAAGGTTAG 7779
H2G.CI.92.ABT96 C--------GG-AG-CA-GC-GG--G--AAGGAA-CCG-GGTCA-G--CCCCA-CT----AGG-----ATGA-ACA..............................................................................AAGAAMATAACCTTTA 7151
H2U.FR.96.12034 ---T-----AGGGG-AA-CC-GG--G-GAAGGAG-CCA-TGCCA-C--TCCCA-GT--C--GGT--C-AG-ATATT..............................................................................AGTCAGATAAATCTGG 7280
SMM.SL.92.SL92B --------GAG-AG--A-GC-GG--G-TAAG-AA-CCA--GTCA----CCCCA-GT---C-GG---C-ATGATACT..............................................................................AGGAAAATTAATCTAA 7174
MAC.US.x.239 ---------GG-TG-AA-----G--G-GAAGCAG-CCA-TGTCA----TCCCA-GT---C-GG---T-AC-ATACT..............................................................................GATAAAATCAATTTGA 7738
Env __K__W__K__D__A__I__K__E__V__K__Q__T__I__V__K__H__P__R__Y__T__G__T__N__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__K__I__N__L__
STM.US.x.STM -G------GAGGAG-AA-----G--G-TAAGGAA-CC--GGTCA----TCCCA-GT---CAGG---C-ATGA-ACG..............................................................................GCAAAAATAAGGATAG 7377
MNE.US.x.MNE027 ---T-----GG-GG-AA-----G--G-GAAGCAG-CCA-TGTCA----TCCCA-GT---C-GG---T-AC-ATACT..............................................................................GATAAAATCAATTTGA 7209
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 T--T----G-GG-G-AG-TTCTG-C---AAACAAGT-----AG-GCAT--A-.........--TGTT-CT-A-.............................................................................................ATAA 7169
DEB.CM.99.CM5 T--T----CAGGAG-AG-T--GG-----AGG----G-----AG--GAT--A-.........--TGTG-C--AA.............................................................................................ATAA 6990
DEN.CD.x.CD1 C--C----C--GA--AAGGC-GG-A----AA-AAGC-G-T-A---GG-G---AAC-TC---GGC---G-G-AATGG.............................................................................................G 7365
LST.CD.88.447 -C-G---GGA-GA-TG--TC-TA-TT---GA-A--TGC-T-A-AGG-TTAA--C--CAGCG-TG-ATTAT-C-CATGGAAACTGTATAGATAACACA.................................AAGCCTTGTGGTAGACAACTAAAGGGATTACCTATAGCAA 6491
LST.CD.88.485 -C-----GGA-GG-TG--T--TA-TT---GG-AA-TGC-TCA-A-G-TTAA--C--CAGCA-TG-ATTAT-CAAATGGACAATGTCCTGAGGGAAAA.................................CAGCCTTGTGGTAGACATCTAAAGGGATTACCTATAGCAA 6488
LST.CD.88.524 TC-----GGA-GA-TG--T--CA-TT---GA--G-TG----AGA-G-TTAA--AG-C-GC--TG-ATTAT-AAGAAGGAAATTGTTCCACACCAGGA.................................AAACCATGTGGTAGACAATTAAAGGGTCTACCCATAGCAA 6494
LST.KE.x.lho7 CC-----GGA-GA-TG--T--TA-TC---GC-AA-TGC---AG--GTTGAA--C-G-AGCC-TG-ATTAT-CAGAAGGGACAGGGACATGTGATTCTAAGAAA...........................ACAACTTGTGGACGGAAATTAAAAGGCTTACCAATAGCTA 7566
SUN.GA.98.L14 -C-----GGA-GAG-C--TGCCACCT---GG-AACT---G--GC-GGTGGAACCTTTAGC---C-TG-GT-ATGGC......TGTACATTTGATAATATAACAAAGACA............TGCAGATTTACCAATGGTACAGATTTTAAAAAGATGATTAAGTTTAAAC 7634
MND-1.GA.x.MNDGB1 -CGT---GGGTTAG-AC-TTGGAGTC------AAG--C---ATA--TT-AA--ACTCC-TC---GTG-ACCAGACCTGTAAAAATTTTACTAGCACTGGAGAGGAGAACAAACAAAACACGGACAAGCAAAAGGAGTTTGCCAAATGCATAAAGACTCTTAAGATAGATA 6927
OLC.CI.97.97CI12 -C-----GGATGG-TGC--T-TGCAC---GA-AAGG-C--GAGA--G--AA-AAC-C-TGGGC--ACTAT-CAGGGGTTAACATAACAGGCATAGGGAGG...............AACTCTACAACCTTTGCCAAAGCAATCAAAAGA.........TTCAAGTTTGATG 6965
WRC.CI.97.97CI14 GCTT---GGA--A-TGC-TT-TG-TT---GG-AG--T---GAGA--T-TAA-A-TTC-TGGGT--ACTAT-CAGAGGGGGACTGCAATAGCAAGAAT..................AATTCAGCAGACTTTGCTAAATGTATTAAACGG.........TTCCAGATAAGAA 7469
WRC.CI.98.98CI04 GTTG---GGAC---TG---T-TG-TT---GA-AG--TC-GCAG---T-TAA-AAT-CATGGGT--ATTAC-CTGAA...GATTGCAATCAGAAAAAC..................GATTCTAGAGAGTTTGCTAAATGTATTAAACAG.........TTCCAAATAAGAA 7514
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -C-G---GGAC-T-TG---T-TGG-C---G--AAG-----CA--CTT-TAA-A-CTC-TGGGT--ACTAT-CAGAG...GAGTGTAATAAGAAAGGG..................AATAGCAGTGCATTTGCAACTTGTATTAAACAG.........TTTCAAATAAGAA 6410
MND-2.CM.98.CM16 -C-----GGA-TAG-CA-GC-TG-TC----A-TAG--------A--AT-GACA-CTCC-TATGG-G--ATG-AACA...AAGGGCTATTGCAAGGGGTTAAAAAGAAAG.....................GAAAATAGAACGGGTTGTGCCCTTAAAACAATAAAGGTC- 7479
MND-2.GA.x.M14 -C-----GGA-GAG----G--CGCAT--T-AC-TG------AGA--GT-AA--C--G--T-T-T-G-GGTT-TAATGCAAGTGGCCCTTGCAGGGGGATAAACAATAGA...............GGAGTGGTAAACAAAACAGGGTGTGCCTTGAAAACAATAGAAGTAA 7405
MND-2.x.x.5440 G------GGAC-GG-----C-TAGTC--T-ATTAG-GC-----A-GAT-AA--AT-GC-T-T-C-A-GAC-A-CAC...AATATGACATGTAAAAGCAGTAACAACAAA.....................AAGAACACAACAGGGTGTCATCTTAAAACTATAAGTATAA 7106
DRL.x.x.FAO -C-----GGA--GG-----GG-AGTC----C-AAG------A-TC-GT-AG----TCC-T-TGG-G--AT-CTACTAATAGCACATGCATAAGTCTCAAAGGCAAAAAGATC............CAGGACAGAAACGTGACAGGGTGCATGTTAAAGCAGCTTAAGGTGG 7152
MON.CM.99.L1 CC-----G-G-CTG-CC--C-GGCAG-TCACGAGGC-G---A-ACTG-G-GG-A---G--A--C-ATGG--C-AAT..............................................................................GTGACCACAATATCT- 7265
GSN.CM.99.CN166 T-GG-------GGG-AA---G-G-AGCTATG-AAGC-A-G-AT-----T-GG-A------A-CTGGG.................................................................................AGAAATGATACTCAAATAAGA- 7254
GSN.CM.99.CN71 ---G---G---TAG-AA---GG--AGCCATG-AGGCCA-G-AGA-C--T-GG-A---G-TC--C-ATGAT-C-ACC........................................................................CCTAATAAGACTCAAATAAGG- 7254
TAL.CM.00.266 C--T----C---AG-CA-GG--TC-GCCAA-GAAG--A--GC-A--AGG-ACAAGG-GC---TC-AC-AC-CAGAT..............................................................................AAAGTGAACATCACA- 7105
TAL.CM.01.8023 ---T----CG-GGG-GA-GG--G-TG-GAA-GAG--GA-TGC-A--GCC-ACAAGG--C-C-T--AC-GC-GTAGT...........................................................................GGAACAGCACAAATAAGG- 6652
MUS-1.CM.01.1085 -C-G---G--CCAG-A--G-G---AGCTATGCTAGCCA-G---A----T-GGCATGG--GATTGCA--A-CAGAACCACAGCTCGATAAACGAGACT.........................................................AAAATAAAGATAAGA- 7242
MUS-1.CM.01.CM1239 -C-G---G--GTAG-A----GG--AGCTATGTTAGC-A-G---A-G--T-GGCATGGCCGCTTGGAG-A-CAAGGAGAA...AATATTACAGAAGAA.........................................................AAGATAAAAATCAGG- 7211
MUS-2.CM.01.CM1246 TC-----G--CCTG----G-G----GCTATG-TAGCTA-G-----C--T-GGCAC----GACTCCA--A-GCTAATAAG...ACAATAAACAAAACG.........................................................GAAATAAAAATAAGG- 7346
MUS-2.CM.01.CM2500 CC-G---G-CCC-G-A----G---AGCTATG-AAGC-A-G----C---T-GG-CC...--A-TGGAC...............AACCGAAGTGAAAGT.........................................................GATATAAAGATCAGG- 7260
SYK.KE.x.KE51 -G-----GGA--GTT---TG-G---G-CCA--ATG-GAGT-T-A-GGTG-GGAA----................................................................................................GTGACCTCAACATCA- 6989
SYK.KE.x.SYK173 ---T----CAG-ATT---T--G---G--CA-GAAC-GGCC-CGA--ACC-GGAA----................................................................................................GTAACCAACACCACA- 7293
GRV.ET.x.GRI_677 -G-T-----AGGGG-A-GG---G-AG-CAGAGAAG--G---AGA--GTGAAAAATCT--CAG--GT--GC--AGAA.................................................................................AATATACATCTGA 7300
SAB.SN.x.SAB1C T--T----GAGGAG-C-GG--GG-AG-CAAAGAA-C-A--GTGAG--T-CCACC---A--GT-T-GTGGC-CAAAT..............................................................................GACACAAACAAGATT- 7603
TAN.UG.x.TAN1 TG-T-----AGGAG-C-GG-GGG-AG-GAGA-AA-C-A--GTG--G-TTCCAAA-G-G--AT-TCG-GGG-CAAAT..............................................................................AACACAAGGCAGATT- 7392
VER.DE.x.AGM3 C--C----GAGGAG-C-GG---G-AG--AAA-ATG--A--GT-A--TT-CCAAA-G---GAT-CCA-GG--C-AAT..............................................................................GATACTGAAGAGATT- 6930
VER.KE.x.9063 C-GG----GAG-AG-C-GG--GG--G-TAAAGAAG--A---TCA--TT-CCAAA-G---GGT-TCGGGG--C-AAT..............................................................................GATACAGAGAAAATA- 7432
VER.KE.x.AGM155 C--T-----AGGAG---GG--GG-AG--CAAGAGG--A--GT-A--TT-CCAAA-G-ACGGT-CCA-GGC-C-AAT..............................................................................GATACAAACAAAATC- 7412
VER.KE.x.TYO1_patent C--T----GAGGTG-C-GGCGGG-AG--AAACAA---A--GT---GTT-CCAAA-G-C-GGT-T-A-GG--C-AAT..............................................................................AATACAGAACACATA- 7411
COL.CM.x.CGU1 G-CTG--C-G--T-AGAA---CA-A-C-CAATT-GC-A--GA-ATCA--AAGAATTTA-CAGCTTGGC--GAGCGCATTTCACGCAAAAATATA...............................................................ACTATCACTCCAA 6748
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H1B.FR.83.HXB2 TTAAGCAATCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAATAGTACTTGGAGTACTGAAGGGTCAAATAACACT........................... 7448
Env F__K__Q__S__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N__S__T__W__S__T__E__G__S__N__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455 --GCTAGC--------------TAT-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C--CA--T--GGC-----------C-T----AA-GGC--C-TG-CA-A-GACATG---C-----GG----........................... 6893
H1C.ET.86.ETH2220 ------C-----------------T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A-C-----------C--AAAAC-AG-ACTGTT-AAT--C-G-AC-AAT-T---C................................. 6839
H1D.CD.84.84ZR085 ----A-C---------------T---------AC---A-----------------------------------C---A--T--GG-------------G-A---AA--TATCAGGACAT-----A-GGTTAAATG---CA-TC........................... 6984
H1F1.BE.93.VI850 ----C-------------------T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--GG----------GAC--AG-C-CC----A-GGCACT................................................... 6743
H1G.SE.93.SE6165 ----CTC---TG------------T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G--------T------A--T--GGC---------TCA-GCCT---G-GATCA-A-A-T---GAGA-T---A-T.................................... 6869
H1H.CF.90.056 ------C-AA-------------ATG---G--AG---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--GGG-------------G----GAA-TGCA----AATTAC--ATC-AATGAC-CA--GGGA........................... 6773
H1J.SE.93.SE7887 ---CATC-C-------------TAT---------G--A--T-----------------A--------A--T------A--T--A-------C-------G----GA---G-A--GCATTGAAG--AC-AATGAC-CA-GTNAC........................... 6752
H1K.CM.96.MP535 AACCA-C-AA-C-------A------------C---------TG----------C---A--------------C---A-----A-----------GAG--AG--GAG---G-----...................................................... 6626
O.BE.1987.ANT70 ...........AGC--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T-----CA--G-TA-GA--------TA---C-TT-CATG--ACGGAACC-CC.....................TGTAGTGTTAGTAATGTTAGTCAAGGT 7496
O.CM.-.BCF06 ...........AGT--T--A---AT----GCAAGCT-TTTACA------C---CAT--A-----C--T--T---G-CA--T-T-GG--------CTA-----TTAAGTG--A-GG--CCCAATG-............--TGAGACCAATAAAACTCAGACAAATAAAACT 7557
O.CM.1991.MVP5180 ...........AGT--T--A--TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA--T-TGGGA-------CTA-----TTA-C--CT----AAA-TCCGGA............TG-CAGGAGATCAAAGGGAGCAATGAGACCAAT 7512
O.CM.1996.96CMA102 ...........G-T--T--A--T-T---GG-A-CCTTTTTGCA------C---CAT--A--G--C--T--T-----CA--T-TGGGA-A------TA--AC-TTACATGCTTAGGAACC-CCTGCACT.........G---A-AGCACTAATAACACTAACAGCATTAAT 6979
O.CM.1998.98CMABB141 ...........A-T-----A--T-T---GG-AACCCAATTGCA----------CAT--A--G--C--T--------CA--T-T--GA--------TA---C-TTACATG-GA-GGAACC........................ACCTGTAAGAACTTAGGATTCAATAGC 7004
O.CM.1998.98CMABB197 ...........AGT-AT--A--TG-G--G--A----ATTTACA------C---CAT--------C--T--T-----CA--T-TA-GA--------TA--GC-TC-CATG-GTAGAAAAC-CC.....................TGTAATGTTAGCCAAGATCACCAAAGT 6923
O.CM.1998.98CMU2901 ...........CAT-AT--C--TGT---GG-AACCCATTTGCA------C---CAT--A--G--C-----T-----CA--T-TGGGA--------TA---C-TT--ATG--A-GGGACC........................AACTGTAAAAACCAAAGTACCCATAGC 6931
O.CM.1998.98CMU5337 ...........CTT-AT--A---G----G-CAACCCATTTGCAC-----C---CAT--A--G--C--T--T-----CA---GTGG-A--------TA---C-TT-CATG--A-GGAACC...........................ACCTGTAATAATACCCAAAGTAAC 6949
O.CM.1999.99CMU4122 ...........A-T--T--A--TT----G--A-CCCACTTGCA-----GC---CAT--A--G--------T-----CA----C--GA--------TA---C-TC-CATG--ACGGAACC--CTG-............-CT-A-AACCAAAGTAACAGTGAKAACAAGAAT 6956
O.FR.1992.VAU ...........AGT--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT--G---------CA---C-TT-CCTGC-AG-AGAAT-TG--CT-T.........----AGATCAATTGTACTAATATTAGCAATAAT 7049
O.US.1999.99USTWLA ...........A-T-AT--A--TATC---G-AACCCATTTGCA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT---A--------TA---A-TCGAATG--A--AC-CC-ACTG-............-GG-T-CAGAATGACAATAATACTTATGAAAAC 6966
O.US.-.I-2478B ........AGTA-T-----A--T--------AACCCA--TGCA----------CAT--A--G--C--T-----C--CA--T-T--GA--------CA--AC-TTAGCTG--CCGGAACC-CCTG-AGTTAT...-CCGGA-TCCTCTATAATCATACCTTTAGCCAAAAT 7590
N.CM.1997.YBF106 ...............----A----T----G-AAC-CACTTA-TG--C------RR---A--G--------T--C--CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCGA-.................................................................. 6954
N.CM.2006.06CM-U14842 A-...............--A---------G-AAC-CACTTA-TGC-C-----------------------T-----CA-TT-CA--T-A-----CGAG-ACGA-.................................................................. 6912
N.CM.2002.DJO0131 C-C--G--AAGAAT-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T------A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-AA-............................................................... 6875
N.CM.2002.02CM-SJGddd ..............-A---A---------G-AACCCACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A---G---AA-A--TAC--............................................................... 6847
N.CM.2004.04CM-1015-04 C-CG-GTGAA-ATT-----A---------G-AAG-CACTT--TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A---G--GAG-ACG--.................................................................. 6865
N.CM.2004.04CM-1131-03 A-............---A-T---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCAA-AAC............................................................... 6918
N.CM.2006.06CM-U14296 A-............-A---A---------G-AAY--ATTTA-TG--C------CAT--A--G--------T------A-TT-CA--T-A---G--GAGGRCCA-.................................................................. 6884
H1N.CM.95.YBF30 C-CGAG-GAGGAAT-A---A----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A------GAGGAA-TAC----CGAG--AG-TGAGC--............................................. 7011
H1P.FR.06.RBF168 --CG-A-CAGTA----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC--C-G----CAT--A-----C--T--T--C--CA-C-GCAGC---------TA--GC-ATAC-TG--A-GAGAA-...GG--T-T-C...-G--T--A-AAT...............CATACAGGT 6942
H1P.CM.06.U14788 ----AA-CAGTA----G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T-----CA-C-GCAGC--------CTT--G--ATAC-TGG-A-GAC.................................ACCACCTGGCGGGCTGCAGGC 6973
CPZ.CD.90.ANT -ATG-AC--T-CA--AT--A--T--T---G-AAA-GT---TT-G--------CCA---A-----C--T--T---G--AT-----CTTG---C---GCC--A-ACACG......GGAAACCTC-TCAC-AACGG-GCCCT-.............................. 6901
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --G---C-AG-AGT-----T-----------A-C--AT----TG--C--C--------A-----C--T-----CG--A-T-G-A--A--------........................GAA-G----CCT-TTC-CG-G.............................. 7041
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --GGA-C-AG-A-G-----T---TT---GG-AAC--AC-TTCACC-C-TC--------A--G--C--T--T--C---A-CT-CAT---C-------CCT-CATC...............-TCTT-A-T-A-A-T--GG-TGA-........................... 7081
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T-GTCC-T--T--G--A--T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G--A-----C------------A---GTG-GA-CA-C----TC---AA-.....................AT-AACAA--C-G-G-A-........................... 6939
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---TA-CCAATC----C--A----T----G-AAC--ACTTA-TGA-C-----------A-----C--T---------A-C-GT---T------CA-A-CAAAAT........................--CAAC-CA-CTGGC........................... 6946
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --GCAA-CAGT-----T--A--T------G-G-C--AC-TTCA---------------A--------T--T-----CA-CT-GGCCT----C---GAC--C-T---ACGC-A--AAACCTTGCTCA-T-AAA-CTTGC---A-........................... 6980
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --G-AGGTG-A--C--C--A--T-T----G-AACT--A--TTA---C-----------A-----C--T---------A--T--A-CT-A--C---CAAT-CACTA--............................................................... 6971
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ..-CAG-TCAACA------A-----G-----A----ACATG-TG--C--------G--A--G-----T--T-----CA-C--C-C-T----C----AC-G----ACA----CA---A-CTCAGA-AT-AATAGCTCA................................. 7005
CPZ.CM.98.CAM5 ---CA-C-AA-C-C-----A--T---------AC--ATATG-TG--------------A-----C--T--T------A-C--T-C---C--C----AGTT-AAT-A--C-T--GA-AACCAA-ACA-CT-CA-C-GA--T-AC..................ACAAATGAC 7161
CPZ.GA.88.GAB1 -C--CAG-G----T-----A--T-----GG-CAC-CAT--T-TG--------------A-----------T------A-T-GC---A-A----C-GAC-ACATTACA---G-C-T-ATA................................................... 7485
CPZ.GA.88.GAB2 -C-CAA-GCATC-------A---------G-G----ATTT--TG-----C-----------G--C--T--T------A--T--AG-T-AA---CCT---ACA-TAG-G-C-CA-G-GA-................................................... 6838
CPZ.US.85.CPZUS -A-TT-C-AATG-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A--------T--T------A---TT-CC--A-----C-TG--C-ACAAC............-A---C--CAACA-C-C--T-.............................. 7462
CPZ.TZ.2001.TAN2 AGTTTG---GGAGTAA---A-----T--GG--AGC-GCTT-T-G---------CA---A-----C--T--T------CTT--TGGTTG-ACA---CCCTGGAACAAC-CA-ACCACA-A................................................... 7100
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --G-CTGGCATAA------A----TT--GG-ACA--ACTT-T-G--C------CA---A-----C--T--T------CTT---ACTTG-ACAGG--ACTGGACACG---C--G--ACATCAG--AAGT-CCCTG--C--A.............................. 7157
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 .....A-T--T--------A--T------G--ACCTTT-TGCA----------CAT--A------------------A-C--TA--A------GCTAC-A---CACA-CAGAGGG---C-A---CACT-AAA---GC................................. 6997
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con .....A-T--T--------A--T------G--ACCTTT-TGCA----------CAT--A---------------G--A-C--TA--A-------CTAC-A---TACA--GGAG-GC--TGA-TGCAT-ACAGGG---TG-.............................. 6981
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .....A-G--T--------A--T-----GG--ACCT-T-TGCAC---------CAT---------------------A-C--TA--A-------CTAC-AG--TACAGGGGAACAC--C-A-TG-AC--ACAAGG-GCTTTGCAATAAG..................... 6931
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 -A-GATC-CAT-AT--------TGAT---GC-AA-TACTTTT-G--A-------AT--------C--A--T--C--A-TG-ATTGGT-TC-C--CCTATTAAATAA--GA-C-GA-G-A................................................AAC 7006
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -A-G-TC-GTT-AT-----A--TGAT--G-C-AA-TATTTTT-GC-A-----C-AT--A-----CC----T-----ACTC-ATTGGT-T--G---TA-TTGAACAA---G-CAGAGG-T................................................AAT 6928
RCM.GA.x.GAB1 -A-GAAC-GTA-AT--T--A--TGAT--GGCAAG-TATTT-T-GC-A------AAT--A--------A--T--C--G-T--ATTGGT-T--A---TTGTTAAATAA-G-G-CAGTAG--................................................ACA 7144
RCM.NG.x.NG411 -A-GATC-GT--AT-----A--TGAT--GGCAAA-TGTTTTT-G--A-------AT--A------C-T--T--C--AATG-ATTGGT-TC-A--CTA-CTAAATAA---A-CAGAAG-C-A--AA............................................. 7191
H2A.DE.x.BEN CG--A-CGGGAG----CTCA-----G---G-G-C-TTTATGT-GAC---C--CA----A------C----------CATG--TTGGT-CC-C---T-GGTAGAAGAC--G-ACCAAACAC-GCGC............................................. 7945
H2B.CI.x.EHO CAG----CG-GAG-A-CTCA--T------G-AAG-TATATGT-GAC---C---A-G--A--G---C-----------ATG--TTTTT-C--A--CT-GGTAGAAAA--GA-C-GGGCTC-AG-GA............................................. 7904
H2G.CI.92.ABT96 CA-CA-C-GGAGA---TTCA--T------G-AAAGTTCATGT-GAC------CA----A-----C--G--T-----AATG--TTGGT-TC-A---T-G-TAGA-GAC-GA-A--TGACTCTCCTA..........................................AAG 7279
H2U.FR.96.12034 CAG-A-C-G-AGG-...--T--TT----GG-AAA-TTTATGT-GAC---C--CA----A-----CC----------GATG---TGGT-CC-C---T-GGTAGAAAAC-GG--C-TGGA-G-ACAA..........................................ACG 7405
SMM.SL.92.SL92B CGGCC-CGGGAGG-...-----T--G---G-CAC-TTCATGT-GACA-----CA----A-----CC-T--------AATG-ATTGGT-CC-C---T-GGTAGA-GA--GG-A---GA-C--CC-A...........................AGGTGGACAACTCAAACC 7314

V5 loop start
MAC.US.x.239 CGGCT-CTGGAGG-...--A--T--G---G--ACCTTCATGT-GACA-----CA----A--G--CC----------AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGAAGA--GG-A---AGCT-AC..........................................CAGAAG 7863
Env T__A__P__G__G__.__G__D__P__E__V__T__F__M__W__T__N__C__R__G__E__F__L__Y__C__K__M__N__W__F__L__N__W__V__E__D__R__N__T__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__K_
STM.US.x.STM -GGCT-CTGGGGG-...--A--T-----GG-CACCTTCATGT-GACA-----CC-T--A------C-T--T--C--AATG-ATTGGT-C--A---T-G-TAGAAAAC-GA-----A-CAGAA...........................ATGAGAGATTGGAACAAAAAC 7517
MNE.US.x.MNE027 CGGCT-CTCGAGG-...--A--T--G---G--ACCTTCATGT-GACA-----CA----A--G---C----------AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGAAGA---G-A-CTGACTG-A....................................ACTACCCAGAAG 7340
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 CA-T---T-A-C-------A--TAG---GG-ACA--G-GTAT-G--CC-A--CCAT--A----A---T--T--C---GTC-GTA-GGCC-A-C-ACT-TTCACCAA-G-C............................................................ 7279
DEB.CM.99.CM5 CAGTA--C-ATC-------T--TAGG--GG-ACA--ACACGT-G---C-A--CCAT--A--G--C--T--T------GTTT-CA--GCA---......-A-CT-C-C-TG-A--AAACT................................................AAT 7106
DEN.CD.x.CD1 A-GTA-C-CGGGTG-----A----------C-AGC-GTGCAC-G---C-G---A-G--A-----------T-----CCTC---AG-A----C--CTCCT--CAA-A-CCAGT--ACAAC................................................... 7484
LST.CD.88.447 A--T-AC-AGAAG---G--AA-T-TT-C--CA-AG-T-TTG-TGCA--CA-------AA---A-G----T---C---GT----AG-A-A--CC-GGAATGGAATAA---A-ACT-AGAT-AATGG............................................. 6616
LST.CD.88.485 A--T-AC-AGACGT--G-AA-GT-TT-C--CA-AG-T-TTG-TGCA--CA-------A----A-G--T-T---C---AT----AG-A-AC-CC-AGAATGGAATAA---A-ACT-AGAT-AATGG............................................. 6613
LST.CD.88.524 A--T-ACGAGAAG-----TA--T-TC-C--CA-AG-T--T--TGCAC-C------T-A----A-G----TT------GTC---AG-A-C--CC-GGAATGGAACAA---A-ACT-AGAT-AATGG............................................. 6619
LST.KE.x.lho7 A--T-ACTAGGCAT----CA---TT--C--CA-AG-T-TTA-TGCA--C--------A----A-G----TT------GT---TAGGA-A--CC-AGAATGGAACAA---A-A-T-AGAT-AATGG............................................. 7691
SUN.GA.98.L14 CA-T-G-GAAGCAT----CA--TG---C--CA-AG-T-TTG-TGA-G-C--------AA--GA-G----TT-------T----AG-A-T--C--AGTATGGAATGAC-CA-CCT-CAAT-AATGG............................................. 7759
MND-1.GA.x.MNDGB1 A-T-TACTA-A---...--A--TAG--C-GCA-A--T-ATG-TGA-G-CA---CA---T---A-G----T-------GT----AG-A-CA-G-GGGCATGGAATGA-CC--A-GAGAA--AGTGG............................................. 7049
OLC.CI.97.97CI12 AG--A-TTAAGAG------A--TGAT-CTGCA-A--ATATG-TGA-G-TG-----T--CT-CA-G-GG-TT------ATC--TA--A-TC----A-CATGGAATAA-GCGTC-GA-CCT-AGTGG............................................. 7090
WRC.CI.97.97CI14 ACTTTAC-AGACA-----CC--TAG--CT-CA-A--ATATA-TGA-G-TC--------A---A-G----T---C---ATC---AG-A-AGCAG--GCATGGAACAA-CGC---GAGACC-AATGG............................................. 7594
WRC.CI.98.98CI04 ACTTCAC-AGAAA-----CT---AG--CT-CA-A--ATATA-TGA-G-T---------A---A-G----TT--C---ATT--TA-GA-TGC-G--GCATGGAACAAC--G-A-GAGA-C-AATGG............................................. 7639
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ACTTCAC-AAACA-----CT---AG--CC-CA-A--AT-TT-TGA-G-TA--------A---A-G----TT-----CATT---A--A-AGCAG--T-GTGGAATAA---A-CAGAAAA---ATGG............................................. 6535
MND-2.CM.98.CM16 C-G-CT-CA--A-GAA---C--A----G-GCA-A---TATT-TGC-CCTC--------A----AC----TT-------GG---A--A-T-GG-GA-CATGGAATGA-C-A-A-T-A-CAGTATGG............................................. 7604
MND-2.GA.x.M14 G---CT-CA--A-CATT--C--A----G-GCA-A---AATT-TGA-CCTC--------A----A-----TT-------GG---AG-A-T-GG--A-CCTGGAATAACC-A-ACT-AAATGT-TGG............................................. 7530
MND-2.x.x.5440 G-G--TCCA--GTTAA---C--A----G-GC--A---TATT-TGC-CCTC--------A----A-----TT-------GG--TA--A-A-GG--GGCATGGAATAGC--ACAA-G--CAGT-TGG............................................. 7231
DRL.x.x.FAO A---TT-CA--A-CAAG-----T-TG-C-TCA-AG-AC-T--TGA-GTTG--------A----AC----T-------GTTT-TA--A-A-GG-GA-CATGGAACAA--GA-CA-G-AATGTGTGG............................................. 7277
MON.CM.99.L1 GG-GATTTCAAC-CCA-------AAG--GG-CCAG--T---T-G-----C--CCAG--A-----C--T--T------GTCT--GCTT-A--C-T--A--GAA-AACC--C-AA--GGACG-G.....................ATATCTCCATTCGACGTGAATAACAAG 7414
GSN.CM.99.CN166 GG-CCTC-GAGC-TAA---A--T-T---GG--CA---T--TT-G--CC-A---CA---A-----------T--C----TGT--AT---C---C-ACT--A-AATAAC...-CC-T-AAC--C-GC...AATATTGGG---.............................. 7388
GSN.CM.99.CN71 GG-CCTCCGAAC-TAA---A--T-T---GG-CCA---T--TT-G--CC-A---CAG--A-----------T-------TGT--GT---C---C-ATTC-ACAACAA--T--CGG-AGT-GA-GACAC-AACATT--C--T.............................. 7394
TAL.CM.00.266 GG-C-GC-GT-AGGA----A----T---GG-ACA-CTTTT-T-GCA-GCA---CAG--A-----C-----T--C--CAT--GTTCTA----CCTG-A-----CC-A-G-GTA--AC-AC-CAT-AA-CCAAGGC--ATTACACCAAGGGGTCATAGGAAAG...AAGCCG 7272
TAL.CM.01.8023 GGC-AGG-GT-AG-AAG--A----T----G-ATC-CTCTTTT-GCA-GCG--CCA---A--G--C-----T------ATTT-TAGCA----C-TG-AA--CAAC-A--CATAC-A--AC-CAG-A---AAAGG-GTACTGCACCAGGAGAAGATAGGCCGACAAGAGCAC 6822
MUS-1.CM.01.1085 GG-GATC-GAGC--AAG--A--T-A---GG-CCAG--A--TT-G-----------G--A-----C-----T------CTCT-TGTG-----CC-ATT-GT-AACCAC-CAGAG-TAAATGAA..............................AGCAACATCCATACTGTA 7382
MUS-1.CM.01.CM1239 GG-CCTCCCAGC-CAA------TAAT--GG-CCA---A--TT-G----------C---------C--T-----C---CT-T--GTG------C-ATT--ACAACAA--TC-CACAAATT-ACGAG...........................AGCAATATACATAATGTG 7354
MUS-2.CM.01.CM1246 GG-CCTC-GAGC--AAG--A--TAGG--GG--CAG--A---T-G--------CCA---------C--------C--C-TGT--GT-T-A--CC-ATT-GAGAATAAC-CC--AGAAATT-A-GAC...........................TCAAATATACATACAGTA 7489
MUS-2.CM.01.CM2500 GG-CCTCTGAGC--AA---A---AGG--GG-CCA---T--TT-G--------------A-----C--T--T--C--CCTT-GTGTC--A--CC-ATT-GAGAATGAC-CC--ACAAATTCAC-A-...........................TCCAATATTGATACTGTA 7403
SYK.KE.x.KE51 GG-G-TCGCAAC--CA---A----TG---G-GAG---A--TT-G---C-A-----C--A--------T-----C---GTTT--A-GA-T---GCA-A-GTG-CAAA-GGCTA-G--AATCCA................................................ 7111
SYK.KE.x.SYK173 GG-G-TCCCAGC----G--A--T-T---GG-ACG---A--TT-G--CC-A-----G--A--G--C------------GT-T-TA-G--C---GC--AC-T-AC-AA-GGA-ACG-AA-T-AG-A-............................................. 7418
GRV.ET.x.GRI_677 GA-G-AT--GG......--A--T------TCA-CG-ATTTTT-G--C------CA---T-----------T-----GATGGACTGGT-TA-C---TA-CTAAACAA-CGA-CAGAAGATGCAGAA.........GG--CT-A-AGGACCTGTGACAAAGGGAAGCCAGGA 7455
SAB.SN.x.SAB1C --CTA---AGACA-T-G--A--T------TC--A-TTCTT-TT----------CA---T-----C-----T-----AATGGATTGGT-CC-C--CTA-TTGAATAA---GTCAGTAGACCCAGAC......CAT--C---TG-GCAAAAAATAAT............... 7752
TAN.UG.x.TAN1 GGCTAAGTAGACA-T-G--A--T------GCA-CT-ACATTT-GC-C-----CCA---A--G--------T----C-C-TGATTGGT-TG-----T-GCTGAATAA-G-GTC--A-A-TG-A-GA......AATGTAG-TGTAGAAGGTAATAATTGCACCACTGGAAAG 7556
VER.DE.x.AGM3 A-CT---GAGACT-TTT--A--T------GCA-C--ATTTAT-G---------CAG--------C-----T-----AATGGATTGGT-TC-A---TACCTGAATAA-CG--CAGTAGATCCGGAC......CAT---CCGTG-AATGGTACGAAGGGAAAAGGTAAGGCA 7094
VER.KE.x.9063 A-CT---GAGACAGTTT--A--T------GCA-C--ATTTGT-G--------CCAG--A--G--C--------C--GATGGACTGGT-TC-A---TA-TTGAATAA-C-ATCAGTAGATGCA-A-......CAT---C-ATG-AGTAATGAAACAAAAAAAGGGAATGCC 7596
VER.KE.x.AGM155 --TT----AGACA-TTT--A---------GCA-C--AT-TAT-G--C--C---CA---------C-----------AATGGACTGGT-T--A---TA-CTGAATAA-TTA-CAGTGGATGC-GA-......CAT---C-TTG-AAAAACAACGCAGGGAAAGGTCGAAGT 7576
VER.KE.x.TYO1_patent ACCT----AGACA-T-G--A---------GCATCC-ACTTGT-G---------CA---A-----C--T--T-----GATGGATTGGT-T--A---TACTTAAATAA---A-CATGGGATGCAGAC......CAT---TTTTG-AGCAGCAAAAAG...AAAGGACACGCA 7572
COL.CM.x.CGU1 GG--TGG-AATAG-AC-A-T--T-----GGC-ACTTTCAC-TT-G-G-T----CATA--TT---C--T---------G--T-TAGTT-A-GG--ACA-GA--CC.................................................................. 6852
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V4 loop end V5 loop start
H1B.FR.83.HXB2 ......GAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGA.........CAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAA 7603
Env _.__.__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__.__.__.__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N
H1A1.UG.85.U455 .....................--A--T----A---T--------G-----------T----------G-------C-----------------------CAA---.........GT---A--G---GA------C--------A--A-----------------G----C 7033
H1C.ET.86.ETH2220 .....................-----A----A----------------------------------GG-------CG---------------------TGAA---.........AT---A-TG---AG---------C-----A--A---C-G---C-T-----A-CC-- 6979
H1D.CD.84.84ZR085 .....................--A---A--------------------------------------G-------------------------------TGAA--G.........-------AT-----------------------A-----G---------------GC 7124
H1F1.BE.93.VI850 .....................-----T--------TC-G------------G--------------GG-------CG----------A--T-------TGCA---.........A-C----CC---AAC--------------TT-A-----G----------------- 6883
H1G.SE.93.SE6165 .....................-----A--------T-AG------------G-G-GA----------GG--G---C-----------------------GCA---.........A-C---GA----AAC----GC--------A--AA-------------------G-- 7009
H1H.CF.90.056 ............-AC--A-AC--T--A--G---------------------G---------------G-------CG----------------------CAA---.........A-C----TG---GT---------------A--AA----G----TT--C-AG----- 6922
H1J.SE.93.SE7887 ............GCAACT...-----AA-A-----T-A-------------G-G-GA--------A-GGAC----C-------C--------------TGCA---.........A-C----CG--CA----------------AT-A-----G---C-T-----A--A-- 6898
H1K.CM.96.MP535 .....................-----A--------T--------G--G-----------------------G-----------A--------------TGCA---.........AGT----AC---AGC--------------AA--A----G---------------.. 6764
O.BE.1987.ANT70 AACAAT-GCACT...............--A--T----A-C-G-G---GG-GG---GGTCA---ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--T.........A-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA-...ATG-A-..... 7634
O.CM.-.BCF06 CAGGATACTAT-...............A-A--T----AG----G---GG-AG---GATCA---ATA--G-G--AGTT--G-C-C-----A---------CCA--T.........G-TC-A-C----AA---C--C--A--T---A--A-T---CA-CT----ACACCC.. 7701
O.CM.1991.MVP5180 AAAAAT-GTACT...............A-A--T----AGT---G---GC-AG---GATCA---AT---G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--C.........A-CT-A-C----CAT--C--C--A--T--AA--A-TC--CAGTT----CAACCA.. 7656
O.CM.1996.96CMA102 GGTACTAGCATG...............A-A--T----A-T-G-----GG-GG---GGTCA---ATA--G-G---GTC--G-C-C----------------AA--T.........A-CC-A-C----AGG-----C--A--T---A--A-TC--CA--T----CARCCA.. 7123
O.CM.1998.98CMABB141 ACTAATA-CACT............CAGA-A--T-----GT-G--G--GG-AG---GGTCA---ATA----G--A-TC--G-C-C-----A---------CAA--T.........---T-A-C----AG------C--A--T--AA--A-TC--CA--TG---CAGCCA.. 7151
O.CM.1998.98CMABB197 AATGACACCACT............CGGA-A--T--T-AGC-G-G---GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTCG-G---C-----A---------CAA--T.........A-GC-A------GA------C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---AAGCCA.. 7070
O.CM.1998.98CMU2901 AATAAT-GCACG...............A-A--T----AGT-G-----GG-GG---GATCA---AT--GG-G---GTCG-G-C-C-----A---------CCA--T.........A-CC-A-C---CATG---C-C--A--T--AA--A-TC--CA--T------GCCA.. 7075
O.CM.1998.98CMU5337 AATAATACCTTG...............A-A--T----AGT-G-G----G-GG-C-GATCA---AT--GG-G---GTCG-G-C-C-----A---------TCA--T.........T-CC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-TC-GCA--TG----AGCCA.. 7093
O.CM.1999.99CMU4122 GGCACATTGAC-............GAGA-A--T----AG--------GG-AG---GGTCA---ATA-GG-GR-AGTCG-G-C-C-----A----------AA--T.........-CTC-A-A----GAG-----C--A--T--AA--A-TC--CA--A-----AACCA.. 7103
O.FR.1992.VAU AGCAAT-GCACTCAG.........G-AA-A--T-----GT-G-G----G-AG---GGGAC---AT--GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---.........A-CC-AGT---CAGG-----C--A--T--AA--A-TC--CA-......TTG-AC-C 7195
O.US.1999.99USTWLA AGTACAAG-AC-...............A-ATAT---C-GT-G-G---GG-AG---GGTCA---AT--GG-G---GTC--GCC-C-----A-----T----AA--T.........AGTC-A-CC--CAGT-----C--A--T--AT-AA-CC------------CACTA.. 7110
O.US.-.I-2478B ACCACTAGCACT............-AGA-A--T------T-G-GG--GG-AG---GGTCA---AT--G--G----TCG-G-C-C-----A---------C-A--T.........A-CT-A-C----GG------A--A--T--AA--A-TC--GA--TG----AGCCATG 7739
N.CM.1997.YBF106 ...AACA-GACT-A-A-G--T--T-TT--G--C--T---------------G--R-TT-----ACA-G-----K-----G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-TC----C---ARC--C-G---C--T--A---A-TC--GA-...C--A-----.. 7107
N.CM.2006.06CM-U14842 ...ACTC-TTC--A-C-G--T--T--T--G--C--T---G---G-------G----TT-----ACA---A---------G---T-----A--A--A--T--G---.........A-T----CC---AAC--C--------T--A--AA-TC--GA---CAG-------.. 7068
N.CM.2002.DJO0131 ACAAAT-GGACT-A--GG--T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---.........A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-CATAG------C.. 7034
N.CM.2002.02CM-SJGddd ...AACA-GAC--AC--G--T--TGTT--G--C--T-----------G---G-----T-----ACA-GG----------GG--T-----A--A--AG-T--G---.........A-TC---CC---AAC--C--------T--A---A-TC--GAG...T--A-----.. 7000
N.CM.2004.04CM-1015-04 ......ACT-T--A--GG--T--T-TT--G--C--T---------------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-T----CC---AAC--C-G------T--A--AA-TC--GA-......-T-A--.. 7012
N.CM.2004.04CM-1131-03 ...GAGACTAC--A--GG--T--T-TT--G--C--T---------------G----TT-A---ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-T----CC---AAC--C--------T--A---A-TC--GA-......TA-A--.. 7068
N.CM.2006.06CM-U14296 ...AATA-GAC--A--RT--T--T--T--G--C--T---------------G----TT-----ACA-G------G----G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-TC---CC---CAC--C--C-----T--A---A-TC--GA-...T--A---AA.. 7037
H1N.CM.95.YBF30 .....................--T--T--G--T--T-------G---G---G----TT-----ACA-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........GTTC---AC---A-C--C--------T--A---G-TC--GA-TATAG------GCC 7151
H1P.FR.06.RBF168 AATTACAC---GGAGA---T---A--A--G--T--T---C----G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG---.........---T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC----CATCACC-T- 7103
H1P.CM.06.U14788 AATCATA-TAC------A-AT--A--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--G.........G--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA------ACTACC-.. 7132
CPZ.CD.90.ANT ........................-TAGCA-AT--------T--G--G--AG-T--TCAT---GGC-T---TTC-----GC--T--CTTAG-C--T-GG--A--G.........A-TG--TCC---A-T--C-GC--A--T--AA-TA-G--G...GA--G-CAAATAT- 7035
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..................-AC--G--AA-A-----------T-G------AG-G--TTCA---AT--G--------GG-G---C-----A-----A--ACCA---.........--T--A-CT---AAC--TCTA-----T-----CA----G---C--...-ACCA-GT 7181
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..................-AT-----TA-T--T----------GG------G---GGC-A-----A-G--------G--G---A-T-CTT--C-----T--A---.........AC---A-AC---ATC--G-----C------A-AT-G--TG-G.............. 7210
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..................-TG-CA-TAA----T--T-------G------AG-G--TTCC---AT-CGT-----G----G---T-T---A--A--A--T--A--T.........A-C----CC--CA-T--T-----C-----TA-----C--GAG-T-C--AAGAACCG 7082
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..................-AT------T-A-A-----------G-------G----TT-A---ACA-G-----------G---T-----T--G--A--T-AA---.........-CT----AC---CTC--T--C--C--T---A-AA--C-TGAC.............. 7075
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..................-ACT-G--A--A--T--T--G--T-G-------G-----C-A----TA-G---------G-G---A-T---T--A--T--T--A--T.........A-C--CC-C---AAT--C-C------T---T--A-CC--GA-.............. 7109
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ............-ACA-T-TT-CACA-A-T--G----------G-------G----TCA------AGG-----------G---C-T---A-----T--T--A---.........AC----CA----AAT--C-CA--C-----C--A--C---------------AAA-- 7120
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ..................-AT--A-TAA-AAAC--T-------GG------G-----TCC---AT--G---G--C--G-G---T--C-----A--A--T--A---.........ACT--A--T--CA-------------T-----C--GC-CGAGTT---CA-A--ACT 7148
CPZ.CM.98.CAM5 ACAAACTC--AC-A-AGT---C-A--AA-AT----T-------GG------G-----TCC---AT--G---G--G----G---C--------A--A--A--A--G.........A-C--A-C---CAT---------A--T--A--C--CC-CGA-GC--GA--AAAATG 7322
CPZ.GA.88.GAB1 ........................-TA--G-----------T-G---G--AG-T-GTTCA---AT--GG-------G--G---A-----A--C--A-----A---.........A-C--C-CT--CAAT--T--C-----T--A--T--C-----TTC---CAC-CC-GT 7622
CPZ.GA.88.GAB2 .....................TA--TT----------A---T-GG---G-AG----TTCT---AT--G---G--G----GT--C-T------G--T-GA--A---.........ACT--A-CC---AAT--C-CC--------A--C--C---GA-GT-C-GAA-..... 6973
CPZ.US.85.CPZUS ........................--A--TAAG--T-------G-------G----TCA----AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--T.........GTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGC 7599
CPZ.TZ.2001.TAN2 ............-A--GA--TC-AGTAGCA-----T---C-T-G------AG-T--TCAT---GG--T----TCT-R--G---T---CTT-----A-GG--G---.........AC-T-A-AG--CAAT--------------A--TA-TA-G---GC---AAAA..... 7244
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ...............ACACATC-ATTAGCA-A---T--GC-T-G---G--AG-T--TCAT---GGT-T----TCT----G---T--CCT------A-GG-AG---.........--T--A-AG--CGTT-----C--C-----A---A-TA-G---GC---A........ 7295
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ...AATACCACTGAAACA--T-AATATA-T--C---CATC-------GG-AG-C-GGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---.........ACTC-A------AT---T--C--------AA-AA-----CA---G----CACCC.. 7153
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ..................----ATTATA----C---CATC-G-----GG-AG-C-TGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---.........ACTT-A------AA---T-----------AA-AA-----CA---G----TACCC.. 7122
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .........ACTGCA--A-TGGAGTATA-T------C-CC-------GG-AG-C---TCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--W--TM-T--G---.........ACTT-W------AT--YTW----------AA-AM-----CA-------ACACCCCY 7083
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ATAAAT--GC----AC-AG-C--GTTTG-G--T--T-TC-C----ATGG-GG-T--TGAT---T-T-C---GTC----AAGG-A--CA-A--A--A-GACC--AT.........GC-T-G-A---CAGGG-C-CGG-C--TTACT--T-GGC-GAC-T----TA-..... 7162
RCM.CM.SIVagi-00CM312 GAGAAG---A----GC-AG-C--GTTTG-T--T---GTC-CG---ATG---G-T--TGAT---T-C-CG--GTC--GGAA-G-T---A-A--G--A-GGCAA-AT.........GCGT-A-C----AATG-T-CAG-A-GCTATT--T--GC-GAC-T---GTA-..... 7084
RCM.GA.x.GAB1 ACAAAT--GAAG--AA-AG--CCTTTTG-A-------TC-C----ATG--AG-C--TGAT---T-T-C----TCG-GGAAGG-A--CA-G--A--G-GGCCA-AT.........GCGT-A-AG--CAGTG--C-GG-AT-CTAT---T-GGC-GAC-T---CTA-..... 7300
RCM.NG.x.NG411 ...AAT----CT--GC-AG-C--GTTTG-T--T--T-TC-CT---ATGG--G-T--TGAT---T-T-C---GTCT-G-AA-G-A--CA-T--A--A-GGCCA-AT.........GCCT-G-----CAACG-C-C-G-G---TACT--T--GC-GAT-TT--CTA-ACAG- 7349
H2A.DE.x.BEN .....................-A-TAT......---CAT-----G--G--A--T--T-CC-----T--------G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA--G.........G-GT-GGCC---GA-----CAG-A--CA-CA-AA-TGCT-AC-TT--CATA-A--- 8079
H2B.CI.x.EHO .....................-ATTATGCGT-----CAC--C-G---G--AG-C----C------C--GA-T----G-AATG-----TTG-----A-GAGAG--T.........G--C-CTCC---AAT--C-C-G----CA-C--CA--GCC-AC-TT--CT-GATAG- 8044
H2G.CI.92.ABT96 CCCCAG---C--CAAAGACGC-ATTATG-A--C---CAT--T-GG--G--A--T----CA-----C------------AATG----CTTG--C----GAGAA--T.........G-TC-G-CG---AAT----CAG-C--CA-C--AA--GCG-AT-T---A-AGAA--G 7440
H2U.FR.96.12034 TCAAGG--GA--CA-A-A-GG-A-TATG-G--T---CAT--T-GG--GG-A--T----CA-----T--------G-G-AATG-----TTG-----A-GAGAA---.........G-TC-C-CC--CAAT--T-CAG-A--TA-CA--A-TGC--AT-TT---C-GAT--- 7566
SMM.SL.92.SL92B AAAAAG---CAGCACA-A-G--ATTATG-A--T---CAC--C-GG-----A--T--T-C------C-GG---------AATG-C---TTG-----A-GGGAA---.........G-CT-A-CT---AAC--C-CAG-G--CA-C--AA--GC--AT-TT---T-GAT-G- 7475

V5 loop end
MAC.US.x.239 CCAAAG---CAGCA-A-A-GG-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-G--CA-T--CA--GC--AC-T----T-GAT-G- 8024
Env _P__K__E__Q__H__K__R__N__Y__V__P__C__H__I__R__Q__I__I__N__T__W__H__K__V__G__K__N__V__Y__L__P__P__R__E__G__.__.__.__D__L__T__C__N__S__T__V__T__S__L__I__A__N__I__D__W__I__D
STM.US.x.STM AAAAAG---CA-CAAA-G-GG-ATTATG-A------CAC--C-G----G-A--T--T-CA-----T--------G---AATG-T---TTG-----A-GACAA---.........G-CC---CT---AAT--C-C-G-G--CA-TA-AA--GC--AC-TT--CT-GAC--- 7678
MNE.US.x.MNE027 CCACAG---CAGCA-A-A-GG-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-A--CA-T--CA--GC--AC-T----T-GAT-G- 7501
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ACCATAAC-T-G---A---AC-CTTTGA-G--C----A---T--T---T-GG------CC---T-C--GA----GC-GCAT--A--CTTG--A--A-GAGAA--G.........G-GT-G--G---GAC---C--G--T-T-CAA-AA-T--TGATGTG-C-CACTA-GG 7440
DEB.CM.99.CM5 AACATAACCT-G---A-T-AC-CTTTGA-G--T--T-AG--T--T---T-GG------CA---TTC--G------C--CATG-A---TTG-----A-AGGAA---.........G--T-G-AG---CAT--TTC-G--T-T-CA--TG-T--TGAGGT--C-CA-TA-GG 7267
DEN.CD.x.CD1 AGTAACAT-ATT-ACA--CAG-CATATA-GGTG--T-AC---------T-AG-G----CA-----C-C------C-TG-AT--T--CTTA--A--AGCAGAA---.........G------C---CA-C--C---G-GT----CA-TA-TG--GAC-CG----TCCA-CC 7645
LST.CD.88.447 ..................TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-G-----G-TGAT---GCATCT-----G--GAA---T---CT------A-CATCA--CTTTAACAACAG---A------A-TCAT-GAG-A----AAA--TGG--TCA--TG--AAAGTT-G- 6768
LST.CD.88.485 ..................TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-G-C---G-TGAT---GCA-CT-----G--GAA---C---AT------A-CATCA--CTTTAATAACAG---A------A-TCAT-GAG-A----AAA--TGG--TGA-CTG--AAAGT-GG- 6765
LST.CD.88.524 ..................TATCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-------G-TGAT---GCA-CT--T--G--GAA---T---CTT-----A-CATCA---TTTAACAATAG---A------A-TCAC-GAG-G----AAA--TGG--TGA--TG--AAAAT-GG- 6771
LST.KE.x.lho7 ..................TATCCTTGGGC-AAC---CAC------AGC--C--TG-TGAT---GCT-C-A-------GAAG--T---CTA--A--T-CTTCA--TTTCAACAATAG---C------A-TCAT-GAG-A----AAA--T-C--TGAG-TG--AAAAT-GG- 7843
SUN.GA.98.L14 ..................TATCCTTGGGC-AAT---CAC------AGTG-G---G-TGAT---GC-TC---G--C--GAAG--T--CTTG--C--A-CATCA--GTTTAATAACAG---A------G--AAC-GAG-G----AAGCATGG--C---CTG--AA-G-TGG- 7911
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..................TATCCTTATGC-T----TCA---T-GG-----AG--G-TGAC---AT-C---------G-AAG--A---TTA--A--T-CATCA---TTTAATAAT--C--A--G---A--CAT-GGG-A----AAA--TAC--TGA--TGC-AAAGATAG- 7201
OLC.CI.97.97CI12 ..................TATCCATGGTCA-AG--T---C-G-G-----A-G--G-TGAT---AT-----------G-AG---T---CTT-----ACAACCA---TTCAATAATAG---CC-----............---CAAAGAG--ACTGA--TGTT-TTG-AA-T 7230
WRC.CI.97.97CI14 ..................TATCCATGGAGT-------C---T-G-A-T--AG--G-GGAC---GCAC-T--G----T-AA-G-A---TTG-----AG-ATCA--GTTCAATAAT--T--------C............--TCAAAGAG--AC-GA--T-TTGTT-AACTG 7734
WRC.CI.98.98CI04 ..................TACCCTTGGAGT-------CG--T-G-A-T--AG-GG-TGAT---GCAC-T------GT-AA-G-A---TTG-----AG-ATCA---TTCAGGAAT--T--A------............---CAAAGAG-GACTGA--TTCTATTCAA-TG 7779
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..................TATCCTTGGGCA--T----CT--C-G-TC---AG-GG-TGAT---GCATCTA----G--GAA---A--CTTG-----GG-GTC----TTTAACAAT--C---------............--CCAAAG-G---C-GA-GT-CTCTT-AA-TG 6675
MND-2.CM.98.CM16 ..................TATCCATGGA-GT----T-AT--T-G------A---G-TGAT-----T-----------GAAG--T---ATG-----TG-ATC----TTTAATAATG-G--A--------TAATG--G-A----AAA--T-C--TGAGGTTC-AAAGACAG- 7756
MND-2.GA.x.M14 ..................TATCCATATA-GT----T-A---C-G---G--AG-GG-TGAT-----T-----G----GGAAG--T---ATG-----TG-GTC----TTTAATAAT--T--A-----CA-TAATG--G-C----A-A--T-T--TGAGGTCC-ACTA-T-G- 7682
MND-2.x.x.5440 ..................TACCCTTA-A-GT-TC---AT--T-G------AG--GGTGAT-----T--------C--GAA---T---ATG-----TG-GTC---GTTTAATAATG----A------A-TAATG--G-G----AAA--T-C--TGAGGTCC-AAAAAC-G- 7383
DRL.x.x.FAO ..................TATCCATATGCAT-C---CAC-----------A---G-TGAT---GCA-G------C-GGAAG--T---ATG-----TG-ATCA---TTTAATAATG----A------A--CA-G--G-C----AAA--T-C--TGAG-TCC-AAAATTGG- 7429
MON.CM.99.L1 CCCAACACCACGTA-C-TGGTGGGTGG--AG----T-CC----G------GG-G-CACAA---GGAT-T--GTC---GAGT--C--CCTA-----ACGG-AA--C.........--TG-GCAG---A----T-----C--T-CC--C--GA-T---G-G--GTTGTA-C- 7575
GSN.CM.99.CN166 ATCACAAGCAA-TACA-AGG-CAATGG--GG-T----A---T-GG---T--G-C-C-CAA---GGAT-T--GTCT---T----C--CTTA-----ACGGCAG--T.........--T--A-AT--CA----C--C--------T---T-GA--GATG-C-C-ATGTA-G- 7549
GSN.CM.99.CN71 GTCACAAGCAA-TACA-AGG-CAATGGA-GG-T--------T-GG---T--G-C-CACAA---GGAT-T--GTCT-GGT-G--C--CTTA-----ACGGCAA--T.........--T--A-AT---A----T--C--C--T--C--C---A--GACG---CGATGTA-GG 7555
TAL.CM.00.266 AGGTCGAGT-AT--GAC--AGT--TA-A-GT-----CA-C-G-GG-----G--C----G----AGC-GG--G-AG--GTT------CCT---A----GGGAA---.........--CC-GCAG--CAA-AGT--C--C-----AT--T-GG-GGAT-TCA-CCACCACCG 7433
TAL.CM.01.8023 AGGTATAGT-AC--AAC--A-T-TTT-A-GT-C---CAGT---GG-----G--C--T-G----AGC-------AG--GCT-------CTG--G--A-GAGAG---.........--CC-G--T--CAA-AGC--CG-C-----TA-C--GG-GGAC-TCA-CCACTA--- 6983
MUS-1.CM.01.1085 ACAACTA-GTACCACA-GGATCAATGGA-GGTC--T-----T-G----T--G-C---CA----GGAT-T--GTC---GT-T--C--CTTG-----ACG--AG--C.........-TTG--C-----GAG--T-----A--------T--CA-TGACG---CCATGTA--G 7543
MUS-1.CM.01.CM1239 ACAACCA--TACCACC-AGATCAATGGA-GGTC--T--G--T-G---GT--G-C-CGCAA---GGCT-T--GTC----T-C--C--CTTG-----ACGAC-G---.........--TG-GCAG---A-T--T---G-G--T-----C--TA-TGATG---C-ATGTA--- 7515
MUS-2.CM.01.CM1246 AAAACCA--TATC-CC-TGACCAATGGA-GGTC----------GG--GT--G---C-CA----GGTT-C---TC---GT-C--A--CCTG--C--TCGA-AA--T.........--TG--CA----A----CC--G-A--------AT--A--GATG-G-CCATGTACGG 7650
MUS-2.CM.01.CM2500 ACAACCA--TACCACA-GGACCAGTGGA-GGTT--T--G----G----T--G-T-C-CA----GGTT-TACGTCG--GT-C--C---CTG--C--TCG-CAA--C.........--T--CCAG---A-G--C---G-G--T--T--C--CA--GATG---CCATGTA-GG 7564
SYK.KE.x.KE51 ...AGCA-TTATGCAA-A-ATT-ATAT---T-G--TGCC---CG---G---------TAT---GG-T-T---ACC--GCT-------TTG--A--T-CAGAA--G.........--C----AG--CA-T--T--------T-CTG-AT--AC-GAT-T---GTACTA-CC 7269
SYK.KE.x.SYK173 ......A-TTATGCCAGT-ACC-TCGT--GT----TGCC--TCGC-----A--T--TGAT---AGAT-T---A-----TTG--A--CCTG--C--T-CGGCA--G.........--T----A----A-T--C---G-C--T-CAG-AT-GACGGAC-T---ATACTACCC 7573
GRV.ET.x.GRI_677 CCAGGACC-T-TGT-C-G-G--CTTATG-TG-C---CAT---CG----G-AG----TGAT---T-C-CT--CTCT---AAGG-A-----T--A--A-GGGAA--T.........--TT-GGAG---AAC---TCAG-C--G-CA--ATACG-GG---T----TA-AAC-- 7616
SAB.SN.x.SAB1C ACAAAGCC-T-TT-GC-G-G--C-TATG-T--C---CAC----GG---G-AG----TGAT---T-C-CCT-GTCT---AAG-CA--C----------GAGAA--C.........--CT-GGAG---AAC--G-CAGCC----C----TATG--GA-TTGA-CTA-AAC-G 7913
TAN.UG.x.TAN1 GATAAACGCT-CTACA-A-GG-CATATG----C---CAT--T-GGTC----G-C--TGAC---T-C-CGC-CA-T--GAA--CC-----A--A--A-GGGAA---.........--CT-AGA---CA------CAG-G---TCTA--A-GG--T--CTG---TA-AAC-G 7717
VER.DE.x.AGM3 CCAGGACCCT-TGCAC-A-G--CATATG-TG-T---CAT---CG-TCTG-C--T--TGAT---T-C-C-C--TC--GGAA--CC-----A--G--A-GAGAA--G.........--CT-GCA---CA----C-CGG-A--G--TA--TC-G-GGAGCT-A--TACAA--G 7255
VER.KE.x.9063 CCAGGACC-T-TGTAC-A-GG-CTTATG-TG-T---CAC--C-G-TCTG-C-----TGAT---T-T-CCA--TC---GAA-G-------T--A--A-GGGAA---.........--TC-GGA---CA----C-CGG-C--T--TA--AC-G--GA-CT-A--TA-AAC-- 7757
VER.KE.x.AGM155 CCAGGTCCCT-TGTAC-G-G--CTTATG-TG-C---CAT--CCG-TCTG-C-----TGAT---T-T-CTA--TC---GAA--CA-----T--A--A-GAGAA---.........--TT-GCAG--CA-G--C-CAG----T---A--AC-G--GAGCT-A-CTA-AA--- 7737
VER.KE.x.TYO1_patent CCAGGACC-T-TGTAC-A-GG-CGTATG-TG-T---CAT--C-GGTCTG-A-----TGAT---T-T-CCC--TC---GAA--CT-----T--G--A-GAGAA---.........--TT-GCA---CAGG--C-CAG-C--T---A--AC-G-TGAGCTTA--TA-AA--G 7733
COL.CM.x.CGU1 .....................CCAGT-A-GAAC--T-CC--T-G-A-GC-GG-G--T-GT---GTC-CTCAT-CC-GGATCC------GG--G--TCCAG-A--T.........--TC-ACA----AAC-GGG-G-AACAGCCAG-TA-TGCGTTC-TG-GCACCATAG- 6992
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H1B.FR.83.HXB2 T....................................AGCAACAATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATAT...AAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAA 7734
Env __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__N__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__.__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__
H1A1.UG.85.U455 -AAC....................................--T-CAA-AAAT----C--------------------------------------A---------------G---...---------------------C------------------G----------- 7164
H1C.ET.86.ETH2220 A.................................GAGCCAC-T-GCACAAAA-----A----------A----------------------------------------------...-----G---G-----A-G---C----------------T---C----A--G- 7113
H1D.CD.84.84ZR085 -....................................-AT--T-C-C--AAT--C-C---T-----------------------A-----C------------------------...---------------------C------------------------------ 7255
H1F1.BE.93.VI850 -.......................................G-G-G-A-CATT----C-----------AG------A------AA------------------C-------G---...---------G-------------------------------------A---C 7011
H1G.SE.93.SE6165 -AAT........................AACAATACA-AT-CA-G----AGT-----------------------------------------------------------G---...---AC---------CA--T--C------------------G-----G----- 7152
H1H.CF.90.056 C....................................GCGTCTGCA--AAATT-T-C------------------------------------------------G---------...---------------------C-G---A--------------A---G----- 7053
H1J.SE.93.SE7887 CAGG........................GGGAATGGC--TG-G----GCA-T----C----------AC-------A------A-------------------------------...---------G-G-----G---C-------------------------A---- 7041
H1K.CM.96.MP535 .....................................-AT--T-C-C-TAAT----C---------------------C------------------------C-G---------...---------C-G---------C-----A------------G---C-G----- 6894
O.BE.1987.ANT70 .........................AACACATGGAAC----G---CA-CAAT-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C...----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GC 7776
O.CM.-.BCF06 ...............................TACAACTC-TCATG---CAAT-TC-CA--T-----AAC---G-----------A--T-TA-------C------G--C--C--C...------A--C-GG-AA----T--TA-T--------T--A--AATTTCA---C 7837
O.CM.1991.MVP5180 ..................................TGG-ATTC--CA-GTGAAA-T-CAC-T-----A-T---G----------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C...---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A--AATGTCA---C 7789
O.CM.1996.96CMA102 ............................TGGGGCAGT-AT-T--CGA-TGA-AC--CA--T-----A-T---G---------GAA--T-TA-------C-C----G-TC--C---...----------GGG-AA----T--TA-T--------Y--A--AATTGCA--GC 7262
O.CM.1998.98CMABB141 .........................TGGAACGGGAGCCAG-G----AGCAATAGC-CA--T-----GAT---G---A------AA--T-TA-------C------G-T--G---C...------A---GG--AA----T--TA-T--G-----T--A-GAATT-CA--GC 7293
O.CM.1998.98CMABB197 ............................TGGAACAAA--TG-AGGCA-CAAT-CA-CA--T-----AAT---G---A------AA--T-TA-------C--------TC--C--C...--G-------GGG-AA----T--TA-T--G--------AC-TATTGCA--GC 7209
O.CM.1998.98CMU2901 ...............................TGGAAC-A-----CCACAAA-A-T-CA--T-----AAT---G----------AA--T-TA-------A------G-TC--C--C...--------G-GGG-AA----T--TA-T--G-----T--ATCAATTGCA--GC 7211
O.CM.1998.98CMU5337 .....................................T-G--AGGAAGCAA--CCTCG--T-----AAC---G---T-----CAA--T-TA-------C------G-TC-----C...-----------GG-AA----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GC 7223
O.CM.1999.99CMU4122 ............................TGGAACAAA-CA-----CACACA--CC-CA--T-----A-----G----------AA----TA-------C------G--C-----C...--G-------GGG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GC 7242
O.FR.1992.VAU G........................CCATGGAATAAA-CAC-TCC-A-CAG-ACC-C-C-T-----A-----G----------AA--T-TA-------C-C----G-TC------...----------G-G-AA----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--GC 7338
O.US.1999.99USTWLA .........................ATAAAMAGAARCTC--G---CCCCAA-ATC-CA--T-----AAC--------------AR--T-TA-------CCC----G--C--T--C...----------G-G-AA--T-T--TA-T--------T--T---ATT-GT---C 7252
O.US.-.I-2478B GAAAGGGAACCAGAACAGCACAGACGGGAACCAGAAC----CAG-CAG-AAAAGC--A--T-----AAC---G---A------AA--T-TA-------C----C-GCTC-G---C...----------GG--AA----T--TA-T--G-----T--A--AATT-CA--GC 7906
N.CM.1997.YBF106 ........................................G-A--C-GTAA-A---CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA---C-G-----G--C...--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--C--A---C 7234
N.CM.2006.06CM-U14842 ..................................GGA-AT--T-TCAGTAAT-TC-GTG-ATAT--CAC-------T-C---GTTA-TTTA------CAA--G--GC----G--C...G-------T-GTG-A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7201
N.CM.2002.DJO0131 ..............................................AGTAAT-GC-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C...---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7155
N.CM.2002.02CM-SJGddd ........................................----G--GTAA---A--GG-GTAT--CTC-------C-C---GTTA-TCT-------CAA--G--GC----C--C...--------T-GT--A-----CA-------------A-GT--A--T--A--GC 7127
N.CM.2004.04CM-1015-04 ..............................................-GAAATAGT-CAG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C...--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7133
N.CM.2004.04CM-1131-03 .....................................-AT-G--CAA-TGGTACAG-AG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--------C...--------G-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7198
N.CM.2006.06CM-U14296 .........................GATARTAAAGATG---CTGGCACAAA-AC--CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTT--TCTC------CAA--G--GC-C--G--C...--------C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7179
H1N.CM.95.YBF30 -.......................................G---CCA--GAAACA--AG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C...--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C 7279
H1P.FR.06.RBF168 -AAT..............................GCC-A--G--GCAGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-----C-----AC-T-TC-----------G------CCC--C...--G-----TC--G-AA--G-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---C 7240
H1P.CM.06.U14788 ...............................TACAATGA--G--GCA--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C...--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---C 7268
CPZ.CD.90.ANT -..........................................-----AA-T-TT-AAG-GTC-----CT-C-A---TAGCA...---C-A------GCG--G--G-CC-GG--C...C-G--G---G-G----RT--C--GTC------C--A--A-CA-GN--A--GC 7157
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -.......................................--T---ACTAATA-T-CA--T-----AAT---------C----AAA---T------G------C-C--------C...-----G--GCGC--A---------TCT--G-----A-----A-----A--G. 7308
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .CAG..................CAA...AAAACAGAC--G-TG--CA-A--A-CC--G----C-----TT--G-----A-----AA-T--------------------C------...----------G---------C--------------------------A---- 7355
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AGAA..................GATCAGGGAGAAGATCAGG-TC-GA-TAA-ACATA-G-TT-T-TAAC---G--TA-C----AA--T-T-------------C----C-----C...---A----TG-G--AC-----C-------------T--T--AAGT-GA---T 7231
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ............................TATACAAAGTCTGGA-C----AAGT-C-C-A-ATAT--CAC---G-----C----CTA--CTC-----GCAG--G--G-----G---...--G--G--C-GC--A-----CA-------------AGGA--A--T--A---C 7214
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...............................AAACAC-CA----CA--CAATATC-C----C-T--AAT------G-------CA----TC--------------------C---...---A----------------------------G--T----G---G-GA--G- 7245
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -GAG.............................................A-T--A-CT--T------AC---------C-----AA-T--------------------C-----C...--G-----------------CC-----T-------A-----------A--G- 7242
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 CCCG..................AGAAATGGGACT...-AT-C----A-CAAGTTA-CAC-ATAC---AC---------G-----A--TTTG-----GCTG------C-------C...--------C-GC--A-----CA-------G-----A-GT--A--T--A--GC 7294
CPZ.CM.98.CAM5 GGAA.................................-A-......A-TA-TATA-CAG-GTAC---TC---G-----A-----A---TTG-----GCT-------A-C-GG---...--------T-GC--A-----CA-------------A--T-----T--A--GC 7450
CPZ.GA.88.GAB1 GACT.................................-A-----G--GTAA-CT--CA--T------AC-------A-C----AA--T-T------------GC-C-----G---...--------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A--A----GA--GC 7756
CPZ.GA.88.GAB2 .....................................G---CGGGGA-CAA-ACAGAAG-TTAC-TGTC---G-----------A--T-T------G------------------...---A-------------G---C-G--G--G-----A--A--A--------GT 7103
CPZ.US.85.CPZUS AGTC..............................AAT-A-G-T-G-AG-AATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G---...--G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GC 7736
CPZ.TZ.2001.TAN2 ........................................GGAGG-...AATA-C-CAG-TCCTA-ATTCTCC--TA-AG-AGAA---T------A-GTA--G---GCA-GG---...---------G-G---C-G--C--GTC---G--T--T-GGCCA-G------GC 7368
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ........................................GGAGGAA-CAG-A-C-GAAC-CCCA-ATTCTCCA-TA-GG-AGAA---T------A-GTA------GCA-GG---...-----G--GG-G---C-G--C--GTC---G--T--T-GGCCA-G---A--GC 7422
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ..................................CTA-AA-CTG-----AA-AGC-C---A-----AAT------T--C----CAA---T------G------C-G--CCCC--C...--G--G--G-GGG-CA-GG----GACT--G-----A--A--A--------GC 7286
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con .CTG..................AATAAGACTAATGAG-AT-GT-C---T-A-A-C-C---A-----AAT------G--C----CAA---T------G-----G--G--CCCC--C...-----G-----GG-CA-GG----GTCT--G-----A--A--A----G----C 7270
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con S.................................GCTGAG--T---A-TAA-ACC-C---A-----ATT------T--A-----AA---T------G--------G--CCCC--C...--G--G-----GG-CA-GG----GTCT--G-----A--A--A--------GC 7217
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ........................................-TAC--ACCAAT--A-CAAATGTTA--CTGACT-C---GG-AG-A--TCTA---GC-GCA--G---GGA-G---C...---------G-----A-----A-T--CTAT-----T--AG-T-TT--A--GT 7289
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ........................................GTG---C-AAAT----CTAATGTGA-ACTGTCT-C---AG-AG-A---CTA---GC-GCA-----GGGA-G---C...--------GG-----A-----A-T---TAT-----A--AGCTAT---A--GT 7211
RCM.GA.x.GAB1 ........................................-TT-----CAGT----CAAA--TCA-CCTCTC--CG--AG--G-T--TT-----GC-GCA-----GGGG-G----...--G-C-A--G----CAG----A-T--CT-T-----A--AG-AAT---A--GT 7427
RCM.NG.x.NG411 -AAT.............................................ATGACA-CAAATGTCA-CTTGTCT-CT--AG-AG-A--T-TA---GC-GCA-----GGGC-G---C...--------GG-G---ATG---A-T---TAT-----A--A--T-TC-GA--GT 7471
H2A.DE.x.BEN AAAT..........................................CG-A-TC-T-C-AA--TTA-CTTTA-T-C---AG--GCA--ACTG-ACC--TTA---C-GGGAG-C--C...---T--A--G----AAC----A-T--CT-C-----T--AG-TCAG-GA--GT 8204
H2B.CI.x.EHO -AAG.............................................AA-CTT-CTAAT-TTA---TGA-T-C---AG--TCA--ACTG-AT-A-TTG---C-GGGGG-C--C...---T-----G-G--AAC----A-T--CT-T-----T--A-GTAT---A---T 8166
H2G.CI.92.ABT96 GTCT..................AAC........................AA-C-T-CAAAT-TCAT-TTCA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTA-----GGGGG-T---...---T-----G----AACT---A-T--CT-T--------A--T-T-------T 7565
H2U.FR.96.12034 CAAA.............................................AATC-A-CAAAT-TCT-CATGA-C-C---AG--GCA--ACTG-AT---TTA--G--GGGGG-T---...---T-G---G----AAG----A-T--CT-T--T-----ACCA-TG--A---T 7688
SMM.SL.92.SL92B CAAC.............................................AAT----C-AAT-TTA-CATGA-T-C---AG--GCA--ATTG-ATC--TTG-----GGGGG-T---...---T-G---G-G--CACT---A-T--CA-G--T-----AC-T-TG--A--GT 7597
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MAC.US.x.239 -GGA.............................................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T---...---T-----G-G--CACT---A-T--CT-G--C-----AG-T-TG-----GT 8146
Env __G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__Q__T__N__I__T__M__S__A__E__V__A__E__L__Y__R__L__E__L__G__D__Y__.__K__L__V__E__I__T__P__I__G__L__A__P__T__D__V__K__R__
STM.US.x.STM CAAT.............................................AAT----CTAA--TCA---C-A-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T--C...---T-----G----AACT---A-T--CT-G--C--A--G--T-TG------T 7800
MNE.US.x.MNE027 -GGA.............................................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T---...---T-----G-G--CACT---A-T--CT-G--C-----A--T-TG-----GT 7623
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ACAC................................................AT-T-GAATTTGA-CCC-TC-TC------T-A--CAGTG------GCA--TC-G-----G--C...---A-CA--G--G-GC-G---A----CT-T-----T--TGCT-TC-GAC-CT 7559
DEB.CM.99.CM5 GCAA................................................A-C--GAA--T-A-ACCCTCCTC------T-A--CAGT------GGCA--TC----C--G---...--GA-CA--G--G--A----CA-C--GA-G--C--T--A-GTAT--GA--GT 7386
DEN.CD.x.CD1 GAAC..........................................AGAA-AC-T--AACATTGA-GCTCTC--CT---G-----C-AGTC------GC------GGCA-G--GG...---T-----G-GT-AAC----A-T--CC-T--T--T--TTCA-TG-GAC--T 7770
LST.CD.88.447 ACCA..................GAA......GAAAACCTGGGAGGAA-T-TGTCTG--AGATTCTTGCCTCCCTCCTGGGAA-CAA-TC-G-TTGTGGCAAC-GG-GC-C-C---...---T--A---GGC--AG----A-T--CT-T--T--A--AG-T-TGC-TC-GT 6911
LST.CD.88.485 GCCA..................GAG......GAAAACCTGGGGGGAA-T-TGTCTG--AGATTCTTGCCTCCCTC-TGGGA--CAA-TC-A-TTGTGGCAACGGG-GC-C-T---...---T--A---GG---AG----A-T--CT-T--T--A--AGCT-AGC-CCAGT 6908
LST.CD.88.524 ACCA..................CAT......GAAGACTTAGGAGGAA-TCTGTCT--TAAGTTTTTGCCTCCCTC-TGGGA--CAA-TC-A-TTGTGGCAAC-GG-GC-C-T--C...---T-GA-C-G-C-GAG----A-T--CT-T--T--A--ATCA-AGC-TC-GT 6914
LST.KE.x.lho7 ACCA..................CAT......GAGGACTTAGGAGGCA-CCTAAGT--AAAGTTCTTGCCTCC-TC-TGGGAA-CTA-TC-A-TTGTGGCA---GGG-C-------...---T-GA-----T-GA-T---A-T--GT-T--T--T--AG-T-AGC-C--GT 7986
SUN.GA.98.L14 AGAC..................TGG...AAGGTAAATG-ATCA--CATC--A-TTG-AGC-TTC-AGCC-CCTACCA-C-CCTTAA-TC-A-TTGTG--CAC-GG-GCAC-T--C...---C------G----AGG---A-T--GT-T--T--A--AG-T-AGC-CC-GT 8057
MND-1.GA.x.MNDGB1 -AGT..................AATGAA...............-CAA-AATGC-A--TAAATTCTTGCCTCCCA-T--A-CCTCCA-TC-A-TTGTTGC-T-TGG-GC-C-T---...---T----C-----AATG---A-T--CA-------T--AG-T-TG--A---C 7335
OLC.CI.97.97CI12 ACAA..................AAAGTAGAGAAC............-GAA-GC-AG-G-CATTG-T-CC-CC-TC---C-ACGT-A-TC-A-TTGTCTCA-TGGC-AG-G-T---...---T-G---G-GT-G---TTGA-T--CT-T--T--T--AG--A--C-A--GT 7367
WRC.CI.97.97CI14 GGAA..........................................AGAAATC-AG-GA-GTTC-AA-CTCCTTCCA-C--ACA-A--TC--TTGTGGCA-TGGG-C-A------...---T-G------T-AA--ATGA----GA-G-----AGGGG-T-G------GG 7859
WRC.CI.98.98CI04 GGAA..........................................A-TAAGC-AG-GGAATTC-AA-CTCCTTCCA-C--ACA-A-TTCA-TTGTGGCA-TGGG-C-A--G---...---C-G--G-G-C-AA--ATGA----GC-G--T--TGGTG-T-GG-GA---G 7904
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GGAA..........................................A-CGGGC--G-GGAGTTC-AA-CTCCTTCCC-C---CAAA--TCC-TTGTGGCA-T-GG-C-A------...---C-G------C-AA--TTGA----------T-----TG-T-G------GG 6800
MND-2.CM.98.CM16 AGAG..................GGA........................-A-ATC---AAATTTGTGCC-CA--AT--GG-ACAAA--CGA-TT-C-GCG-T-GG-GCAC-C---...C--C--------G-G--C---A-T--CT-T--T--T--AG-A-TGGCA---T 7881
MND-2.GA.x.M14 AGGA.......................................--AAGA-A-CTA--AAAGTTT-TGCC-CA--AT--GG-ACAAA-TC-A-TC-C-GCA-TGGG-GCAC-T---...---T-G------G-G--T--GA-----T-C--C--T--TG-T-T-C-C---T 7810
MND-2.x.x.5440 -GAT..................GAC..................----GA-ATATC--AAAATTTATACC-CA--ATTGG--TCAAA-TC-A-AC-C-GCA-TGGGGGC-C-T--C...---T-G--G--GG-G--T--GA----TT-T--C-----AG-CAT-C-C---C 7514
DRL.x.x.FAO GACA..................GAG......GAAACAG-AG-TTCCA-C-ATC----TAAATTTATACCGCA--AT--AG--CAAA-TC-G-TC-C-GCA-T-GG-GCAC-T--C...---T-G--C--GG-G--G---A-T--CT-T--T--A--TG-T-T-C-T---T 7572
MON.CM.99.L1 AAAC................................................A-CG-GAC-CTTGT-CCCTCG-C-C-GG----T---TCA------TCA--GC-CAG-CG----...--G--G--GG-------C--C---TCTA-G-----T--A-CA--GC------ 7694
GSN.CM.99.CN166 AAGC................................................TCT---AA--TGA-CCCGTCG-CC---G--GCT--TGCG----ACTA------G-CC-GG--C...-----G--GG-G--A--T--GC-CTCGA-G--C--A--TCC---T--A--G- 7668
GSN.CM.99.CN71 ACAT................................................TCC---AAT-TGA-CCC-TCG-CC---G-AGCC--TGCA----AGTA---G----CC-GG--C...--G--G--GG-G--A--T---C-TTCGC-G--C--A---TC---TC-A--G- 7674
TAL.CM.00.266 CGGC..................TCT........................AGT--C--AACAGT-GAGCCCTCGTC-C-G--AC-T---TCG---C--GCA-C-G-T-CACGG--C...--G--GA--G-G--C-TG--T--T--GTAT--G--G--A--TATC-GA--GT 7558
TAL.CM.01.8023 GGGG..................AAT........................GA-ATC--AAGTGTGGAACCCTCTTC-C-A--C--A--TGC----C--GCA-CGG--GCACGG--C...--G--GA--G-G--CAC----A-T--CT-T-----A--G--TATC-GA--GT 7108
MUS-1.CM.01.1085 AGAT................................................TCA---AAT-TGA--CC-TC--C-A--G--TT----GCC---C---TG--GCCTA-G--GGTACAA--G--G--GG-G--C--T---C-TTCCA-G--------GG-A-TGC-A---- 7665
MUS-1.CM.01.CM1239 AGAC................................................ACAG--AA--TGA--CC-TCC-CGA--G---T----GCC---C---TG---C--A-A--T--C...--G-----GG----A--C--GC-TTCCA-G--T-----AG---TGC----G- 7634
MUS-2.CM.01.CM1246 CAAT................................................ACA--AAA--TGA-CCCCTC--CCA--G-C.........----CGC---CG-CTAGACTGAGAGAT-C---G---G-G--A--C--TC-TTCC--G-----G--AG-A-TGCGC--G- 7763
MUS-2.CM.01.CM2500 CGAC.............................................A-T-T--ATCGATTGA-CCC-TC--CCA--G--CTT---GC----C-C-TG------A-G-G---C...-----G--GG----A--T---C-GTCC--G-----A--GG-A-TGC------ 7686
SYK.KE.x.KE51 AAAT.............................................--AC--T-GAATTTTG-ACCTACT-CTA--G--GAA--TGTG------GC---T----TC--T---...---T-GA-TCGG---A----TA-T--CT-T--G--T--A-GTCA--G-C-CT 7391
SYK.KE.x.SYK173 AGGA.............................................--TAC-T-GAA-TTTA--CC-AC--C-A--G--GA---TGT-------GCA--TC-G-TC--T---...---T-GA-TC-----A-----A-T--CT-T--G-----TG-TCA-CGTC-GT 7695
GRV.ET.x.GRI_677 CAAG..................TCT........................GG-CCA--AAATGTGA-CCT-A-TCCTC-GG-AC-CAG--TA---GCGTAC---C-GGGAG-C---...---T-----G-G--AAC----A-T--CT-T--T--T--AG-T-T--GA---T 7741
SAB.SN.x.SAB1C -AAA.............................................AA-AG--C-AATGTGA-GTT-TC-CCTC-G--TGAAAG--T----GCT-A------GGGAG-T--C...---T----GG----CA-G---A-T---T-T--T--A-----A-T--GA---T 8035
TAN.UG.x.TAN1 CAAA.............................................GAAAG--CTAATGTGA-ATTGAC--CTA--T--GA-A---TA---GCTTA------GGGA-G----...--GC-CA--G-----------A-C--TT-C--G--A--AG--AT--GA---T 7839
VER.DE.x.AGM3 -AAG.............................................AA-AG--CTAATGT-A-ATT-A-TCCCC-G--AGAAAC--TC---GC-GCA-----GGGC-GG--C...---T-----G-----AC----A-T--CT-C--------AG-A-T--GA--GT 7377
VER.KE.x.9063 -AAC.............................................-ATAGA-C-AATGTGA-ATT-A-TCCCC-G--AGAA-GA-TC---GC-GCA-----GGGACG----...---T-G---G----CAC----A-C---T-T--------G--T-T--GAC-TT 7879
VER.KE.x.AGM155 CCAG.............................................AA-AG--CAAATGT-A-ATTGA-TCCCC-G--AGAAAC--TC---GCGGCA-----GGGC-G---C...---T-G---G-G---AC----A-T---T-T--------AG-A-TC-G-C--T 7859
VER.KE.x.TYO1_patent -AAA.............................................AA-AGA-C-AA-GTGA-ACT-A-TCCCC-G--AGAATCT-TC---GCGGC------GGGC-G---C...---T----GG----CAC----A-T--CT-T--------AG-A-T--G-C-TT 7855
COL.CM.x.CGU1 AGGA..............................GAC-ATG-TGG-A-TGGGTGTGCT-ATCC-G-A-C-CC-AATTT--A-CAT-CATTAA-T-CTTTG-----GGGA-G---C...---T-G--------GAGGA--ACTACTTAT-TC--A--AG-TAT---A---T 7129
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Env gp120 end Env gp41 start
H1B.FR.83.HXB2 GAGTGGTGCAG...............AGAGAAAAAAGAGCAGTG......GGAATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAAC 7883
Env R__V__V__Q__.__.__.__.__.__R__E__K__R__A__V__.__.__G__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N_
H1A1.UG.85.U455 --------G--...............-----------------T......---C--------A-C--------------A--------T--------A--------G--G-----A--------------------------------------------A-------G- 7313
H1C.ET.86.ETH2220 --------G--...............----------------CA.........C-------------------------------------------------------A-----A--------------------------------G-----------A-----A-G- 7259
H1D.CD.84.84ZR085 --------G-A...............---------------A-A......---C--------A----------------------------------G-----------G------------------------------G-------------------A-----A--- 7404
H1F1.BE.93.VI850 A----------...............----------------C-......---C----------------------TC-T--G-ACAGCA-GGAGCA---------G--G--G--A-----------------------------------A--------A-----A--- 7160
H1G.SE.93.SE6165 --------G--...............-----------------T......---C-G------G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----AGG- 7301
H1H.CF.90.056 --------G--...............------------------......-----G-------CT-----------------------------------------G--G-----A--------------------G-----------------------------A-G- 7202
H1J.SE.93.SE7887 --------G--...............------------------......------------G--------------------A----------T--------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G- 7190
H1K.CM.96.MP535 -----------...............-----------------A......---T--------G-----T----A--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G- 7043
O.BE.1987.ANT70 C---CA-AAGCACT...AGAACTCAT-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G-- 7937
O.CM.-.BCF06 C-A-AA-AGGCCTTAACACCACCCAC----G------------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-C--------T-----------------GG---CA------G------G-A--CA-GGTG--C-AAAG-----------A------G-- 8001
O.CM.1991.MVP5180 C-A-AA-AA-CATTCACACCCCTCAC--G--------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACAGTG--C--AAG-----------A------G-- 7953
O.CM.1996.96CMA102 C---CA-AGGCACT...GGCATTCAT-----C-GG--------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CA-A-T--GA--AAG-----------A------G-- 7423
O.CM.1998.98CMABB141 C---CA-AGGCTTT...GGCCACCAC-AG---------------......--CT-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G-- 7454
O.CM.1998.98CMABB197 C---CA-AGGCACC...GGCACTCAT----G-------------......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--R-----T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT---A--AAG-----------A------G-- 7370
O.CM.1998.98CMU2901 C---CA-AGGCACT...GGCACTCAT-----G-----------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACTCTC-GA-AAAG-----------A------G-- 7372
O.CM.1998.98CMU5337 C---YA-AAGCACT...GGCACTCAT-----G-----------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---C-G--------------A--CATTCT--GA--AAG-----------A------G-- 7384
O.CM.1999.99CMU4122 C---CA-AGGCACT...GGTACTCAT--G--G-----------A......---T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T--------T---------------A-GG---CA---T--G--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G-- 7403
O.FR.1992.VAU C-ACTA-AGGAACT...AGCACTCAT-----G----------CA......--TT-G-C-ATGC-A---T-G---A-TC-AA-T--------------------------GG---CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T 7499
O.US.1999.99USTWLA C---TA-AGGCACT...AACCATCAA-----------G-----A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GGG---A------T------GAA--CACTC----A-AAGG-----------A------G-- 7413
O.US.-.I-2478B C---CA-AGGCTTT...GGCACCCGC------------------......--CT-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G-- 8067
N.CM.1997.YBF106 -CACA---AGT...............--------G-------CCTTT...---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC------A-----G--------A--------T 7386
N.CM.2006.06CM-U14842 -CACA---AGT...............--------G-------CCTTT...---C----T--AC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC----C-A-----S---RK---A--------T 7353
N.CM.2002.DJO0131 -CACA---AGT...............----------------CCTTT...---C----T--GC----T--G-----TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T 7307
N.CM.2002.02CM-SJGddd ACACA---AGT...............--------G-------CCTTT...---C----T--GC----T--------TC-TA----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----GT-------A--A-----T 7279
N.CM.2004.04CM-1015-04 -CACA---A-T...............--------G-------CCTTT...---C----T--GC----T--------TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--------T 7285
N.CM.2004.04CM-1131-03 -CACA---AGT...............--------G-------CCTTT...---C----G--GC----T--------TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T 7350
N.CM.2006.06CM-U14296 -CACA---AGT...............----------------CCTTT...---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC-G----A-----G--------A--A-----T 7331
H1N.CM.95.YBF30 -CACA---AGT...............----------------CCTTT...---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T 7431
H1P.FR.06.RBF168 CTACAA-CAT-RCTCATGATGCTCAT--GA-------G-G--CA......--CC-----ATGC-A------------A--A-T--------------------------GG--G-T--------------------G---G-----CA---------------------- 7404
H1P.CM.06.U14788 CTACAA-TAT-GCTCATGATGGACAT--GA-G-----G----CA......--CC-----ATGC-A-----------TC--A-C--------------------------GGG---C-------------------AG---------CA---------------------- 7432
CPZ.CD.90.ANT C--AAA-AA-ACAACACTCC......---C---------GCA-T......--------GCTG--C---T-G--TC-TC-CA-T-----T--C--T--A-----------G-----AG---------C----A----GA-T--GY-CCA------T--A--A------GC- 7315
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..CATACAGTAGGA......GAAAGG---C-G--G-------CCTTT...--CC-G-----AC-------------TC----T--------------A-----------GG--G-C------------------C----G---C-A--G--A--------A--A------ 7467
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --AC------T...............--G-------------CCGTA...---T-G-----------------------------------------------------G---C--------------------------C-GC------------------------G- 7507
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AT-CA--AG-AAAACAACACCAT...--------G-----CC-T......---C-------AC----T---------C-------------------------------A---G-CGT------------A---C-G-----G--AA-G--C-----------------T 7392
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ACACA---ACT...............---C------------CCTTT...---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GA-------A-----G-----------------T 7366
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -GACT---G-T...............----------------CA......--GC-G----TG--T--------------------------G-----------------A---T-A------------------------------A----C--------A-------GT 7394
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --ACA-----A...............--------G--G-----A......---C-G----TGA----------A---A-------------------------------GG--C-----------------------A-TC--C-C--------------A-----A-G- 7391
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ACACA---ACA...............----------------CCTTT...---C----T--GC----T--------TC-A-----------------------------A---C-A------------------C-G-----------A--G--------A--------- 7446
CPZ.CM.98.CAM5 ACAC----GCA...............-----G----------CCTTT...---C-------AC-------C-----TC-A-----------------------------A---G--GT----------------C-G--C--G-----A--G--------A--------- 7602
CPZ.GA.88.GAB1 ATACA---GCAAGACAG...AAAGAC---C-G----------CCTTC...--TC-G-----AC--------------C----T--------------------------GG--G-A------------------C----G--GC----G--------------A-----T 7920
CPZ.GA.88.GAB2 ACACA---GCAAAAGCA...CTTGAT---TCC----------CCTTT...---C-G--G--GC----T-----A---C-T-----------------------------A--TG---T------------A--TC--A-CC-GC-T--G--A--------------A--T 7267
CPZ.US.85.CPZUS ATACA---A-A...............----------------CCTTC...---C----T--AC-------G-----TC-T-----------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T 7888
CPZ.TZ.2001.TAN2 CT-AAA-TA--GCTAACCACACT...---TC--G---G-AT--T......--C------CTG-----T-----A--TC-CA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C----------GGG---C-C----A---T--A--------AC-A 7529
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 CT-AAA-TA--GCTAATCACACT...---TC--G---G-AT--T......--C------CTG-----T-----A--TC-CA-T-----------T--A-----------G---C-AG---------C----------GGG---C-C--------T--A--------AC-A 7583
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 CT--TA-TGGCCATAAC.........--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG--G-A--------------------G---G-C---CA------C-----------A--- 7441
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con CT--TA-TAGCCATAAC.........--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG--G-A--------------------G---G-C---CA------C-----------AM-- 7425
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con CT--T--TAGCCATAAC.........--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG----A--------------------G---G-C---CA------C-----A-----A--- 7372
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 AC-A-ACA..................---C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTCG--------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------------G 7432
RCM.CM.SIVagi-00CM312 AC-A-ACA..................-A-C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC---------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------------G 7354
RCM.GA.x.GAB1 ACCA-AC-..................-A-C-G-----G-T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC---------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----T--C---T--C-G--T--GC-TG-A--G---T----------A--G 7570
RCM.NG.x.NG411 AC-A-ACA..................-A-C----G----T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTCG--------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------------G 7614
H2A.DE.x.BEN ACTCCTCAACT.........CCAGTG--GA-C-------GT---...TTC-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A--------GCGG--CC--------T-A-CC---T--C-GACT---C--G-C--G-----------A---C-A 8356
H2B.CI.x.EHO ATTCCTCAGT-.........ACACCG--GA-T------...-GTGTACTT-TGC----G......--TT-G--A---C-T-CGA-G-----TTCTG-A--------G--G--CT-----T--T---CT---T--C-GACT---C--G----G---------------C-A 8318
H2G.CI.92.ABT96 ATTCCTCTGT-.........ACACCG-A-A-T-------GT--A...TTT-TGC----G......--TT-G--A--TC-T-C-ATG-----TTCTG-A------A----G--GT--------T---CT---T--C-GACT--G---G----G-----------A---C-A 7717
H2U.FR.96.12034 ATTCCTCAGT-.........ACACCG--GA-T-----G-G---A...TTT-TGC-T--G......---T-G--T--TC-C-CCA-G-----TTCTG-A-----T--G--G--GT--------T-A-CT---T--C-GACT---C--G----G-----------A---C-A 7840
SMM.SL.92.SL92B ACACCACAAGT.........ACCTCA-AGA-T-------G---C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-G-----TTCTG-A-----------G--GC-A--------T-CT---T--C-GACT------G----G--------A--A---C-A 7749

Env gp120 end Env gp41 start
MAC.US.x.239 ACACTACTGGTGGC......ACCTCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T--C--ACT------G----G-----------A---C-A 8301
Env Y__T__T__G__G__.__.__T__S__R__N__K__R__G__V__.__F__V__L__G__.__.__F__L__G__F__L__A__T__A__G__S__A__M__G__A__A__S__L__T__L__T__A__Q__S__R__T__L__L__A__G__I__V__Q__Q__Q__Q_
STM.US.x.STM ACACAACTAGT.........ACCTCA---ACT--G----GG--C...TTC-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A-----------G--GC------------CT---T--C-GACT------A----G-----------A---C-A 7952
MNE.US.x.MNE027 ACACTACTGGTGGC......ACCCCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-A--T--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T--C-GACT------G----G-----------A---C-A 7778
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 AC-A--GA-CAGAG......TCTGTG---C--------------GGAATG-CTT----T......C-AG-G-CA--TC-CA-CA-------TGCTG----------G--G--C-CAG--------------T-TC-CTCT--GC--AGC--G--------------AC-A 7717
DEB.CM.99.CM5 AC-A--GA-C-GAG......TCTGCA---C-------G--G-C-GGAATT-CTT-T--T......C-AG-G-CT--TC--A-TA-------TGCTG-------------G----CAG--------------T--C-CTCT--GC--AG---G-----------A---C-A 7544
DEN.CD.x.CD1 AT-AA-GA-CAGAATCGGCAGAGTCTGTTTC-CGCC--AGGCG-GAAGTGTCTT---TGCT-GG-C--A-A--A--TC-CA-C----------CTGTC--------G-T-GG--CAGGCT-AG--------T--C-GG-T---C-TG-C--G-----------A---C-A 7940
LST.CD.88.447 AC-CACCC............AGTAGT-AGC-G--G-------CACCGCTG-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C--A---CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------------G 7063
LST.CD.88.485 AC-CACCC............AGTAGT-AGC-G--G-------CACCGCTG-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------------G 7060
LST.CD.88.524 AC-CACCC............AGGGGA--GC---C--------CTCCACTA-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------------G 7066
LST.KE.x.lho7 AC-CACCC............AGGGGA--GC---CC-------C-CCTCTG-CTT-----......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----C-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GC-G-C---CAA--G---T-------------G 8138
SUN.GA.98.L14 AC-CACCC...............AGG-AG-----G--G----CACCTGTT-CCC-----......GCTT-G-CAC-TC-CA-T--T--G--T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GC-G-C---CAA--G---T-------------G 8206
MND-1.GA.x.MNDGB1 ACACTT-A-CTGAA......CATCAT-A---G--G----G--CA...GTAAT-C-T--T......A-------TC-GC-CTCGCTG------TC-G-G------T---TG--GG--G-A-----T--C--AT-TCAGTCT--GG--A----G------G-A--A--A--A 7490
OLC.CI.97.97CI12 AT..................CAGCCT---A-T-------G-...GCATTG-TGC-G--G......--AT-G---G-TC-C--CCT-------TC-G-A------A---TA----C--TA-----T--C---T-TTCG--T--GC-TG-G--G-------G---------G 7510
WRC.CI.97.97CI14 TT--ACCC-CTGAA......CATCGC-----G-------GT...GCCATTATTC-----......A-T--A--A---C-C--GCTG------TCTG-A------A---TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G--------------A--G 8014
WRC.CI.98.98CI04 TGACACCAA-AGAA......CATCAT-------------G-...GCTATT-TCT-----......A-T--A--A---C-C--GCTG------TCTG-A------A---TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G---T----------A--G 8059
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TGACACCT-CTGAC......CATCAT---------C---G-...GCAATT-TTT-----......C-T--A--C---C-C--CCTG------TCTG-A------A-G-TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G-----------------G 6955
MND-2.CM.98.CM16 ATCATC---CAGAA.........GCT--GC-G--G--G-G--C-...GTCTTGC-T--G......A-GT-C--CC--C-A--TTTG-----TTC---G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T-TCAGGCT--G---AA---G--T---G----------G 8033
MND-2.GA.x.M14 ATCATC-A-CAGAT.........GCA-AGC-G--G----G--CA...GTCTTGC-T---......A-G--C--CC-------CTTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T--CAGGCT--G---AA---G--T---G----------G 7962
MND-2.x.x.5440 ATCATT---CTAAT.........ACA--GC---------G--C-...GTCTT-C-T---......A-G--C--CC--C-A--TTTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T--CAGACT---C--AA---G--T---G----------G 7666
DRL.x.x.FAO ACAACC---C-GGA.........CAC--GC-G--G----GT-CA...GTC-TGC-T--G......A-------CC-----A-CTTG-----TTC-G-A---T--T---TGG-G-C-G-CA----T--C---T--CAGGCT--GC--A----G--G---G-------A--G 7724
MON.CM.99.L1 -GACT-G-GTA............CAC--G-----G------......ATTACTT-G--TATGGCC--T--G--C---C-CA-CA-G------G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTC----C--G----G---------------G-G 7846
GSN.CM.99.CN166 A--AACAC-CC............GCTGTG--G--------C......CTTTC-T-G---ATA-CC---T-GAC---TC-CA-T--G-----T-C---G-----------GG---CAG---------A----T--C-GTCT--G---G----G---A-----------G-G 7820
GSN.CM.99.CN71 --CCACAT-CAGGGGTG......CATGTGA----G--G--C......ATTTC-T-G--CATA-CC---T-GAC---TC-CA-T--G-----TGC---G-----------GG---CAG-------------AT--C-GTC---G---G----G---------------G-G 7832
TAL.CM.00.266 AC-AT-G--CC.........GCTAAC-AGC-----C----G-CCCCGCTA-CCT----C......---A-A--A--TC-CA-CA-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T-TC-CTCT--GC--AG---G---------------G-A 7713
TAL.CM.01.8023 AT-AT-G--C-.........GCAACA-A---G--------C-C-CCTCTG-CTT-G---......---A-A--A--TC-CA-CA-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T-TC-TTCT--GC--AGC--G---------------G-G 7263
MUS-1.CM.01.1085 -GCCT--C-CA............CATGTGC-TGC------C......ATCTC-T-G--CATAACC--TT-A--A--TC-CA-C---------G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTCT--G---G-C--G---------------GCA 7817
MUS-1.CM.01.CM1239 -GCCT--T-CC............CATGT-A--GC-------......ATATCTC----CATAACC--T--G--A--TC-CA-C--G------G----G-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTC----C--G-C--G---------------GCA 7786
MUS-2.CM.01.CM1246 --CCT----CC............CACGTCA-GGCT--G---......ATCA-CT-G---ATAACC---T-A--A---C-CA-T--T--G---G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTCT--G---G----G-----------A---GCT 7915
MUS-2.CM.01.CM2500 -GCCT----C-............CATGTCC--GCT--G---......ATAACCC-----ATAACC--TT-G--A--TC-CA-T--T------G----A-----------GG-G-CAG--------------T--C-GTCT--G---G----G-----------A---GCT 7838
SYK.KE.x.KE51 AT-A-C---CT............ACG-A-C-G----------CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG-----G--T-CTG-A-----GAGC--TG-G-CAG----T--AC-C---T--CAGACT--G---G----G---------------C-A 7543
SYK.KE.x.SYK173 AT-A-T---CT.........AATACC--G--------G----CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG--T--G--C-CTG-A-----G-GC--TG-G-CAG----A--AC-C---T-TCAGACT--G---G----G---------------C-A 7850
GRV.ET.x.GRI_677 ATACT-GC-CCACA............-----------G-TGCCATTC...-TGC----G......--T--A--C-----------T--T----CTG-A-----------GG---CA--------A--C---T-TC-G--T--GC-TG----G---T-------------G 7890
SAB.SN.x.SAB1C ACACT-GC............CCCGAA---C-------G-TG...CCATTC-TGC----G......-----A--T--------------T---GCTG-A-----T-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--G---C-CG----G---C-------------A 8184
TAN.UG.x.TAN1 AT--T-G--CAACT............C-------G--G-TGCCCTTC...-TGT-G--G......-----A--C--T-----G-----T---GCTG-A-----T---A-AG-G-CAG--T-------C---T--CAG------C-TG-A--G---T-------------G 7988
VER.DE.x.AGM3 ATAC--GAGGT.........CATGAC---AC---GC---TC...CCGTTC-TGC----G......-----A--C-----A-----T--T--G-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---C-------------G 7529
VER.KE.x.9063 ATAC--GAGGA.........CAAGAC---TC----C---TC...CCGTTT-TGC----G......-----A--C-----A-----T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---A-------------A 8031
VER.KE.x.AGM155 ACAC--GAGGC.........CAAGAG--GC-----C---TC...CCGTTC-TGC----G......-----A--C-----------T--T--G-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---T-------------G 8011
VER.KE.x.TYO1_patent ATAC--GAGGA.........CATGAG--GC----G----TC...CCGTTT-TGC----G......---T-A--C--------G--T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T--GC-TG----G---C-------------G 8007
COL.CM.x.CGU1 C----AATGTAAATTGGCATCATGGG---C----G---.........GGCATCT-T-C-TTC-CCA--T-A-CCC-----A-T-GG--C--TGCTG-A------T----G--TG--G--------A-C-----TCA-TCCC-TAATGGAA-GGCTAGTGCCAGCAGC--- 7290
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H1B.FR.83.HXB2 AATTTGCTG...AGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCC 8050
Env _N__L__L__.__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P
H1A1.UG.85.U455 ---C-----...--------A-----T---------------A-------T-----------T--A---------------G-----------------------C----------------A--A--------C-----------G-----C---------A------- 7480
H1C.ET.86.ETH2220 ---------...-AA-----A---------------A-------G-----G-----------T------------A-----G--------A-A------C------G---------------A-----------C-----------------C----------------- 7426
H1D.CD.84.84ZR085 ---------...--------A-----------------------------G-----------T--A--------------------------A-----------G-----------------A--A----------------------A-------------A----A-- 7571
H1F1.BE.93.VI850 ---------...-----------A--------------------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA------ 7327
H1G.SE.93.SE6165 --C------...--------A--------G--------------------------------T--A---------------C----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------ 7468
H1H.CF.90.056 ---------...--A-----AC------G-------A-------G-----G-----------T--A---------------G----C-------------------G---------------------------C-----------------C---------AA------ 7369
H1J.SE.93.SE7887 ---------...-A------A---------------------A-------T-----------T------------------G----------------------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------ 7357
H1K.CM.96.MP535 ---------...--A-----A--A--------A--------A--G-----G-----------T--A-------G------------------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------ 7210
O.BE.1987.ANT70 --CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAA 8104
O.CM.-.BCF06 --CC-----...--A--G--AC----C--G--A---T--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AA-CC-A-----A--TAAA----GGA-A--A--TTA---AT-A-CAAA 8168
O.CM.1991.MVP5180 --CC-----...--A--G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA--------A--C--TTA---AT-A--AAA 8120
O.CM.1996.96CMA102 --CC----A...--A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----C--A--C---TA---AT-A--AAA 7590
O.CM.1998.98CMABB141 --CC----A...--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA-----G--AG-C--TTA---AT-A--AAA 7621
O.CM.1998.98CMABB197 --CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CC-TAA--C--A----G--C-----AAACC-G-----C--TAGA----GG--AG-C---TA---AT-A--A-- 7537
O.CM.1998.98CMU2901 --CC----A...--A--A--AC----C--G---G-AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-T-A--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAR----G---A--C---TA---AT-A--AAA 7539
O.CM.1998.98CMU5337 --CC----A...--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGGT-AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAG----G---A--C--TTA---AT-A--AG- 7551
O.CM.1999.99CMU4122 --CC----A...--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG----GG--A--C--TTA---AT-A--AAA 7570
O.FR.1992.VAU --CC----A...--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAA 7666
O.US.1999.99USTWLA --CC-----...--A--A--AC----C--G--A------C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA-GC--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA------TCA--C---TA---AT-A--AAA 7580
O.US.-.I-2478B --CC----A...--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA----GG--AG-C--TTA---AT-A--AAT 8234
N.CM.1997.YBF106 ---C--T--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T--GA-A-----------T-GA-----G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA------- 7553
N.CM.2006.06CM-U14842 ---C--T--...--A--A--A---------------T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T---A-A-----------T--------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA------- 7520
N.CM.2002.DJO0131 ---C--G--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA------- 7474
N.CM.2002.02CM-SJGddd ---C--T--...--A---T-A-----------C---T-----------T-------------T--A-------------A-G----T---A-A-------T---T-G------G--AA----A--TC-A-----C-----A------AST--A---TAT--CA------- 7446
N.CM.2004.04CM-1015-04 ---C--T--...--A--A--A-----------A--AT-----------T--A----------T--A--------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA------- 7452
N.CM.2004.04CM-1131-03 ---C--T--...--A--AW-A-----R-----A--MT-----------T--A----------T--A-------RA----A-G----T---A-A--R--------T-G------G--AA----AR-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA------- 7517
N.CM.2006.06CM-U14296 ---C--T--...--A--A--A-----------A---T-----------T-------------T------------------G----T---A-A-----------T--R-----G--AA----A--TC-A-----C-----A-------CT--A---TAT--CA------- 7498
H1N.CM.95.YBF30 -T-C--T--...--A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACA--A---TAT--CA------- 7598
H1P.FR.06.RBF168 ---A----A...C-A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AG-A--TTAT---AA------ 7571
H1P.CM.06.U14788 ---A----A...--A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------ 7599
CPZ.CD.90.ANT ---C-----...CAA--C--A---A-A--G--A------C-A--G---T-G--------AG-A--A--A--------------G--T--A--C--G-AG-------GA--------A--AT--A-CC-C--------TG---AC--GG-G-CC--TCA----A-G----- 7482
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --CC--T--...--A--A--A-----C-----------A--------A-----------AG-A--A--A-----A--C---T-A--T-----A------------C-------G---A-T--A--CC-------C-----------GTCT--C--TTAT--CA------- 7634
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---C-----...--A--C--A---------------------------T-------------T--A-----T------C-GG-T--T--------G------------------------T-A--AC-A-----C---------------------------T------- 7674
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---C----A...--A--A--A--A--T-----A-----------G--TT-T--------A-----A-----------G---G-T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A------ACT-----TC----------A-G 7559
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---C-----...--A--A--A-----------A--CT--C--------T----T--------T--A--------A------G----T---A-A-----------G-G---C--G--AA----A--CC-A-----C-----A------TCTG-G--TTA---CAA------ 7533
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------...--A-----A--------G--A--CT--C--------T----------------A--------A------G----T---A-C-----------------------A-----A--A--A-----------A-----------C---------T------- 7561
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ---------...-AA-----A---------------------------T-------------T--A-----T-----GC--G-T--T-----------G--T--------------A-----A--AC-A-----C-----------------------T---AA------ 7558
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --CC-----...--A--A--A---------------T-----------T----A--------T--A--------A------G----T-----------------T--A-----G--AA----A--TC-G-----C-----A------TC---C--TTAT---A------- 7613
CPZ.CM.98.CAM5 --CC-----...C-A--A--A-----------A---T-----------T----T-----------A--------A------G-T--T-----A--------------------G---A----AA-TC-A-----C-----A------GC---C--TTAT--CA-G----- 7769
CPZ.GA.88.GAB1 ---C--T--...-AA--A--A-----T--------C--A--------AT--A-------AG-A--A--A--A--A--C---T-G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C-----------GGCTG-C--TTAT--CA-G----- 8087
CPZ.GA.88.GAB2 --C------...C-A--C--A--A--T--G--A--C---C----G--AT-------------A--A-----------G--GG----T--------------T-----------G--AG----A-CAC-A-----C------------ACTG-G---TA-T--A----A-- 7434
CPZ.US.85.CPZUS ---C----A...--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA------- 8055
CPZ.TZ.2001.TAN2 --CC-----...CA---C--A-----------A-----------G---T-T--G-----------A-----------C-----G--T--A--A--G-AR---A---GA---------TA---AA-C--------A--TG-CAAC---T-GG-A--TCA--G-AG------ 7696
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --CC-----...CA---C--A-----------A-----------G---T-T--G-----------A--------A--C-----G--T--A--A--G-A----A---GA---------TA-T-AA-C--------A--TG-CAAC---T-GG-G---CA--G-AG------ 7750
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CC-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA------ 7608
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA------ 7592
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --CA-----...--A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G---T-G-----TTA----AAC----- 7539
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 --G------...GACATAG-----CA---G-----CT--C--AGG-----C--------G-CT--AA-C--A-----GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT--C--TG-AT-G-GG-AAG-C--TCAT--AA-A----A 7599
RCM.CM.SIVagi-00CM312 C-G------...GACATAG-----CA---G--A--CT--C-AA-G-----C--------G-CT--AA-C--------CC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT-----TG-CT-G-G--AAG-G--TCA---CT-A----- 7521
RCM.GA.x.GAB1 --CC-----...GACATAG--A--CG---G---A-----C-AA-G-----C--------A-CT--AA-T--------GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT--G--TG-CT-G-G--AAG-C---CAT--A-TG----- 7737
RCM.NG.x.NG411 --G------...GACATAG----ACA---G---G-A---C-AA-G-----C--------G-CT--AA-C--------GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GC---C---TCT--AT-AAAT-CA-TT--C--TG-AT-G-G--AAG-G--TCA---AA-G---GA 7781
H2A.DE.x.BEN C-GC--T--...GAC-TAG-CA--AGA-----AG-AA------G---G--C--------A-CG--AA-C------------G--ACT---A-C--G-AG---------C----GGCA-AG--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A----A-- 8523
H2B.CI.x.EHO C-GC-CG--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-A-------GG--G--C--------G-CG--AA-C------------G--ACT--CA-C--G-A---T--C--A--C--GGCA-AA--AAATTCA-----A--TG--TTC-G--AGG-C--TCA---GA----A-- 8485
H2G.CI.92.ABT96 C-GC--T--...GAT-TGG-CA--AGA------G-AA------G---G--C--------G-CG--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---T--------C--GGCA-GG--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A----A-- 7884
H2U.FR.96.12034 C-GC--T--...GAC-TGG-CA-AAGA-----AG-AA------GG--G--C--------A-CT--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCAAGT--AAATGCA-----A--TG-CTTT-G--AGG-C---CAT---A------- 8007
SMM.SL.92.SL92B C-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CT--AA-T--T---A-T---G--ACC--CA-C--G-A---------------GGCA-AG--AAATTCA-----A--TG-ATTT-GG-AAG-C---CA----A----A-T 7916
MAC.US.x.239 C-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T--GG--ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG---AATGC------A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A----A-- 8468
Env _Q__L__L__.__D__V__V__K__R__Q__Q__E__L__L__R__L__T__V__W__G__T__K__N__L__Q__T__R__V__T__A__I__E__K__Y__L__K__D__Q__A__Q__L__N__A__W__G__C__A__F__R__Q__V__C__H__T__T__V__P
STM.US.x.STM C-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-C----A-C------A-T---G--ACT---A-C--G-A---------------GGCA-AG--AAATTC------A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA---CA----A-- 8119
MNE.US.x.MNE027 C-GC--T--...GAC-TGG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG--AAATGC------A--TG-ATTT-G--AAG-C---CAT---A----A-- 7945
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 G-G------...-A----G-------T--CGG---C-----AAC-T-G----CG-----AG-G--AA-C---A-TA-CC-CC-GACC--GC-T--G-A------------C---AGCAAGT--AATGAG-----A--TG--TTT----AG--C---CA---CA-A----- 7884
DEB.CM.99.CM5 G-GC--T--...-A----G-G-----T--CGG----------TC---A----CA-----AG-G-GAA-C---A-CA-CC-CC-GACT---A-A----AG--------A-----GAGCAAGT-AAATGAA-----A--TG-CTTT----AA--C--TCA----A-G--C-- 7711
DEN.CD.x.CD1 G-GC--T--...--A---G----A-GT--CAGTGCA--AC----GT-GT----A--------T--AA-C---A-C--TC-CC-GACT--AA-A--G-A---T--T--A--C---GCA--G--AAATGAA-----A--TG-CT-G--G-AA-----TCA---CT-A--AGA 8107
LST.CD.88.447 C-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G--C--AAG------CA-------AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA---A-T--GGAG-----------C---ACT--G--T-CTTCC-----G--TCAAT-G----AAG-A--TCAT---AA---AGA 7230
LST.CD.88.485 C-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G--C--AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA---A-T--GGAG-----------C---GCT--G--T-CTTCC-----G--TCAAT-G----AA--A--TCAT---AA----GA 7227
LST.CD.88.524 C-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-G---C-AAG------CA-------AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA---A-T--GGAG---T-G--A--C---GCA--A--T-CCTC------G--TCAGT-G----AAG-G--TCAT---AA---A-- 7233
LST.KE.x.lho7 C-G------...GT-CT-G-----AAA--G--AG-A-----AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA--CC-T--GGAG--TG-G--AC-----GC------T-CCTC------G--TCAAT-G----AGG----TCAT---AA----GA 8305
SUN.GA.98.L14 C-G------...GT-CT-G-----AA---G--AG-G--AC-AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA--CC-A--GGAG--TG-GC-A--C---AGC--TT-A-CTTC------G--TCAAT-G----AAG-A---CAT---AA------ 8373
MND-1.GA.x.MNDGB1 C-G---T--...-A-CTC--A---CAA--GTCTG-A--C--AA-------CA-A-----AG-A---A-TT-A---A-TC-CC-GACCAG-T----G-AT--TA-C-----C---GCTT-G---TCTCAA-----G--T--AT-GGC--AGG-G--TCAT---T----AGA 7657
OLC.CI.97.97CI12 C-CA-----...GA-ATG------AA---G--AG-AT--C--A-G-----TA-------AG-G---A-C--------TC-CC-G----GA--A--G-A------C--A-----GGCA--A--AAAACAA-----A--TGAATTT-TG-AAG-G---CAT---A-A----- 7677
WRC.CI.97.97CI14 --CC-----...GA-CT-G-A---AA------AG-G-------G------CA-------GG-G--AA-C--------TC-CC-GTCA--CA-T---G---T-T--G-A--C--GTT-AAAT--AAACAA-----A--TGAATTG-C--AAG-A---CA---C-----T-- 8181
WRC.CI.98.98CI04 --CC-----...GA-CT-G-----AA------AG-AT------G------CA-------GG-G--AA-C--------TC-CC-GTCA--CA-T---G---T-T--G-A--C--GTTAAAAT--AAACAA--------TGAATTG-C--AGG-A---CAT--CAA---A-- 8226
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --C------...GA-CT-G-A---AA------AG-G-------G------CA-------GG-T--AA-C--------TC-CC-GTCA--A--C---G-----T--G-A--C--GGT-AAAT--AAACAA-----A--TGAATTG-C--AAG-C--TCA---A--A--C-- 7122
MND-2.CM.98.CM16 GT-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T-----CC-CC-TACA--CT----GGAC--TG--GCT------GCAAGA--ATCC--G-----C-----ATTCGCC-AGG-A---CA---ACA---A-- 8200
MND-2.GA.x.M14 -T-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A--AA-T--T-----CC-CC--ACA--CT----GGAC--TG--GC---C---TCAAGA--A-CAG-A-----A-----ATTCTCC-AAG-G--TCAT---AA---T-- 8129
MND-2.x.x.5440 GT-C-----...--CCTG--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T----TCC-CC--ACA--CT----GGA----G--GC---C---TCAAGG--CTC-G-A-----A--T--ATTCTCC-AAG----TCAT---AG---AAA 7833
DRL.x.x.FAO C-AC-----...C-CCTGG-G--ACA-------G-GT-AC-CA-GT-A--TA--------G-A---A-C--------CC-CC--ACA---C-T--GGA----A--GGA--C---GCAA-GT--A-CC-C-----A-----CTTTGC--AAG-A---CAT--AAA----GT 7891
MON.CM.99.L1 --CC-----...-----CG-AACA--C------AGCT-AC-A--G--T--T--T-----AG----------A-----CC-CC-GAC------A--G-AG-T-A-------C---ACAT-G--AAATGCA-----A--TG-CAAT---GC-G-G--TCA---AA-A----- 8013
GSN.CM.99.CN166 --CC-----...------G-A-----C------AGCT-A--A--G-CAT-T--A--------A--A-----A--AA-CC-CC-GTCAT-AC-A--G-A---TT-G-G-------ACCA-T--CCAAGCA-----C--TG-GAAC-GG-CA--C--TCA---CATA--A-- 7987
GSN.CM.99.CN71 --CC-----...------G-A-----C------AGCT-A--A--G--AT-T--A--------A--A-----A--A--CC-CC-GTCTT-AC-A--G-A------G-G-------ACAA-T--CCAAGC------C--TG-GAATC-G-CA--C--TCA---CATA--A-- 7999
TAL.CM.00.266 C-CC-----...-----A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC-GACC--GC-T--G-A----T--G----C--GGCTAAG--AAATTCA-----G---G-AT-G----AG--C---TA---CT-G--A-- 7880
TAL.CM.01.8023 C-CC-----...-----A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC-GACT--GC-T--G-A----T--G----C---GCCAGGT-AAATTCA-----A--TG--T-G----AG--C---TA---CT----A-- 7430
MUS-1.CM.01.1085 ---C-----...--A--CG-A--A--C-----A-----A--A--GT-GT-T--T--------T--A-----A-----TC-CC-GACA--GC-T--G-AG-T-A-------C---GCC--T---AATC-C-----A--TG-AAAC-GG-AG-----TCA----AGA----- 7984
MUS-1.CM.01.CM1239 ---C-----...-----CG-A--A--C--G--A--------A--GT-GT-T--------T--A--A-----A-----CC-CC-GACA--GC-T--G-AG-T-A-----------GCCT-GT--AACC-------A--TG-GAAC-GG-AG--C--TCA----AGG----- 7953
MUS-2.CM.01.CM1246 ---C--T--...--A--CG-A--A--C-----A-----AC-A--GT-GT-T--T--------A--A--A--A-----TC-CC-GACA--AC----G-A--T-G-G-----C---GCCA-A--AAATC-G-----G---G-CAAT-GG-AA--C---CAT--CT-G----- 8082
MUS-2.CM.01.CM2500 ---C--T--...-----CG-A--AA-C-----A--------A--GT-GT-T--T--------A--A-----A-----CC-CC-GACA--AC----G-A--T-A-----------GCCT-GT-AAATC-G-----A--TG--AAC-GG-AG--C--TCA---CAGG----- 8005
SYK.KE.x.KE51 --G------...GA----G-A-----A--------C--C--AGGCT-A--G--------TG-G--AA-C--TA-C--CC--C--ACT---C-A--G-CG--T--C-GA--C---GCCA-TA--TCA-A------A---G-ATTT--G-AA-----TCA---A--A--AA- 7710
SYK.KE.x.SYK173 --G------...GA---AG-------A--G--A--C--C--AGGCT-A--T--------TG----AA-C--TA-C--CC-GC--ACA---T-A--G-CG--T--C-GA--C--GGCCA--T--TCA-A------A---G-ATTC--G-AG--C---CAT--A--A---A- 8017
GRV.ET.x.GRI_677 --C------...GC----G-G--ACA------A--GT-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-C--G-AG------G-------GGCA-GG--AAATTCA-----A--TG-GT-G----AAG-A--TCA---CA-A----- 8057
SAB.SN.x.SAB1C ---C----T...GC----G-A---CA---G-----AA--C-AA-G-----TA-T-----TG-A--AA-C---A-T--CC-CG--ACT---C-T--G-A-------G-------GGCA-GGT--AAC--------A--TG--TTC-GG-AGG-G--TCA---GA-G--C-T 8351
TAN.UG.x.TAN1 ---C-----...GC---AG-----CA---G-----GA--C-AA-G-----CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACT--CC-T----A-------G-------GACA-GG--AAATT-G-----A--TG-ATTC----AGG-G--TCA----A-G----- 8155
VER.DE.x.AGM3 ---C-----...GC----G-G-----T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG------G----C--GGC--GGT--AATGC------G---G-AT-G--G-AAG-C--TCAT--AA-C--A-- 7696
VER.KE.x.9063 ---C-----...GC----G-G-----T--------AA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG------G-------GGCA-GAT--AACG-C-----G---G-AT-G----AGG-C--TCAT--CA-A--A-- 8198
VER.KE.x.AGM155 ---C-----...GC----G-G-GA--T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG-----GGC------GGCA-GGT-AAACGC------G---G-GT-G----AAG-A--TCAT--AA-A--A-- 8178
VER.KE.x.TYO1_patent ---C-----...GC----G-G-----T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-T--AA-C---A-T--CC-CG--ACA--CC-T--G-AG------G-------GGCA-GA--AAACTCC-----G---G-AT-G----AAG-A--TCAT--CA-A---GA 8174
COL.CM.x.CGU1 CGAA--T--CTG-AACTGG-C---A----GTCTGCA---C-A--G-----G--------GG-T--AA-C-------T-C--G-TGCCA--A-A---G-T--TT-GG----A---GCAAAG--T-CC-GCATT--G--TG-AAAC-TG-AA-----T-GA---AT------ 7460
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H1B.FR.83.HXB2 TTGGAATGCTAGTTGGAGTAATAAATCT..............................CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGA 8190
Env __W__N__A__S__W__S__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__
H1A1.UG.85.U455 C-----CT--------------------..............................-A---GG-C--A------A---T-------C--C-A-----G-A--------GT-G-------G--A-----T-TCAAC-------G--------G--------G------- 7620
H1C.ET.86.ETH2220 ------CT----------------G---..............................-AA--GG--------G--A---T----------C-------T----------GT-----T---GA-A-----T--AAT--GC------TC--------------G--C--A- 7566
H1D.CD.84.84ZR085 C-----CT---------------G----..............................G-A--GT-T------GGGA---T----------C-------A---------G----------GG--------T--AA---G----------------T-------------- 7711
H1F1.BE.93.VI850 C-----CT--------------------..............................-A----G-----------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G--------G--A-----------G------- 7467
H1G.SE.93.SE6165 C-----C-T-------------------..............................TATA-TG-A------G--A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA-CA----T--AG-C--C----------A--G--------G------- 7608
H1H.CF.90.056 ------CT-------------------A..............................-A-AGTG-A--C---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G------- 7509
H1J.SE.93.SE7887 C---------------------------..............................TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G-----T- 7497
H1K.CM.96.MP535 C-----CT----C------------..............................TCTTG----G----------CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G------- 7350
O.BE.1987.ANT70 A------AGA-CA...T-G..............................ATAGGAAAC...---AGC------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A- 8238
O.CM.-.BCF06 A-----CAAC-CA...T-G..................GGA.........AACTGG...ACT--CAGTGC------CA--TT---A---CA-C-A------CA-C----AG-TG-A--T-GC-C-ACT---T--A-TAA---AC-----G-A--GG----A--G---C--- 8305
O.CM.1991.MVP5180 A-----CA-ATCA...T-GTCA............GGAAGA.........TATAAT...GAT--CAGT------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G----A--G------- 8263
O.CM.1996.96CMA102 A-------A--CA...T-G--A............GGAAGT......AATAATATTAGCA----GA-A------G-GA--CTA--A---CA---A-----TCAGC-G--A------GTA-GCTC-A-C---T-TGATGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A- 7739
O.CM.1998.98CMABB141 G-----CAAG-CA...T-G..............................ACAGGA...AAT--CTCT------GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAGC-G--AG-----GTA-GCTC-A-C---TTTGATGA---ACT-A--G-A---GTA-----G---G-A- 7755
O.CM.1998.98CMABB197 A------A-ATCA...T-G..............................ACAGGA...AAC---AGC------G-C-TACTA--A---CA---A-----TC-GC----AG----CATA-GCGC-ACC--TT-TGAGGA---AC--A-GG-A---G-A-----G---C-A- 7671
O.CM.1998.98CMU2901 A-----C-AS-CA...T-G-GWR........................GTACAACTAATA-A--C--A------GGAA--TTA--A---CA---A-----TCAGC-G--AG----CGTA-GTGC-RCC---T-TGAGGA---AC--AGGG-A---GTA-----G---C-A- 7682
O.CM.1998.98CMU5337 A-----CAAC-CA...T-G-CC--G-A-AATGAAACGAACATA..................--CA-A------GGCA--CTA--A---CA---A-----T-A-C-GG-AGC---CATA-GTGA-A-C---T-TGAGGA---AC--A--G-A---GTA-----G---C-A- 7700
O.CM.1999.99CMU4122 A------AAC-CA...T-GGCA............AACGGC.........ACTAAT...--AA-TACA------G-CA--CTA--A---CA-C-A-----TCARC-G--AG----CATA-GCGA-G-T---T-TGGTGA---AC--A--G-A--GG-------G---C-A- 7713
O.FR.1992.VAU G------AAA-CA...T-G..................GGAGGA......GATAAT......---TCA------G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G--A- 7803
O.US.1999.99USTWLA A-------AA-CA...T-G..................GGAGGAAATCTCTCA...............------G-CAG-TTA--A---CA-C-A-----TCA-C-GG-ATC----GTA-GCTCT--C---T-TGA-AA---AC-----G-A---G-A--A--G--GG-A- 7714
O.US.-.I-2478B A-----CA-ATCAGAAT-G..............................AAAGGA...AAT--GTCT------GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAG--G--AG-----GTA-GTGC-ACC---TTTGAGGA---ACT-A--G-A---GTA-----G---GCA- 8371
N.CM.1997.YBF106 --------A--CY-----C-G-...AA-ACCTCC........................TAT--TACA--C---RG-A-TCTC------CAAC-A-----TC-GA--G-A-GG--C--TT--G-TG-C--TTTTGATC-T--A--GC--G-A---G-A--A---A-C-CA- 7696
N.CM.2006.06CM-U14842 --------AG-C----...-G--GTAA-ACCTCT........................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGWGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--CTTTGA-C-Y--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA- 7663
N.CM.2002.DJO0131 --------AG-C----...-GC--TAA-ACCTCT........................TAT--TACW--C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C-CA- 7617
N.CM.2002.02CM-SJGddd --------AG-C------C-G-...AA-ACCTCT........................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAA--A-----T-AGA--G-A-GA--Y--TT--G-TG-C--CTTTAA-C-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA- 7589
N.CM.2004.04CM-1015-04 --------AG-C----...-GC--TCA-ACCTCC........................TAT--TTCA--C---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-G-----GA-C-CA- 7595
N.CM.2004.04CM-1131-03 --------AG-C----...-GC-RTMA-ACCTCY........................TAT--KRCA--C---GGWA-TTTA------CARM-A-----TRAGA--G-A-GA--C--TT--G-TRYT--TTTTGAMC-TM-A--GC-GG-A---G-A--A--RA-C-CA- 7660
N.CM.2006.06CM-U14296 --------AG-C------C-G-...AA-ACCTCT........................TAT--TACA--C---G--A-TTTA------CAAC-A-----TCAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGG-C-T--A--GC-GG-A---G-A-----GA-CTYA- 7641
H1N.CM.95.YBF30 --------AG-C------C--C--TA-CTCT...........................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C-CA- 7741
H1P.FR.06.RBF168 A------AGG--C----CC--C---AG-.....................GAGACTGAAT-A--TGGCR------C-A-TCTA--A---CA---A-------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T------A-RGCT- 7720
H1P.CM.06.U14788 A------AG--CC----CC.....................AACAAAAATGAAACAGAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-GG-A- 7748
CPZ.CD.90.ANT -------AA-TCC---GTA--CTTCA-GCAAACATGT...GCAAAGAACAGCAGTGATA-AC--TGT------G-AA-T-T---A---CAA--A---------TT-G-AC-G----CA---G-ACAG---T-TAATA-CT-AC--AT-G-A--TG-G--A-----G-GA- 7649
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ------CAAA-CA---TCAGGC..............................AAGTCTA--AGTG-C--------CA-TTTA--A---CAAC-A-------A-TTG--C-CT---------G-GAC---TTTTGGT---T-A-----GG-A---TCA--A-----G--A- 7774
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------CA---CC----C----..............................AAATCTTAT--TG-T------T--A---T---A------C-A-------A----G---G----------GATG-T--CT-TAATC--T-A---A-GG-A----C------G-----T- 7814
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-----CAAG-CA---G-A----TT...........................AGTGACTATC-GGTT---------A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC-A--G--GG-TA-T-CA-----G--G--A- 7702
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------A-C-C------C--C...........................AATAACTCCTAT--CACA--A---GGAA-T-T---A---CAAA-T-----TGAGC--G-A-GA-----TT--G-TG-C--TTTTGGGC-GC-A--GC--G-A---G-G--A---AGC-TA- 7676
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 A------AGA-C---------C..............................AAAACATATA-TG-A------G-CA---T---A--------A--------G---G-A-GA---------GAAA-T--TT-TGGG-----A--GC--G-A---G-------G-----T- 7701
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -------AA--C---------A---........................TTAGGAACAAACCT-TCCT-----G--A---T---A------C-A-----G-A---G---G-T--C------GAAACT--CT-TGAAC-TC-AAC-CG---T--G--T--A--G---GTC- 7704
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -------AG--C----G--GC---T...........................ACCTCCTAT--TG-A--C------A--CTA--A---CAA--C-------AGAG-G-A--A-----TT--G-AG-C--CTTTGA-C-T--A--GC--G-A---G-G--A--RA-C-CA- 7756
CPZ.CM.98.CAM5 -----------C-------GC---C...........................ACATCCTAT--TG----C------A-TTTA--A---CAA--T-----T-A-A-GG-A--A------T--G-AG-C--TTTTAG-C-T--A--GC--G-A---G-G--A--GA-C-CA- 7912
CPZ.GA.88.GAB1 ------CAACTC----CC-GGG...AGC........................AATTCCACA--TG-C------GGGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT-A--G---G-A---TCA--A-----G--A- 8230
CPZ.GA.88.GAB2 C------A--TCC----AC-G---CAAA...........................TCTTAT--GG-C-------G-A-TCT-------CA-C-A-----T-AGTT-G-AG-A---C-T---G-AACC--TTTTCAA---T-AC-GAG-G-A--TG-G--A--GA-T-GC- 7577
CPZ.US.85.CPZUS --------A--CC--------C--C...........................CTCTCCTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA- 8198
CPZ.TZ.2001.TAN2 A-----CCTCTC----GC-G-AG-C--CCAAAAGTGCAACAGTACTAATACAAAGTACTAT--GTGC--A------A-TTTA------CA---A-----T---CT-G-GC-A--CGCTT--GAAACT---T-------GT-A---AT-G-A----CA--------G--A- 7866
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 A-----CCTCTC----GC-GGA-CC---TCAAAATGCAACTATACTGGTGCAAAGTACTAT--GTGC--A------A-TTTA------CA---A-----T-AGCT-G-AC-A----C-T--GAAACT---T-------GT-A---AC-G-A----CA--------G-GA- 7920
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 A-----CAAG-CC----CCGGG---.....................AATGACACTGAA--A--TG-C------GGAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--AGGG-A--GG-A-----G--GGCT- 7757
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con A-----CAAG-CC----CCGGG---.....................AATGAAACTGAA--A--TG-C------GGAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A--GG-A-----G--GGTT- 7741
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con A-----CA---CC----CCGGG---.....................AGTGATAGTGAA--A--TGGC------GGAA--TT---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A---G-A-----G--GGCT- 7688
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 G----C-TTC.............................................AATGCAAC--CTGAA------A-ACA---A---C-T--A-----A--GA-T--ATCA-TAATAGA-G-GAAT--CTCT-TAGC-T-AC-G---G-C--GG-T--A--T--G-GA- 7724
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -----GCTT-.............................................AATAA-AC--C-GAC---C-GA-ACA---A---C-T--A-----A--GA-TG-CTCAT---TAGA-GCAAAC---ACAG---C-T-AC-----G-A---G-T-----T--G--A- 7646
RCM.GA.x.GAB1 G----CATTC.............................................AACAAAACG-CTGAG---C-GA-AGAAT-A---T--C-------A---A-T--CTCTT---TAGAGGCTAAC--TACAATAGC-T-AC-G--GG-C--GG-T--A--T--G--A- 7862
RCM.NG.x.NG411 G----TATA----CAA.............................................AC--CAGAG-----CA-ACA---A---C-T--------A---A-T---TCA-GA-TAGA-G-AAAC--CTCAGTAGCTT-AC-G--TG-A---G-A-----T---CGT- 7906
H2A.DE.x.BEN G---GTAAA-GAC-CT..........................................T-ATCG-CTGAC-----AA-T-T---A---CA---------G-A-C--G-CCG-T-CCTAGAGGCAAAT--CAGTCAAAGTT-A------G-C----TT--A---------- 8651
H2B.CI.x.EHO A---GTAAA-GAA-CC..........................................--TA-G-CAGAC------A---T---A---CAAC-A-----G--GC--G-CCG-TTC-TGGATGCAAAT---ACAAAA---C-A-----GG-A--G-TA--A---------- 8613
H2G.CI.92.ABT96 ----G----CCT-G-TGC-------A-A..............................T----G-CACAA------A-T-T---A---CAA--A-----A-AGC-G--C---TT--TGGAGGA-AAC--CACACGGC--T-A------G-A----TT-----------A- 8024
H2U.FR.96.12034 A----TAAACGACACA..........................................T-AAC--CT-A----G--A-T-T---G---CAA--A-----GGA-A-GG-G---T-C-TGGA-GAAAAT--CACACAGC--T-A----C-G-T----TA--A-----G--A- 8135
SMM.SL.92.SL92B A---CCAAA-GACA-T..........................................--T-TC-CAGAC-----CA-T-T---A---CAA--A-----G-A-A-GG--G-ATTCCTAGAGGCAAAT---ACTCAAA-GT-G--G---G-A-G-CTA--------G--A- 8044

RRE end
MAC.US.x.239 A---CCAAA-GCAA-T..........................................--AAC--CA-AG-----CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGA-GAAAAT---ACAG--C-CC-A--G--GG-A----TT--A-----G---- 8596
Env __W__P__N__A__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__T__P__K__W__N__N__E__T__W__Q__E__W__E__R__K__V__D__F__L__E__E__N__I__T__A__L__L__E__E__A__Q__I__Q__Q__E__K__
STM.US.x.STM A---CCAAA-GA--CT..........................................T---T--C-GA------CA-T-T---A---CA---A-----G---A-GG--G--TT-CTTGAGGCAAAT---ACACAAC-GT-A------G-T---GTT--A--G------- 8247
MNE.US.x.MNE027 A---CCAAA-GCAA-T..........................................--AAC--CA-A------CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGAGGAAAAT---ACGG--C-TC-A-----GG-A----TT--A---------- 8073
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 --------GATCAATA..........................................GGAC---CAGA-------A---T---A---CA---A-----ACAGA-GG-AGCA--C------GATA--TGGG-AGAAGC-T-AC-GA--G-A--GG-AA-A--G--GC--- 8012
DEB.CM.99.CM5 ------CCA--CA---..........................................GGA----CTGA-------A-T-T-------CAA--------A--GA--G-AGCA--C--T---GATGA-TGGG-AGGAGCCT-AC-GAG-G-A--GG-A--A-----G-GA- 7839
DEN.CD.x.CD1 A----GCAA-CAA........................TCAATACCTGGATTGGCATTATACC-G-CTGAC-TCC-GA---T---A---CAAC-A-----G-C---C--AGCAGC-CTATTTG--AATG-GTCAGA-GCCT-GA-GA--G-A--GGCA-----G----GA- 8253
LST.CD.88.447 A-----CTA--A-.............................................A-AACT-CT-A-----CAAGGGAT--------T------------C--G--GGAGTA-TAGA-GCAAAT--CTC-A--C-GT-GC-----G-CT-T-C-ACAG-GTT-G-A- 7355
LST.CD.88.485 A------TA--A-.............................................A-AACT-CT-A-----CAAGGGAT--------T------------CG-G--GGAGTA-TAGA-GCAAAT--CTC-A--C-GT-GC-----G-CT-T-C-ACAG-GTT-G-A- 7352
LST.CD.88.524 A------TA--A-.............................................G-TACT-CT-A-----CAAGGGAT--------A--A-----A---C--G--GGATC--TAGA-GCAAAC--CAC-A-AC-GT-GC----GG-TT-C-CAACAG-GTT-G--- 7358
LST.KE.x.lho7 G----CATA--A-.............................................A-CAC--CC-A-----CCA-GGAT-------GA--A-----ATC-A-GG-AGCA-T---TGAC-AGAAC--TACT--TC-GT-AC-----G-AT-C-C-ACAG-GCT-G--- 8430
SUN.GA.98.L14 C------TA--A-.............................................A-CACG-CC-A-----C-A-GGAC-----------A-----T--GC--G-A--A-TG--TGATGATAAT---ACAG-TC-TC-CC-G--GG-AT-TGTAACAG-GTT-G--- 8498
MND-1.GA.x.MNDGB1 G----C-AA--CAA-C..........................................A-CACT-CA-A-----CATCAGAA--T----A---A-----G-C-AG--C-G-TT--CTGCA-CAAAAC--TACAGAAA-GT-AA--C-GG-AT-TG-T-GAG-GC---GA- 7785
OLC.CI.97.97CI12 A-----CTAC-C-.............................................-A-TC--CAGA----GGCA-TGAT--T---T--A-----C-A--GA--G-AG-T----TA---CAGGA----G-TGA-AG-T-GAC-AT-G-AT-TC-AG----GC---G-- 7802
WRC.CI.97.97CI14 -------CAGTC-.......................................TGGAATGCAACT-CA-A----G-AA-TGAA--T---CAAC-T---T-T-A-AG--CAG-TG-ACTGCAGGCAAAT---AGTG-AA--T-A-T-ATTG-C--TG-T--AG-GC--GCA- 8312
WRC.CI.98.98CI04 --------AGTC-.......................................TGGAATGCTACT-CA-A-------A-TGA-------CAAC-T---T-T--GAG--CAG-TG-A-TGCAGGCAAAT---AGTGTAC-CC-A-T---GG-T--T---ACAG--C------ 8357
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----G-G-AGGCA.......................................TGGAATA--AC--CTGC-------A-TGAA--A---CAAC-A---C-TTT-AG--CAG---CC-TG-TG--TAAT--CTCAGATA-GT-A-TGC--G-T--TGCT--AG--C--TCA- 7253
MND-2.CM.98.CM16 A---CCAAA-GAC-CT..........................................A-AAC--CA-A-----CCTCAGA---A---C----A-----T-A-AG-G-A-CAGC-CTA--TGA-AAT--GACAGTAAACT-AC-GA-GG-AT-TG-ATT-G-GC------ 8328
MND-2.GA.x.M14 G---CCAAA-GAAA-T..........................................A-AACT-CT-A-----CCTCAGAA--A---C----A-----T---AG-G-G-CAGC-AT---T-A-AAT--GACAAT-GATT-AC-GAGGG-AT-TG-ATT-G--C------ 8257
MND-2.x.x.5440 A---CCCAA--A-A-T..........................................A-A-TG-CC-A-----CCTCAGA---A---C----A---------AG-G-A----GCATAGTG-CAAAT--GAC-ATAGACT-AC-GAGGG-AT-TG-ATTAG--C-G-G-- 7961
DRL.x.x.FAO A---CCCAA-GAG-CA..........................................G--ACT-CA-A-----CCTCAGA---A------------C-A-A-AG-G-AG-T-G-ATAT---A-AAC--TACTCTTGATT-AC-GA-GG-AT-TG-A--AG--C------ 8019
MON.CM.99.L1 G-----CAA-TC-.................................TGGGCAAAAGGT-ACTTC-CTGAG---G-CA-T-T---A---CAAC-----AGTGAGTT-G-AG-T---G------TGACC--T--GCAGC-CT-G----CTG-----G-G-------GC--A- 8150
GSN.CM.99.CN166 ------CA-CTCA.................................TGGGCTAATGGCTC-CTT-CAGAC---G-GA---T-------CAAA-----AGT-TGTT-G--G-G---G-----TATAC------GCAG--GT-A--GC--G-AA-CC-G--A----C-TCA- 8124
GSN.CM.99.CN71 --------ACTCA.................................TGGGCTAAGAACTC-ACG-CAGA----G-G----T-------CA-------AGT-AGTT----G-A---G-----TATACC-----GCAA---T-A---A-TG-AA-CC-T--A---TC----- 8136
TAL.CM.00.266 G-----CAAA-CA.................................TGGTCGAATTACACA--T-CTCAA---C-GA-T-T---A---CAA--A-----G-TGA--G-AG-----C-----G-GC-C---TCACAG--GT-AC-----G-A---G-G--A--G----GA- 8017
TAL.CM.01.8023 G------AAG-CA.................................TGGACAAACTCCACAA-C-CTGA----C-GA---T---A---CAA--------G-AGTTGG-AG-----GC-T--GA-ACT--CACAGTA--GT-AC-----G-A---G-A--A--G----GA- 7567
MUS-1.CM.01.1085 A-------A-TCA.................................TGGGCAAATCACACCC-G-CAGG----G-AA-T-T---A---CAAC-----AG---GTTGG-AG-----G-T--T-CAACT-----GGAG---T-G---TTGG-A----GA-----G---G--- 8121
MUS-1.CM.01.CM1239 A------A-ATCA.................................TGGGCCAATCATACCTT--CAGGC---G-AA---T-------CA-C-----AG--AGTTGG-GG-T---G-T--T-ATACC-----GGG-C-CC-A----C-G-A-----G--A--G---G-A- 8090
MUS-2.CM.01.CM1246 A-------A-TC-.................................TGGGCAAACCACACCC---CAGGA---G-CA---T-------CAAC-----AG----TT-G-GG-----G-----GCAG-C--C--TGGTC--T-G---ATGG-T---C-A--A--G---G-A- 8219
MUS-2.CM.01.CM2500 A------AACTC-.................................TGGGCTAATCATACCC-G-CAGAA---G--A---T-------CA-------AG---GTTGG-GG-----G----TGCAACC--C--AGGTC--T-A--GTTGG-T--G--A-----G--GG-A- 8142
SYK.KE.x.KE51 G---C-GCAAGCA--TG-C-----C---........................CGTTGC-CAAC--CCCAA---G-AA---T---A---CATACA-----AC-GC-GG-AG-T----TG---GA-CAC---G-TAAT---C-GAG----G-T--GG-G--------G---- 7856
SYK.KE.x.SYK173 G---G-GAAAGCA--TG-A--C--C--CAAC.....................TTCTGT-CCA---CACAG-----AA-T-T---A---CACAGA-----ACA---GG-AG------TG--TGA-CAT--TG-TGGA--GC-CAG----G-A---G-A--A--G--G-GA- 8166
GRV.ET.x.GRI_677 A-----GTA--A-AAC.............................................ACT-CT-AG---G-CA-T-T---T---T----------G---C-------TGCC-TGGA-G--AAC---ACTCAAC--T-G------G-A-----T---G--TC----- 8182
SAB.SN.x.SAB1C ------GTA--A-AAC.............................................ACT-CCGAC---G-AA---T---G---CAA--A-----G--GC----AG-A--G--TGA-GCTAAC--CAGTAGGA-TT-A--GC--G-A--TG-A---G--C------ 8476
TAN.UG.x.TAN1 G----C-TTC-ACAAT.............................................AC--CAGAC---G-CA-T-T-------CA---A-----G--CC----A-CTGCC-TGGA-G-AAAT--TAGTA-TACTC---TCA--G-AT-TG-G--AG-GC-G--A- 8280
VER.DE.x.AGM3 G---C-GTGG-A-AAT..........................................AG-ACC-CTGA-------A-T-T---T---C----A-----A---C-G--ATCGT---TGGA-G-TAAC---ACAA-ACA-T-A--G---G-CAG-GCA---G-G--G---- 7824
VER.KE.x.9063 A---C-ATGGCAAAAC..........................................A--ACG-CC-A----C-AA---T-------T----------A---C-G---GGAG-G-TGGA-G--AAC---ACAGAACAGT-A-T-A--G-AAG-G-A--AG----G--A- 8326
VER.KE.x.AGM155 C----CGTGG-A-AAT.............................................AC--CAGAG------A-T-T-------T----------A-A-C-G--AG-AGGA-TGGAGG--AAC---ACAAAACA-T-G---C-GG-AAGGG-A--AG-G------- 8303
VER.KE.x.TYO1_patent G---CCCTGG-CAAAT..........................................-G-ACT-C-GA----C-AA-T-T---T---T----------A---C----AGCTG---TGGA----AAC--TACGAGACA-T-A-TGA-GG-TAG-G-A--AG-G------- 8302
COL.CM.x.CGU1 C-----CAAG-CC---.......................................GGAGA---GG-TCCA---C-GA---T--------AAC-----C-TGAGCG-G-A-GA---------GATA-----G-GG-AGACT-A-T---GG-AT-TG--TTA-----GG-A- 7591

290
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2011



A
lignm

ents
PLV

C
om

plete
G

enom
es

PLV Complete
Genomes

H1B.FR.83.HXB2 ATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGT...TTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGA 8357
Env N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__.__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G_
H1A1.UG.85.U455 ------T---C-------C---G--C--G-------A-...C----A--------------CT-------------------T-G-C----TG----A--------------AA----A---------------A----G---------A-C------------------ 7787
H1C.ET.86.ETH2220 -----A----T---C-A-C---G--C-------A--A-...C--------------------------------------------A----------------G-----TG--A--------------A----------G------------------------------ 7733
H1D.CD.84.84ZR085 -----A----------A-----G--C--G-----G---...----------------G-------C-A------------------A--------------------------A----------------------A--------------A-----------------G 7878
H1F1.BE.93.VI850 ------------------C------C------------...C--------------G-----T----C------------------A----------------G---------A----C--------------------------------A------------A----- 7634
H1G.SE.93.SE6165 ----------C-------CC--G--CC-G---------...---------------GG--------GA-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A------------------ 7775
H1H.CF.90.056 -------G--C-----A-C---G--C------------...C------C-------G-----T--C--------------------A----------------------T--AA--------------A----------G-----------A------------------ 7676
H1J.SE.93.SE7887 -----A----C-------C---G--C--G---A---A-...---------------------T----C-----------C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A------------------ 7664
H1K.CM.96.MP535 ----------T-------C---G--C------------...C--------------G----------A-----A------------A--------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C--------- 7517
O.BE.1987.ANT70 ----GA--A-G--GC----G------G-------CTC-...A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA----------- 8405
O.CM.-.BCF06 -----A-GAC---G--A--GC-----G-------TTC-...C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----A-----G-T--CA-GATA------AA-C-------A-ACA----------- 8472
O.CM.1991.MVP5180 ---T-A---C---G-----GC-----G-------CTC-...C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G-ACA----------- 8430
O.CM.1996.96CMA102 ----GA--A-G---C-A------AG-G-------TTC-...A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-------C--CAC-A------G-G-----TA-CA-GATA------AACC------GA-ACA----------- 7906
O.CM.1998.98CMABB141 ----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-...A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-G-TA------AA-T------GA-ACA----------- 7922
O.CM.1998.98CMABB197 ----GAG-A-G--GC----G------G-------TTC-...A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C-------C--CAC-A------G-G-----TA-CA-GATA------AA-C-------A-ACA----------- 7838
O.CM.1998.98CMU2901 ----GA--A-G--GC----G-----YG-------TTC-...C-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----G-G-----T--CA-G-TA--G---AA-C------GA-ACA----------- 7849
O.CM.1998.98CMU5337 ----GAGGA-G--GC----G------G-------TTC-...A-T---------C--G-------T--A------------------A--GCA-----T----------CAC-AA-----G-G---G-TA-CA-GATA------AACC----A-GA-ACA----------- 7867
O.CM.1999.99CMU4122 ----GA-GA-G--GC----G---A--G-------TTCA...C-T---G-----C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-GATA------AA-C------GA-ACA----------- 7880
O.FR.1992.VAU ----GA-------GC----G------G-------CTC-...A-T---------C--G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA----------- 7970
O.US.1999.99USTWLA -----AGG-CC--GC----G------G--------TC-...A-T---------C--G-T-----T--A---T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-GATA------AACC----A--G-ACA----------- 7881
O.US.-.I-2478B ----GA--A-G--GC----G------G-------TTCC...A-T---------C--G-------T--A---T--------------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-G-TAA-----AA-T------GA-ACA----------- 8538
N.CM.1997.YBF106 ----GA---C-C-C--------G---C-----------...C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------TA-AAG---AA--A-AA-----A-AGCA--------------- 7863
N.CM.2006.06CM-U14842 ----GA--TC-C-C-----R--G-R-C-T---------...C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--A-AA-C---A-AGCA--------------- 7830
N.CM.2002.DJO0131 ----GA--TC-C-C--------G---C-G---------...C-------C-------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------- 7784
N.CM.2002.02CM-SJGddd -----AG-TC-C-C--------G---C-G---------...C------CC------G-TC-T-----C------------------A--GCT-------------C----A-YA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-Y---A-AGCA--------------- 7756
N.CM.2004.04CM-1015-04 ----GA--TC-C-C--------G---C-----A-----...C-------C------G-T--TT----C-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------- 7762
N.CM.2004.04CM-1131-03 ----GA--TC-C-C--------G---C---------R-...C-------C------G-T--T----GC-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------- 7827
N.CM.2006.06CM-U14296 ----GA--TC-C----------G---C-G-----G---...C-------C------G-T--TT----------------C------A--RCT-------------C----A-TA----CA-----M-CA-AAG--TAA--A-AA-C---A-AGCA--------------- 7808
H1N.CM.95.YBF30 ----GA--TC-C-C--------G---C------AC---...C------GC------GGT--T-----A------------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA--------------- 7908
H1P.FR.06.RBF168 -----A--A-G-----A--G-----CC--------CAA...--------C-----GG-------RC-A---T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---R--R--AA-G----C-GG---A-C--------- 7887
H1P.CM.06.U14788 -----AG-A-GC----A--------C---------CAA...-------GC---A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C--------- 7915
CPZ.CD.90.ANT --A--A-G-------AT---C----C------AGCTCA...--A------------G--------C-A-----A------------A----T--T-------------CTA-T-----AC-------TT-GC---TAT--G--AG-TGCT-A-GA-AG------------ 7816
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----A-G--C--------G--G---C--------TC-...--------C------G-------C--C-----------C------A-T---C-T---GC---------GA-TA-------------TA-CA-GT-A--TG-C--AG-GA-C-GG-----C--------T 7941
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----A-----C-CC-A--------C--G-----G--C...C-C------------G--------TCA------------------A----T--C--A-----------A--AA-----------------------T-G-----A-----A------------------ 7981
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A-G--G-----------G---TC------T-A-...--A----G-------G--------------T-------C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA--AC--A-C-----G------A----- 7869
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----A-GTC-C-C--------G---C-----T-----...--------C------G----T-----A-----------C------A-T---------G------C----A-T-----CA--------A-AAGCATAA--A-G-----G--AGCA--------------- 7843
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----GA--A--C-T--A---C-G---C-T---A----C...C--------------G------GTC-C-----------C------A-------T------A----------AA---TG-GT--G---A----------G--CG-------A--------C--------- 7868
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ----G--------G--A-CTC-G---------T----C...C-------------CG-T------C-G-----------------------TG-C-----------------AA----CA-----------------A-G-----------C------------------ 7871
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ----GAG-AGC-----------G---C-----T-----...---------------G-T--TT-T--------------C------A----TC-----GC-----C------AA----CA----------AGGA-T-A-CA-G--CT--A-AGCA-AG------------ 7923
CPZ.CM.98.CAM5 -----A----TC-T--------G---C-----T-----...--A----G------C--T-----TC-G---T--------------A----TT-G--AG------C---T--AA-------T---C--A-AGGAAT---TA-G--AG-TA-AGCA-AG------------ 8079
CPZ.GA.88.GAB1 -----AGG--CC----------G---C-------C--C...---------------G----------A------------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C--AG----C-GG--------------C 8397
CPZ.GA.88.GAB2 -----A----GC----------G---C-----T-CTCA...--A------------G----------C------------------A-G--T-----CT----G-----GG-TA-------------T--AA-A-G----G-AAA----A-A-GA---AG---------- 7744
CPZ.US.85.CPZUS -----A--TC-C-C--------G---C-----T-----...C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T 8365
CPZ.TZ.2001.TAN2 -CA-------------A--G-----C------AGC---...C-T---G--------G-T------C-A----------------GG---GCT-----C-------C---G--A-----AC-T-----TC--A-GTT-A--G--AA-G----T--G-A------------T 8033
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -CA--------C----A--G--G---------AGC---...C-T---G--------G-T------C-A------------------A--GCT-----C-------C---G--A-----AC-T-----TC--A-GTT-A--G--AA-G----T--G-AG-----------T 8087
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -----A-G-CCC--C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A----------A---A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C--G-----------T 7924
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -----A-G-CC---C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A--------------A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C--G-----------T 7908
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -----A-G-CC---C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A---A-A-----C----G-A----------AG--A---C---GC-A-----AC-G-A---TC-AA-G---A--A-AAA----TGTC-C--G-----------C 7855
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ---TG--T---C-GGA-A-----A----T----G-GA-...GCC-TT-G----C-G-GGC-TGACTGG---A--GAA---C-----A--GGAG-TT-T---A-TTT---AG-TA----AC-------TT-C---CT-C--TGGGGATGTA-C-G--AGA----AGCA--G 7891
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ---T---T---C--GAAA-G--GA-C--T----G-GA-...GCA-TT-GC---C-A-GGC-GGACTGG---A--GA----------A--GGA--CT-TG-TA--CT----A-TA----G-----------C--CTTGC--TGGAGCTCY--T-G--AGC----AGCA--- 7813
RCM.GA.x.GAB1 ---TG--T-----GGA-A-----AG---T----G-GA-...GCA-TC-G----C-G--TC-TGACTGG---A--CAA---------A--GG-T-CT-T------AT---TA-CA----A------G---C--GGCTGT--TGGAA-TGTC-T-G--ATC-------A--G 8029
RCM.NG.x.NG411 ---TG--T--C---GAAA----GA--TC-----G-GAC...A--CTC-G----C-A-----GGATTGG---T-AAA--------GGA--GGA--TT-C--TA-TTT---AA-AA----C---------A-C---TTAC-CTGGAGCTGT--T-G--AGC-----GCA--T 8073
H2A.DE.x.BEN --ATGT-T------CAAA-----A---GC----AT-T-...C-TG-C--C------G--T----CTCC---G-CAA------TC---ATGGAG-GCAT-------TG--AA-AA---C-----------CAA-CTA----G-GCAAT-GT-A-G----T----AA----C 8818
H2B.CI.x.EHO -CATGT-T--G---CA-A-----A--C------AT-T-...--CA-T---------G--T-C--CTCC---A--GCA--C--C-GG---GGAT--TAT------AT---AA-A----TA----------CAA-ATACA-TA-ACAG--GC-AGCA--GC-----A----C 8780
H2G.CI.92.ABT96 --ATGT-T--G---CA-A-----A---GC----ATGTA...--TG-C---------G--C----CTCC---G-TAAA--CG-TT-C---GG-C-TTATG----G-C---AG-AA---TG-----------CA-ATA----G-ACAA---C-AGGA---C-------A--G 8191
H2U.FR.96.12034 -CATGT-T------CA-A-----A----C----AT-TC...--TG-T--C------G-TC-C--CTCA---G-TAAA---G--T-C---GGAC-GTATG------C---AA-AA--ATAC-T--------GA-ATA----G-ACAGC-GT-AGG---TC-----A-A--T 8302
SMM.SL.92.SL92B -CATGT-T------CA-A----GA---GC----ATGTG...--TG-A---------G--C-T--CTCC---G-AA-A--C---C-G-ATGGAG-CT-TC----CAT---AA-A---TTG------------A-CTA----G-ACAA--GT-A-G---GT-A--------T 8211
MAC.US.x.239 -CATGT-T------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-AAA-------C---ATGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG-----------GA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC--AGT-A--------G 8763
Env N__M__Y__E__L__Q__K__L__N__S__W__D__V__.__F__G__N__W__F__D__L__A__S__W__I__K__Y__I__Q__Y__G__V__Y__I__V__V__G__V__I__L__L__R__I__V__I__Y__I__V__Q__M__L__A__K__L__R__Q__G_
STM.US.x.STM --ATGT-T--G--GCAAA--C--A---GC----ATGTA...--TG-C---------G--C-T--CTC----G-AA-A--C---C---ATGGAG--TATT----TAT---A--A---ATG------G---CAA-CTA-A--A-GCAAT-GT-AGC---GC-----A-A--T 8414
MNE.US.x.MNE027 -CATGT-T------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-AA--------C---ACGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG-----------CA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC--AGT-A-----A--G 8240
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -C-T---T-CCC--CA-TC-C--C-AG-T----ACTC-...---------------G--C--T-C-GG---T-C----GG--T-G-A--G-GG-GTATG--A---C---A--A---TTGC-T------A-AA-GTT----G-AAA----A-T-G--AGT-GT-T-GA--- 8179
DEB.CM.99.CM5 ---TG--T-CC---CA-TC-C-GAC-G-T----ATTCA...--A------------G--C--T-C-GA---T-C----GG--T-G----G-AG-GTAT---A---C--CT---A--TTGC-T--G----CAA-GTT--GGG--AA---C-G--C--AGT-GT-T-GA--- 8006
DEN.CD.x.CD1 ---TG--C---G--CAATCC---T--G-T----AT-A-...---------------G-TT---GC--A---T-C----GG--T-G---GG-AG-GTATG--A---C---G--A---ATA---------A-AA-GTT-A-CA--AA-G-GT-A-G---GC--T-TAGA--C 8420
LST.CD.88.447 --AG-A-T-CC--CAA-A-GC--C-GG-G-TCAAT......--T-----------AG----CTT-TCA---T-CCAA-----T--G-ATGCAG--C-A---A--AT---TA-TA---T-------G----AAGCTT-A-TG-GCAA-ATA-AGTA-A-A-GT-TAG---- 7519
LST.CD.88.485 --AG-A-T-CC--CAA-A-GC--C-GG-G-TTAAC......--T----G------GG-T--TTT-TCA---T-CCAA-----T--G-ATGCAG--C-A---A--AT---TA-TA---TG-----------AAGCTT-A-TG-GCAG-ATA-AGTA-A-A-GT-TAG---- 7516
LST.CD.88.524 --AGGA-TA-C--TAAAA-G---C-AG-T-TTAAT......--T----G----A-GG--C-C--T-C----T-CCAA-----T--G-ATGCAG-GC-T---A-CAT---TA-AA--ATAC-------TC-AAGCTT-A-CA-ACAA-GT--AGTG-AGA-GT-TAG---C 7522
LST.KE.x.lho7 --C-GA-TA----TAA-A-G---C-AG---TTAAC......--T----G------GG-T--CT--C-C---T-TACT---G-T--G-ATGCAG-GT-A--TA--CTT-TAA-CA----G------G--T-GAGCTT-A--A-ACAA-AT--AGTA-A-A-GT-TAG---G 8594
SUN.GA.98.L14 --C--A-CA-G--CAAAC-GC--C-AG---TTAAC......--C----G------GG--C-GT-TC-A---T-TCTA--C-------ATGCAG-CC----TA----CATTA-AA---CAGCT-----TC--AG-TT-A-CA-ACAACAGA-CT----GA-GT-T------ 8662
MND-1.GA.x.MNDGB1 -CAC-T-T------CA-A-G----GAG-CCTTA--TC-...-G-GCA-G-------G--T-T--TTGG---G-TCAA--CT------GGGGAG-TT-CT----GTT---AA-TA----A--------TT-G--A--CT--TGGAA--C-A-A-G---GT----------C 7952
OLC.CI.97.97CI12 --C--T-T--G--GCA-AGG--TC-AG---TAAGTGA-...-G-ACA--A-----C--TT-GG-T------A--ACT---G-----A--GGAC-TT--G----GTT--CA-AT--G--AC-C-AT-----AC-A-GAT--G--AGG-AGA-T-GG-TTA-GC-------T 7969
WRC.CI.97.97CI14 --ATGTTT--G--GCA-A-G---TC-G-T---A-TGC-...-G-G-T-GC---C-CC-ATGGTTT---ATCTG-AAC-GGT------GGGGAT-GT-AG-TA-----ATAG-------A--------TT-AGCATG-T--A-GAA--GTA-T-GG-T--C---------T 8479
WRC.CI.98.98CI04 -CATGTTT------CAAA-G--GC-AG-T---A---CA...-G-G-C-G----C-CC-GTGGTTT---ATTTG-AAC-GGT------GGGGAT-GC-T--TA-----ATAG-A-----CA--------T-AGGATGGC--A-GA---GCA-T-GG-T--C---------T 8524
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --ATGTTT--G---CA-A-----AC-G-T---A-TCAA...-G-G-TTCA---C-CTCATGGTTT---ATTTG-AAC-GGT------GGG-TC-TT-AG--A-----TTAG-A-----AA-----G-TT-AGGATGCT--T--A---GTC-T-GG-T--C---------T 7420
MND-2.CM.98.CM16 --AT-T-T--GC--GAAA------GAG-T---A-TTCC...-G-GCT-GC-----CG--T-T--GTGG-----TAAA---G-T--GA--GGTT--C-A------AT--TGA-TA---TG-----G--TT-AGC-TGCT--TGG--AG-CT-AGGA-AGT----------T 8495
MND-2.GA.x.M14 --ATGT-T------CAAA----G-GAG-T-T-A-TTCA...-G-GCT-GC-----CG--C-C--GTGG-----CAAA---G-T--GA--GGA---T-----A--ATG-TAG-AA----AC-T-----TT-AGC-TG-T--TGG----C-A-AGG---GT----------T 8424
MND-2.x.x.5440 -CATCTTT--G--GCAAA------GGG-C-TAAACTTCCATGG-CTA-C-G----CG--C-T---TGG-----TAA----G-T--GA--GGAC-GT-AG------T--TTA-CA----A--------GT-AGC-TGCT--TGG--AG--T-AGGG-AGT----------- 8131
DRL.x.x.FAO --ATCTTT--G---CAAA------GGG-T-TAA--TCA...-G-GCT--C------G-TT-C--TTGG---TCTAAA-----T--GA--GGAT-TT-C------ATG-CAA-AA----A--------TT-AGCA---T--TGGAGC-C---AGG---GT----------T 8186
MON.CM.99.L1 -CC----T--G---A--A-GCCG-GAC------ACTTC...C--------------G----CT-C--A---T-------C--C---A-------T--AG------C--CT---A----C---------C--A-GTTCA----AGGAG-TA-C-G---GT-AG-------- 8317
GSN.CM.99.CN166 -CCTGA-T--GC-GA--A-G--GTCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-CG------A-A----C--T--GA-C--TG----AG----T-C--C---AA---C------------AA-GTT-A-C---AA---GC-T-GA--GA----------C 8291
GSN.CM.99.CN71 -CATGA-T--C-----AA-G---TCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-C--------C-----C--T--GA-T---------G----T-C--CT--A----C---G------A-AA-GTT---T---AA---GC-T-GA--G-----------C 8303
TAL.CM.00.266 ---TC--T--G--GCAAA-G---A--G-C----AC---...C-C----GC-----C--TT-GT-TGCC---T-TA-A-GGC-T-GGA--GCAG----AG------CTA-TC-TA-CTTAC-T--G--T--AA-GTACA--G--AA-G-GC-C--GTTGC-C--------C 8184
TAL.CM.01.8023 ---TC--T--G--GCAAA-G---A--G-C----AC--C...C-C----GC-----C--TT-GT-TGC----T-TA-A-GGC-T-G-A--GCAG----AG------CTA----AA-TTTGC-T-----T--AA-GTACA-TA-CAA-G--T-A--GTTGC-C--------C 7734
MUS-1.CM.01.1085 --C-G--TA-----CAAA----GTTAG-G----ACTCC...C-C---G-A------G-T--CT-C--A-----C--------C---A-C---TGC---G----T-C---TC-A--GCT---T--GC----CA-GTT---GT-AGGA---C-A-GG--------------C 8288
MUS-1.CM.01.CM1239 -CC----CA----GCAAA-----TTAG------ACTC-...--A---G-A------G----CT-C--G-----T--------T--GA-C--TTGT---G------C---T--A--GCT---T------T-CA-GTT---G--AGGC---C-T-GG--GA-C--------C 8257
MUS-2.CM.01.CM1246 -CC----CA-G--GCA-A-GC-TTTAG------ATTCC...C-T---G-A------G----TT-C--A-----C------G-C--GA----TTGC---G------C------AA---C-------------A-GTT-A--T-AGGA--GC-T-GA--GA----------C 8386
MUS-2.CM.01.CM2500 -CC-G--TA-GC-GCAAA-GC-CTTGG------ATGCC...C-C---G-A------G-T--TT-C--A-----C-TC---G-T--GA----TTGCT-AG------C------AA---CA--------TA-AA-GTT-C-G--AGGG---C-C-GA-AG-----------T 8309
SYK.KE.x.KE51 ---TG--T--TC-TACTA-----C-AG------ATTCC...C------GC------G-TC-GT-G--A---T-CCA---CC-T--GA--GGAT-CT-TGCCA---C--CTA-A--GATA------G--C--AG-TT--CTTGGGGC-----A-GA-ATA-GTT-GGA--C 8023
SYK.KE.x.SYK173 ---TG--T--TC--ACAA-G---C-GG------ACTCG...-------GC------G--T-GT-G--A---T-C-TT---C----GA--GGAT-TTATG--A------CT--A--GCT------GC-----AG-TT-AGTG-AGGA--CA-A--G-ATT-GTT-GGA--C 8333
GRV.ET.x.GRI_677 --CTGG-TCTG-ACCA-A----G---G-T---T--G-G...--C---TCA-----CTCAC-GT---C----T-AG-C---G-T---A--GGAT-TT-AG-GA---TGATTA-TC----A------T-T-CA-GG-TAT--TGGGGATGTA-C-GA-ATA----------- 8349
SAB.SN.x.SAB1C --TTGG-TAGT-ATCAAA----G-TGTCT---T--GAC...--T---TCG------G--C-C-----A---T-TG-A-GG--G--GA--GC---C---G-TA---C----A-CA---TAGCT---G-TC-GC-A-TAA--A-AGGA--TC-T-GG-AGT----AA-A--G 8643
TAN.UG.x.TAN1 --ATGG-TACT-ATCAAA-G----G-G-T---A-TTC-...-G------CATC---G--G-CT--TCA---T-C----GG--T----GGGGAT-TTAT------AT---AC-TA--TTG--T--G--G-C--GGCT-A-TTGGGGATGCA-AGC---G-----------T 8447
VER.DE.x.AGM3 --TTGG-T-C--ACCAAA-----AG--GT---T--GA-...--C---TC------CG-TT-CT----G------AACAT-C-----A--GGAT-TT--GAT---CT---TA-TA----A------T-GC---A-A-A---TA----TGCA-AGC---G-----------T 7991
VER.KE.x.9063 --TT-G-T-CC-ATCAAAG---GACATCT---T---AC...--C---TC------CG-TT-CT----A-----AAACAT-C-T---A--GGAT-CT-AG------T---TA-CA----AC-T--GT--C-G-A-A-AA--TA-AG-TGCA-CGG---G-----------C 8493
VER.KE.x.AGM155 --TTGG-T-CT-ATCAAA-G--GTCAG-C---T-G---...--T---TC------CG-TT-TT----A------AACAT-T----GA--GG-T-TT--GC----AT----G-TA----G------T-GC---ACA-AT--TA-A--TGCA-AGC---G-----------T 8470
VER.KE.x.TYO1_patent --CT-G-T-CC-ATCA-A-G---AC--GT---T--GA-...--C---TC------CG-TT-CT----A-----TAACAT-T-----A-GGGAT-TT-AG--A---T---AA-AA----G------T--C---ACA-A---TA-GGATGTA-AGTG--G------------ 8469
COL.CM.x.CGU1 -----A-GA----GGCA-------GGG-T---A-T-A-...-G--TTTCAG-C---GG-C--TTC--CATCT-TAA----G--CTC-ATGCTGC-TATG-T--------T--AA----AC-T-----TA--A-G-TA---A-AG--TGCA-A-GAG---C-TTCAGA-TT 7758
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2 Tat end
H1B.FR.83.HXB2 TATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAACC.....................CCGAGGGGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAC...AGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCT 8503
Rev exon 2 N__P__P__P__N__.__.__.__.__.__.__.__P__E__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__.__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S_
Tat exon 2 __P__T__S__Q__P__.__.__.__.__.__.__.__R__G__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__.__D__P__F__D__*_
Env _Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__T__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__.__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L
H1A1.UG.85.U455 --C-----TC-G-------------TTGC-----T-.....................--AGA---T-T--G------A-G-A----C------------------CA--G--A----...-----G-----C-------G-----T---A--GA--GC---------C-- 7933
H1C.ET.86.ETH2220 --C----------------------TTA-----CA-.....................-------------------T--G------C------------------CA--G-------...--------A--C-------------T---A---A--T-T--------C-- 7879
H1D.CD.84.84ZR085 --C-----T----------------T-------G--.....................--------------------A---------------------------CA--------GT...-C------------G----------T--CA-------------------- 8024
H1F1.BE.93.VI850 --C-----T--G--A--A-------TTA------G-.....................-----------------------------C-------G----------CA--G--A----...------G-G--C-------C-----T---A--T---GC------------ 7780
H1G.SE.93.SE6165 --C-----T--G--A----------TTAC--ACCA-.....................-A-----A---------------------C-------G------C---CA--G-----G-...-----AG-G----------G-----T---AC-G--------------C-- 7921
H1H.CF.90.056 --C-----T--G--T----------TTG----G-A-.....................--AC------------------------C--------G------C---CA----------...------G-GA---------------T---AC--G--G----------C-- 7822
H1J.SE.93.SE7887 --C-----T--G--A----------TTA------A-.....................--A-C--A-G------------G------C-------G----------CA--G----AC-...-----G-------------------T-C-A--T---GC---------C-- 7810
H1K.CM.96.MP535 --C-----T--G--A----------TTA--------.....................T--------G-A-----A-----------C------------------CA-----A-A--...-----AG------------G---C-T---A--G---GC------------ 7663
O.BE.1987.ANT70 ---CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-AAGA--A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC-...--G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C-- 8551
O.CM.-.BCF06 ---CA---CC-C-----G----T--C-A-----CA-.....................-A-GA--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G--------------GCGT------GCG-...-AG-GG-CA-CC--GCAACCA----T---ACA---GT-G-ACACG----- 8618
O.CM.1991.MVP5180 ---CA---CC-C-----G----T--CTG-----CA-.....................-G-CA--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G---------------AG-------GCC-...-AG-GG-CAGCC--GCCACCA----T----CA--AGT-G-ACACG----- 8576
O.CM.1996.96CMA102 ---CA---CC-C-----R----T--C-A---ATCA-.....................-ARGC--A-GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------AG---G---GCC-...--G-GG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--Y-- 8052
O.CM.1998.98CMABB141 ---CA---CC-C-----A----T--C-A---ATCA-.....................-RATC--A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-...----TG--AGC--CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C-- 8068
O.CM.1998.98CMABB197 ---CA---CC-C-----A----T--C-A---AGCA-.....................-G-GA--A-G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AGA--G---GCC-...-AG-TG-GA-CC-CGC--C-A--T-T----C----GT-G-ACACG--C-- 7984
O.CM.1998.98CMU2901 ---CA---CC-C-----A----T--C-AC--GTCA-.....................-A-YC--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-...----TG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C-- 7995
O.CM.1998.98CMU5337 ---CA---CC-C-----A----T--C-A---ATCA-.....................-AACC--A-G-A-GA-C-----G-----C--G-----G---------AGA--G---GCC-...-AG-TA--A-CC-CGCCTC-A----T----CM---GT-G-ACACG--C-- 8013
O.CM.1999.99CMU4122 ---CA---CC-C----------T--C-AA--ATCA-.....................-AATC--A-G-A-GAGC---A-G-----C--G---------------AG-------GCC-...----TG--A-CC--GCC-CCA--T-T----CAT--GT-G-ACACG--C-- 8026
O.FR.1992.VAU ---CA---CC-C-----A----T--C-A---A-CAA.....................-AAGC--A-GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------CGA------GCG-...--G-GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C-- 8116
O.US.1999.99USTWLA ---CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-A-CA--A-GTA-GA-C---A---A---C--G-----G---------AGA--G---GCG-...--G-GG--AGCC-CGCCACC-----T----CA---AT-G-ACACG--C-- 8027
O.US.-.I-2478B ---CA---CC-C-----C----T--C-A---ATCA-.....................-AATC--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-...----TG--A-CC-CGCC-C-A--G-T---AC----AT-G-ACACG--C-- 8684
N.CM.1997.YBF106 -----T--CC-C-----G-------TTA----G--AGCA..................G-C--------A--------A----A--C--------GC-T-----G-CA--------G-...------G-G----------G-----T------G-----------G--C-- 8012
N.CM.2006.06CM-U14842 -----T--CC-T-----G-------TTA-------A.....................A-AC-------A--------A----A--C--G-----GC---------CA----------...------G-G----------------T---A------G-------G--C-- 7976
N.CM.2002.DJO0131 -----T--CC-C-----G-------TTA-------AACAACA...............A-C--------A--------A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------...------G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT- 7936
N.CM.2002.02CM-SJGddd --C--T--CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-A------S-A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-...------G-G----------G-----T---A--T---G-------G--C-- 7902
N.CM.2004.04CM-1015-04 -----T--CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-C--------A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-...-----TG-G----------------T---A------G-------G--CTG 7908
N.CM.2004.04CM-1131-03 -----T--CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-C--------A--------A----R--C--------GC-T-----R-CA--------G-...------G-G----------R-----T---A------G-------G--CTK 7973
N.CM.2006.06CM-U14296 -----T--CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-A--------A--------A-G--A--C--G------C-T-------CA--------G-...------G-G----------G-----T---CT-------------G--C-- 7954
H1N.CM.95.YBF30 -----T--CC-T-----G-------TTA-------A.....................G-A--------A--------A----A--C-----G--GC-T-------CA--------G-...------G-G----------G-----T--CA--T---G-------G--C-- 8054
H1P.FR.06.RBF168 --C-----TG-------A-------TTGG--TG-A-.....................GG-GATCC-G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C--------------AGC--G--AC-G-...-----G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C-- 8033
H1P.CM.06.U14788 --Y-----TG-R-----G-------TT-G--TGCA-.....................GG-G-CCC-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G-...-----G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C-- 8061
CPZ.CD.90.ANT ---CAT--TC-G--A------......A----T---CAAAAC...............-A-CA--AT--A--GCA---A----A----AG-------------AGA-A------GAT-...--G-GG-GGGCC--GCA-C----G-T---C-----CT-G----TG--C-- 7962
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --C-----CC-C-----G-------TTA-----G--.....................-A-----A---A-GA-C--T--G--A--C--GC-G-------------CC--G---C-G-...------G-GA-------A-CA--G-G--G-C-G--C-----------C-- 8087
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------TC-G--A----------TTA-----G--.....................-G-----AT-GA--------A----A---C-------G----------CC-----AC-T-...-----A-----C-------G-----T---A------GC----A----C-- 8127
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C-----T--G--A--G-------TTA-----G--.....................AATCA------A---G---T--G--A--C----A---G-----------AC-T-----G-...-----A--CA----G----G---G-T----C-T---G-------A----- 8015
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----T--CC-C-----G-------TTA-------G.....................A-TC-------A--------A---A---C---------C-C-------CT-----AC-G-...------G-G--C-------G-----T---A--T---GCG-----G--CT- 7989
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --C-----TC-G--A----------TTTC---C-T-.....................----------T--CTCA-----G-----C-------------------CA--G--C----...-----AG-GA----GC--G------T---A------GCT---A----C-- 8014
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --C-----T--G-----C-------CTT-----GT-.....................-G-----AC--A--------A--------C-------G---------A-AC----AC-T-...-----AG-G--C-------G-----T---A------GC---------CT- 8017
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -----T--CC-C-----G-------TTA----G--A.....................A-A--------A--------A-G-----C-------------------CC--G-----G-...-C-----CG--C-------G-----T------T---GC------------ 8069
CPZ.CM.98.CAM5 --C--T--CC-C-----G-------TTA----G--A.....................A-A----A---A-------GA-G-----C---------C---------CC--G-----G-...-------CGA----G--C-G---G-T---A--T---G-------A----- 8225
CPZ.GA.88.GAB1 --C-----TC-C-----G-------TTA-----GT-.....................-A-----A--AA-GA----T--G--A---C--C----G------C---CA-------AG-...-----AG-GA--------G-A--G-G----C----------------C-- 8543
CPZ.GA.88.GAB2 --C-----T----------------TTA-----G-A.....................A-AG-------A--AGT---A--------C-G--G--G----------CA--------G-...-----TG-GA-------C-G-----TT--A--T--CTG---------CA- 7890
CPZ.US.85.CPZUS -----T--CC-C-----A-------TTT-------A.....................A-TC---A---A--------A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T-...-----A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A----- 8511
CPZ.TZ.2001.TAN2 ---ATG--C--G-TT-CA-------CTAC--A-G-G.....................-A-CA--AT--A--ACA-----G------C-C-----G--------GC----G--ACAT-...--G-GG-CG-CC-CGCCA-CA----T---CAGTA-CG-------G--C-- 8179
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ---ATG--C--G-TT-CA-------CTAC--A-G-G.....................GA-CA--AT--A--GCA---A-G-----CC-C--G--G--------GCG---G--ACTT-...--G-GG-C--C--CGCCA-CA----T---CAGTA-CG-------G--C-- 8233
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --C-----TC-G--A-------T--TTGG--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC-----AC---...-----G--CA----GC--GCA----T---AC-T--C------------A- 8070
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --C-----TC-G--A-------T--TTGC--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC------C---...-----G--CA----GC--GCA----T----C-G--C-------------- 8054
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --C-----T--G--A-------T--TTGG--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC------C---...-----G--CA----GC--GCA----T----C-T--C-------------- 8001
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ---A-T--T--G-T--CG-CCC-A-CTTATTATCATCAGCAGACCCCTATCCGCAAC-G-GA--A--AGCCA-TCAAA------GG-----G---CTC------AGA--GTG-T......TACAAATCG-CCAGCTG-C-GA--GGA-ATTTCTACTC-CT-ATACTC-G 8055
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ---A-T--T--GCTC-C--CCC-A-C-TATTATCATTCACAGATCCCTATCCGCAAC-TC-A-AAGGAG--ACA--AA-CCAA-GG--------G--AGTTCAGTG----AG-C-GTGGCTACAAATCATACAACTG-C-GAA-GGA-CTTTCTA----CT-AT-CTC-G 7983
RCM.GA.x.GAB1 ---AGG--TC-C......TCCC-A-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCACAACA--G---A---GC-A-CT--A-G--A--A-AG------C--------AGA--GTG-C......-ACAAGTACAACAATTG-CTGA--GAA-ATTGCTGG--TCAACTGATC-A 8187
RCM.NG.x.NG411 --CA-G--T--GCTC-C--CCC-A-CTTGTTATCATCAGCAGATCCCTATCCGCAAT-G-GA--A--AGCCA-TCAAA------GA-A---G--GCA-------AG-C-GTG--C--...-A--ATTACAAC-GGCA--GA---........................TA 8216
H2A.DE.x.BEN ---AGG--TG-T-TC-C-TCCC---C-GGTTATCT-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA--G-AC-----AA-AC-TCG---G-GACAGT...G-T-A-GACTTG-GGCCTTGGCC-ATAAACTATG-GCAG-TCCTGATC-A 8979
H2B.CI.x.EHO ---AGG---G---TC-CCTCCC-T-C-TCTTAT--TCAACAGATCCCTATCCGCAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA----AC-----AA----GTG--A---AC--G...G-C-A--GATCT-GGCCCTGGCAGAT-GAATACA-CCA--TCCCGAT--G 8941
H2G.CI.92.ABT96 ---AGG--TG-T-YT-C-TCCC-T-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCGCAAG......-AC-AG--ACW---AACCAA-GA----AT------A-A-AGTG--A---A--GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGMTC-G 8352
H2U.FR.96.12034 ---AGG---G-T-TC-C-TCCCA--C-TCTTATGTTGAACAGATCCCTATCCAACGG......-AC-AG--ACA---AACCAA-GG----AT-----AA--C-CTG-------C-GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAAGATATA-ACAT-TCCTGATC-A 8463
SMM.SL.92.SL92B ---AGG--TG-T-TC-CCTCCC---CATCTTATCATCAGCAGATCCATATCCAGCGG......-AC-AG--ACT---A-CCAA-GA--G-AC------A-A--GTG--A--G---GT...G---A--GATTG-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-G 8372

Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat end
MAC.US.x.239 ---AGG---G-G-TC-C-TCCC-A-C-TCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCAACAG......-AC--G-CACT---AACCA--GA--GCA-----A-A-AC-GTG----AG-C-GT...G-CAA--GCTCC-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-G 8924
Env _Y__R__P__V__F__S__S__P__P__S__Y__F__Q__Q__T__H__I__Q__Q__.__.__D__P__A__L__P__T__R__E__G__K__E__R__D__G__G__E__G__G__.__G__N__S__S__W__P__W__Q__I__E__Y__I__H__F__L__I__R
Tat exon 2 __P__I__S__N__R__.__.__T__R__H__C__Q__P__E__K__A__K__K__E__T__V__E__K__A__V__.__A__T__A__P__G__L__G__R__*_
Rev exon 2 N__P__Y__P__T__.__.__G__P__G__T__A__N__Q__R__R__Q__R__K__R__R__W__R__R__R__.__W__Q__Q__L__L__A__L__A__D__R__I__Y__S__F__P__D__P_
STM.US.x.STM ---CGG--TG-G-TC-C-TCCC-T-C-TCTTGTCGTCAGCAGATCCCTATCCACAAG......--C-AG--ACA---AACCAA-GA--G-AC-----AA----GTG---------GT...G--AT--ACTCC-GGCCTTGGCA-ATAGAATATAC-CAT-TCCTGATC-G 8575
MNE.US.x.MNE027 ---AGG---G-G-TC-C-TCCC-A-CTTCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCGACAG......-AC-AA-CACT---AACCAA-GA--G-AC------A-AC-GTG-------C-GT...G-CAA--G-TCC-GGCCTTGGCAGATAGA-TATA--CAT-TCCTGATC-G 8401
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 -----T--TC--CA-ACC-CTTT---GAAG..............................GA--AT-T---GCTT--A-G--A-GG-----G--GC-T-----GC--CAC---GAGA...C-G-GG-C--CC-CGCC-C-A----T----AGT----------GA--C-- 8316
DEB.CM.99.CM5 -----C--T--GCA-ACC-TT----CAAAG...........................GA-GT--A-GTGCTTCAA-T--G----GA--G---CA--A-------AG-C-T--AGAG-...--G-GG-CGAC--CGCCC-GA----T----AGG--C-----------CA- 8146
DEN.CD.x.CD1 --C--T--TC-T-T-CAGATCC-TAT--GA...........................--CCA-AAGG-A-CA-AT-AGCC--A-GA--G-----G--AAA-T-GAGAC-G--ACAGGCTC-AG-GGTGG-A--ATCC--GA----T----AGTA-C--T-----A----- 8563
LST.CD.88.447 ---AGGGTTC-TG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTGCAAGTGGGAGAAAAGA...GA-AAC-AA--ACA---A--CAA-GA--G---GAT--AGAA---C-A---A-ACAT-TAC-TCAA-T-AGA-CAGTAC--GAA-GAA-CTT-CAC-CCACC-TGGA-CG- 7686
LST.CD.88.485 ---AGGGTTC-TG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTACAAGTGGGAGAAAGGA...GA-AAC--A--ACA---A--CAA-GA--G---GAT--AGAA---C-A---AGACAT-TAC-TCAA-T-AGA-CAGTGC--GAA-GAA-CTT-CA--CCACC-TGGA-CG- 7683
LST.CD.88.524 ---AGGGTTC-CG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTTCAAGTGGGAGAACGGA...GA-A-C-AA--ACA---A--CAA-GA--G---GAC--AGAA---C-----A-ACAT-TAC-TCAA-T-AGAGCAGTGC--GAA-GAA-CTTTCAGGCCACC-TGGA-CG- 7689
LST.KE.x.lho7 ---AGGGTGC-C--CCCCTCTGTTT-TA-TGA-CAGGACTACAAGTGGGAGAAAGAA...GA-AAC-AA--ACA---A--CA--GA------GA----A-C---T-C---G-CTAT-TAC-TCAA-T-AGAGCAGTGC--GAA-GAA-CTT-CAGGCCACT-TGGA-CG- 8761
SUN.GA.98.L14 ---AGGGTG--G--CCC-TCTG-TT-TG-TGA-CAGGATTGGCTCCAGGAAACCTGC...CCCAA----ACAGACAAA----A-GA------GAC--AGAA---A---AT-......TAC-TCAA-T-AGAGCAGTCC--GAA-GAA-CTTTG-CACCACCTTGGACAG- 8823
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---CG---TG-C-TT-CA.....................CAGGACTGCCAGCAGAAC...CTATAC-G-A-AC----A--CAACGG----------A-CAACAGCTT---ACT--GA...GAGCA--ACTCCGAGAACTTG.........AAGGAAGAA-CCTTAA-CAG 8086
OLC.CI.97.97CI12 ---GTGT-T--GCA-C-C-CA..................TTTTCAGATACCCTC......CA--ACAAG--ACA---A--CAACGG-----G-----ACA-C---TTCTT-GAGAG-......A--T-CAACGAGTG----T-TA--ACA-AGTG--CAG--ACATTGAG 8109
WRC.CI.97.97CI14 --C--TAAGC-TATA-C----..................CAGAACCACCTCAACAAC...TT--A-GAG-GACA--AA--CA-CGA-----G-AT--AA-A---TTACA----TATAGAA-TCAA-GA-T-GCAGTAC-GGA--GAA-CT---A-AG---TCTTGA-CAG 8628
WRC.CI.98.98CI04 --C--TAAGC-TATA-C----..................CAGAGCCACCTCAACAAC...TT--A-GAG-GACT---A--CA--GA--------C--AA-A---C-ACAGT-CTTTAGACGTCAG-GA-T-GCAGT-C--GAA-GAA-CT---A-A-C--T-TTGA-CAG 8673
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----TAAGC-TGT--C----..................CAGAGTCATATCCTGAAC...CT--A-GAG-GACT---A--CAACGA----AC-----AA-A---TTTCATAGCCATAGAAGA---AGACT-GCAGT-C--GAA-GAA-C-CTGA-AC---TCTGGA-CAG 7569
MND-2.CM.98.CM16 ---CGC--TC-T.........C-TT-TG--TTC-AGGGAGACTATCTCCGTCCCCAC......AAC-T-A-ACA---A-GCAA-GA-AG--------AGCCC--CTC---A-A-C-G...--TA---AATC-GACAGCTC-AA-GTAGAATTTGGG-AGCCTTGGAGCAA 8647
MND-2.GA.x.M14 ---CGC--TC-T...CC-T-TGT-TTAAAGGG-GA-TATCTCCGACCTCGC............AAC-T-AGACA---A--C-A-GA-AG-----G--AGCTCA-CTT---AGA-C-G...-ACAT--AGTC-GAGAGCTC-AAGAAAGAATTTGGC-GACCTTGGAGG-C 8576
MND-2.x.x.5440 ---CGC--TC-T...CC-T-TGT-TT-AAGGG-GA-TATCTCCGGCCCCAC............AAC-T-A-AC----A--CA--GA--G--G-----AGCC---CTT---A-A-C-G...-ACAT--AGTC-GAGAGCTC-A--CAAGAAT-TAGG-AGCCTTGGA-G-C 8283
DRL.x.x.FAO ---CGC--TC-T...CC-T-T-T-TTTAAGGACG-ATACCGCCCAGAGACG......A-C-ACTAC-A-AGACA---A--CA--GA-A---G-----AGCA---C----G-GAGTGG...-ACAT--GATC-GA-CCCTC-AAGC-AGGAT-CTCC-AAGCTTGGAGCGA 8344
MON.CM.99.L1 --C--T-TTC-T--T-C-----T--CTA-----T--.....................-ACGC-----AGCCA-C------C----C--GC-C--GC-----C--CG-CAG--ACTC-...-----GCCAGC--ATC----A----TT--TA-CA----------A----- 8463
GSN.CM.99.CN166 --C-----TC-C--CCCG----T--TTA-----CAA.....................G-AGT--A--G--GTCC---A--C-C--CC-------GC-T---C-C-CA--G--AG-T-...--G---G-GA---ATC-A-CA----T--C-AGT--CT-G--------C-- 8437
GSN.CM.99.CN71 --C-----TC-C--CCCG----T--TTAC----CAG.....................-AAGT--A--G---TCC---A--C----C-AG-A----C-----C-C-CA--G--AC-T-...--G---G-CA---ATC-C-CA----T--C-AGT--CT-G--------C-- 8449
TAL.CM.00.266 --C-T---TC-TC-----A------CTA----G-G-.....................AAC----AT--A--AGC---A-G----GAC-CTAC----------A--CA--G---CT--...-AG-GG-ACA---CGCAAGCA----T----AGCA----T-----A----- 8330
TAL.CM.01.8023 --C-T---TC--C-C---A------CTA----G-G-.....................AAC----A---A-GAGT---A----A-GA--GTAC----------A--CCC-----GAG-...--G-GG-GAAC--CGCCTC-A----T---T--CA----------G--C-- 7880
MUS-1.CM.01.1085 --C--T--CC-T--TCC-----T--TTA---G-C-G.....................-A--C------A--AGC---A-------C-----G---C------AGCG--AG-------...------G-GA---ATC---G-----T---CT-T--CT----------C-- 8434
MUS-1.CM.01.CM1239 -----T--CC-T--TCCA----T---TAC--A-C-T.....................--AGA--C-G-A--GCC---A-------C-----G--GC-T---CAGC--C-G---GAC-...------G-G----ATC---------T----T-G--GT-T--------C-- 8403
MUS-2.CM.01.CM1246 --C--T--CC-C--TCCA----T---TAC--G-..........................................-AGTC--C-GA-C----GC--CAA-A-A-A-C---A-A--G-...GCTGGA-GAA-CGGCAG-C--A--------T-G--GT-T-CA--A--C-- 8511
MUS-2.CM.01.CM2500 -----T--TC-TC-TCCA----T---TAC--G-G--.....................---GA------AAGA-C--------A--C--------G------C-CC----G---T-T-...------G-G--C-ATC---------T----T-T--------------C-- 8455
SYK.KE.x.KE51 -----T--TC-T-T-CAGA--C-G--G-C---T---........................CTCTAC-A-A-GGCC--A-C---GCC--------G-ATA-A-ACAGATACAGACA-T...TACAAGCCCA-CG-CTCT-CGTTCAG-AGA-A-T--T-GA-AC-ATCG-- 8166
SYK.KE.x.SYK173 ---GTT--TA-T-T-CAGA-CC-TAC-.................................CA---C-GGA-GGAC--A-GCAA-CCC-C---C----AA-A--GC--T-GAGACAGA...GA-GGAC-CAACG-CTCT-C-TTCAG-AGA-A-TC-T-GA--C-ATC-T- 8467
GRV.ET.x.GRI_677 ---AAT--TC-CC-C........................CAGATCCATATCCACAGT......TC-G-G--AC----A--CAACGG--G--GGC---ACA---GTG----A--CAG-AGC--CAAAT-GAT-AG-T--C-G-A-GAG-CCT--ACACCT-C-AGGATCAA 8489
SAB.SN.x.SAB1C ---G----TC-C--C-CC-TCC--TCTTCT-ATTAA...CAGATCCATATCCACCTG......-ACAAG-GACA---A--CAA-GA------GC----CA-C-GTG-GCTA-ACAG-GAC--CAGGTCATACACTTG-C-GA--GAA--CTTG................. 8787
TAN.UG.x.TAN1 --C-TT--T--G--TCC-.....................CAGATCAATATCCGCCTG......--GAGG--ACA---A--CAACGC--G--G-----ACAA---TTCCAG---CAG-...---GA--AGTCGCCGCCCTCA-TGAAAGAAT-TT-AT-GCCCA--AGAGG 8587
VER.DE.x.AGM3 --C--T--TC-T--TCCA.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAAG-GACA---A--CAACGC-----GGCC---A-A--GTG------AGCG-AAG-ACAG-TCCGAGCCTTG-C-GAA-GAA-CT-GCACAGCAGA-TGGA-GAG 8134
VER.KE.x.9063 -----T--C-----TCCA.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAAG-GAC----A-GCAACGC--G---GCC--AA-A--GTG----G------AACGACAG-TCAGAT-CTTG-C-GAA-GGA-CT-G-ACG-GACAAA-GAGAGG 8636
VER.KE.x.AGM155 --C--T--T-----TCC-.....................CAGATCCATATCCATCCG......T-GAAG-GACA---A--CAACGC--G---GCC--AA-A--GTG--AGA-C--G-AAA--CAAATC-ACGCATTA-C-GAA-GAA--T-GGGGACGAGACA-GAGGAC 8613
VER.KE.x.TYO1_patent ---GTT--TC----TCCA.....................CAGATCCATATCCACCAA...GT---GAAG-GAC----A--CAACGCC--C--GCC---A-A--GTG------ACAG-AGG-TCAAAT-AGAG-CTTG-T-GAA-GA--CCAAGAGC-GG--TATGC-GT- 8615
COL.CM.x.CGU1 A-GGG-TTTCAGCA-A-AGGC-GGACTAATGTGT-TTCA..................-A--TCC-TGG-C-AGAC-GG--GT-GGA-C-GCC---CAAC-C---AGA-ATACACAGA...GAGCAAGAAAACAGCAGC-G-A---TT-G-.................... 7887
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H1B.FR.83.HXB2 GCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA.....................CGCAGGGGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGG.................................TGGAATC 8619
Rev exon 2 _A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__T__S__G__.__.__.__.__.__.__.__T__Q__G__V__G__S__P__Q__I__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__E__S
Env __R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__L__L__G__.__.__.__.__.__.__.__R__R__G__W__E__A__L__K__Y__W__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__N__
H1A1.UG.85.U455 -----A------------------------A-----------CGC----------G----AGC----------------CGCAGCAGCCTCAAGGGACTGA-ACT---------G-G----------CT-.................................------- 8070
H1C.ET.86.ETH2220 ---------------------T---------------------A---------C-G------CA---------------CGCAGCAGTCTCAAGGGACTA-AG------------A----T------CT-.................................G-A-GC- 8016
H1D.CD.84.84ZR085 -A---A---------------------------------A---A----A----C-G-----------------------.....................---------------------------CT-.................................------- 8140
H1F1.BE.93.VI850 -A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGGGGCCTG.....................A-G--------------T---------CT-.................................G------ 7896
H1G.SE.93.SE6165 -----------------------------------------CCA-----------G------CA---------------CGCAGCAGCCTCAAGGGACTGA-ACT-----------GT--T-------T-.................................------- 8058
H1H.CF.90.056 C----------CA-------------G--T------------------A------GT-----C---------------G.....................A-A------A-----------------CTC.................................------- 7938
H1J.SE.93.SE7887 -----A---------------T--------A-----------CG---------C-G------C-----G-AC-------.....................-T------------GAT----------CT-.................................GT---C- 7926
H1K.CM.96.MP535 -----A--------------------G--AA------A-----A----A-----G--------CC-----AGGGGACTG.....................A-GG----T------------------CT-.................................-----C- 7779
O.BE.1987.ANT70 CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-........................AAGGTGATCAGCTATCTGA-GCTT--ACT-TGGAT---A...GGGCA-...AAGATAATTAATGTTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G 8688
O.CM.-.BCF06 CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-........................AGGTTGATCAGCTACCTGG-ACTT--ACT-TGGAT---G...GGACAA...AAGACAATTGAAGCTTGCAGACTTTGT...G-AGC-G 8755
O.CM.1991.MVP5180 CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG-........................AGGCTGATCGACTACCTGG-ACT---ACT-TGGAT---G...GGACAA...AAGACAATTGAAGCTTGTAGACTTTGT...G-AGC-G 8713
O.CM.1996.96CMA102 CA---CAA-AAT-T-G-GG-T-----G--T------CA-----GCA-CAGGGACTCA-........................AGTGTGACCAGCCATCTGA-A-TT--ACT-TGGAT---A...GGACA-...AGAATAATTGATGCTTGCAAACTTTGT...AACGC-G 8189
O.CM.1998.98CMABB141 -A---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-........................AAGGTGATCAGCCATCTGA-ACTT--ACT-TGGA-T--A...GGGCA-...AAGATAATTAGTGCTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G 8205
O.CM.1998.98CMABB197 CA---CAA-AATAT-G-GG-TT-G-----T------C-C----GCA-CAGGGA-CCA-........................AGAGTGATCAGCTATCTGG-ACTT--ACT--GGAT---A...GGGCA-...AAGATAATTAATGCTTGCAGAATTTGT...G-AGC-T 8121
O.CM.1998.98CMU2901 CA---CAA-AAC-T-G-GG--T-------T------CA-----A-A-CAGGGA-MCA-........................ACGGTGATCAGCCATCTGA-A--T--ACT-TGGAT---A...GGACA-...AAGATAATTGATGCTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G 8132
O.CM.1998.98CMU5337 CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-........................ACGGTGATCAGCCATCTGG-ACTT--ACT-AGGAT---A...GGGCA-...AAGATAATTGATGCTTGCAGAATTTGT...ACAGC-G 8150
O.CM.1999.99CMU4122 CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-........................ACGGTGATCAGCCATCTGG-ACT---ACT-TGGAT---A...GGACA-...AAGATAATTAATGCTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G 8163
O.FR.1992.VAU CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA-........................AAGTTGATCAGACACCTGG-ACTT--ACT-TGGAT-A-A...GGGCA-...AGGACAATTGAAGCTTGCAGACTCTTT...AAAGC-A 8253
O.US.1999.99USTWLA C----CAA-AAT---G-GG--T-----GAT------CAG----ACA-CAGGGA-CCA-........................AAGTTGATCAGCCTGCTGG-ACTT--ACT-TGCA-T--A...-GGCAA...AGGATAACTGAAGCCTGCAGACTTTGT...GCAGC-G 8164
O.US.-.I-2478B CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-........................AAGCTGATCAGCCATCTGA-A-TT--ACT-TGGA-T--G...GGGCA-...AAGATAATTAATGCTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G 8821
N.CM.1997.YBF106 CA---A-----TGA-----CT-------------GC-----C---------CA---G-----C-C----GA-C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-T-CGC-T-.................................---GGAA 8149
N.CM.2006.06CM-U14842 CA---A-----TGAC----CT--------------C-----C----------C--CG-----C-C--------------CAGAGTCTCAGCAAGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGG-T-C-C-T-.................................---GGAA 8113
N.CM.2002.DJO0131 CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-----C-C----G--C------CGGAGCCTCATCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T-.................................---GGAA 8073
N.CM.2002.02CM-SJGddd C----A-----CGA-----CT--------------C-----C---------CC---G-----C-C-------C---A--CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-A-A-C-CGC-T-.................................---GGAA 8039
N.CM.2004.04CM-1015-04 CA---A----GTGAC-C--CT------------------------------AAC-CA-----C-C----GA-C------CAGAGCCTCAACAGGGGACTG-AACTATT-AAT---CT-AGA---CGC-T-.................................---GGAA 8045
N.CM.2004.04CM-1131-03 CA---A----GTGA--C--CT--G--R--------S---------------AM--CA-----C-C----G--C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGR-W-CGCYT-.................................---GGAR 8110
N.CM.2006.06CM-U14296 CA---A----GTGA-----CT-----G--------C-----C---------CC-G-R-----C-C--------------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-T-C-C-T-.................................---GGAA 8091
H1N.CM.95.YBF30 C----A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC-G-G-----C-C-------C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C-C-C-T-.................................---GGAA 8191
H1P.FR.06.RBF168 -AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-............GAC--CCT-ACAATCCTGTGGATACACCTGG--CAACT-CT-ACC......-G-GGGCTTAACTGCCTGCGAGACTGCTTTGCTGCGTGT.......... 8175
H1P.CM.06.U14788 -A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-............GAC--CCTGACAATTCTGTGGATACACCTGG--CAACTACT-A-C......-GTA-C......TGCCTGCGAGACTGCTTTGCTGCGTGT.......... 8197
CPZ.CD.90.ANT -AC----A-AAT--AG-GG-T------GAT--GC---AC--GT-------ACC-TTG-GCAG-CC-CC---AC--CT-CAGA..................ATT-CTTTCA-ACTGTG-AA-C-TCTGGA-.................................AAC---- 8081
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C--C-A----GT-A---GG-------GGA------C-AG----GC--GC-----TTG---ACAGT-----AAGT-----CAACTGTTAATCAACATCCTCA-ACT-ATACA---GAAA--G-CTCTACT-.................................A--GGGA 8224
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 A---GA------T------CTT--------A--------------------A--GCT-----CAT-------GG-----CAGACCCTCCTCAAGGGACTGA-AC----AC----------A-T-C-CCT-.................................A--GGCA 8264
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T----A---CCT-AG----CT--------AA----------GTGCA-CTC-GA-TTG---AC-AC----GA-A------CAATACAGCCTCAGGGGAGTA-AACAAATAG-TACTCT---AC-CC-ACT-.................................A-AGGGA 8152
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 CA---A---TCTA------CT--------------C-----GT----CA--CC-G-G-----CCT-----------A--CAGAACATCCACAAGGGACTG-AACTACTTAAT---CT-AGA-T-----T-.................................---GGAA 8126
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A--GA-------------CTT--------A----C-------G----A--A-CG-G-----CAT----GA--G-----CAATACACTCTGAAGGGACTGA-ACT--T------------ACT----CT-.................................CA-GGAA 8151
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -A---A-----------------------------------------G---A--G-G-----CGC----GA--G-----CAGAAGTTCCTYGCAGGACTGA-ACT--T-------A----A-C---C-T-.................................AA--GCA 8154
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 C----A---CCTA------CTT--------A----T-----------CA--CC-G-G-----CAT-----A--------CAGAACATCAACAAAGGACTG-AGT--CT-A----CAT-AG--G-C-CCT-.................................---GGAG 8206
CPZ.CM.98.CAM5 T----A---CCTGA-----TT---------A----T-----------CA--CC-GTG-----CA---C--A--------CAGAGCATCAACAAGGGACTG-AACA-TT-AA---CTTTAGT-C---CCTA.................................AA-GGAG 8362
CPZ.GA.88.GAB1 C--A-A----G-GA-T-GG--------GA------C-AG----GC--GC-A---GTG---ACAAC-CA-GACGT-----CATCTAATACTTCACAGCCTCA-ACT-CTAC----GAGA--GTGCCTGCT-.................................G--GGAA 8680
CPZ.GA.88.GAB2 C----A----ACGA-----CT-----G--T---------T-GT----C-G-CC-TTG---CC-GC------AAT-----CAACAGGTCCTGAGAGGACTGA-ACTACTCA----GCTT--G-GCC-GCT-.................................AAAGGGA 8027
CPZ.US.85.CPZUS T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-----CA--AC--A-C------CAGAACATCAACAAGGGACTG-AACT-TT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C.................................---GGGG 8648
CPZ.TZ.2001.TAN2 CA---A---CCT-A---GGCT------GAC--GTC--A----CA---G-G-CC-GTG--C---CC--C--GCA---AA-CAGGGGACAATCAGCCTAGCAAA--ACCTAGTAAT--TG-AT-G----ATAGTAGTAAAAATTAGACAAATT............ATTG-GT 8337
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 CA---A---CCT-A---GG-T------GAC--GTCA-A----CA---G-G-CC-GTG--CA--CC--C--GCG---AA-CAGGGGACAATCAGTCTAGCA-A--ACCTAGTAAT--TG-AT-GG---ATAATAGTAAGAGTTAGACAGACT............ATTG-GT 8391
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 CA-A-C----GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC---ATCGAGTACCTGACCAGACTACTGA-A--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C.................................-TTGC-T 8207
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con CA-A-C----ATTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GAA--AACACTCAGC---ATCGAGCACCTGACCAGACTACTGA-A--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C.................................-TTGC-T 8191
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con CA-A-C----GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC---ATCGAGYACCTGACCAGACTACTGARA--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C.................................-TTGC-T 8138
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 C-C--TAGA-AT-T-A--G--GGCG-TGT-GAAC--CTG-AACAG----C-ATC-GT--TCT-CCA-AGC--C-G-TC-ATCCTTTCTCAAATCCAGCAGACTCT-C-----AT-ATAGCT--GATACAA........................................ 8185
RCM.CM.SIVagi-00CM312 C-CA-TAG--AC------TCAAACG-TGT-GAAC-ACTTAA-CAG---AC-AT-GCT---TTACCA-AGC--C-AATC-ATCCTTTCACGAATCCAGCAT-CTCT-TT----AT--TAGCT---GTGCAA........................................ 8113
RCM.GA.x.GAB1 C-C-TTGAGCA-GA-T-GG-CGC-G-TATCGCA--TTTG-AG-AG--GC-GCTC--TA-TCT-CCA-AGC--C-G-T-GATTTTAGCT.................................................................................A 8276
RCM.NG.x.NG411 TTTTTATA-CCTGA-AC--C--CCGATAGAGA-CCTTTG-AGGAGGC-CTA-CA--TCT-C-GCAACTC---CTCA-TGATCTACCAGAGCCTCCAGTCAAT-CCTTCTC-AATCCTT--TC-T-TGC--TGGATAGGAGCT...........................A 8359
H2A.DE.x.BEN C-TACTGACTC-------G-T-GGG-TATA-AAC-TCTG-AG-GA---AC-ATCC-A--ACTCCCC-............ACCCGCCGACTGATCTCCCAGA-TCTAACAGCAATCAGGGA-TGGCTGA-ACTTAAG...........................GC-GCC- 9110
H2B.CI.x.EHO C-AACTGAG-GA------G-TT-GG-TATA-AGCG-CTG-AG-AC---AT-ATC--A--CCT-CCAAACC--C-AACC-GTACTCCAACCGCTCAGGCTT-CACCT-CA............................................................T 9051
H2G.CI.92.ABT96 C-A-CTAGG-AA------G-CT-GG-TATA-AGC-ACTG-AG-GC---AC-ATCC-G--TCY-CCA-ACT--C-AACCGCTGTTCCAAAGAATCTCCAGGAC-CTCCAAGCAATTAGAGAAC-TCTCC--CTAGAA...........................GCAGC-T 8495
H2U.FR.96.12034 C-AACTGA-TC----G--G-CT-GG-TATA-AGC--CTG-AGGGA----C-ATCC-G--TTTGCCA-AGC--C-A-CCGTTGTTC.....................CA-A-CATCAGAGAACGTCTGCACCTTGAA...........................ATAGC-T 8585
SMM.SL.92.SL92B C-A-CTGA-AC-GA-A--G-CT-GG-TATA-AAC-ATTTGACT-G---AGCATCC-GAGCCTACCA-A-C--C-AACA-CTGTGCCAGAGACTCTCAGAGAT---TCA-CC-ATTAGAGAGCTTGTCA-AAGAGAAGCAGGC...........................T 8515

Rev end
MAC.US.x.239 C-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGTATACCA-ATC--C-AACC-ATACTCCAGAGGCTCTCTGCGAC-CTACA-A--ATTCGAGAAGTCCTCA--ACTGAA...........................CT--CCT 9067
Env __Q__L__I__R__L__L__T__W__L__F__S__N__C__R__T__L__L__S__R__V__Y__Q__I__L__Q__P__I__L__Q__R__L__S__A__T__L__Q__R__I__R__E__V__L__R__T__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__T__
Rev exon 2 _P__T__D__T__P__L__D__L__A__I__Q__Q__L__Q__N__L__A__I__E__S__I__P__D__P__P__T__N__T__P__E__A__L__C__D__P__T__E__D__S__R__S__P__Q__D__*_
STM.US.x.STM C-A-CTAG-AC-------G-CT-GG-TGTA-AAC-ACTT-AGGGCT-GTC-ATCC-G--TCTACCA-ACC--C-ACCC-ACCTTCCAAAGGATCTCCAGGATACT-CA-A-AATTAGAGAAGTCGTCA-ACTAGGA...........................GCAGCCT 8718
MNE.US.x.MNE027 C-AACTGA-AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGCATACCA-ATC--C-AACC-ATATTCCAGAGATTCTCCACGAC-CTACA-A-A-TCCGAGAAGTCCTCA--ACTGAA...........................CTA-CCT 8544
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 --A-CAG----TGAGT-GGCT------GAC---C--GA----CA---G-C-GC-G------GGA-CA--GA-C---CA-GAACAAATATATAGACTGAGCTTTGCTATT---ACTTTG--AC--AGACTTGGGGAACAACTAAGAGTACTT............---GGAT 8474
DEB.CM.99.CM5 CTCACAG--TCTGACG-GGCT------AAC------GA---GCGC--G-C-GA-T-GA--AGGCT-T--G--C---CA-GAAACAATATATAGACTTTCATTTGCATTT---C--AGA--G-G-CTC-T-GGGGAACATTTAAGAGTGGTC............---GG-T 8304
DEN.CD.x.CD1 CTCACAG---CTGACG-GG--T----TGAC-------A-----G-G--TC-GA-T-G--CCGCCTGTAGT-GGA-TT-GGACTTTGTA..............................-AT-GGC-CA-CTTAATTTTGCTTGGC........................T 8679
LST.CD.88.447 -GACT-GAGCGAG-CT--ACAAG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGA-C-A-GCCT---GAATT-----CCTCAGCCTTGTGTGGCAGTTCCTTTCGT--CTAG-CC-TTTAG-G-TCCT--TCTTCCAA...CATGGGCAACATCTTCGGAAAGCC--C-GCA 7853
LST.CD.88.485 -GACT-GAGCGAG-CT--ACAGG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGA-C-A-GCAT---GAATT-----CCTCAGCCTTGTGTGGCAGTTCCTTTCGT--CTAG-CC-CTTAG-G-TCCT--TCTTCCAA...CATGGGCAACATCTTTGGAAAGCCA-C-GCG 7850
LST.CD.88.524 -GACT-GAACGAG-CT--ACAGG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGC-G-A-GC-TGG-GAAT---G--CCTCACCCTCGTGTGGCAATTCCTCACTT--CT-G-AC-TATAG-G-TCCT--CTTACCAC...CATGGGCAACATCTTTGGCAAACCCTC-GCA 7856
LST.KE.x.lho7 -GACT-GAACGAG-CT--ACAAG--TCG-TG--AGTGACTC-C--GAA-TGGC-C-A-GAAGGG-GAAT---C--CCT-TCACTAGTGTGGCAGAGCCTCA-TT--CT----C-TTTGT-G-TCCT--TCTTCCAA...AATGGGCAACGCCTTTGGCAGACCA-C-GCA 8928
SUN.GA.98.L14 AGACT-GGACGAG-CT--G--AG--TCT-TG--AGTGACTC-T---AA-TGGC-G-AAGCTTGG-GAAT-G-C--A-C-CAAAACATCTACCACCTGCTAA-TTTCTT----C-CCTA--T-CGAC--CCTTCCAT...CATGGGCAACGCCTTTGGCAGACCCTC-GAG 8990
MND-1.GA.x.MNDGB1 ATCCTTGA-AGAGGA-C-G-C-AG-TTTGC-AG-GAGTGACC-A-T-G-C--TGGCT--AA-A-C--AG-GCAGCAATTGAATATGGGTTC....................................CTCGCAGTCCAAGAAGCG.........ATCAGAAGC-T-GG-T 8211
OLC.CI.97.97CI12 AGTA-ATTG-A-AGA---ACTA-CA----TG-G--AG-GAG--G-GAGAG-CACTCGT................................................................................................................ 8167
WRC.CI.97.97CI14 CTT-CTAACC-CA--A------ATTTG--AACACCTCCTTCACA-TG--TGGAGTCT-CTTTCGTGCCTC--GTG-T-GATAAACGATGGGTGG........................AGTCTTCTCAAAGACATC.................................. 8740
WRC.CI.98.98CI04 CTT--TAAAC-T-T-A-CTGCAGT-TG--AAACCCTCCTTCA-A-AG--TGGAGTCTCCTTGCGTGCCTCT-CTG-T-GATCCAGCATGGGTGG........................AATCTTCTCAAAAGAATC.................................. 8785
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CTT-GCAACC-TA--T-A----ATTTG--TGAGCCTCCTGCAG--AAGCTACAGCCTTCT--GCTATCTGTGGA-A---ATACAGAATGGGTGG........................AGTCTTCTCAAAAGACTC.................................. 7681
MND-2.CM.98.CM16 AGA-.........-AAA----AG-TTGG-TGAA--CTTCAAGGGG--ACG-GTGGCT--A--A-C-AC--GCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................................................................- 8736
MND-2.GA.x.M14 AGA-.........-AAA-A--GA-TTGGTTGAA-GAGTCAAC-A-T-AC---TGGCT--A--A-C--C-GGCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................................................................- 8665
MND-2.x.x.5440 AGA-.........-AAG----GAG-TGG-TGAAA--GTCGACG--T-AC---TGGCT--A--ACC-CC--GCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................................................................- 8372
DRL.x.x.FAO AGAA......ACAG-AGGG-C--GGTTGAAGGAATCGAGAGG-TA-A-CTGGC-G-A--ACG-GAAA-C-G----T-A-TATGGGTGGTCAGAA...........................................................................- 8433
MON.CM.99.L1 CA---A---TGT-----GG-CA-----GAT-----A-----C-G-A--AG-GA-CTACC----CC-CC-GAGAG--TCCCAGAGGCTGCCACCCCTCCTG-A--TAC-CCT-CTCCAA--GTGGG-AA-CCTTAGACGCTTGCTAGCCTACTGCCAGTAT.......... 8623
GSN.CM.99.CN166 -A---A----GTGA-T-GG-T------GAT----GCCAG----GC--G--C-C-CCGTG----C-G-A-GT-C---T-GGAACAGCTGCAGAAAGCAATC-AG-AA-CAATCC-GCAAGCG-G-C-GCTCAGGGAAGTAGCAGCCAGAGTG............ATAGCCT 8595
GSN.CM.99.CN71 -A----T---GTAA-T-GG-T------GAT----GCCAC----G---G--C-C-CCA------C-GCA-GT-C---T-GGAGCAG............CTG-AG-A--C--TCC--CAAGCG-G-C-GCT-GGGGAAGTGGCAGCCAGAGCA............GCAGCCT 8595
TAL.CM.00.266 -ACAG-T---AT-AGA-A--T------GAC---AGCCA-----GCT-G-C-GA-TTG-GACC---C-A--GC-GC-AA-GCCAAGAGCCAACAGGTAGCG-AAGCCACA-AC-CCTT---ACG-CTCCACCTGACAGCAGCAGCAGCGACTCTCCAGTAT.......... 8490
TAL.CM.01.8023 CAAC-----CCT-AG--A---T-----GAC-------A-----G-T-G-C-GAGTTG-GACC-CC--A-G-GC---AA-GCGACCACCCAACAGGCAGCG-AAGCCACA-AC-CCTA---G-G-AT-AAATTCACAGCAGCAGTA.....................GCAA 8029
MUS-1.CM.01.1085 C--C-A---AGTGA-T-GG--------GAC---A-T-AG--C-GC--CC-CCC-TTG-T--C-AC-TC-GAGAGCA-TCCACCTGATACAGAAGGGGTCAATA--ATT----TTCA-G----GGGCACT-ATTGAGCCTCTCAGGGAAGCCTTGCAAAGAGCCCTCGC-T 8604
MUS-1.CM.01.CM1239 C--C-A---AGTGA---GGTTT-----GACA--AGTCAG--C-G-A-CA-CCC-TCGCT----AC-CC-GAGGGCA-CTCACCTGATACAGAAGTGGTCAGTAC-ACT----ATC-TGA-T-GGG-ACAAGCCCGCCGCTGCAGTGAACTCTTAGCGCGCCTC-TAGCAT 8573
MUS-2.CM.01.CM1246 C-AC-A---AATGA-T-GG-CT-----GAT-----CCAG--CCGC--C--ACC-CTG-T--T-GACTC--AGAA-CTACCACCACCTGACAAAGGGGCTAGTA-ATCC----ACTCTG--T----CC-TTAGGGAAGCCTTAGGGCGCTTCATCGCACAC.......... 8671
MUS-2.CM.01.CM2500 C--C-A----ATAG-G-GG--------GAT-------AG--CT----CA-ACC-TTG-T--C-GA-CC-G--GA-A-TCCATCACCTCCAGAAGTGGAGCAT-TCTCT----CTCAGGGCG-G-GCAACCAGCACCCACCTTCTGGAAGTCCTTAGACGCTTGCTTGCAT 8625
SYK.KE.x.KE51 CGCAGAAGC-CAGAAAC-TT-GA--AGAGTT-C-GAGAG--GCAGA-CAC-GA-T-GAG-AC----AATTGCCTG----..........................................................................................T 8246
SYK.KE.x.SYK173 -GAAGCAGGACAG-AGC-TT-GAGGACAGT--GC--CAG---CAGA-CTC-GA-T-GACA-C--ACTATCACCTG----..........................................................................................T 8547
GRV.ET.x.GRI_677 CAACT-GTG-CT-AA-----AGAG-TG-A--------ATAAGGACT-G-TG-TAC-AC-TCTGCC--ACC--C--CAT-TTCATCAGGACAGCAGTGGGA.....................................................................T 8590
SAB.SN.x.SAB1C ...................--AC---TGT-TCAC---TTGA-CACT-G-C-CAGG-AT...T-GACCAGTTGGT-CTCGACAATCTTCAGCAACCTCCAT---T-CCTCCA---CAT--AAC-GAGAACCAGACAGCTAACAGCT........................- 8911
TAN.UG.x.TAN1 AG---T--AAGCGGAGGAG--AGCTTGG--GCA-CATTTGACCAAT-G-TGCT-G--A-TC-GCAGTTGGT-AT--A--CTTTACCAGATCCTCCGCAGGA--CTCAC-ACTCTTCTT-AACTGCT-A-ACAGGAG...........................--CC-AT 8730
VER.DE.x.AGM3 CAACT-GTGCAAG-GA--G-C-A-TTGGT---C--TCAG-AGCA---G-C-ATAC-AC--TTGCC--ACC--C--A-TTCATCTTAGGAGCGCTTTCCAG.....................................................................T 8235
VER.KE.x.9063 CA-TT-GAGCAAA-G---G-C-A-TTGG-T--C--CGTT-AGCAC--G-C-ATAC-AC-CCT-CC--ACC--C--AATTCATCTTAGAGGCGCTTGGCAG.....................................................................T 8737
VER.KE.x.AGM155 CA-TT-GTGCA-G-AA--G-C-A-TTGGTT-----C-CT-AGCA---G-T-ACAC-AC--CTGCC--ACC--C--TCTCAAGCTTAGAAGCGCCTGGCAG.....................................................................T 8714
VER.KE.x.TYO1_patent -ACCGC-TG-CTGACGAGGCT-A--..................ACT-G-C-ATAC-AC--TTGCC--ACC--C--CATTCAGCTTAGGAAAGCTTTTCAA.....................................................................T 8698
COL.CM.x.CGU1 .........................-GATTGA--GA---G-GGTGGAGC-GCT-GTT-C-TCA-TGCAGCAA-GG-ATCCTTACT....................................GTCCTGCCTCAACATCCGCCAACAACCTCA............GAC--GA 7984
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H1B.FR.83.HXB2 TCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTA.........CAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAA 8780
Rev exon 2 __P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__.__.__.__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E_
H1A1.UG.85.U455 -T--G-T-------G---G---------A-T-------A---CT-----TG-C--TGT---AG------------G-T---T----------------A---G-.........---AC-AT-G------------T-A----------------C-----A-----A--- 8231
H1C.ET.86.ETH2220 -TG-G---------G---T---G-----A--G------A---ATC----T---A-------A----T-----G---A--A--------AT--------T--A--.........---A--AT---G------T-CT--A-------------------------------- 8177
H1D.CD.84.84ZR085 ----G--A----------GA-----G------------A--------G-TG----A-----A---------------------------A-------CA-----.........AGGA---------A----G-G-TT--------C-C---------------T--A--- 8301
H1F1.BE.93.VI850 --ACG-G-------------------------------A-C---C--T-T---A-------A----T---------A-----------AA----------TT-G.........---A-----G--------G---T-A--------------------------GCA--- 8057
H1G.SE.93.SE6165 -T--GTT-------G-CAG-------------------A----T-----TG--A-AGT---A------------A-TT------------------------C-.........---A----------------C-T-A---------C---G--------A--------- 8219
H1H.CF.90.056 -T-----A--C---G-A---------------------A--GAT-----T--CA-------A-----------------A------G--A------T-A----G.........---A-------G----------T------------------------------T--- 8099
H1J.SE.93.SE7887 -TG--TG-------G-G---------------------A----T-----T---A-------A--------------A--A--------AA-C------A---C-.........---A------T-----------TT--------------------------T--A--- 8087
H1K.CM.96.MP535 -TG----------------------------------CA----------T---A-------A-------------GA--A--------AA--------A---G-.........---A------T-------T-A-TT--------------------------TC-C--- 7940
O.BE.1987.ANT70 -AAC---A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-ACTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA--.........---A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T-----------A--- 8849
O.CM.-.BCF06 -AAC---A--C---TTA--A---T-GCG-GC-------ACA-ATC----TG--A-T-TT--AG-G-----T-GCA-TT----T--C--CA-C--CTT--GTA--.........---A--ATAG-GC---GAT-C-T-A----C--A--------T-----A--TGCA--- 8916
O.CM.1991.MVP5180 -AA-G--A------CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C----TG--A-T-TT--AG-GT----T--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC--.........---A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A--TGCA--- 8874
O.CM.1996.96CMA102 -AA----A--C---CTM--A---T-G------------ACA-ATC-A--AG--A--TTT--AG-G-----C-GCA--T----T--C-ACA-A--CTT--GGA--.........---A--ATAG-A----GA----TTA----C--A--------T--R-R------A--- 8350
O.CM.1998.98CMABB141 -AAC---A--C---CTA--A---T-GC---------T-A-A--TC-AG-AG--A-T-TT--AG-------C---A-TT----T----ACA-A--CTT--GGA--.........--GA-GTTAG-A----GA---T-GA----C--C-CG-----T--------G--T--- 8366
O.CM.1998.98CMABB197 -TAC---A--C---CTA--A---T--C-----------ACA-----A--AG----A-TT--AG-G--------CA-TT----T--C--CA-A--CTC--G-A--.........---A--ATAG-A----GA---A-GA----C--A--G-----T-----------T--- 8282
O.CM.1998.98CMU2901 -AA----T-TC---CTA--A---T-GC----G--C---AC----C-A--AG--A--TGT--AG-------T---A-TT----T--CG-CA-A--CTT--GGR--.........---A-GCTAG-A----GA----TTA-T--C--CC----------------------- 8293
O.CM.1998.98CMU5337 -AACT--A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-A--AG--A---TT--AG-----ACT--YA-TT----T--C--CA-A--CTT--GGA--.........---A--ATAG-A----GA--YTATA----C--A--------T-----------A--- 8311
O.CM.1999.99CMU4122 -AG----A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA-A-C-AT-RG--A--CTT--AG-------T--CA-TA-A--T--C--CA-AT-CTT--GGA--.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-----------A--- 8324
O.FR.1992.VAU -AA----A--C---CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A--AG--A-TGTT--AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA--.........---A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------C-T--G 8414
O.US.1999.99USTWLA -AAC---A--C---CTA--A---T-G--A-T-------ACA-----A--AG--A-TGTT--AG-G-----T-GCAGTT----T--C-ACA----CTC--GT--G.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--G-----T--------TGCA--- 8325
O.US.-.I-2478B -AA----A--C---CT---A---T-GC-----------ACA-ATC-AG-AG--A-T-TT--AG-----------A-TT----T--C--TA-A--CTT--GG---.........---A--ATAG-A----GA--CT-GA--G-C--C--G-----T--------A--T--- 8982
N.CM.1997.YBF106 -AA--GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------T--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A--- 8310
N.CM.2006.06CM-U14842 -AA--GCA------G-RA-A--GT---RAG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--CTTA-----------------C---------C-A--- 8274
N.CM.2002.DJO0131 -AA--GCA------G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A-T---T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A--- 8234
N.CM.2002.02CM-SJGddd -A---GCA------G-AGGA--GY---GAG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA--T--------------C-----A---GCA--- 8200
N.CM.2004.04CM-1015-04 -A---GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T--------A-G---R---------C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A--- 8206
N.CM.2004.04CM-1131-03 -A---GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------TR--A-A-Y---T--T--------A-----A---------M-Y------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA---G-C-----------T---------C-A--- 8271
N.CM.2006.06CM-U14296 -AA--GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T--YA-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-.........------ATAG-A--G-GG--ATTA-----------------C---------C-A--- 8252
H1N.CM.95.YBF30 -A--TGCA------G-AA-A--GT---G-G--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A--A--A---------A--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---C-A--- 8352
H1P.FR.06.RBF168 .....GGC-------C---A---T----AC-G-----AACC-----AT-GG-CA-TGTT--T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG.........---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--GA-A--- 8331
H1P.CM.06.U14788 .....GGC-------C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TGTT--T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG.........---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--GC-A--- 8353
CPZ.CD.90.ANT --AGCACCCTC---...ACAAT-A-C-GA-C-GAGATCA---AGAACA-TG-CAGACTT--T--TTGG----GG--AAAA--------CA-AC-TCT--CTC-C.........---ACTATAGTC---ATC--AA-GG-AG-------GC-C--C-----A--G------ 8239
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -AA-C--A------G-AAGA---T---GA-C-------ACA-----AT-AG----A-----T--T-------GA--A--C--------AA-C---AG--C---G.........---AT--TA-TC---ATC--AG--A-------CC-GC-C--------A---C-A--G 8385
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -T-----A------G-A-----G-----A-C------CA-A--------TG-CA-A-----T-----------A--A--A--------AA--------A---C-.........--GA--TT-G------GC--A-TGA----C-----------C-----A---C-T--- 8425
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C---G----------CAACA---A-C-----------CA-A-----AT-AG--A-T--C--T--T-------GA--A--A--T-----AA-CT------C-A--.........AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A-----A--- 8313
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -AA--GCT--C---G-AAG---G-----A-T-------A-A-A------TG--A-T-----TG-T--------A--A-----------AA-C-----GC----G.........---A--ATAG-AC-G-GA--A-TA-----------G-----C-----A--TC-A--- 8287
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -T------------G-AA----G-----A-C------CAC---------TG--A-A-----A-----------------A--------AA-C------A-----.........---A--AT-G------GA--ATTA--T-----------G--T-----A--T--C--- 8312
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -T--C---------G-A--A--G--G--A-C-------A-A--------TG-C--------A-----------A-----A--------AA-Y------A---C-.........---A---T-G-C----GC---TTG--T--------------T-----A--T--A--- 8315
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -GA--GCA------G-AAG---G---C-A-T-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--T-----------A--A--------AA----------T--G.........---A--ATAG------G-----TA--T-----A---C-C--T-----A-----A--G 8367
CPZ.CM.98.CAM5 -A---ACA--C---G-AAGA--GA--C-A-T-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--T---------A-T--A--------AA-------GT-T---.........---AT--TAG-G----GC----TA--T--------G-----T-----A--T--A--- 8523
CPZ.GA.88.GAB1 -TA-T--A------G-AA----G-----A-T-------A-A---C----TG----A-----T--T--------A--A--T--------AA-A-------CTT-T.........----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A--GC----- 8841
CPZ.GA.88.GAB2 -AGG---A------CTG--A-------GA-C-------A-----C----TG--A-T-----A--TAT------C--AA-A--T----CAA-A----------C-.........ACTA--ATAG-G----GC--ATTG--T-----A--------C--G--A--T--A--- 8188
CPZ.US.85.CPZUS -AA-CGCT--C---GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-.........AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---C-A--G 8809
CPZ.TZ.2001.TAN2 GGTGT--CA--ACTTA-GCTAGTT---GAGC-TCGCTGA-ACATGCAA-AG-CAGACTT--TGACTTTAC--GGTG-T-------CTTAA-C-------G-A--.........AC-TACATAG-C--G-GA--CA-AA----C--------G--C--------TC-A--- 8498
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 GGTGTGGCA--ACTTA-GCTAGTT---GAGC-TCGCTGA-ACATGCAA-AG--AGACTT--TGACTTTAC--GGTG-T-------CTTAC-C-------GG---.........GTTTACATAGCC----GA--CA-AA----T-----------T--------TC-A--- 8552
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 -TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTGTT--TG--TGGACC---A-TT----T---CAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T-----A--A--A--- 8368
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con -TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTGTT--TG--TGGACT-----TT----T---CAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T-----A--A--A--- 8352
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con -TA-TGCT--C---G-A--A-----T---C-A------A----------GG-CTGTGTT--TG--TGGACT-----TT----T--CCAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------A-----G--T-----A--A--A--- 8299
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ........G--G--T-G--A--G--C--AG-GTTCAG--GCT-GC-TGCAG-AATGG-GCAACAGAAT-CTTACTTC-TCTGGAGAG-CT-ATGC-TTACT-C-.........----ACAT-GCA---TGGCCCG--ACGG-GTGC-----G--C--G--------C--G 8338
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ........G--G--T-G--A--GT-C--AGCATTC--A--CT-GC-TGGTG-GATGG-G--AGA-AAT-CTTACT-CACCTGGAGAG--T-ACAGTCGC-G-C-.........-G-CA-CT-GCAG--TGGCCAGC-ACGTGTGGC-----G--C--G--A---C-C--G 8266
RCM.GA.x.GAB1 AGA----A---G--T-G--A--GT-C--AG-ATTCAGCAGCT-G--TGCTG-GATGG-GCTTCA-AAT-CTTACT-CACCTGGAGAG--T-ATGT-CG--G-C-.........-G--ACTT-GC-G--TGGCCAGC-ATGG-GTGC-----G--C--G------C-C--G 8437
RCM.NG.x.NG411 AG-----AG--G--T-G--A--GT-C--AGGCTTCAGCAGCT-GC-TGCGG-GATGG-GAGG-CTAAT-CTTACT-CACCTGGAGAG-AC-ATGC-CG--TTGC.........AG--ACC--GCAG--TGGCCAGC-ACGT-GTGC-----G--C--G--------C--G 8520
H2A.DE.x.BEN AA--G--A---G--T-CG--TGGA-CC-AG-AGC-TTCCAAGCA--CGCG-GGA-T--GAGAGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAT--T-ATGG----C--CG.........-G-C-CATCG-G--G-GA--A-T-GCAG-T--A--------C--G-----AGCA--- 9271
H2B.CI.x.EHO A---C-GA---G---TCAGCTGGT-CC-AG-AGCAATCCAAGCAGCAGC--GG--TG-G-GAGAGA-TC-T--GAGC-C-G-GAGG-CCTCGTGG-G---CC-C.........AGGA----GGCAG---AG--CATTGCA-----C--G--G--C-----A--GGCT--- 9212
H2G.CI.92.ABT96 ATT-CAGC---G--TTC-GCTGG--CC-AG-AGCGTGCACCGCAGCAACT-GG--TG-GCAAGAGA-TC-TA-AAGCAC-TGGAGAGCCT-ATGGA--ACTC-G.........GG-A-G-T-G-A----GG--A-T-GCA-----G--------C--G--A--GC-T--G 8656
H2U.FR.96.12034 A------A---G--T-G---T-TT-C--AG-AGCATTCCAAGCG--CGGG--A--TG-GCGAGAGA-TC-TAGCCGCAC-GGGAGAGAAC-ATGG--GACTC-G.........GGGC-G-T-G-A---TGGC----AGCT-----A--G--G--C--G--A--A--T--G 8746
SMM.SL.92.SL92B ATA-C-GT---G--T-GA-TT-CT-C-TCG-AGCCTGCCAGGAAGCATGG-GAT-TG-GCAAGA---TA-T-TC-GC-C-TGG-GACTCA-ATGG--GACTC-G.........GG-C-G-T-G-A----GG--CGCAGCA--C--A--G--G--C---------C-T--- 8676

Nef start
MAC.US.x.239 A------A---G--T-GAGCT-TT-CC-TG-GGCG-TCCAGGC-G-CTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-T.........AGGA---G-G-A---TGG--A-T-GCA--C--C--G--G--T-----A--GC-T--G 9228
Env Y__L__Q__Y__G__W__S__Y__F__H__E__A__V__Q__A__V__W__R__S__A__T__E__T__L__A__G__A__W__G__D__L__W__E__T__L__.__.__.__R__R__G__G__R__W__I__L__A__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E_
Nef _M__G__G__A__I__S__M__R__R__S__R__P__S__G__D__L__R__Q__R__L__L__R__A__R__G__E__T__Y__G__R__L__L__.__.__.__G__E__V__E__D__G__Y__S__Q__S__P__G__G__L__D__K__G__L__S
STM.US.x.STM ATT--------G--T-CATCTGGA-CC-AG-AGCA--GCAAGCAGCATGG-GA--TG-G-GAGAGA-TC-T--GAGC-C-GGGAGAGACT-ATGG---ACTC-T.........GG-A-G-T-G-G---AGG--CG-GGC---C--A--GC-C--C-----A--GC-T--- 8879
MNE.US.x.MNE027 A------A---G--T-GAGCT-CT-CC-AG-AGCG-TCCAAGT-GCCTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-G-T-G-A---TGG--A-T-GCA--C-----G--G--C-----A-AGC-T--G 8705
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 A-T-G--A---G--T-GA-----T-C--AG-C-CAATC--CT-GGCAGGAGGA-AATTG-GGCA-A--T-TCAAAG-T--G----GGT--CGC--C-G---C-T.........GGGA---GAATC----AA----TTGC------AGCC-----C-----A--AGCT--- 8635
DEB.CM.99.CM5 ATTGT--A---G--T-GA-A---T-C--AG-C-CCATCA--T-GGCAGGGC-A-AA-TCTGGGAGTGGC-CCAA-G-ATTG-TC-GGT--CG---C---G-C-T.........GTCT-G-GAG-C---AACC---T-GC---T---GC------C-----A--AGCA--G 8465
DEN.CD.x.CD1 A-T-C--A---G--CTC--A-----CC-A-CAG-CCTCAGGGAT---GGG-C-AG-G-CAT-CA-CA--G-AGG-C-ACAG-G--AGT---AT-G-CG-CTC-T.........ACCC----AGCA----AAG-GGTGGC---C--C---C-G--C---------C-T--- 8840
LST.CD.88.447 GA-GGGT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTGCG--CTGGAGCT-GAACAAG-TCAGA-GGAA--G-AG--ACATATCA-CAG-TC--GCAAGA-ACCTCAG-C-G.........GG-CA-AAGAAG---TGG-GATT-AGAT-CAGAG------GTG-GTTTCC-AGT--G 8014
LST.CD.88.485 GATGGAT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTGCGC-CTGGAGCT-GAACAAG-TCAGA-GGAA--G-AG--ACATATCA-CAG-TC--GC-AGAGACATCAG-C-G.........GG-CA-AAGAAA---TGG-GATT-AGAT-CAGAG-G----GTG-GTTTCC-AGT--G 8011
LST.CD.88.524 GAT-C-T-GTGGA----GCTC-GAA--CTGCG--CTGGA-C--GAACAAG-GCAGA-GGAA--G--G--AGCTATCAAAA--TA--G-AACA-ACATTAGGT-G.........GG-CA-AACA-A---AGATGG...AGAT-CAGATTC----GTG-G-TTCC-AGT--G 8014
LST.KE.x.lho7 GATGGAT-GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTC-G--CTGGC-C--GGA-AAATGCAGA-GGAA--G--G-CAGTTATC-A-C--T-----AAAA-ACATCCA-T-G.........GGCAA-AAGAAG---TGG-GA-T-AGAT-CGGAG------GTG-GATTTC-AGT--- 9089
SUN.GA.98.L14 GTTGG-T-GG--C-CAC-TTATT-AGGCT-CG--CAGGA-C--GAACGCGTGCAGA--CAG--GG-AGAG--TATCATC-T-TC-G-A--CA-G-AGTAG-ACCTTTAGTCTCGGCA--AAA--G--GC-C-AAT-GA-T-G-A-A---G---GT---ATTCC-AGT--G 9160
MND-1.GA.x.MNDGB1 CG----TCGTCA-CTT-GC--C-A-T-GTTGG--G--C-G-TA-ACCGGATGGCTACA---A-ATAG-A-CTTCACA---TGCAGAGAA-CA--CATT-CT-CG..................G-G-CGTGC--AT-G-------TC-----G--T-----AA-TGCA--- 8363
OLC.CI.97.97CI12 ..TGGATC...CA--AGAGCTTG-A-C-CGTCT-GAGAACCTTAAAA-AG--GAGACA-..................CATGGGATC-ATT-GCAGC-GAAGAA-.........--GA--AGGG-A--TC--C-A-AGA-GGCT-AGGAGCA-T-GG-GAGA-AAGGA-C- 8305
WRC.CI.97.97CI14 ........AG-G-A--AGCAT-TGG-GC--TAC-CAAGAAG-TTGCAAAG-GCAGG-AG-AG-ATA-GCAG--A----TAT---CA-CT-GC-GCAG-AAGAC-.........GC--C-AGCA-----ATC-GGATG-TTGCTA-C---CTCTGCGC-AGCTTTGATA-- 8893
WRC.CI.98.98CI04 ........AG-G-AGCAGC-C-TGC-TGC-TAC-CAAGAAG-TTACAAAG-GCAGG-AG-AA-C-A-G-AGAAA---ATAT----A-ATAGC-ACAG--AGAC-.........AC---TAGCA------TCTGGAAA-TT--TA-C---CTCTGCTC-AGCCTTAATA-G 8938
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ........-G-G-AGCAGC-T-TGCTGC-CTACAG-AGAAG-TTGCTGCGCG-CGGCAGAAA-G-AAG-AGAAG---ATATACACGCCT-GC-GCAG--AGAC-.........AGCA--AGCA-C--CATC-GGG-AATT-CTG-C---CTCTGC-C-A-CCTTAATCCG 7834
MND-2.CM.98.CM16 --AA-ACAGCAG-AG-AA-AAT-T-T--AGTACTACAA-GCTATGC--AGGGGCTATGGAG--G--GGCACCAATG---ACT-TCA-CA-C-GC-TGCT-CAG-............-CCAT-GC---G-GC---AT-A----C--A--------TC-------AGCA--- 8894
MND-2.GA.x.M14 --AA-GCAGCGG-AGCAAG-AT-TGCC-AGTATTACAAAGCTTTGC--AG-GGCTATGGAG-GG--GGCACCAACTT--ACT-TCAGTTA---G--G--C--CG............-CTAT-G-A--G--C---G-GA----C---C-GC-C--C-----A--AGCT--- 8823
MND-2.x.x.5440 --AA-GCAGCGG-AGCAGCATT-TATC-AGTATTACAA-GCTTTGC--AG-GGCTATGGAG--G--GGTACCAACTT--ACT-TCAG-T----G--G--C--C-............-CCTT-G-C--G-GC--CT-GA----C---C-CC-C--C-----A--TGCT--G 8530
DRL.x.x.FAO ---A-G-AGCGG-A--AGGCAT-TGC...-CGCT-CTACAAGAGG-TGCGC-GAGG-T-TGGCGC-A--GGAGGC-ACTTGG-CTATCATCAGCTAG--CCC-C.........-G--CCCT-GC-CAG-AAG-GGCAGC---T--C--G--G--T-----A---GCA--G 8591
MON.CM.99.L1 ...........G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCACCTCTC-C---G-C---CTT--T-GGTTCAC-ATC-TCT----G---GC-C-AC-TC-T-CT-G-.........GG-C--CTA--G-----A--CGTGGCT--C--C---C-C--CC-------AGC---- 8773
GSN.CM.99.CN166 A-A-TAGC---G---TC--A-----CC-AGCAGCA--AACAG-AA-C---G-CAG-CTT--T--CTTCACGTGGA-CT-------GGCC--AC-TC-C-CTTGT.........AG-C---TA--GC---AAT---TGGCT--C--CC--C-C--C-----A--GGC---G 8756
GSN.CM.99.CN71 ATA-TAGC---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCTCAG-AA-C---G-CAG-CTT--TG-CTTCAC-TGGA-CT-------GCCCC-CG-TC-GACT--T.........GG-C---TA--GC---AAT-CTTGGCT--C--CC--C-C--C--------GGC---G 8756
TAL.CM.00.266 ...........G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGGCGAGA-GGCA---CA--GCTT--A-GGTTCAC-TGGTG-T----GA--G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AG--GA---G--CGCAGCT--C--C--GC-C-CG--G--A--AC-T--- 8640
TAL.CM.01.8023 CAA-C------G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGG-GAGA--GCG---CA--GCTT--A-GGTTCACCTGGCGCT----GTC-G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AGTGCAG--A---GCAGCG--C--GC-G----CG--G--A--GC-T--- 8190
MUS-1.CM.01.1085 G-T-----C--G---TC--A--G--CC-A-CAGCCAGCACAGCAG-C--TG--CAGCTC----CCTTCACCTGGA-CT----G--A-CA--AC-TC---CT-GT.........-G-A---TA--GC---AAT-CTTGGCT--C--C---C-CG-CC-G-----GGC---G 8765
MUS-1.CM.01.CM1239 A-A-T--A---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-GAACAGCAGCC--TG-CCAGCTC-----CTTCACCTGGA-CT-------GCCCA-AC-TC-GA-T-GT.........AG-C---TA--G----AAT-C-TGGCT--C--C---C-C--CC-------GGC---- 8734
MUS-2.CM.01.CM1246 ..GC---A---G---TC--AA----CC-AGCCGCA-TCTCAG-AGC----G-C---CTT--G--CTTCAC-TGGA-CT----C--ACC-A-AC-TC-GT-TAGT.........---AA-ATA--G---AAAT-C-TGGCT--C--C---C-C--CC-C-----GGC---- 8830
MUS-2.CM.01.CM2500 AT--T--A---G--CTC--A---T-CC-AG-AG-A-TCACAGCAGCCA-TG---GGCTC-----CTGGACC--AA-CT-------CGCC--AC-TC----TAGT.........A--CA-CTA-AA-A---AT-CTTGGCT--C--C-A-C-C--CC-C-----GGC---- 8786
SYK.KE.x.KE51 --A-CAGT---G--GTCACA--G--C--AG-AGCA--CA-CTCGC--GGACGA-AAGTG--GCACCAGA-G-TG-CCATTTGGC-AGCCC-AC-C-CCTAT-CC.........AG-C---T-GC-GAGAA-G-CGCAGC-T----AC-----C-TC-------GC----G 8407
SYK.KE.x.SYK173 --A-CAGC---G--TTCA-C--G--C--A-TCGCA--A-C-TCGC-CGGA-GG-AA-T-CG-GATTGG--G--G-CTATTTGGC-AGCAA-ATAC-CC-CTACC.........AG-C---T-GTCGAG--CG--GCAGC-T-G--GC-G--GC-TC----A--------G 8708
GRV.ET.x.GRI_677 A---G------G--CTC---C----CC-AG-GGCA--AACAG-GC-TGCTC-A--TCTG--G-GG--T-CGAGG--A-CCTGG-GC--AC-GGGT-CTA-T--C.........-G-TCC----A-C-G--AG-CAT-A---GT--A------G-GC-G--A---C-T--- 8751
SAB.SN.x.SAB1C AT--TG-A---G--T-G--A--G--C--AGCAGCA--A-CGTCAC-CACTGTG--TGTG-T-CA---T-CGA-AAGC-CC-GT---TCA--ACG-C-T-CTTGC.........AG-TCCAT-GT---G--AG-CAT-GCACAT--A--------GC-C--A-AGC-T--G 9072
TAN.UG.x.TAN1 A-A-T------G--T-G---C--T-C--AG-GG-A--A-CA--G-CTT-TG-G--TTTG--G-GC--T-CGCAAAGC-CC-GTCG--C-C-ATGGA-T-CTTGC.........AG-TCC----A-C-G--A--C-T-G-ACAT--A--------GC----A-AAC----- 8891
VER.DE.x.AGM3 A-A----A---G--CT-GG------C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAG-TGTC--TTTG--ACGCCTT-C-CAAA-C-C-GGCT-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A---G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A---C-T--- 8396
VER.KE.x.9063 A-A-C--A---G--CT-GG------C--A-CCGCA--ACAAGAAGCA-GTCTC--TGTG--ACGCTTT-C-CAAA-C-CAGGTC-CCAAA-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCCA---A---GCAC--CAT-AG--GT--A------G--C----A--GC-T--G 8898
VER.KE.x.AGM155 A-T----A---G--CT-GG---G--C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAG-T--CCATCTG--G-GCTTT-C-CGCA-C-C-G--C-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A-C-G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A--GC-T--G 8875
VER.KE.x.TYO1_patent A---G--A---G--CTCGCA-----C--A-CCG-C--ACAAGAAA-A---C-AA-TCTG--AGGC-TT-C-CAAA-C-CATGTC-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A---GAAC--CGT-A---GT--A------G-GC----A---C-T--G 8859
COL.CM.x.CGU1 GGAGGAGTGC----...---ACT--TCG-T--CTA......TTGG-A-C--GG-GTC--AG-C-TCAGA-TCT----ACACTTC-G---TGGC--CG-TCT-CG.........GCGC-T-GC--GC-TCGAGCG-CTG-ATAT-TGC--G--TGG-T-T-T-A-CGTCCC 8136
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Env gp41, gp160 end Nef start
H1B.FR.83.HXB2 AGG......ATTTTGCTATAAG.............................ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA.................................GCTGAGCCAGCAGCAGATAG 8882
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__P__A__A__D__R
Env _R__.__.__I__L__L__*_
H1A1.UG.85.U455 ---......GC----------C.............................----------------------AG--CAGAG-G-A-------GAG--T---A-----------GA-.................................A--CCTG--------A-AG- 8333
H1C.ET.86.ETH2220 GCA......GC-----A----A.............................-----G----C-AT-------T-----CCAG-A---------G--A----A--------A------.................................----CT-----------GG- 8279
H1D.CD.84.84ZR085 ---......GC----------A.............................-----------A---------------A-AG-----------G--A-------------A---AA-.........ACTGATCCAAGGGAAAGAAGAAGAC-----------------G- 8427
H1F1.BE.93.VI850 ---......GC------G---A.............................-----G-----------------C---A-AG-----------G-----G---------------A-.................................A-CCCTA----------AG- 8159
H1G.SE.93.SE6165 --A......GC----------A.............................-----A--------------------CA-AG----------CGAG--------------A---AAC.................................A-CCCTA----------AG- 8321
H1H.CF.90.056 --A......-GC---------TA............................-----A-----A--------------GA--GG---G---T-----A----------------G---.................................-----A----T------AG- 8202
H1J.SE.93.SE7887 --A......GC----------A.............................-----GAA---A------------............------CAG-----------------G---..............................GCTC-C-CT------------G- 8180
H1K.CM.96.MP535 --A......GC---A------A.............................---------------------------A-AG-----------G--A--------------------......GCACGACCAGCAGCAGACAGGGTGGGAA-AC-A-----------CG- 8069
O.BE.1987.ANT70 --A......-G---AT-G---C.............................-----AAA-GCA-T-AG----G---AAT-TGAG------G-AG-A-----A------------............AGAACT...AGAACTTTCCCTGAGT----A---TGC---CC-G- 8969
O.CM.-.BCF06 --A......GC-C-AAAT---..C...........................-----GAATGCA---AGC-----A-AAT-TGCA------T-AGAA-----AC-G---------............CAATCCTCCCCT.........GATC--C-A---TGT---CC-G- 9030
O.CM.1991.MVP5180 --A......--C--AG-G---..C...........................-----GAATGCA---AGC-----C-AAT-TGCA------T-AGAA-----A--T---------............CGATCCTCCTCTGATCCTCAA......C-A---TGT---CC-G- 8991
O.CM.1996.96CMA102 --A......-GC--AT-G---C.............................-----AAA-GTT-T-GG----G---AAT-TGCA------T-AG-A-----A--C---------............AAAGCTCCTGCAGCTGAGCCTGAGC----A---TGT---CC-G- 8473
O.CM.1998.98CMABB141 C-A......-GC---T-----C.............................-----AAA-GCA-T-AGG-----C-AAT-TGAG--------AG-A-----A------------............AAAACTTCCCCTGAACCTAAA.........GATTGT---CC-G- 8480
O.CM.1998.98CMABB197 C-A......GC---AT-G---C.............................-----AAA-GTA-T-GG----G---AAT-TGCA------GA--GA-----A------------.........AGAATTTCCCCTGAGACTTCCCCTGAGT----A---TGT---CC-G- 8408
O.CM.1998.98CMU2901 --A......-G---AT-G---C.............................-----AAA-GTA-T-GGG---GA--AAT-T-AA------G-AG-A-----A--G---------............AAAACTTCCTCTGATCCT...GATC--C-A---TGT---CC-G- 8413
O.CM.1998.98CMU5337 ---......-G---AT-G---C.............................-----AAA-GCA-T-AGG---CAC--A-ATCAGA-------AG-A-----A------------............AATGCA...............CCAAG--CA---TGT---CC-G- 8419
O.CM.1999.99CMU4122 CA-......GC---AG-G---C.............................-----AAA-GCA-T-AGR-----C--AT-TCCA------T-AG-CA----A--R---------............AAAACTTCCCCTGAG.........C----A---TGT---YC-G- 8438
O.FR.1992.VAU C-A......C-C---T-----..C...........................-----AAATGTA-TAGG--------AATG-GCA------T-AGAA-----AAG----------.........CAAACTTCCCCTGACCCCCAGTCCTCT-ACACC-A-C-T---CC-G- 8540
O.US.1999.99USTWLA --A......--C--AK-----C.............................-----AAA--TA-TAA----G--C-AAT-TGAA--------AG-A-----AAG----------............CAAACTTCCCCT.........GATC--C-A---TGT---CC-G- 8439
O.US.-.I-2478B --A......-G----T-----..C...........................-----AAA-GCA-T-AGG-----C-AAT-TGCG--------AG-A-----A------------............AGGGCTTCCCCT.........AAAC----AGATTGT---CC-G- 9096
N.CM.1997.YBF106 --A......GCAC-TT-----A.............................-----AAAA-TT--------G--C--CC-AG-A--------AGAAA-C--A--------A---A--..................CAAACT............CCAGAGC------TAG- 8415
N.CM.2006.06CM-U14842 --A......--AC-TG------.............................-----AAAA-GT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--..................CAAACTCAA.........-------------KAG- 8382
N.CM.2002.DJO0131 --A......GCAC-T-------.............................-----AAAA-TT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--...............CAACGACCTCACGAGCCA--A-TAGAGC------TAG- 8354
N.CM.2002.02CM-SJGddd --A......GCA--AG------.............................-----GAAGGCT--------G--C--CA-AG-A--------AG-A--C--A---------...A--...AGGGCCAGACAAACTCAAGAAGMAGCAGCA-GA-CAGA--------TAG- 8329
N.CM.2004.04CM-1015-04 --A......-CAC-TT------.............................-----GAAG-GT--------G--C-----AG-A--------AGAAA-C--A---------...A--.........AGACAAAGACAAACT......CAA--A-CAG---------TAG- 8323
N.CM.2004.04CM-1131-03 ---......-CAC-TG------.............................-----GAAA-TT-T------G-AC--A--AGCA------T-AGAAA-C--A---------...A--............AGGCAAACTCAAGAGCCAGCTCAA-------------TAG- 8391
N.CM.2006.06CM-U14296 --A......GCAC--T------.............................-----GAAA-TC--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C---------------A--..................CAAACTCGAGAGACAC-A-TAGA-C------CAG- 8369
H1N.CM.95.YBF30 --A......GCAC--A------.............................-----AAAG-TT--------G--C--CC-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--..................CAAACGCAAGAACCA--A-TAGAGC------TAG- 8469
H1P.FR.06.RBF168 --A......-GC---------...............................----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C--A----------AT-AG...........................ACTGCCC-A--AA--C-Y---CC-G- 8437
H1P.CM.06.U14788 --A......-GC--A--G---.............................A-----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C-------A---A-AG-AG...ACTACCCCGACTACCCCTGACCCGACTACCC-A-TAA--C-T---CCCG- 8485
CPZ.CD.90.ANT -TT......GCA--AAAT---AC............................------TCTGCA-----T----TC-AGTG-G-----GCA.........--AC--GC---T--GAA-..............................ATACA---AA--AATC-----GA 8336
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --A......-C---A--T---ATCTTGCTTTAAAATAGTCTTGCTTTAAG.-----A-CTC-------T--------CC-AG-A---------GAAA-C--AA-------A-A-GAG.................................---CCAAT---------AG- 8515
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --A......GCA--AT-----A.............................-----A-----------------C---C--G-G--C-----AGAG-----A--C---C-T--GA-G.................................A-AC-AA-T--------AG- 8527
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A......GC------T----.............................-----A-C------------------CC-AG-A--------AGAAA----A--G-----A-A-A--.................................---CCAA-----------G- 8415
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --A......GCAC-TT-----A.............................-----AAAAGTT--------G-----CC-TG-G--G-----ACAA--C-TA--T---------A--.................................CAGC-AGATC-------AG- 8389
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---......GC---AT-----A.............................-----AA----A--------------CC--G-A---------GAA--T--AAG------T----A-.................................-AAACTGT---------AG- 8414
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --A......GC-----------.............................-----AAA---A--------------CC--G-A---------G-A--------C---C-T---A-G.................................A-ACCT-----------AG- 8417
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --A......-GC---------C.............................-----CAA---A-----------C--CC--G-A--------AGAA-----A-CT-----A----A-.................................---C-A-----T---CCAG- 8469
CPZ.CM.98.CAM5 --A......-G----T-----C.............................------AA-------------------C--G-G------G-AG----T--AC----G--A----A-.................................A--CCA---------TCAG- 8625
CPZ.GA.88.GAB1 --A......GC---A--T----CACTGCATTAAG.................-----AAC---A-----T---------C--G-A---------GAG--C--AAG------A--GGA-.................................---CCAA----------GG- 8955
CPZ.GA.88.GAB2 --A......GC---A---G--TAAA..........................-----CAA---A-----T-----C--CA-TG-A--------GCAG--C--A--G---C-T--G--G.................................A--C--GA---------AG- 8293
CPZ.US.85.CPZUS --A......-GC--AT----...............................------AA---------T--G-----CA-AG-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-...........................ACTCAGA-AACAG----------AG- 8915
CPZ.TZ.2001.TAN2 -TA......GCC--AAAT---A.............................-----AAA--TC-TTGGT-G-T-GCC--GAGC-C--A-AG---T--A-GATCTT..........................................CATAAAAGCT--CAT-AGCC-.. 8589
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -TA......GCC--AAAT---A.............................-----GAA--TC-TTGG---GT-GCC--GAGC-CAGA-AG---T--A-GAACTC..........................................CATAAAAGCT--CAT-AGCC-.. 8643
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 --A......-GCC-AT-----A.............................-----AAA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A-------------------A-ACC........................AACCCT-AGCCAAAGC-G--TCCAG- 8479
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con --A......-GCC-AT-----A.............................-----AAA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A-------------------A-ACC........................AGCCCT-AGCCAAAGC-G--TCCGG- 8463
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --A......-GCC-AT----...............................-----AAA-GCA---AA---G-----CT-TG-A--------AG-A-----------------G-A-ACC........................AGCCCT-AGCCAGATC-G--TCCAG- 8408
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 --A......C--C-TA-C--G..................................................................................................................................................... 8353
RCM.CM.SIVagi-00CM312 --A......C--C-CAAT--G..................................................................................................................................................... 8281
RCM.GA.x.GAB1 --A......C---GTAAT--G..................................................................................................................................................... 8452
RCM.NG.x.NG411 --A......T--C-TAAC--G..................................................................................................................................................... 8535
H2A.DE.x.BEN CTC......GCCC-C--G-G-..........................................................................................................................GGGACAGCAGT-T-AGCAG-G---GTA 9313
H2B.CI.x.EHO CTC......GCCC-CT-G-G-..................................................................................................................................................... 9227
H2G.CI.92.ABT96 CTC......-C-C-CT-G-G-..........................................................................................................................AGGGCAACAAT-CA-GCAG-GTC-ATT 8698
H2U.FR.96.12034 CTC......GCGC-TT-G-G-....................................................................................................................AGCTCAGGGCCAA-GCT-TAGT-A--G---GTT 8794
SMM.SL.92.SL92B CTC......--GC-TAAC--G.......................................................................................................................GGATGGATATAAAT-CAAT-T--GG--ATT 8721

Env gp41, gp160 end
MAC.US.x.239 CTC......-C-C-CT-G-G-..........................................................................................................................GGGACAGAAAT-CAATCAG-G-C-GTA 9270
Env _L__.__.__T__L__L__*_
Nef __S__.__.__L__S__C__E##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__Q__K__Y__N__Q__G__Q__Y
STM.US.x.STM CTC......-CAC-CT-G-G-..........................................................................................................................GCCTCAGAGAT-TAAT-A--GTC-ATT 8921
MNE.US.x.MNE027 CTT......-C-C-CT-G-G-..........................................................................................................................GGGACAGAAAT-CAATCAG-G-C-GTT 8747
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 TT-......T-CC-TAAC-G-..................................................................................................................................................... 8650
DEB.CM.99.CM5 TT-......T-AC-CAAC-G-..................................................................................................................................................... 8480
DEN.CD.x.CD1 -TT......G-CC-CAAC--G..........................................................................................................................GTTACTG-AGC-TGAT-AG-AC--AGA 8882
LST.CD.88.447 -CCACAGAG-CCGCT--G--G..................................................................................................................................................... 8035
LST.CD.88.485 -CCACAGAG-CCGCT--G--G..................................................................................................................................................... 8032
LST.CD.88.524 -CCACAGAG-CCACT--G--G..................................................................................................................................................... 8035
LST.KE.x.lho7 GCCACAGAG-CCGCTT-G--G..................................................................................................................................................... 9110
SUN.GA.98.L14 -CCACAGAG-CCACTT-G---..................................................................................................................................................... 9181
MND-1.GA.x.MNDGB1 C-A......CCCC-TAAC---..................................................................................................................................................... 8378
OLC.CI.97.97CI12 GAA...ACA-C-GGAG-C-G-..................................................................................................................................................... 8323
WRC.CI.97.97CI14 T-CAGAAGA-GC--CAGTG--AGAAGACAG............................................................................................................................................ 8923
WRC.CI.98.98CI04 --CAGAAGA-GAC-CT-C---..................................................................................................................................................... 8959
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-CAGAAGAGGACA--AG---..................................................................................................................................................... 7855
MND-2.CM.98.CM16 GTC......C-CC-CAAC-G-..................................................................................................................................................... 8909
MND-2.GA.x.M14 GTC......C-GC-CAAC---..................................................................................................................................................... 8838
MND-2.x.x.5440 GCC......C-AC-CAAC-G-..................................................................................................................................................... 8545
DRL.x.x.FAO GTC......C-C--CAAC--G..................................................................................................................................................... 8606
MON.CM.99.L1 -TA......T-CC-TAAC-G-..................................................................................................................................................... 8788
GSN.CM.99.CN166 -TA......C-A--TAAC-G-..................................................................................................................................................... 8771
GSN.CM.99.CN71 -TA......C-AC-TAAC-G-..................................................................................................................................................... 8771
TAL.CM.00.266 TAT......TGC--TACT-G-................................................................................................................................T-AA--ATGGCA----ACAG- 8676
TAL.CM.01.8023 TAT......TGCC-TGCT-G-................................................................................................................................T--A-GATGGCA----TCCGA 8226
MUS-1.CM.01.1085 -TA......C-CC-TAAC-G-..................................................................................................................................................... 8780
MUS-1.CM.01.CM1239 -TA......C-CC-TAAC-G-..................................................................................................................................................... 8749
MUS-2.CM.01.CM1246 -TA......C-CC-TAAC-G-..................................................................................................................................................... 8845
MUS-2.CM.01.CM2500 -TA......C-CC-TAAC---..................................................................................................................................................... 8801
SYK.KE.x.KE51 -TC......TACC-TAAC-G-.........................................................................................................................................-C-CATCTTGGA 8434
SYK.KE.x.SYK173 -TC......TACC-TAAC-G-...................................................................................................................................GCCCATT-ACC--C-CG- 8741
GRV.ET.x.GRI_677 -AA......G-CC--GGG---..................................................................................................................................................AG- 8769
SAB.SN.x.SAB1C --A......TGG--TAAT--G.........................................................................................................................................GCA--G---CTC 9099
TAN.UG.x.TAN1 C--......TGG--CAAC--G...............................................................................................................................................GAGGG- 8912
VER.DE.x.AGM3 G-A......--CC-TAAT--G.........................................................................................................................................GAAGAG-A--G- 8423
VER.KE.x.9063 GAA......--CC-TAAT--G.........................................................................................................................................GAAGAGGA--G- 8925
VER.KE.x.AGM155 GAA......G-CC-TAAT--G.........................................................................................................................................GAAGAG-A--G- 8902
VER.KE.x.TYO1_patent GAA......--CC-TAAT--G.........................................................................................................................................GAA-CA-A--G- 8886
COL.CM.x.CGU1 CAA......GG-CCTGCC---..................................................................................................................................................... 8151
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H1B.FR.83.HXB2 GGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCACAA.........GAGGAGGAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGG 9043
Nef __V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__Q__.__.__.__E__E__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__
H1A1.UG.85.U455 A--A-------T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--T------T--T----T-----CAG------------G-----G---.........-----A-GA--C--A--C--C-----T-GG--A--------------------------T---- 8494
H1C.ET.86.ETH2220 A--A--------G---------T-A--C---T----G---C-T-----C-----C---C-C--C-AT---C---A------------G-----G---......GAG-----A--A-----A--C----------G------------------------------T---- 8443
H1D.CD.84.84ZR085 -----------T-----------------G------G------------------------A----T--------C---------G----------G......GAA-----C-----------C----------G----------------------------------- 8591
H1F1.BE.93.VI850 -----------TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG--------G---------.........-----------A--A--C----------G-------------G-------------C--T---- 8320
H1G.SE.93.SE6165 A--A-------T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A------------G---------......GAG-----CTCA--A--A--C----------G---A--A--------G-------------TT---- 8485
H1H.CF.90.056 ---A-------TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC--------G---------......GAG--C-G------A--A--C----------GG--------------------------C--T---- 8366
H1J.SE.93.SE7887 A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC-----------G---------.........ACA-----------A--A----------A-------A----A--------------A------- 8341
H1K.CM.96.MP535 -----------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------------G--------G.........-----A-----A--A-------------G------------A-----------------T---- 8230
O.BE.1987.ANT70 A--A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAG.........--A--A--A-----------AG-------A--G---C----G--------C--T--A- 9130
O.CM.-.BCF06 A--A-------TC--CA-G--G--A-C-GCTAGA--G-G---AC--GA-TC-T-C--TC-TCAA-A------A---CT---A-TT------AGC--CACAGAA.........--------A-----C-----A--------AA-G---C----G-----A--C--T--A- 9191
O.CM.1991.MVP5180 A--A-----T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC-----CAGC--CAAAGAT.........-----T--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A- 9152
O.CM.1996.96CMA102 A--A----A-CTC--CA-G-CAG-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---T-TT------AGT--CCAAGAT.........--A--A--A-----C-----A-GG-----A-----------G--------C-TT--A- 8634
O.CM.1998.98CMABB141 A--A---CA-ATC--CAAG--AT-A-C-GCTAGA----G---AC-----TCTT----TC-TCAG-AT-----A--CCT---A-TTT----GAGT--CCAAGAT......--A--A--A--A-----C-----A-G------A--G---G----G--------C-TT---- 8644
O.CM.1998.98CMABB197 A--A---CA--TC--CA----GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGC--TCAAGAG.........--A--A--A-----------A--------A--G---C----G--------C--T--A- 8569
O.CM.1998.98CMU2901 A--A--GC---TG--CA-G--A--A-C-GCTAGA----G-G-AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--TGAAGAT.........--A--T--A-----C-----ARG------A--G---C----G--------C--T--A- 8574
O.CM.1998.98CMU5337 A--A---CA--TC--C-AG--AT-A-C-GCTAGA----GG--AT---C-GC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAT.........--A--Y--A-----C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A- 8580
O.CM.1999.99CMU4122 A--A---C---TC--CA-G--GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--TTCAGAT.........--A--A--A-----C-----A-G------A--T---G-------------C-TT--A- 8599
O.FR.1992.VAU ---AA------T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT---A-TC----G-AGC--CCAGGGT.........A-A-GAA-A--G--C-----A-G---C--A--G---C----G--G-----C--T--A- 8701
O.US.1999.99USTWLA A--A----AG-T---CA-G-CAT---C-GGTAGA----GG--AC---A-TC-T----TC-CCAG-A------A--CCT---A-TC--------CT-CCAGGAT.........-----C--A-----C-----A-G------A--G---C--CAG--------C-TT--A- 8600
O.US.-.I-2478B A--A----A--TC--CA-GC-AT-A-C-GCTAGA----G---AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TT-----GAGC--CCAAGAT.........--A--T--A-----C-----A-----C--A--G---C----G--------C--T--A- 9257
N.CM.1997.YBF106 A--A-------TT----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAA--A--AT---CAAA--GTA--T---------------......GAA--AS--...-----A--C--------ACGC-----A-----GC-G--G--------C--T--A- 8576
N.CM.2006.06CM-U14842 A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--CC----C-CA--------CAA--A--AT----AA--AGTA--T--------G------......GAA--A---...--A--A--C--------ACGC-----------A-----G--------C--T--A- 8543
N.CM.2002.DJO0131 A--A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA--T---G-----------......GAA--A--A-G---A--A--C--------ACGC-----------A--G--G--------C--T--A- 8518
N.CM.2002.02CM-SJGddd A--A-------TT----A------A-CT--T-GA--G-GCG----C-CA--------TAA--A--AT----AAA--GTA--T---------------......GAA--A---...--A--A--C--------ATGC--------G--R--G--G--------C--T--A- 8490
N.CM.2004.04CM-1015-04 A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA--T---G-----------......GAA--A--A-----A--A--C--------ACGC-----A-----A--G--G--------C-TT--A- 8487
N.CM.2004.04CM-1131-03 A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTAA-T--------------G......GAA-----A-----A--A--C--------ACGC-----A-----AA----G--------C--T--A- 8555
N.CM.2006.06CM-U14296 A--A-------TT----A---A--A-CT-CT-GA--G--C-----C-CA--------TAG--AC-AT---CAAA---TA--T---------------GAAGAAGAA--A--A-----A--A--C--------TCGC-----------A--G--G--------C--T--A- 8539
H1N.CM.95.YBF30 A-CA--------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA--T---------------......GAA--A--A-----A--A--C--------ACGC-----------A-----G-----A--C--T--AC 8633
H1P.FR.06.RBF168 ---T--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---ACGT----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA----TCT-------T--T.........--A--C--A--A--A--A--C-----Y-GG-----A-----CR-------C-----A------- 8598
H1P.CM.06.U14788 ---T--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T--T.........-----A--A--A--A--R--C-------GG-----A-----C------TGC-----A------- 8646
CPZ.CD.90.ANT TA-A--GC-CTGTGGAAAC--AT---CC-GTAGA--G---C-A--CTCCTCT-C--T--GTA-AGAA--A-A--TAATCA---ATTC-----AT--T.........ACA-----A-G-ACA--C-----T--G-G------A--C--CA-G-----C-----AG-A--AT 8497
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 A--A----AG-TT---AAG--T--A------T-------T-----T-----AC-----C--AG---T---CAAA---TA--A---T----T-A-ATG...AAACATC-T--A--A--A-----C--------T-G---A-----G--A--------------------A- 8682
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 A--A---C---T---A--G-----A-C--G------------A--C-----A--C---T-CCAG--A----AGA-CCT-------T------A-GT-.........C-AA-T--A--A--A--C--------A-GG-----A------C-------------C-TT---- 8688
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--A--G-A--T---A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA---TA--T----------A-ATG.........C----T--A--A-----A----------A---A--A--G--C--------T-----C-TT---- 8576
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---A-------TT----A---T--A-CT--T-GA--G--T--T--C-TA--A-----TAAG-AG-AT---CAA--CCTA--T----------AG---.........A-A-----A-CA--A--C--------ATGT-----------A--------------A-----A- 8550
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 A--A---C----C--A-A------A-CT-GG-----G-----T--------T-----CC--CAA--T----AGA-CAT-------T----G-AG---.........A-------A--AA-AT-G--------A-A------------A-----G----------TT--A- 8575
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 A--A--GC---TC--G--------A--G-G------G--T--A--------G-----TC--CAG--A----AGA--CT-------T----G-AG---.........AG---C--A--A--A--A--------A-G---C--A--G--------G--C-----C--T--A- 8578
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ---A---T---TC--A-----TT-A--GGC------------A--C-C---A-----CC--CAA-A----CAAA--CTA--A----------A-ATG...CAGGGAC-T--A--------A--C--------T-G---A--A-----CC-T-----T-----A-TT--A- 8636
CPZ.CM.98.CAM5 A--A---C---TC--A-A---T--A--GGC--G------------C-C---A---CAC...A-A-AAT--CAGA-CCTG------T------A-ATG...GAAAATC-T--A--A--A--A--C--------T-G---C--------CC-------------A------C 8789
CPZ.GA.88.GAB1 A--A----A--TT--GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--CTA--T--------G-A-ATG.........--CA-T--A--A--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG--------------T--A- 9116
CPZ.GA.88.GAB2 A--A----A--TG----AG--TT-A-C--GG-G---------A--TTCC--AC----CC-TCAG--T---CAAA--CT---A----------A-ATG.........--AC-------T--A--G--------A-G---------------------------A--T--A- 8454
CPZ.US.85.CPZUS A--A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATG...ACTAATC-T--AAGT--A--A--C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C-----------AC 9082
CPZ.TZ.2001.TAN2 .A-A---CAG--C--AAC------CC----TAGA--G-GCT-A--C-AC-A--CC-T--GTA--T-AGCA-A--TAGTA-AG-ATTCT-C--AC.........CATACT-----A--A--A--G--------T-G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-A--AC 8749
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 .--A---CAG--C--AAA------CC----TAGA----GCT-A--C-CC-A--CC-T--GCA--C-AG-A-A--TA-TA-AACACTCT-C--AC.........CATACT--------A--A--G--------T-G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-A---C 8803
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ------T-A--TG---A---CAT-A-C-C--AGA----GG--AC-TGCA-AAT----TC--CAA-A----CAA----TA--A-TC--------T.........CAT--A--T--A-----A--A----------G------A--G--G--------------C-TT--A- 8640
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ------T-A--TG---A---TGT-A-C-C--AGG----GG--AC-TGCA-AAT----TC--CGA-A----CAA----TA--G-TC--------T.........CAT--A--T--------A--A---------GY------A--G--------G--------C-TT--A- 8624
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con ------T-A--TG---AT--CAT-A-C-C--AGA----GG--AC-TGCA-AAT----TC--AAA-A----CAA----TA--A-TC--------T.........CAT--AA-T-----A--A--C---------GT------A--G--------G--------C-TT--A- 8569
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ....................................G-G-GGA-T--CA-TAG-A---CAGCAA-GTGTA-A----ATA-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--TACCTT---A-----C-----G-A---A--A-----A--------T-------TT--AT 8478
RCM.CM.SIVagi-00CM312 ....................................--G-GGGTTT-C--TAG-A---CAGCAGT-AGTA-A----ATG-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--CACCTT---A--A----------AG--A--A-----A------G------G--T---AT 8406
RCM.GA.x.GAB1 ........................A-G-GGCAT-AC----GAA--GCAAGCTTCA-T--AT-AC...-T--ACTGG-A--AAGATACT..................--T--CACCTT---A--A--------G-A------A-----AC-T----------G-------C 8577
RCM.NG.x.NG411 ..........................................AGG-G-GTTT-CA-T--A-A--CAGC-GT-A-TGGA---AATAGATTGGTATG--...GATACA--T--TACCTT---A--G--------G-G---A--A--C--CA----G------T-------AT 8660
H2A.DE.x.BEN CA--AACAGCC---GGA--A---CA-C--C-G-AA--CAG-AAGATTTGTAT-GGCAGCA-AA--TGG---A--TA...-AT-CTGAT..................--T--T--CCTAA-A--AG----T--T-----AAGA-----ACGG---GA------C--T--AT 9462
H2B.CI.x.EHO ........................T-G-C--A-GACTTTGGGAG--GAAG-GGGAGG-AA-CAAGATTCA-A-......-AGGATGAT..................-----CA-T--A--A--GG-C-GT--A-G---CGG---C--AC-G--G--------A-T---AC 9349
H2G.CI.92.ABT96 TA--AATA-CC---GGA--A---CA-C--C-G-AA------AGTT-GCATA--GGYAGCA-AA--ATG---A--TA...-ATA-TGAT..................--TA-T--CTTA--A--AG-A------TAC--CA-A--C--GC-----GT-----G------AT 8847
H2U.FR.96.12034 CA--AATA--C-T-GGA--AC--CA-C--C-GGGAA--AT-AATT-CAATAT--GCA-CA-AAC-TGG---A--TA...-ATGAAGA-..................--TA-T--TTTA--A--AG-AG----A-G---AAGA---G-AC-G---A-------------AT 8943
SMM.SL.92.SL92B TA--AACA-CC---GGA--A---CT-CT-C-G-AA--CA--AGCA-CAGTAT-GGCAGCAGTG--TGG---A-ATA...-ATGA-GAT..................--T--T---CT--CT--AG-AGTT---TGG--AA-A-----CC-----G-----T-A-----AT 8870

Premature stop in SMM239
MAC.US.x.239 TA--AATA-TC---GGA--A---CA-CTG--G-GA---A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA...-ATGA-TA-..................--T--T--CTT---A--GG-AT----G-GG--AA-A--T--CC-----A------G------AT 9419
Nef __M__N__T__P__W__R__N__P__A__E__E__R__E__K__L__A__Y__R__K__Q__N__M__D__D__I__.__D__E__*__.__.__.__.__.__.__D__D__D__L__V__G__V__S__V__R__P__K__V__P__L__R__T__M__S__Y__K__
STM.US.x.STM TA--AATA-CC-T-GGAA-A---C--C-GC-G-AA-C--T-AGCT-GAATAT-GACAGCA-AAC-TGG---A--TA...-ATGA-GA-..................--T--TA-TCTA--A--AG-AG----ACAT--AAGA--C--AC-T--GGA-------------T 9070
MNE.US.x.MNE027 TA--AATA-TC---GGAA-A---CA-CTGG-G-GA-G-A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA...-ATGA-GA-..................--T--T-GCTT---A--GG-A-----G-GG--A-GA--T--C------G-------------AT 8896
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ..................G--AACCTTT-T-GGAAATC---GA-G-GAA-T---GTGTA--CAG-GAC-ACAACAAGA-TTTGAC.....................C-AC-A-----A-----A-----T----A---CAG---C--AA-T---GACCCC--C--T--AT 8781
DEB.CM.99.CM5 ..................G--A-CACTCT-TGCA-ACC-CCA--G-GAG-TA--ATGCA-TCAG-GAGCCCAG-AG---TATGAT.....................-----AC-T-G-A-A--C---G-T----G---AAG---C--AA-T--GGA-CCC--------AT 8611
DEN.CD.x.CD1 AACCTTT-T--ATG-AGA-...GAAATC-TC--ATC-T-TCCAG--CTGGA-CC-CA-CATC-A-GA.........ATACA-CAATAT-TG-T-G-C...CATGAT--T--A--A--A--A--C--------ACGG--A-GACG---AC-GCACG--CC---C--T--A- 9037
LST.CD.88.447 ............................................................................................................................................................CCCT--C--T---A 8049
LST.CD.88.485 ............................................................................................................................................................CCCT-----T---A 8046
LST.CD.88.524 ............................................................................................................................................................CTCT--C--T--AA 8049
LST.KE.x.lho7 ............................................................................................................................................................CCCT--C--T---A 9124
SUN.GA.98.L14 ............................................................................................................................................................GCCA--A--T---C 9195
MND-1.GA.x.MNDGB1 ................................................AGATG-G-A-CTT-ACTTA-CACAGCAGGA-C-AGAAGAG..................-----A--A...--T--A-----T--GTGT-GC--A--TT-C------GTGCCAT-A-----A- 8479
OLC.CI.97.97CI12 ......G-ACCAGCA-......-AAAC---T-TG-C-AT-GAGT-TTTA-TG-C-GGG-AC.....................ACTGAC..................AC---T--TCT--AA--A--------G-AG--------G--AG-GC---A-GCC-----T---A 8442
WRC.CI.97.97CI14 ..............................................................................-AGTGATGA-..................--T--A-GA...--A-----------A--T-----A--T--CA------A-CCA----TT--AC 8994
WRC.CI.98.98CI04 ........................................................................A-AAGA-AGT-CTGAT..................--T--A--A...--A--C--------TCAT--------T--AA------A-GCT--A-TT--AC 9036
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ........................................................................A-AAGACT-A-CTGAT..................--T--T-CA...A-A--A--C--T----G---A--A--T----------AGGCA--A-T----A 7932
MND-2.CM.98.CM16 .................................................................................-GAAGAG..................--A--AAC-......--C--------ATAT--A---TGC--AG-----GA-CCC--C------- 8974
MND-2.GA.x.M14 ...........................................................................AGTA-ATGATGAGC--...............A-A--A--A...AG---C--------TTAT--CACACAG---G-GC-TGA-GCA--C-----AA 8915
MND-2.x.x.5440 ........................-CGGG-T-TAA-GCACCAGCAGGA-GTA-C-CTCC-CT-AGAA--A-AGCAACCAAGTGATGA-..................-----A---...--A--C---------TAC--AAC-CAG--AG-GCCTGA-GCA--C------- 8670
DRL.x.x.FAO ..................CAG-T-A--T-CTAC-CATATGCAAG--GCAGCAGCAGAGAA--A-GT--CCCT-C-CACA-AAGAAGA-C--C-CTC-...GAAGAA--A--A--A--A--A-----------ATGT-----ACGC---------GAGCCA--C-----A- 8755
MON.CM.99.L1 .............................................GG-C--A---GGCAA-CAACG-CGGCAAC--.........--G--C-AC......GACGAC--C--C--C-GT--C----G------A-GG--C-GA--T--GC-TC-CGACCCT----GG---C 8898
GSN.CM.99.CN166 ............................................................--AGC-A--AC-CAAGA-A-GAA-C--C..................------T-T--ACCATCA-GC-----A-G---A-G------AC-T---GACCCC--C-----A- 8863
GSN.CM.99.CN71 ............................................................--AAT-ACCCT-CAGGCAAAAT--CA-C.....................--TT-T--ACCATCA-GC-----G-G---A-----G--GC-T---GACCCC--C-----AC 8860
TAL.CM.00.266 A-C--ACTACATG.....................--CAAGGCATT--CACAAGGAGAG-TTTGGTATG-AAAA-AACAA-AAGAAAAT..................--CAT---ACTA-----C--C--T--G-GG---A-A--T--G--G---A-CTGT-----T--AC 8807
TAL.CM.01.8023 C-CAAATTGGATG.....................--GAAGGCACTCTCGGAAGGAGA--TCTGGTATG-AAAG-AGCAA-AAGAAAAT..................--CAT----CTT--A--C--------A-GG-----A--T--A--G--G--CTGT-A------AC 8357
MUS-1.CM.01.1085 .............................................-G-AGC--G--A-AG-C--GTG-TA.................................GAA---C-T---...CGTACC-GC--G--GCGT--GAG---G--AA-CC-TGACCCC--C------C 8869
MUS-1.CM.01.CM1239 .............................................-G-A------GAGCGGC-ACT--TC.................................GAA--AC-T---...CGTTCA-GC-----GCGG--G-GA--G--CC--C-GGATCCC--A------A 8838
MUS-2.CM.01.CM1246 .............................................--AC-AGGGCCGCAGGCAA-T--TA.................................GAA--AC-T---...TGCTCC-GC-----ACGC--GA-A--C--GA-TC-TGATG-C-AC-----AC 8934
MUS-2.CM.01.CM2500 .............................................GG-A--T--C-A-AA---A-T--TA.................................AAAA-AC-TA-A...CG-TCG-G------ACGC--G--ACAC--AA-CCAGAACCCC--C--T---T 8890
SYK.KE.x.KE51 TCCCAA-AG--AC.........T-T--CTCTGGG--GAA--AATGG-A-GCGGGAGACATCTG-...C--.........-ATGA-GG-..................--T-----TCTA--A--C-----T--TTT---A--A-----C--G-----CT-A--------AC 8565
SYK.KE.x.SYK173 -CC--ACAG--AC-GG......GGAC-TTCGGGA---CA--AATTCTCACCTGGAGATAT--TG...C-G.........-ATGAAGG-..................--CACA-GTCTC--A-----C--T--GTGT-----AAC---AC-C---A--T-A--C-----AT 8875
GRV.ET.x.GRI_677 TAAAATGA-TC--..................G-C--CCGCCG-CTGCAAGAAGGAGACA-CTT-...G---AGTGG...-ATGATGAT..................--A--A--A...--A--C--C--T--GCA-----GA--C--C-------AG-----C--T--AT 8894
SAB.SN.x.SAB1C CTCTA--A---A-..................G-A--T-T--AA-TG-AACATC-AGG-AG-CAG...CCCT-GTGG-A--ATGA-GAT..................--A--A--A...--A--C--------A-GG---TGCT----AC--C--G-------A--T---T 9227
TAN.UG.x.TAN1 AAA-A-CA-CC-T..................G-A---AG--AATTGGCAGCTG--GACA--TGG...G---ACTGG...-AACCAGAG..................--A--A--A...-----C--------A-G---A-GA--G----------A------A--T---T 9037
VER.DE.x.AGM3 TAAAATGA-TC--..................G-A---AG--AATT-CAAGAAGGAGATAA-TGG...G---AATGG...T-TGATGA-..................--A--T--A...--A--A--------A-G---AAGA--G--GC------A------C--T--AT 8548
VER.KE.x.9063 CAACATGA-TC--..................G-----AG-CG-CTGCAAGAAGGAGAC-A-TGG...G---AATGG...T-AGATGAT..................--A--T--A...-----A-----T--A-A---AAGA-----A--G--G-A------------AT 9050
VER.KE.x.AGM155 CAACATGA-TC--..................G-A---AG-CGTCT-CAGGA-GGGGACCA-TGG...G---AATGG...T-AGATGA-..................--A--T--A...-----A--------A-G---AAGA--G--AC------A---A--A-----AC 9027
VER.KE.x.TYO1_patent CAACATGA-G-A-..................G-G---AGG-GGCTTCAAGAAGGAGACA-CTGG...G-A-AGTGG...T-GGATGAT..................-----A--A...-----A--------G-G---AAGA-----C-----G-A---------T--AC 9011
COL.CM.x.CGU1 ............T-GC-CTTG--C-CTTTGCT--A--CATCCAGATGTATATT-CCACAAC.........C-A-AACCA-AGGACG--..................--A--T-TA--A-CA--A-G-TAT--G-TGT---GAC-G--AG--C---AGGC---CATT---C 8282
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
H1B.FR.83.HXB2 CAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGG..................... 9192
Nef A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__.__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455 -----T-T-----C---TT---------------------------T---T----------A--G-A---------A---------------G----T-----------A-T-----------G------T-----------------A..................... 8643
H1C.ET.86.ETH2220 ----AT-C-----C----T-------------------------------T-----T-----A-G-A---G--G--G--T------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A------..................... 8592
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------------------G-A-----------------------G--T-------G-A---------------------T---G------------------T-----------G---A---------------------..................... 8740
H1F1.BE.93.VI850 -------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----GG-----C-------------G-T----------------------------G-------------------------..................... 8469
H1G.SE.93.SE6165 GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------G--------C------G-----A-T--------A--------A----G------------G------------..................... 8634
H1H.CF.90.056 G----T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-GCA------G--C---------T-A---G----TA----------------------C-G-------------------------..................... 8515
H1J.SE.93.SE7887 G------T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A---------G---------------G-TC-TA----------T-----------C-G---A---------------------..................... 8490
H1K.CM.96.MP535 -----T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------A---------------G-T--T-----------T-T-----------G---A---------------------..................... 8379
O.BE.1987.ANT70 G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T-A----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A..................... 9279
O.CM.-.BCF06 -----T-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---GC---G-----G-----T---G-AC-T-----T--G--A-T-----------G---A-----------G--A-----A..................... 9340
O.CM.1991.MVP5180 ----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G--A-----A..................... 9301
O.CM.1996.96CMA102 G---AT-C--C--CG--TT------------------A--------T---T-----T------C-GA----GC---G-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-C---------G------------------A-----A..................... 8783
O.CM.1998.98CMABB141 ----AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----T-A----GC---G-----G-----T---G-AC-TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A..................... 8793
O.CM.1998.98CMABB197 G---GT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------C-A----GC---A-----A-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A..................... 8718
O.CM.1998.98CMU2901 ----AT-T--C--CG-TTT------------------A--------T---T-----T-------T-RG---GC---G-----A-----T---G-V--T-----T--R--A-TT----------G------------------A------..................... 8723
O.CM.1998.98CMU5337 G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T--------GCT---GC---G-----G-----T---G-A--TA-T--T--G--A-T-----------G------------------A-----A..................... 8729
O.CM.1999.99CMU4122 ----AT-T--C--C--TGT---------------T---------------T-----T----T--TG-G---GC---G-----G-----T-----A--TA----T--G--A-T-----------G------------------------A..................... 8748
O.FR.1992.VAU G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----GC---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T-----------G---A--------------A-----A..................... 8850
O.US.1999.99USTWLA ----ACAT-----C--T--T--------------C--A--------T---------T-------T-A----GC---A-----G-----C---G-A--T-----T--G--A-T-----------G------T-----------A-----A..................... 8749
O.US.-.I-2478B G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----GCA----GC---G-----G-----C------C-------T--G--A-T-----------G------------------------A..................... 9406
N.CM.1997.YBF106 -G---T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G-----A--T--A--C--C---G-T--T-----------T-T---------C-G------------------------A..................... 8725
N.CM.2006.06CM-U14842 -----T-T------TC-TT------------T----------G-------T--G--TGG--TAG--A---G-----G--T--A--C--C---G-............................................................................ 8637
N.CM.2002.DJO0131 -G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG--A---G-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------A..................... 8667
N.CM.2002.02CM-SJGddd ----CT-T--C---TC-TT-------------------------------------TGG---AGG-A---G-----G--T--A-----C---G-T--T-------------T---------C-G-............................................. 8615
N.CM.2004.04CM-1015-04 -----T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G-----G--T--A--C--C-----T--TA----------------------C-G------------------------A..................... 8636
N.CM.2004.04CM-1131-03 -----T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--AG--G-----G--T--A--C--C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------A..................... 8704
N.CM.2006.06CM-U14296 -----T.................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.95.YBF30 AG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG--A---G--------T--A--C--C-----G--T------------AT-C-------C-G---T--------------------A..................... 8782
H1P.FR.06.RBF168 ----AT-T--C--C---TT------------------------R--T---T-----.................................................................................................................. 8654
H1P.CM.06.U14788 ----AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CTGAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T---------C-G------T-----T-----------A..................... 8795
CPZ.CD.90.ANT T---------C--GTCATGN--------------------------TN--------T-NN-A-TT-A----GC--C------A---A-------G-TTA----C--G--AAT-----------G------T------GA--A------A..................... 8646
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G---CT-T--C---TC-----------G--G-------------------T--G--T-------G-A---G-----A---T-A-----C---G-T--T--T----------T---------C-G------------C-----A-----A..................... 8831
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 G----T-T-----C---------------------------------------G--T-----A---AG--------G-----------T---G----T--T--------A-T-----------G---A---------------------..................... 8837
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GT--CT-T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG-A------G--G---------T-A---G-T--T-----------T-----------C-G---A--------C--G--------A..................... 8725
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 A----T-T------TC-TT--------G-------------------------G--TGG--AACC-AG--------A--T--A--C--C---G-T--T--T--T-----AAT---------C-G------------T-----A-----C..................... 8699
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 AG---T-T------G--T--------------------------------T--G--T----TA---AG--------A--------C--CG--G-T--T-----------AAT---------C-G------T-----C------------..................... 8724
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 -G--CT-T-----------------------------------------------CT-------------G-----G-----------C---G----T--T----------T-----------G---A--------------A------..................... 8727
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 G----T-T---T-AG--T--------------------------------------T-----AG------------G---T-G-----C---G----T--T--------A-T-----------G------T-----------A-----A..................... 8785
CPZ.CM.98.CAM5 A----T-T---T-A------------------------------------T--G--T-----AC--A---G-----G-----A-----C---G-T--T--------G--AATT--------C-G------T-----------------A..................... 8938
CPZ.GA.88.GAB1 -----T-T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG-----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-------------A----A-----A..................... 9265
CPZ.GA.88.GAB2 ----CT-T-----C------------------------------------T--G--T-T---A-G-----------G-----G--C--C---G-T--T--T--C-----A-------------G-A-T-----T--T--T--A-----A..................... 8603
CPZ.US.85.CPZUS A---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG------------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--A..................... 9231
CPZ.TZ.2001.TAN2 T---A--------GTCATGG--C-----------------------T---T--TA-TT---TAC--AG---GC--CC-----A--CACC-----G-TTA-T--------AATA-----A--C-G------------C--T--A-----A..................... 8898
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 T---A--------GTCATGG--C-----------------------T------T--T----T----A----GC--CC-----A---ACC-----G-TTA----------AAT------A--C-G------------C--T--A-----A..................... 8952
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 GG--AT-T--C--C---TT---------T---------------------T--G--TT---T--GGCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T------------------..................... 8789
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con GG--AT-T--C--C---TT-------------------------------T--G--TT---T--GGCC---AGT--G---T-A-----C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T--T---------------..................... 8773
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con GG--AT-T--C--C---TT------------------A------------T--G--TT---T--GGCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T-----T--G--A-----------C-G------T------------------..................... 8718
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 TG--AA-------CTCA--T------------------------------A-TTA-T-----ACC--G-----TAGA---T-A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATTA---------G------T------AA---A-----T..................... 8627
RCM.CM.SIVagi-00CM312 TG--AA----CA-GTC----------------------------------A-TTA-T-T--AAT---------TAGA--T--A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATAA-T-------G------T-----T-----A--T--T..................... 8555
RCM.GA.x.GAB1 T---AA----CA-GTCT---------------------------------A-TTA-TGGAGTATC---------AGA--AT-G---A---ACC-GG-AA-TGAG--T---ATAA-A-------G---A--------T-----------A..................... 8726
RCM.NG.x.NG411 T---AA-------ATCT---------------------------------A-TTA-TT---AG----G---AGGCGC--TT-A--C--C-AC--GG-GA-TGA---T--AATAA-A--A----G------T-----T------------..................... 8809
H2A.DE.x.BEN TG--AA-----A-GTCA--T---A----------A---------C-----A-GT--T--AGTAGG--G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT--------A..................... 9611
H2B.CI.x.EHO T---A-----CA-GTCT--T-------------------A----------A-TT-CT-TAGTG-G-----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---GA-G--------------AT--------A..................... 9498
H2G.CI.92.ABT96 TG--AA----CA-GTCA--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TAGA-----A--CA-A-AC--GG-AA-GGAG-----TATAA-T--A----G------T------G----A-----T..................... 8996
H2U.FR.96.12034 TG--A------A-GTCA--T---A----------A-----------T---A--T--T-T--T--G--------TAGA---T-A---A-C-ACT-AG-AA-TGAGG-G--AATAA----A----G------T-----CT----A-----A..................... 9092
SMM.SL.92.SL92B TG--AA----CA-GTCA--T---A----------------------T---A-TTA-T--AGTG-G--G-----TAGA-----A---A-A-ACC-AG-AA-AGAGG----TAT-A----A----G------T--T---AGT--------A..................... 9019

3’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 TG--AA----CA-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTGC---------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT----A-----A..................... 9568
Nef L__A__I__D__M__S__H__F__I__K__E__K__G__G__L__E__G__I__Y__Y__S__A__R__R__H__R__I__L__D__I__Y__L__E__K__E__E__G__I__I__P__D__W__Q__D__Y__T__S__G__P__G__.__.__.__.__.__.__._
STM.US.x.STM TG--AA----C--GTCA--T---A-----AGC------------------A-TTA-T--AGTG-G--------TAGA--AT-G--CA---ACT-AG-AA-AGA-G----GATAG-T--A----G------T------G----A------..................... 9219
MNE.US.x.MNE027 TG--A------A-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TA-A---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-G-G--A----G----G-T-----CT-G--A-----A..................... 9045
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 T-ATGA----CTACTCT--T-----------------T--------G-ATA-TT--T----AGCC--G--G--T-CA---T-G--A---CATGC-C-AA-TGA-TGG--AATAA-A----G--G--TCC-G-----TGAG--C------..................... 8930
DEB.CM.99.CM5 TGATGA----CTACTCT--T-A---------------T--------G-ATA-TT--T----TGCT--------T-C---AT-A--AA-CCATGC-C----TGA-TGG--AATAA-A--A-G--G-TT---G------GA---C-----A..................... 8760
DEN.CD.x.CD1 ATATGA-----A-GTCT--T-----G-----------A------C-G-ATA-TT--T--AGT-C------G--T-C---TT-A--C--C-ATGC-C-GA-TGA---T----T-A-AA-A-GA-G-----C-------GAT--------C..................... 9186
LST.CD.88.447 -TCTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C---T-ATG---T-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT--CT------GAT---------..................... 8198
LST.CD.88.485 -TCTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C---T-GTG---T-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT--C-------GAT--A------..................... 8195
LST.CD.88.524 -CTTGA----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G-----GA-T--C---T-AACA--C-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT--A-----A..................... 8198
LST.KE.x.lho7 -TCT-A----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT--A-----A..................... 9273
SUN.GA.98.L14 AGCTAA-------CTCA--T---A-------------T--------------CTGGT-----AG--CC---G----A---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---GC-G---AG-T-----CAA------T--A..................... 9344
MND-1.GA.x.MNDGB1 ATCTGA----CT-CTCT--T---A---------------------G----A--TA-T-TAG-AGG------G----A-----A-----C-ATGCAG-GA-TGAGTGG--A-TTGAA----GA-G---AC-G--T--GA----T-----A..................... 8628
OLC.CI.97.97CI12 -TCTAA-T--G--CTCG--T--------------------------G---A-GTA-TGG--A-CT-----GG-GA--T-GA--T------ATGCT-TGA-TTGTTGG--AATAA-AGG-A-C-TC---GCAACAGAGGAG-TAGA--A-...............GGCACG 8597
WRC.CI.97.97CI14 TGCTA-----C--CTCG--T--A--T-----------A--------G-ATA--T--TGG--AGCG------G----A--AG-GA-C--C-ATGCAC--A-TGA-TGG--GCTGA-AGA--GC-G---AGCT------GA---A------..................... 9143
WRC.CI.98.98CI04 TGCTA--------CTCG--T--A--T-----------A--------GTATA--T--TGG--T-CT------G----A--AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G--G----GCA------GAG--A-----C..................... 9185
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TCTTA-----C--CTCT--T--A--T-----------A--------G-ATA--T--TGGAGT-CT------G----A--AG-GA-CT-A-ATGC---T--TGA-TGG--TATAG-GGAG-GA-G---AGC------CGAT--A------..................... 8081
MND-2.CM.98.CM16 ACTTG--T---A-GCC----------------------------------A-TTGG--T--TA--------G----G---T-G--CT-A-ATGCTC-AA-TGA-TGG--A-T-A-T---ACC-G---ATCT--T--TGAT--C------..................... 9123
MND-2.GA.x.M14 ACCTGA-----A-GTC----------------------------------A-TTGGTT---TAG-------G----G---T-AA-C----ATGCTC-GA-TGA-TGG--A-T-A-A--A----G---AG-A-----TT-----------..................... 9064
MND-2.x.x.5440 ACTTGA----CA-GTC----------------------------------A-TTGGTGG--TA--------G----G---T-G--C--T-ATGCAC-AA--GAGTGG--ACTAA-A---A---G-------------AAG--A--G---..................... 8819
DRL.x.x.FAO ATCTA-----CT--TC------------G---------------A-----A-TTGGTGG--T-TC------G--ACA---T-G-----C-ATGCTC-AA-TGA-TGG----T-A-AAAA-GC-G---A-GT-----CAAG--A--T--C..................... 8904
MON.CM.99.L1 TCATGA-G--C--CTCT--T-A---G-----------A-------G--A-A-GT--T---GTG--GAC-----TAGA-AGA-A--G-AA-ATGC---T-TGGA-TGG----TAA----A-GA-G--TAC-A--T--GGA----------..................... 9047
GSN.CM.99.CN166 TCATG--G-----CTCT--------G-----------A--------G--CA-GT--T---GTG-GGAC--G--CC-G-AGT-G--A-AA-ATGC---T-TGGAGTGG---CTGG-G----GA-G--TCTCA-T---T-----C-----A..................... 9012
GSN.CM.99.CN71 TTATG--G-----CTCG--------G-----------A--------G-CCA-GT--T-T-GTG--GAT-----CC-A-AG--A--GAGC-ATTG---TT-TGAGTGG---ATTG-G----GA-G--TCC-G-GG--T-----A-----A..................... 9009
TAL.CM.00.266 T--G-A----CT-CTCGTT------G-----------A------A-G---A--T--T--AA-A--C-T--G--T-CA---T-GA------ATGC-C--A-TGA-TGG---ATAC-G--A--C-G-------------GAG--A-----A..................... 8956
TAL.CM.01.8023 TG-G-A----CT-CTCGTT------G--------A---------A-G---A--T--T--AA-A-C-----G--T-CA---T-AA-C----ATGC-C-TA-TGAGTGG---ATAC-G--A----G----TCA------GA---------A..................... 8506
MUS-1.CM.01.1085 TGATG--G---A-GTCG--T--C--------------A------------A-GT-CGT-AGTAC-GA---G-TCC-G-AGT-G--GACC---GC---TGTGGAGTGG--AATAA-A--A-GA-G--T--TG--T---GAT--C------..................... 9018
MUS-1.CM.01.CM1239 TGATGA-T--C--CTCT--T-A---------------A------------A-GT--T-T-GTG-GGA------CC-A-AAT-G--GACT-AT-C---TGTGGACTGG--AATTG-A--A-GA-G--TAC-G-TT---GAG--C--G---..................... 8987
MUS-2.CM.01.CM1246 TCATGA----C--CTCT----A---G---A-----A-A-----A-----AA-GT--GTG-G-AT-GAC----TGC-A-AA--A--GACT-ATGC---TGTA-A-TC-AAAATAG----AAGA-CA-TA-TA-----GGAT--C-----C..................... 9083
MUS-2.CM.01.CM2500 T-ATAA--A-C--CTCT--T-----G-----------A------------A-GT--T--AGTG-GGA------CC-A-AAT-G--GACC-ATGCA--TGTGGAGTGG--TCTTA------GA-G--T--TG------GA---C--T--T..................... 9039
SYK.KE.x.KE51 TT--CA-------CTC---T---A-----AG------A------C-G--CA-GT--TT--GT----AG-----T--G--T--AC-G----ATT-AA-GA-TGAG--T--TGTGA-AGA---C...ATC-C---T--GAGT--------A..................... 8711
SYK.KE.x.SYK173 TG--AA----C--CTCT--T---A-----A-C-----A------C-G--CA-G-A-T-T-GTG---AG---G-T--A--T---C----C-ACC-AC-GA-TGAG--T--AAT-A-A...--CAG-ATC--T-----CT----------A..................... 9021
GRV.ET.x.GRI_677 T---A--G--CT--TC-------------TC---------------T---A--TA-T----TG--------G--A-G-----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA-----G---AGCT---T-------C--G---..................... 9043
SAB.SN.x.SAB1C TG--AA----CT--G-----------------------------------A-TTA-T--AGTG----G---A-GA-G---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-G------T--T---GAT--------T..................... 9376
TAN.UG.x.TAN1 TG--A------T-CTC---------------------A--------G--CA--TA-TGG--A-C--AG---G-GC-A-----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA-----G---AGCA--TT-C--T--------C..................... 9186
VER.DE.x.AGM3 T---G--G--CT--TCG-----------------------------T---A-TTA-T-----G-C--G--GA-TC-G-----AA-C----ACGC-CT-A-TGAGTGG--AAT-A-TGA-----G-A-TGCT-GGT--GA---A-----A..................... 8697
VER.KE.x.9063 T---A--G--CT--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G----G--GA-TAGA-----CA-C----ATGCTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGC--GGT--A----A-----C..................... 9199
VER.KE.x.AGM155 TT--A------T--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA---A--T---..................... 9176
VER.KE.x.TYO1_patent TT--A--G---T--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G-----GA------ATGCTCTTA-TGA-TGG--GATAA-TGA-----G-A-TGC--GGT-GAAG--A-----A..................... 9160
COL.CM.x.CGU1 T-CTG--G--CA-CTCTTG------G-----------T--------G---A-T---AGAA---CTGAG---G-T--CC-GA-A--G-A--ATGC----ATTGAGTGG----G---AAAA-G--G-TT-G-G--TGA-GAT-A--TG--AGAGGATGGAGCATTAAAAGAG 8452
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H1B.FR.83.HXB2 GTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAGGCC...AATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC.........CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTT 9350
Nef _V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__A__.__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__.__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F
H1A1.UG.85.U455 A-------C-----A--A--------------------------------T----C-G-AG----G--A--T...-C-GG-----------A---TC-AC--------A-AT---AA-----AG-A-----T.........GAA----A----------AT-----A--- 8801
H1C.ET.86.ETH2220 -------------------------------T------------------C---AG-G-AG-G-----AAT-...---G------------A-T-----C-G-------C------------A-----G--T.........GAA--C--------A---A------A--- 8750
H1D.CD.84.84ZR085 A-----------T-A--------G-------T-G----------------T-----GGT-G-----A-----...-C-G-------AG---A-T-----C--------A-CT---A------A-----G---.........GA-----AG----------T------A-- 8898
H1F1.BE.93.VI850 A-------------------G----------T------------------T-----AG--G-G---A-----...---G------------A-T-------------CA------AA-----A-----G--T.........GAA--C--------AC-GAG-----A--- 8627
H1G.SE.93.SE6165 ACT----TC--C-------------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----------------A---TC-A--------CA-CT---A------A-----G---.........GAA--C---------C-G-T------A-- 8792
H1H.CF.90.056 -AG----T---C-----------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C-----...---G------------A-------C-------CA-------------A-----G--T.........GAC-G----------C-GAT-----AA-- 8673
H1J.SE.93.SE7887 A-------C---T----A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A--T...---G-------A----A-T--C----------CA-AT---A------A--A--G--T.........GAA--A------------C------A--- 8648
H1K.CM.96.MP535 A-------C--------------G--------------------------T----CAG-AG--------A--...-CAG--------G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G--T.........GAAC-C------A-A---AT-----A--- 8537
O.BE.1987.ANT70 AC---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTAGGA----C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A--T.........A-AC-T-A----A-AC-GAT-----A--- 9440
O.CM.-.BCF06 CCT-----C--------A----------TA-TT--------G-----GTCAG----GG--GC---GAGACTGGGC---TCGA-T---G-TG-T---C-T-----T--A-CTT-TAATT----TGAT--G--T.........GAAC-C-AG---A-AC--A-A---CA--- 9501
O.CM.1991.MVP5180 CCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTGGGT----C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G--T.........G-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA--- 9462
O.CM.1996.96CMA102 AC------C--C-----A---------CCA-TT--------------GTCAGA--CCG--GC------ACTGGGT-----GA-T--T-GGG-T-AGC-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----AT-T-GA--T.........AGAC-CG-G---A-A--GA-----CA--- 8944
O.CM.1998.98CMABB141 AC-----TC--------A-A---G----TA--T---T----------GACAAG---GG--GC----AGACTAGGA---G-GT-T----GGG-T--TC-CC-G--T--A-CTT-TAAC--C--CT-T--A--T.........--AC-CG-G--GA-AC-GA-A---CA--- 8954
O.CM.1998.98CMABB197 AC------C---T----A----------TA--T---T----------GTCAGA----G--GC----AGACTAGGA----C-T-T----GGG-TG-TC-CA-G--T--A-C-T-TGCC-----AT-T--A--T.........--AC-T-AG---A-AC-GAT-----A--- 8879
O.CM.1998.98CMU2901 ACT-----C--------A----------TA--T--------------GWCAGA-ACYG--GC-A-R--ACTAGGA--C-C-T-T----GGG-T-TGC-CC-G--T--A-CTT-TGCA-----CT-T--H--T.........--AC-CG-----A-AC-GA-A---CA--- 8884
O.CM.1998.98CMU5337 ACT----TC--------A---------ATG-TT--------G-----GTCAGA--C-G--GC---T--WCTGGGA-----GCAT--A-GGG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT-TAAC-----CT-T--G--T.........--TC-TG-----A-AC-GA-A---CA--- 8890
O.CM.1999.99CMU4122 ACT----TC--------A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTAGGA-----GT-T-T--CAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----TTCT--A--T.........--AC-CG-----A-AC-GA-----CA--- 8909
O.FR.1992.VAU AC-----TC---T-A--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTGGGC-----GT-T--A-GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A--T.........-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA--- 9011
O.US.1999.99USTWLA CCT-----C--------A-----C---CTA-TT---T----------GACAGA-C-AG--GC----C-ACTGGGC-----G-AT--AGGGG-T-TGC-CC----T--A-CAT-TAAT-----T-GT--G--T.........-ATC-CG-----A--C--A-A---CA--- 8910
O.US.-.I-2478B AC---G-TC--------A----------TA-TT--------------GACAGA----G--GC-A--AGACTGGGA---GTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-TAAC-----CT-T--A--T.........--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA--- 9567
N.CM.1997.YBF106 --T-----C--CY--TG--------------T---A---------T-GTCAGAG--AGCAG-------A--T...---G-------C--T-ATGC-C-CC-G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----T.........GATC-C-A-C-----C-G-T----C---- 8883
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.2002.DJO0131 ACT----TC--C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG----------T...---G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A-----T.........GGAC-C-A-------C-GC-----CA--- 8825
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.2004.04CM-1015-04 -----G-----C-----A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A--T...---G-------C----ATGC-C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----T.........GATC-C-A-------C-G-T----C---- 8794
N.CM.2004.04CM-1131-03 --T-----C--C-------------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A---...---G-------C----ATGC-C-CC-G-----CA-AT-T-AA-----AG-A-----T.........GA-C-C-A-------C-G-T----C---- 8862
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.95.YBF30 A-T-----C--CG-A----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG----------T...---G-------C----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA-----T.........GATC-T-A---------G-T----C-A-- 8940
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.06.U14788 -AA--------C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATGGGAG----GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA--T.........--TC-T-AG--GA-CC---T-----A--- 8956
CPZ.CD.90.ANT --T-----------CTGTAGA--------T-TT---T----------A--AT--CCACCTGAT..................-AT----GG-A--TAC-CC-C-------CTT-TACA-----AGAT-GA---.........--AC-T-A---GA-C---AGA---GAA-- 8789
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -AG-----C----CCTG--------------TT--A--------TT-GACAA-T--GC-AG-G----CA---...---G-G-----T----A-T----AC-G------A-AT-T-A------A-----G--T.........GAAAGT-A------C---ATA---C-C-- 8989
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 A----------------------C-------T---A---------T-A--A-----AG-AG-G---AGA--A...---G-------C----A--TA--------T--CA-CT---A---C--ACAA--G--T.........GAA-CA---------C---TC----CA-- 8995
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --GC-C--C-----A-----C--G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G--GA-A---...---G-------A----A-T--C--C----T--CA--T---A------A-----G--T.........GA---A--------AC-G-TA----CT-- 8883
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------C--C-------------------T-------------C-GTCA--T--GG--G-------A--T...---C-------C----ATGT-C-------T--CA--T---AA-----A-----A--T.........--A--C-A-------C-G-T----C-C-- 8857
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 A-T---------A-A--------CG------T-------------C-AACC-----AG--G-G--G-----T...----------------ATCTAC-AC-G-----AA-AT---A------A-----A--T.........GAA--C-A-------C-GATA----AA-A 8882
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --------C--GG-------C--C-------T---------G--T--A--T---ACAG-TG-G--G--A--A...---G-------C----ATGTGC-A-----T---A--T---A---C--ACAA--A--T.........GAAC-C---------C-GAT----CA--- 8885
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 --------------A--A-----G-------TT--A--G--T---C-GACA-----AG-AG-G---A-A---...---G-------T-C--A--TAC--C-T-----CA-CT---A-----AA--A--A--T.........GAAC-TG-------C--G-TT-----A-A 8943
CPZ.CM.98.CAM5 --------C-----A--A-------------T------G-----TC-GACA-----GG-AG-G--GA-A---...--CG-------C-C--AT-TAC--C-T-----CA-AT---AA-----A-----G--T.........GAAC-TG-------C----TC-----A-- 9096
CPZ.GA.88.GAB1 ACA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G-----C-A---...---G-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------------A--T.........GA---C-A---G--C--G-TC---C-C-- 9423
CPZ.GA.88.GAB2 --GC-T-----GT------A-----------T---------G-----ATCA-----GGCAG-------A---...--C--G------G-T-ATCT-C-A-----T--CC--T--ACT-----AT-T--G--T.........GAA----AG--G--TC-GATA----A--- 8761
CPZ.US.85.CPZUS --A--------C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC-----...-------------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A--T.........GAAC-TG-C-----C---ATC---CA--- 9389
CPZ.TZ.2001.TAN2 --------C--G--A---AGG------CTG-TT-----G--------A--C---CCAG-AGAT..................-AC---C-G-A--T----C---G---A-CCT--AGC-----A-GTA-C---.........--A--AG----GACTC-GATC---C-C-- 9041
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 --------C------GT-AGG------CTG-TT-----G--------A--C---CCAG-AGAT..................-AT-----G-A--T---------T--A-CCT-TAGC-----A-GTA-C---.........--A--AG----GACTC-GATC---C-C-- 9095
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 A-A--------C---------------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCG--G---ATGGGA-CATC-AAT-----GG---TGC--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AT-TG----GA-CC-T-TC-----A-- 8950
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con A-A--------C---------------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT--G---ATGGGA-CAGC-A-T----GAG-T-TAC--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AC-TG----GA-CC-T-TC-----A-- 8934
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con --A--------C-------A-------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT--G---ATGGGA-CAGC-A-T----GAG-T-TA---C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AC-TG----GACCC-T-TC-------- 8879
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 A-T-----C---A---TG---------CTG-GG--AT----------A--T...-TG-TTGAT--G-CTAAG...G-AG-T...--AG-GCAT---C--C-------A-CTGAGACTTG---------A---.........--CTG-G----G--C----CT----A--- 8779
RCM.CM.SIVagi-00CM312 CC---G--C--GACCTT---C-------TG-GG-T---G--------G--T...-TG-GTGAT--G-CAAAA...G-GG-T...---G-ACAT--TC-CC-G--T--A-CAGAAAGTAG------T--G---.........--TTG-G-----ACA--G-CT----A--- 8707
RCM.GA.x.GAB1 A-A---------ACACTG---------CT--GGC-AT-G--G-----A--T...-TATCTGAT----CAAGA...G-AG-T...--AG-GCAT--T---C----T--A-CAGAAACAAG---------A---.........--ATG-G-G--G--C--G-CC----A--- 8878
RCM.NG.x.NG411 A-A---------ACA-TG-----C---CTA-GGC-AT----------A--T...-TC-GTGAT----CAA-A...G-G--T...----GGCATT-TC-CC-G--T--A-CAGAAACTAG---------C---.........--CTG-G-G--G--A----CA----A--- 8961
H2A.DE.x.BEN --A--G--C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A--A...CTCTCACA---G-CA-AG...G-AG-T...---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCA-ACAT-----T.........GA-C-TG-G--GACA----T----CA--- 9763
H2B.CI.x.EHO --A--------CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA-T...ATG-TAGC----CCA-AG...G-CG-G...--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCC-CATG-------.........--CC-CGA---GACCC-T-TC---CA--- 9650
H2G.CI.92.ABT96 A-A---------R----G-----C---CTA-GG--A-----------CAC-...-TCTCTGAT--G-CACAG...G-GG-C...----CTCATT-----G----T--A-CACAAACTAGCCCATG-------.........-------CC--------G-C-----A--- 9148
H2U.FR.96.12034 ACT----GG---A--TG----------CTT-GG-------A------A--T...-CA--TGATA---CACAG...G-GG-T...----GGCTGTATC--G-GGGTT-A-CACAGACCAGCT-CGA---G---.........-ACTG-G----G-CC----TA----A--- 9244
SMM.SL.92.SL92B A-A--G--C---AA-TT------G---CT--GGC----G--G-----A--C...-TCTC-GAT--G-CAAA-...---G-T...----C-CATT-----G----T--A-CCCAGACAT--CA-CATTCA---.........--TTG-G--A-G--CC---CC----A--- 9171
MAC.US.x.239 A-T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G-GG-T...---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCCCA-TG-------.........--TTG-G----G--TC---CA----A--- 9720
Nef _I__R__Y__P__K__T__F__G__W__L__W__K__L__V__P__V__N__.__V__S__D__E__A__Q__.__E__D__.__E__E__H__Y__L__M__H__P__A__Q__T__S__Q__W__D__D__.__.__.__P__W__G__E__V__L__A__W__K__F
STM.US.x.STM A-A-----C---AA-CAG---------CTA-GG--A-----------A--T...ATGTCA-AT--G-CACAG...G-GG-T-AT-G--CACATTATC--G-G--T--A-CACAGACA---CA-TG-------.........--TTG-G-------AC-G-TT----AA-- 9374
MNE.US.x.MNE027 CCT-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G-GGGT...---G-G-ATTAT--AC-G--T--A-CTCAAACTTCCCA-TG-------.........--TTG-G----G--TC---TA----A--- 9197
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 A-T--------TAA-TA------G-TCCT--TT--------G-----A---...ATAGCAGACCC---CTAT...G-G--T-AT--A-GG-A--T---------TGA--CCCA--A-GG-CA------A---.........--TT-T-AG--GAG-C-G-TA----A--- 9085
DEB.CM.99.CM5 CCA--G------ACATA------G-TCCTA-TT--------G-----A---...ATAGCAGATCCT--CTAT...G-G--T-AT----GA-AT-T-C-C-----TGA--CCCA--AAGGACAAGCA--A---.........--CC-T-AG--GAG-C---TA----A--- 8915
DEN.CD.x.CD1 A-TC-G--C--G--AGAG-----G-TCCT--GG--AT-G--C--G--GACT...ATAG--GAG---T-T-A-...-----G...---G-A-ATT-TC--C-G--TGACAGATATGA-GG-CAACAA-C----.........--TTG------GACCC-G-TA-----A-- 9338
LST.CD.88.447 ACGC-T-TC---T-AG-A----------TG-GGC----G-A------G-CC...TG-G-TGAGT-CACA-AT...CCCTC--ATT-C-GACAGT--C--C-G---T-AAGTCAG---GGG-TCCA---G---.........--CTG-G-----AG-C-TATC---CAC-- 8353
LST.CD.88.485 ACAC-T--C---T-A--A----------TG-GGC----G-A------G-CC...TG-G-TGAGT-CACA-AT...CCCTC--AT-CC-G-CAAT--C--C-G---T-AAGCCAG---GGG-TCCA---G---.........--CTG-G----GAG-C-TATC---CAC-- 8350
LST.CD.88.524 ACTC-T--C-----CG-----------CTG-GGC--T-G-AG-----A-CA...TG-G-TGAGTTTA-A-AT...CCCTC--AT----GACAAT-T---C----TT-AAGCCAGT--GGG-TCC-A--A---.........--CTG-G-----AG-C-CATC---CAC-- 8353
LST.KE.x.lho7 ACA-----C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-CT...TG-G-TGAGT-TA-A-AT...CCCTC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAG---GGG-TCC----A---.........--CTG-G----GAG-C-TATC---CAC-- 9428
SUN.GA.98.L14 --G---------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CACC...AT-G-TGA---CAG--AT...CC---TCATCCTTGTCAAGC-C-AC-G--TT-CAGCCAG-AAGGG-TT-AT--A---.........--TTG-G----GAGAC-TATC----CA-- 9499
MND-1.GA.x.MNDGB1 AC---------TAA---A-------TCCTG-TT-----G-A------GAGCAG--C--TAGG---T---TAT...GCAGCT......----ATCATC--------T-CTCCCAGT-ATG-CCTCA---A--T.........--A--AG----GACCC-CAT----TCTGG 8780
OLC.CI.97.97CI12 T-A--GAGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G--A---TTGCCTGAGACCCTT-AAGAG-GAGGG......................................................................................... 8678
WRC.CI.97.97CI14 A-A----GG---AA---A-----G-------GG--AT-G--T-----AC-C...TTC-GTGA----TCA-AT...----C-...--CCCATA-TATGA-AG-A-TAAGT-ACTG-AT-CA-CATGT-C---GCCAGAGGAT--CTG-G-----CATC-G-TC----A--- 9304
WRC.CI.98.98CI04 A-AC-C-GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G--A...TT--GTGA---GTCTAAT...G-C-GC...TCTC-GTA-TA-GA-AAGA--AAGC--TTA-AT-CA--CTGCC-A--ATCAGAGGAT--TTG-G-----CAC--G-TC----A--- 9346
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---C-C--C---AA---A-----C-------GG--AT-G--T-----GC-C...TTC-GTGA---GTCTC-T...--CTC-...--CC-AGG-TTTGA-AAGA---TGC--CTA-AT-CA-CAG-A-C---GTCAGAAGAT--ATG--AG---TAC--G-TC----A--- 8242
MND-2.CM.98.CM16 A-A-----C--GAA---A---A-G-TC-TA-T------TTGC--G--G-CA...-TGCCTCC---CC---AG...--C--T...---TGT-A--AA---C-C--GT-CTCTCAG---GGAATCCA---A--A........T--TTG-G----GAG-C---T-----A--- 9276
MND-2.GA.x.M14 A-A-----C--GAA--GA-----G-TC-TA-T----T--A-C-----AC-A...-TACCACC---CC---AG...--CC-G...---TGT-A---GC--C-TA--T-CTCTCAG--AGGAATCCA---A--A........T--ATG-G-G--GAG-C-GAT-----A--- 9217
MND-2.x.x.5440 A-A--G-----GAA---T--C--G-TC-TG-T------G--C--G--G-CA...-TGTC-CCCCCCCT--AG...G-GG-T...--ATG--A---GC--C--A--T--TCTCAAA--GGAATCCA---A---.........--A---G----GAG---GAT-----A--- 8971
DRL.x.x.FAO A----G--C---AA--TG-----G-TCCTG-T------G--C--T--G---...-TAG-TGA---TCT--TA...---C-G...C--TGT-A---GC----GA--T-CAGCCAGA--GG-CCT--T------.........--A--AG-----AGAC-CAT----CA--- 9056
MON.CM.99.L1 -----G--C--GACT-TGCCC--G-TCCTG-GGTGCT-GCGC--G--A-CC...ACC-C-GAG--TTCC-AG...G-GGG--AT---G--TT-CT-C-AACC--T--G-CCTAT-AAGGCC-------G---.........--CC-T---C-GT-C--G-TC-TCTCA-- 9202
GSN.CM.99.CN166 AC-C-C-----TAC--TACCA----TC---AT-TGT--GCGG-----A-CC...ACA-CTGAG--CTCT-AG...CC-GGG-AT--TG-ATATCTGC--ACC-------CCTAT-A-GGAC---GT--A---.........-A-C-T-AG--GT-C--G-TC-TCTCC-- 9167
GSN.CM.99.CN71 A--C-C--C---ACT-TGCCA--C-TC----GGTGCT--CGG-----G-CC...ATG-CTGAG--CTCT-AG...CCCGGG-AT--TC-ATATCTG---AAC--T--C-CCTAT-A-GGACA-CAA--G---.........-ACC-T--G--GA-C--G-TC-TCTCC-- 9164
TAL.CM.00.266 ACA-----C---T--TG------TATCCTG-GG--A--CTGC-----A---...ATCC-TGAG--T--CA-G...G-GG-C...-GAC-T...CT-C-CCCG--T--A-CATATGATGGGCA-GCA--A---.........--ATG-G-----TCCC-G-TC---GTC-- 9105
TAL.CM.01.8023 ACA--G--C---T-ATG---C--TATC-TG-GG-----GTGC--C--G---...ATCC-CGAG--C--CA-G...G-GG-C...-GAC--...CT-C-CA-G-----A-CATATGACGG-CA-CA---A---.........--CTG-G-C----CCC-G-TC---GTC-- 8655
MUS-1.CM.01.1085 ACTC-G-----CAA--TACCA--C-TCCTA-GGTGT--GAG-GA---G-CC...ATG-C-GAG-GCTCT-AG...G-GGG--AT--CC-ATA-CT-C-AGAC-------CCTTT-A-GGGA-AGAA--A---.........-ACC-T-AGC-GT-CC-G-TC-TCTCC-- 9173
MUS-1.CM.01.CM1239 AC-C-G--C---ACACTGCCA--G-TCCTG-GGTGC---AGGGA---C-CC...ATA-CTGAG--CTCT-AG...G-GGGG-AT---G-ATATCT-C-CACC--TG-A-CCTA--AAGGCAA-GA---G---.........--CC-T-AGC-GT-C--G-TC-TCTCA-- 9142
MUS-2.CM.01.CM1246 AC-C-T--C----G-CAACCA--G-TCCTG-GGTGCT-GAG---G--A-CC...ATG-CAGAG--GTC--AG...CCAGG--AT--CC-GTA-CT-C--AC------G-CCTATG--GG-C--GAT--A---.........-ACC-C-A---GT-CC-G-TC-TCTCC-- 9238
MUS-2.CM.01.CM2500 --TC-C--C--G--T-TGCCA--TGTC-TG-T-TGCT--AGG--T--GC-C...ATA-CTGAGA-CTCA-AA...CTGGGG-AT--TG-ACATCT-C---GC--T--C-CCTT-A-TGGGA--GAA--A---.........--CC-T-AG--GT-CC-G-TC-TCTCC-- 9194
SYK.KE.x.KE51 ACA-----C--G----T---C--G----TA-GGG-AT-G-CC--TAA---A...ATAG-AGGGT-CTT--TA...G--G-G...--AG----ACTGA--A-G-----A-CAGCAGGAGTG---GCTTCA--AGAC......--AC-T--G--GAATC-CAT-----AC-- 8866
SYK.KE.x.SYK173 AC-C-G--C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA----...ATAG--GG-TGCTT--AG...T--G-G...---C-T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCTGGA--G----GTTCGAG-ATGGGAGAA--TC-TGTG---C-TCA-CCCCCACCTGG 9182
GRV.ET.x.GRI_677 A-A--G--C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G--C...CTGC-TGAG--G-CACG-...--CTGT...----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGA--GGG-AAGATCC---TGGAATA...GATC-TG-------C--G-TC----A--- 9201
SAB.SN.x.SAB1C AC---G--C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G--C...CTGTCAGAG--G-CTAAG...----GT...------CA-T--C--C-G--T----CTCAAG--GCCTATGA-------.........G-CTG--A---GACCC-G-T-----A--- 9528
TAN.UG.x.TAN1 AC---GA-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A--T...-TCTCCCAG----CCCAG...G--......----GACA-T-T---C-C-------CCCAGA-TG-AT--GAAAGC---.........--TTG--A---GACA--G-T-----AA-- 9335
VER.DE.x.AGM3 A-------C---AGATG---C--C-TC----TT--AT-G--------A--C...CTGC-TGAG----CA-AG...-C-TGT...----GACATT--C--G-G--T--A-CACAAG--AGG-AAGACCC---TGGAATC...AACC-TG-------C--G-TC----A--- 8855
VER.KE.x.9063 --A--------C-GCTG------C-TT----T------------G--A---...ATGC-TGA---G-CA-AG...-CCTGT...----GACATTA----GCG--T----CACAAA-AA-A-A-GACCCC--TGGCATC...AGTC-TG----GACC--G-TC----A--- 9357
VER.KE.x.AGM155 A-A-----C--GAG-TG------C-TC----T------------G----CC...CTGC-TGAG----CA-AA...-CATGT...--A-GGCATT-----G-------A-CACAA-------AAGACCC---TGGTATA...AATC-TG-----A-A--G-CA----A--- 9334
VER.KE.x.TYO1_patent A-A----TC--TAAATG------G-TC----TT--------G-----G--C...TTAC-TGAG----CACAA...-CATGT...--A-GACATT--C-AG-C--T--A-C-CAGA--GGA-AAGATCCA--TGGTATC...AGCC-TG----GA-C--G-T-----A--- 9318
COL.CM.x.CGU1 -A----A-G--T---GTTGC-------CTT-GG--AT----CTACA-A---...C-ACTT.............................................................................................................. 8509
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H1B.FR.83.HXB2 TGACAGCCGCCTAGCATTTCATCAC...GTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAACTGC...TGA................................................................................................. 9417
Nef __D__S__R__L__A__F__H__H__.__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__K__N__C__.__*_
H1A1.UG.85.U455 ------TAC---G-----AA-A---...AGA--TTAT----------------T--AT--AG--......---................................................................................................A 8866
H1C.ET.86.ETH2220 ------T-A-------CGCAGA---...A-------C-----A-----------T-A---AG-----...---................................................................................................. 8817
H1D.CD.84.84ZR085 -A-----A-A---------G-G---...AA----AA---AAA-T-----------------------...---................................................................................................. 8965
H1F1.BE.93.VI850 -------A----G---C-GAGA---...A-A---A-----AGA----------T--A-C-AG--......---...................................................................................GACTGCTGACACAG 8705
H1G.SE.93.SE6165 ------TA--------CGGAGA---...A-A-------------------------A---AG-----...---................................................................................................. 8859
H1H.CF.90.056 ------T--A--------GACA---...T---------TAAA-------------...--AG-----...---................................................................................................. 8737
H1J.SE.93.SE7887 -------TC-------CGGAGA---...A-A----------------------TT-A---AG-----...---................................................................................................. 8715
H1K.CM.96.MP535 ------TTC-------CGAAGA---...--A--------------------C----A---AG-----...---................................................................................................. 8604
O.BE.1987.ANT70 ---T--ATCT----GCAACACC--T...--T--TATGATAACT--C--A---CT----C----G..GACTAA-............................................................................AACTGCTGACCTG........ 9521
O.CM.-.BCF06 ---T--ATCAT---GCC-CACA--T...--A--T-TGC-AAA---C--A---CT----CCC--A..TAAC-A-............................................................................GACTGCTAAC..AT....G.. 9582
O.CM.1991.MVP5180 ---T--ATCAT---GC--AACA--T...A-A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC........AA-T............................................................................AAC...TGAC..AC...TG.. 9535
O.CM.1996.96CMA102 ---T--ATCA-----CA-CACC--T...--T--TAAG-TAACAA-C--A---CT----CTC--A...GAC---............................................................................ACCTGCTGACCTA........ 9024
O.CM.1998.98CMABB141 ------ATCA--G-GCAACACC--T...--T--TAAGATAACT--C--A---YT----CYC--G...GAC-A-............................................................................AACTGCTGACCTG........ 9034
O.CM.1998.98CMABB197 ---T--ATCT----GCAACATC--T...--TT-TAAG-TAACC--C--A---CT----CT---G...GAC-A-............................................................................AGCTGTTGACCTG........ 8959
O.CM.1998.98CMU2901 ---T--ATCA-----C-CCACC--T...--T--TAAGATAACT--C--A---CT----CCC--G...GAC-A-.............................................................................ACTGCTGACMTG........ 8963
O.CM.1998.98CMU5337 ---T--ATCA----GCGGCACC--T...--T--TATGATAACT--C--TC-TCT------C--G...GAC-A-............................................................................AACTGCTGACCTG........ 8970
O.CM.1999.99CMU4122 ---T--ATCA----GCAACATA--T...--T--TAAG-TAACC--C--A---CT----CTC--G...GAC-A-............................................................................AACTGCTGACCTG........ 8989
O.FR.1992.VAU ---T--ATCA-----CAACACC--T...--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----TCC--A...GAC-A-............................................................................AACTGTCAAC........... 9088
O.US.1999.99USTWLA ---T---TCA----GCA-CACC--T...--A---ATG-TAACT--C--T---CT-----TC--G...AAC-A-............................................................................AACTGCTAACCAG........ 8990
O.US.-.I-2478B ------ATCA----GCAACACC--T...--T--TAAGATAACC--C--A---CT----CCC--G...GAC-A-............................................................................AACTGCTGAC..AT...GA.. 9648
N.CM.1997.YBF106 -------TC---G---AGAAGA---...--A--AAA---------------C-T--A-------...TGC---................................................................................................. 8950
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.2002.DJO0131 -------TC---G---AGAAGA---...A-A--AA----------------C-TT-A-------...TGC---................................................................................................. 8892
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.2004.04CM-1015-04 -------TC---G---AGAAGA---...A-A--AA----------------C-T--A-------...TGC---................................................................................................. 8861
N.CM.2004.04CM-1131-03 -------TC---G---AGAAGA---...T-A--AA----------------C-TT-A-------...TGC---................................................................................................. 8929
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.95.YBF30 -------TC-------AGAAGA--T...--A--AA------------------TT-A-------...TGC---................................................................................................. 9007
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.06.U14788 -------TCA--T-G-AGAG-A--T...--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-TT--A...GAC-A-.............................................................................ATTGCTGAC..GCCACGTAG 9041
CPZ.CD.90.ANT ---TGCAA----GATGAGAAGA---...A-T--AA----AAGA--C--T--A--T----GAG--......-A-..........................................................................GACTGCTAACAGGCGGATATAAA 8876
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------A-A--G--T--AAGA--T...A-A--AA-----AAA-----------T-A---AG--......---...............................................................................................CT 9055
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---------G--T---C-GA-G---...AGA--T--------A-------------A---AG-T---...---................................................................................................. 9062
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T---AAG--G--TC-CAGA--T...C-A--AA-----AAA--------A--T-A--GAG--......---.............................................................................................CCAC 8951
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------TC-------AGAGTA---...AGA--AA------------------T--A-C--------...---................................................................................................. 8924
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------AG--C--CC-AAGA---...A-A--T------------T---------A----------...---................................................................................................. 8949
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 --------A-T-G--CC-GACA---...AGA-------------------------A---AG-----...---................................................................................................. 8952
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 -------A-G-----T--GAGA---...A-T--TA----A-AA-------------A-C--G--......---................................................................................................. 9007
CPZ.CM.98.CAM5 -------A-G--G--TC-GA-A---...C-A---A----A-AA-----------T-ATGGAG--.....................................................................................................CACAA 9162
CPZ.GA.88.GAB1 -------A-G--G--C--AAGA--T...A-T---A----A-AA-------------A---AG--......---...........................................................................................CTTTAG 9493
CPZ.GA.88.GAB2 ------T-AA-----CC-G-GG--T...C-T--AA----AAAA-----T-----T-A--GAG--......---..........................................................................................AACCGCA 8832
CPZ.US.85.CPZUS -----CTGAA--G--TCGGAGA---...AGA--TAA------------A---------CG----......---..........................................................................................TGGCTGT 9460
CPZ.TZ.2001.TAN2 -------A-------GAGA-GG---...A-A---A------G-T----------------A.........-A-................................................................................................. 9102
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 -------A--------AGAAGG---...A-A---A------G-TT-----------A---A.........-A-................................................................................................. 9156
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T---TT-C--AA---C--A--ACTG-------GAGA-...-A-................................................................................................. 9017
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T--ATT-C--AA---C--A--ACTG-------GAGAA...-A-................................................................................................. 9001
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T----T-C--AA---C-----ACTG--TC---GAGA-...-A-................................................................................................. 8946
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 ---TCCTATG------A-AG--T-T...----G-TATA-A-----C--A---G----TGGAG-GAAG...AAGAACAAGACCCAATAA...............................................................CCACATCCTATGGGGTTGC 8880
RCM.CM.SIVagi-00CM312 -A-TCCTATGT-----G-AG--T--...A-A-G-TATAGA-----C--T--C-T---TGGAG-GA-A...AAGAACAAGACCCAGTAA...............................................................CCACTTCCTATGGAGTTGC 8808
RCM.GA.x.GAB1 -A-TCCTATG--G---G-AG--T--...A-A-G-TATAGA--------A----T---TGG-G-AA-G...AAGAACAAGACCCAGTAA...............................................................CCACATCCTCTGGGGTTGC 8979
RCM.NG.x.NG411 -A-ACC--T-T-----G-AG--T--...-CA-GGTATAGA--------T----T---TGGAG-GA-A...AAGAACAAGACCAAGTAA...............................................................CCACTTCCTCTGGAGTTGC 9062
H2A.DE.x.BEN ----TC-ATG--G--C-A-A-CT--...AA----TTCACT---T-C--A--AG-G--TGG-C--AAGTCAG--TTGCCAGAGAAAGAATGGAAGGCAAAA......CTGAAAGCAAGAGGGATACCATATAGTGAATAA................CAGGAACAACCATAC 9908
H2B.CI.x.EHO ----TC--T--------A-G-CT-T...------TTCAGCAG-TTC--A---G-G--TGG-T-TCAGTCAG--ATGCCAGAGAAAGAGTGGAAGGCTAAA......CTGAGAGCAAGAGGAATACCTACAGAGTAG...........ACAGGAAATAACAGCACAAAGAG 9800
H2G.CI.92.ABT96 ----CCTACAT----C-A-G-CT--...AG---ATTTATAT-------T---G-G----G-TGGAAGTCAG-GCTACCAGAAGCAGTATGGAAAGAGAAA......CTAAAACAGAGAGGACTGCCTATAGAATAA.................................. 9275
H2U.FR.96.12034 ---TTC-TCT--G----A-AGCT-T...CA---ATTTATTAA-TGC--A--AG-G--TGG--GTAAGTCAG-TCTGTCAGAGGAAGAGGTTAAGAGGAGG......CTAACCGCAAGAGGCCTCCCAGTAAAGAATTGCTGA............................ 9377
SMM.SL.92.SL92B -A-TCCT-A------C-ACACAT-T...-AA--ATTT-TAAG---C--A--AG-G--TGG-TGGAAGTCAG-CTTGACAGAGGAAGAGGTTGAGAGAAGGTTAGCTAACAAGCCAAAACCGCAGAAGAAGATGGCGGATAAGAAGGAAACAAGCTGA............. 9325

TCF-1 alpha binding Nef end
MAC.US.x.239 ---TCCAACT--G--C-ACAC-T-T...-A---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGA-G-AAGTCAG-CCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGG......CTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGCTGA............. 9868
Nef __D__P__T__L__A__Y__T__Y__.__E__A__Y__V__R__Y__P__E__E__F__G__S__K__S__G__L__S__E__E__E__V__R__R__R__.__.__L__T__A__R__G__L__L__N__M__A__D__K__K__E__T__R__*_
STM.US.x.STM ---TCCA-TAT----CCA-AC-T-T...-A----TTT-TTAGA--C--A--AG-G--TGGTTCTAAGTCAG-CTTGCCAAAGGAAGAGGTTGAGAGAAGG......CTAACCGCAAGAGGCCTTCTAAAGATGGCTGACAAGAAGGAAACAAGCTGA............. 9522
MNE.US.x.MNE027 ---TCCAACT-----C-ACAC-T-T...-A---ATATATTAGAT-C--A--AG-G--TGGA-G-AAGTCAG-CCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGG......CTAACCGCAAGAGGCCTCTTAAAAATGGCTGACAAGAAGGAAACTAGCTGA............. 9345
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ---TTCA-AA-----C-ACTGCT-T...AAA--AG-CC-TGAAGC--ATACTA-AGAG-CAC-TACTAGGA--TGTATGTTCCCTAAGAGGAAGTAG.........................................................CTAGCTTAACCGCAAA 9195
DEB.CM.99.CM5 ---TTC-TC---T--C-A-TGCT-T...AAA--AG--C-TGAAGCC-ATA-ACCA...G--C-TAA-AGAA--TGCATGTTCCCTAAGAGGAAGTAG.........................................................CTAGCTTAACCGCAA. 9021
DEN.CD.x.CD1 ----CCTGAAT----C-GGTG-T-T...AAA...GC--GC-ATA-GAA-CTTC-AACTTCAC-GCATAATAACTACTGCCAGAGAGCTAAGCCCAGGAAG......TAG............CCTAACCGCAAACCACATCCTACTGCAGAACTTGCTGAGAGGCTCA... 9481
LST.CD.88.447 -A-TCCTATG------G-GG-CT-T...--A----TCAGAAAA--A--TA-AAG-A-AC-AGCA-CAGCTATTGGCTTG......CAGAGGAAGTAG.........CCAAACCGCAGACCGCAACACATCCTCTTGCAGCCTGGTTGCCAGGGCAACCAGGCTAGCGCAT 8505
LST.CD.88.485 CAGTCCTATG------G-GG-CTTT...--A----TCAGAAAA--A--TA--AG-A-AC-AGCA-CATCTCTTAGCTTGAACTGTAAGAGGAAGTAG.........CCAAACCGCAGACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCTGGTTGCCAGGGCAACCAGGCTAGCGCAT 8508
LST.CD.88.524 -A-TCC-ATGT-----G-GG-CT-T...--A----TGAGAAA---A--A-CAAGTG-TC-AGCAACTGCTATGAGATTTAACTGCGAGAGGAAGTAG.........CCAAACCGCAAACCGCAGAACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCCCTAGCAACCGGGCTAGCGCAT 8511
LST.KE.x.lho7 CA-TCCAATGT-G---G-GG-CTTT...A-A----TCA-AAA---G--T-C-A-GA-AC-A--TACTGCT-TCGCTTTTGACTGCAAGAGGAAGTAG.........CCAAACCGCAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAAGGCAAC...CGGGCTAGCG 9583
SUN.GA.98.L14 ---TCC-ACT--G--C-A-G--TTT...AG----AT-C-AAA---C--T--AG-G------C-TGTTACTA-TCTGCAGTGGGAGGTGTAG...............CTTAACCGCAAACCGCA.....TCCTCTTGCATCGCC..TAGGCAACGGGGCTAGCGCATGCGC 9644
MND-1.GA.x.MNDGB1 GAC-CT-AT-T-GC-TA-GAC-TTG...CA-CATTA-C-TA-CACC-T-AGTGTT-CA-TA-GGCTAAGAGT-TTGAACATCTGCCATTTTGGAAGAGGA......AGTAG......................................................CCTAA 8887
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
WRC.CI.97.97CI14 ----CCTAAG--G--C-G-G--TTTGTA-CA-GAA--CTC-CTGGA-A-TCAAT-GC--CTGGGAAAGAGGCCATTGAGAGTCTCTATAAG...AACAAG......AAGCAGTGCAAGTAG................................................. 9416
WRC.CI.98.98CI04 ----CCT--A-----C-G-G-CTTTGTG-CAAGTA--CTC-CTGGA-ATATAATAGC-C-AGGAGAAGATGCTATTGAGACCCTCCATAAAGAGAAGCTG......AAGCGGCACAAGTAG................................................. 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---TCCTA-G--G--T-G-G--TTTGTG-CT-GGA--CT-GCCG-CGGTC--ATAGC--CTGGTATTGAGACCCTC......TATGAGATG...AAGAAG......AGAAACAACAAGTAG................................................. 8348
MND-2.CM.98.CM16 ----TCTG----T--T-ACACCTTT...TAT----CCATAAA-AGA--A-GTG-A------C-TGTG...CA-AGCATCAGCCATATTGCTTATGCTAAG......GAGCATAAGCCAGAGTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTCTAG...............CCGA 9419
MND-2.GA.x.M14 ----CCTGAAT-G--T-A-ACATTT...TAT----CCATAAAATGC--AA--G-A-A--G-C-TGTT..................ACAAGCCTCTCCTAT......ACTGCCTACCAGGAG......AAATCAGACTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTCTAGCTAA 9354
MND-2.x.x.5440 ---TTCAG-G--T--T-A-ACGTT-...TAT--T-CTATAA-TAGG--A---G-A-A----TGTGTG..................ACAAGTCTGAGCTAT......GAAGCCTACAAGAAGGAGGAAAAGCCTGACTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTCTAGCTAA 9114
DRL.x.x.FAO ---TCCAG----G----A-ACATTT...CA---TT-TATT-AC-----A---G-G--TGGAC-TGTTAAAA-TATAAAGTCAGTAGAAGAGCCAGGT.......................................TGTTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTCAAGCCAA 9184
MON.CM.99.L1 CTG-TC-AAG--G---G-CA-GAG-GGCAGACAG-T--CA-A--T--A-C-AG-GGAGCG---GAAGCGC-T-GCCGCAAACCGCATCCTCTAG............................................................................ 9296
GSN.CM.99.CN166 CTG-TC-AAG--G--CA-AA-GTCAGGCA-ACAG-T---C-A--TG-A-C--G-GGAGCG---GATGCGCCT-ACCGCAAACCGCTTCCTATAG............................................................................ 9261
GSN.CM.99.CN71 CTG-TCTA-G-----C--GA-ATCAGGCTG-CAGATGA-C-A--TG-A-C--G-GGAGCG---GAAGCGCCT-ACCGCAAACCGCTTCCTATAG............................................................................ 9258
TAL.CM.00.266 ---TGAGAAG--G--C-ACACC-C-GGA-C-AAGATG-CCGA-TGGGACAG--TGGAG-GAG-GAAGCGGATGCTGCTAGCTCCACCGCAAACC............................................................................ 9199
TAL.CM.01.8023 ---TGAGAAG--G--C-ACACC-CAGGA-C-AAAATG-CTGA-T--GACAG--TGGAG-G---GAAGAAGGAGCTGCTAGCTCCACCGCAAACCGCATCC......TCTTGA.......................................................... 8761
MUS-1.CM.01.1085 CTG-TC----T-G--CC-GA-GTCAGGCT-ACAA-T---C-AAATG-A-C--G-GGAGCG---GAAGCGC-T-GCCACAAACCACATCCTATAG............................................................................ 9267
MUS-1.CM.01.CM1239 CTG-TCT-----C--CA-GA-GTCAGGCAG-CAATT---T-AAATA-A-C-AG-AGAACG---GA-GCGC-T-ACCGCAAACCGCATCCTATAG............................................................................ 9236
MUS-2.CM.01.CM1246 -TG-TCTA-G--G--CC-AA-GTCAGGCCC-CAG-TTA-T-AAATA-AAC-AA-AGAGCG---GA-ACGC-T-ACCGCAAACCGCATCCTCTAGAACTCT......GCTAGAGACCTTCCA................................................. 9353
MUS-2.CM.01.CM2500 CTG-TC------G--TC-CA-GTCAGGCCGCCAGTT-A-C-A-ATG-A-C--G-GGAGCGA--AC-GCGC-T-GCCGCAAACCGCATCCTCTCGCAGTCT......CCATAA.......................................................... 9300
SYK.KE.x.KE51 CA-TCCA-A-T----C-A-ACA-CAGGCTG--AAATG-CT-GT--G-AATTAG-GAGAC-A-CAG-AAAGC-CTAGCTCACCGCAGAAACCACAGGGTAC......ATCTCCTAG..................GAGACACCTAGGAGACAGAGACCGCCCAGGGGAGGAG 9012
SYK.KE.x.SYK173 CT-T-CA-CAGGTTGGGAGATGGC-...CGCTTG-AGTTAGA-AGA-AAACAGGAAAACCAC-AGAG.........CTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAAC......ATCTCCTAG..................GAGACTCCATGGTGACAAGCTCGGCCCAGGGGA.... 9312
GRV.ET.x.GRI_677 ----CCGAAGT-G--GG-GG-GT--..................-GC-----CATG--T---G--ATGCACGA-CATGCAAAGCGCTAG................................................................TGTCAGCACTTTGCGGTT 9289
SAB.SN.x.SAB1C ----CCA-TA------G-GG-CT-T...--T--TT-GAG------C--A---C-GG-GCC-TCAGCA...CA-GGCTAA............................................................................CCACAAAACCACATC 9616
TAN.UG.x.TAN1 -A-TCCA-T-------G----GT--..................A-C-----C......-GCTTTAAGGACATGCATGGTCTTGTTAAGAGGAAGTAG.............................................CCTAACCGCAGGCTTGCGGTTAAGCTAA 9436
VER.DE.x.AGM3 ---TCC-ATGT-----G-C--AT-T...-ACC-TAACAGAAAAT---TCACTG--A-GC-TG-TCTT...G-CAAGAGGAAGTAG.............................................................................CT.AACCG 8941
VER.KE.x.9063 ----CCTATGT-----G-G--GT-T..................G-C--AA-CAGACAGT-TTTTGAAGACATGCATGCAATAGTGAAGAGGAAGTAG..............................................CTAACCGCAGGCTTGTGGTTAAGCCGT 9463
VER.KE.x.AGM155 ---TCCAATGT-G--TG----GT--..................G-C--CTCAAGGGAGT-CTTTACAGAC-T-TATTCAACAGTTGGTACAGGAAACTAG...........................................CCGACCACAGGCTTGCGGTTTCCTGGT 9443
VER.KE.x.TYO1_patent ---TCCTATGT-G---A-A--GT--..................G-C--CA-TCGGGAGT-CTTTACTGACATGCATGGGCTGGTGAAGAGGAAGTAG.............................................CCAGACCGCAAGCCTGCGGTTAGAACAT 9425
COL.CM.x.CGU1 ....G-AGAGTAT----ACAGCT-TGACT--AGT-TGTT-AGCGT-A-AAGCAGGAAG-----GAAACCACA-CAGGTTGCCATAGAGATGGTGGACTGA...................................................................... 8605
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H1B.FR.83.HXB2 ..........CATCGAGCTTGCTACAA............................GGGACTTTCCGCTG...................................GGGACTTTCCAGGGAGGCGTG..................................GCCTGGGCGGG 9480

H1A1.UG.85.U455 AGACTGCTGA--CA--AG-----GAC-............................----------A---...................................----------GA--GA-G.--T................................G-TT-------A 8940
H1C.ET.86.ETH2220 ..........--CA--CGGGA--TTCCGCC.........................----------A---...................................---.-G-------AG-AG-G...................................-T--------- 8881
H1D.CD.84.84ZR085 ..........---------C...................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 AGATTGCTGA--CA--AGAAT---A--............................----------A---...................................------------A-G-CG--CC.................................AGAG--.---- 8778
H1G.SE.93.SE6165 ..........--CA--AG-----GAC-AG..........................----------A-CT...................................----------G--------C-G..................................------A--A 8924
H1H.CF.90.056 ..........--CA--AGA-.--GA--............................-------------....................................----------G----------A..................................T--------- 8798
H1J.SE.93.SE7887 ..........--AA--AG--T---GCG............................--------------...................................--------------GA-GAGTG.................................----------- 8779
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
O.BE.1987.ANT70 ..........A-GATT---GA-ACTGT............................--A-------AGCAA...AGACTGCTGACAC..............TGCG----------..................................AGTGGGAGGGACAGG-----.. 9600
O.CM.-.BCF06 ..........A-GATT---GA-ACT............................GC----------AA........ACTGCTGACAC..............TGTG----------................................AGCGTGGGAGGGATA.A---.-C. 9657
O.CM.1991.MVP5180 ..........-............................................----------AG........ACTGCTGACAC..............TGCG----------................................AGCGTGGGAGGGATA.A---.-C. 9594
O.CM.1996.96CMA102 ..........A-GATT-T-GA-AC-............................GT----------AG-AA...AGACTGCTGACAC..............TGCG----------................................AGTGTGGGAGGGATAAG-----.. 9105
O.CM.1998.98CMABB141 ..........A-GATT---GA-ACT............................GT----------AAC-A...AGACTGCTGACAT..............TGCG----------................................AGCGTGGGAGGGACAAG---T-.. 9115
O.CM.1998.98CMABB197 ..........A-GATT---GA-GCT............................GT----------AGCAG...AAGCTGCTGACAC..............TGCG----------................................AGTGTGGGAGGGATAA.-----.. 9039
O.CM.1998.98CMU2901 ..........A-GAAT---GA-ACT............................GC----------AGCAG...AGACTGCTGACAC..............TGCG----------................................AGTGTGGGAGGGATAG.-----.. 9043
O.CM.1998.98CMU5337 ..........A-GGWT---GA-ACT............................GC----------AGCAG...AGACTGCTGACAC..............TGCG----------................................AGTGTGGGAGGGATATG--C.... 9049
O.CM.1999.99CMU4122 ..........A-G.AT---GA-ACT............................GC----------AACAG...AGACTGCTGACAC..............TGCG----------................................AGTGTGGGAGGGATAGG--C.... 9067
O.FR.1992.VAU .......AGGA-GACT---GA-GCT............................AC----------AGCAA...AGACTGCTGACAC..............TGCG----------................................AGCGTGGGAGGGACA.G--..-C. 9170
O.US.1999.99USTWLA .......AAGA-GATT---GA-A--............................GC----------AG........CTTGCTGACAC..............GGCA----------................................AGCGTGGGAGGGATAAG-----.. 9069
O.US.-.I-2478B ..........AGG.TT---GA-ACTG....T........................----------AACAA...AGACTGCTGACAT..............TGCG----------................................AGCGTGGGAGGGACA.A---.-C. 9727
N.CM.1997.YBF106 ....................................................CAA--------A-A-......GGGGACTTTCCGCCA................---G------...........................AGGAAGGTGTGGTCGGGG-A......-T- 9013
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.2002.DJO0131 ....................................................CAA--------A-TAAT....................GGGGACTTTCCGCCA--------------.................................................... 8938
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.2004.04CM-1015-04 ....................................................CAA--------A-TGCTGACAAGGGACTTTACACAT.GGGGACTTTCCGTCA--------------.................................................... 8926
N.CM.2004.04CM-1131-03 ....................................................CAA--------A-A-ATG....GGGACTTTCCGCC................G--------------.................................................... 8975
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.95.YBF30 ..........--AG-GA---TACTGCTGACAA.......................--------ATA--TG....GGGACTTTCCGCCA................--------------.A-GTGT.............................GGTT..GGG--AGT-- 9092
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.06.U14788 CTG.....CTA-AGCT---GA-ACTGCA...........................-----------GG-A..................................C---AAG---C-A-G-..................................CGGAACA.A---GA-- 9110
CPZ.CD.90.ANT ACCGCTGACAG-G-AGA----TGGTCT............................----------A--AT..................................----.................................................GT-A--AT-G-C- 8935
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GGCGCATGCG-C-AAGAAG--..CTG-CTGTGC......................----------AA.....................................----------G--------G-................................TC.-AG---A-T- 9131
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ........CAA-GGACTTG--..CTG.............................----------A...CA.................................---GA-----G-------...................................GT-A-CAT-G-C- 9122
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AGCGGCGCATGCG-ACT.AA-AACTGCTGATCAACATTTGCTGACAA........----------A......................A...............--------------G--TTG-GT........................TTGGGGCGTAACT--G-C- 9051
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..........--A..........................................---------TA--TG....GGGACTTTCCAGCA................----------G------.............................................T-T- 8977
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..........--A..........................................-A------T-TGACCA.................................-----------CCA---G......................CTTCCGGGGAGGCGT-T-AA--GA-- 9012
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ....................................................CAAA-------GTAA.....................A...............-----------CAAG--GT--T.......................CCGGGAGGCGTG-CTA-G-C- 9011
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 AGCCCAGAGC-CAGCGC--GCGC-GT-GAAACTGCTGACAA..............---------TAA.....................................-----------A--G--GTG-T.......................TCA...........------- 9092
CPZ.CM.98.CAM5 CCCAGCGCCTGCG-AGTAGAA..CTGCTGACAA......................---------TAA.....................................-----------A--G--A..-G...................................--CA-G-C- 9234
CPZ.GA.88.GAB1 ACTGGCGCATGCG-ACAAGAA..CTGCTGACTCTGC...................----------AA.....................................----------G-----AG-.T.................................G-T-G--AG-C- 9571
CPZ.GA.88.GAB2 ACTGGCGCATGCG-TCT..A-AACTGCTGAGCCTGAACTTTTACAA.........----------AA..........................................................GG.........................GGGGTGG-TTCAA-G-A- 8908
CPZ.US.85.CPZUS AACCGCGCAGGCG-A-TAAAA..CTGCTGACTG......................A--------TAA.....................................-----------A--GACGT-C.C........................AAGGGGGT-GG-CA-G-C- 9544
CPZ.TZ.2001.TAN2 GGACTTCCGGGTGAC--GAA-AAGA-CTGCTGATGA...................--------TG-ACTC..................................-----------A...................................TATGGGTG-TTACA-G-C- 9184
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 GGACTTCCGGGTGAC--GAA-AAGA-CTGCTGATGA...................--------TG-ACTT..................................-----------A...................................TGTGGGTG-TTACA-G-C- 9238
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 AACTTGCTGA--G-AT-AAAAGCTGCTGACACTGCA...................-----------T.................................................-----AAA-T.......................CCCCGGGGGC-GAACT-G-A- 9096
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con AGACTAAAAAAC-T-CTGACAGC-TG-AAAAGCTGCTGACACTGCA.........----------AT.................................................--G--AAA-T.......................CCCCGAGGGC-GAACT-G-A- 9090
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con AACTTGCTGA--G-AT-AAAAAGCTGCTGACACTGCA..................-----------T................................................---G-AAAGTC.......................CCCGGGGGCG-AACAT-G-A- 9027
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 CAAGGAGACAGCA-CT--GCA--CA-GAACTGCTGAGACAGAA............----------A---GTGCATGCGCACTGGTGAAA...............------------A............................................---ACGT-- 8979
RCM.CM.SIVagi-00CM312 CTTGGAGACCGCG-AT--AC.AG-AG-AACTGCTAACACAGAA............----------A---GCGCCTGCGCGCCAGTGCAA...............------------A............................................---ACGT-- 8906
RCM.GA.x.GAB1 CTTGGTAACCAGG-AGAA....G-ATCTGCTGATGCAAAA...............----------A---GTGCATGCGCACTGGGGAA................----------..............................................GGGAT-AC-T 9068
RCM.NG.x.NG411 CTTGGAAACAGCG-AT--C-A--GAG-AGATGCTGA..CACAGAA..........----------A---GCGCCTGCGCGCTGGTGTAA...............----------.............................................AGACT-A--T- 9160
H2A.DE.x.BEN TTGGTCAAGG--GGA--TAGCTACT--GAAACAGCTGAGGCTGCA..........----------AGAA...................................---G--G-AACC....................................AAGGGAG-GACAT-G-A- 9997
H2B.CI.x.EHO GAACTAGCTAACA-TGCA-A-AG-AGGAAACTAGCTGATACTGCA...........---------AGAA...................................---G--G-AACA....................................GTGGGAG-GACAT-G-A- 9888
H2G.CI.92.ABT96 ..................GCAGA-AG-GGACAAGCTGACACAGCA..........----------AG-A...................................T--G--G-AACA--G-AG....................................GTA--AT-G-A- 9346
H2U.FR.96.12034 ...................CAGA-AGGAAACAAGCTGAGACAGCA..........----------A-CA...................G...............A--GAGG-AACCA-G-AG.....................................-AGCAA-G-A- 9447
SMM.SL.92.SL92B ......................................GACAGCA..........----------A-AA...................G...............----G-G-A--A--G.....................................AGGAGTCT--GC-- 9376

NF-κ-B-II NF-κ-B-I
MAC.US.x.239 ......................................AACAGCA..........----------A-AAG..................................---.A-G-TA......................................CGGGGAG-TACT--G-A- 9917

STM.US.x.STM ......................................GACAGCA..........----------A-AA...................................---G--G-AACA.....................................GGGGAG-TACT.-G-A- 9571
MNE.US.x.MNE027 ......................................GACAGCA..........----------ATAA...................................---GA-G--......................................ATGGGGGG-TACT--G-A- 9394
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 ACCACATCCTATG-A--G-CTA.................................--T-------A............................................................GTTGCTAAGGAGACACCATGGCAACTGAGGGAG-G-C....... 9265
DEB.CM.99.CM5 ACCGCATCCT-T-GC--AGA--CC...............................--T-------A............................................................GTAGTCAAGGAGACTCCATGGT.TACAGGGGAG-GACT--GC-- 9099
DEN.CD.x.CD1 .......................................................----------A..-............GTTGCCTA...............-CA--CC-GGGC---C..............................TCAGGGGAG-G-CT--GA-- 9537
LST.CD.88.447 GCGC...................................................A-------G-TGATGAGC...............A...............-----------................................................--A---- 8546
LST.CD.88.485 GCGC...................................................A-------G-TGATAAGC...............A...............-----------................................................--A---- 8549
LST.CD.88.524 GCGC...................................................ACA-GC--G-TGAACAGC...............A...............-----------................................................--A---- 8552
LST.KE.x.lho7 CATGCGC....-AT-GCT-GCTG-...CGAGCA......................----------AGGACGGGCGG............................----GG--TG........................................................ 9640
SUN.GA.98.L14 GCTAGAGTA..............................................-----------GAC....................................................................................................A 9668
MND-1.GA.x.MNDGB1 CCGCAAAACCACATCCTAC---AGA-CTGTAGTTGCTTGGCAACCTGCTT.....A-C-ACC-GGA---GCGCTTGCGCGCTAGGA..A...............-----------AA..................................................... 8982
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
WRC.CI.97.97CI14 ..........................-GACATG..........TTGCAGTAGGAA-T-G----G--G-TAAGCTACA....................................................TCCTGAGACTGTGTACCAACGGACTTA.............. 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..........................-GACTTG..........TCAGA...GGAA-CTGG---G--G-TAGGCTAGTA...................................................TCCGCTAGCTGTGTACCAACGGCCTTAGCAA--AT-CTAAT 8428
MND-2.CM.98.CM16 CCACAGAAGGTTG-C-TGGA-A-GACCTGCAGAAATGCTGACTCTGGA.......----------A--AGTGCATGCGCACTAGACT.G...............--------T-CA-ACT-A................................................ 9518
MND-2.GA.x.M14 CCACAGAAGGTTG-T-TGGA-A-G-TCTTTAATTCAGCTGACTCTGGA.......----------A--AGTGCATGCGCACTGGACT.G...............--------T---ACT-A---CGGG.......................................... 9459
MND-2.x.x.5440 CCACAAAGGGTTG-T-TAAGCAACTGCTAACTCTGGA..................----------A---GTGCATGCGCACTGGACT.G...............----------.A-ACT-ACGTCGGG......................................... 9208
DRL.x.x.FAO CCACAGAAGGTTGTC-TGGA-AC-ACCTTCAGAAGTGCTGACTGAGAA.......----------A-A-GAGCATGCGCTCTGTGGC.A...............----------.........................................AGGGTGAC-T-G-TT 9290
MON.CM.99.L1 .......................-ACTCTGCCC......................----------A........................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGCGGCAACC.GGGCGGTCCAAAGGACTTG-T-G-T- 9380
GSN.CM.99.CN166 .......................-ACTCTGCCC......................----------A........................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGAGGGACTG--A 9346
GSN.CM.99.CN71 .......................-ACTCTGCTC......................----------A........................................-TTACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG--A 9343
TAL.CM.00.266 ......................GCATCCTCTTGAAGGACTC..............----------A............................................................CGTTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA-C-G-A- 9273
TAL.CM.01.8023 .................................AAGGACTC..............-----------............................................................CGCTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA-C-G-A- 8824
MUS-1.CM.01.1085 .......................-AC-TTGCCC......................----------A........................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAATCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG--C 9352
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................-ACTTTGCCC......................----------A........................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGGACTG--A 9321
MUS-2.CM.01.CM1246 ..........................................................................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCCGCAGCAACCGGGGCGGACTCA.GGGCGGACT-G-A- 9416
MUS-2.CM.01.CM2500 ...................CTACGGG-CTATAAG.........................................................................................GCCAGGTTGCCTGGGCAACCTGGGCGAACTCGTGGGTAAAACTG--A 9362
SYK.KE.x.KE51 TCGGGGCGGGGGAG-CT-ACC-A--CTGCATAAAAGCCGATGCTCTGTAGCTATCC.................................................................................................................. 9068
SYK.KE.x.SYK173 ........................................................................................................--AG-C-GGGC---G-AA-GCTCA.......................................... 9336
GRV.ET.x.GRI_677 .......................................................------------CA...................................-----------CA-T--G........................TGGATCGGAGGCG-TACA--G-C- 9345
SAB.SN.x.SAB1C CTATGGAGTTGTCATG-TGATGACATTAAGAACTGCTGACTGAGA..........----------AG........................................................................................GGTG-AGACT-G-C- 9688
TAN.UG.x.TAN1 CTAGGCCGTTGCCTAG-AGATGACAT-AAGAAGTGCTGATCAGCA..........----------AG........................................................................................GGTG-TGC-A-G-C- 9508
VER.DE.x.AGM3 CA.GGCTTGTGG-TA---ACATC--C-TGGTGATGACATTAAGAACTGCTGAC..----------AGCAA..................................--------------.......................................CG-GTCAT-G-C- 9035
VER.KE.x.9063 TGCCAGGGAGATGAC-TT-GAAACTGCTGACAG......................----------AA.....................................-----------.......................................GGGCG-G-CAT-G-C- 9535
VER.KE.x.AGM155 TGCCTAGGAGATGAC-TTAA-AACTGCTGAC........................----------AGCAC..................................-----------A--C--.......................................GACAT-G-C- 9516
VER.KE.x.TYO1_patent CACCATGGAGATGAC-TTAAAAACTGCTGAC........................----------AGC-AA.................................-----------A--C--G.......................................ACAT-G-C- 9499
COL.CM.x.CGU1 ..............................GTTGCTGAGACAGCA..........-----------T-C...................................-----------A-TT--GAG-..................................-A-CT--GC-- 8666
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H1B.FR.83.HXB2 ACT.GGGG.AGTGGC.GAGCCCTCAG.ATCCT....GCATATAAGCAG..CTGC....TTTTTGC.CTGT..ACTGGG..TCTCTC...TGGTTAGA.CCAGAT.CTGAGCCTGGGAG.CTCTCTGGC.....TAA............................CTAG.. 9590
H1A1.UG.85.U455 GT-.---.G------.T---------.--G--....------------..----....----C--.----..------..------...-T------.------..C-----------.---------.....--G............................-G--.. 9049
H1C.ET.86.ETH2220 ---.---..------.C-A-------.--G--....------------..----....----C--.T---..--C---..------...-A-G----.------.-------------.---------.....--T............................--G-.. 8990
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 ---.----.------.TCA-------.--G--....------------..-C--....----C--.----..------..------...-A------.------.T----------G-.---------.....--G............................--G-.. 8888
H1G.SE.93.SE6165 GT-.----.------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....--C-C--.----..------..------...-T------.------.T------------.---------.....--G............................-AG-.. 9034
H1H.CF.90.056 GA-.----.------.C-A-------.--G--....------------..----....----C--.T---..------..-----T...--------.------.-------------.---------.....--G............................---A.. 8908
H1J.SE.93.SE7887 GT-.----.------.T-A-------.--G--....------------..----....----C--.T---..------..------...-T------.------.-------------.---------.....---............................----.. 8889
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
O.BE.1987.ANT70 .G-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAG.CTGAACCCGCTCGTTAACGCTCAATAAAG--T-CC 9745
O.CM.-.BCF06 GG-TC---G------.T-A-------.--G--....------------..----....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.. 9768
O.CM.1991.MVP5180 GG-TC---G------.T-A-------.--G--....------------..----....---CC--.T---..--C---..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.. 9705
O.CM.1996.96CMA102 .G-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....---C---.T---..--C---..---TGG...-TAGAG--.----G-.TA-----C-----.---C---C-CTCTAGCTGAACCCGCT......................... 9226
O.CM.1998.98CMABB141 .G-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....---C---.T---..------..---TA..................................................................................... 9182
O.CM.1998.98CMABB197 .G-TC---G------.T-A-------.-AG--....----.................................................................................................................................. 9072
O.CM.1998.98CMU2901 .G-TC---G------.T-A-------.--G--....------------..-C--....---C---.Y---..--C---..---TG..................................................................................... 9110
O.CM.1998.98CMU5337 GG-TC---G------.T-A-------.--G--....------------..----....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACCCGCT......................... 9171
O.CM.1999.99CMU4122 GG-TC---G------.T-A-------.--G--....------------..-Y--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACCC............................ 9186
O.FR.1992.VAU GG-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..----....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT.............................----.. 9281
O.US.1999.99USTWLA .G-CC---G------.T-A-------.-AG--....------------..----....-C--.--.T---..------..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACCC............................ 9186
O.US.-.I-2478B GG-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-.T------C-----.---C-----.....CT.............................--G-.. 9838
N.CM.1997.YBF106 G--T-CCCTCAGA--.TGCATAAA--C-G--GC......................................................................................................................................... 9045
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 8926
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 8975
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.95.YBF30 CT-.-..............-------.-.G--....-----A------..-C--....--C-C--.T---..------..------...-T-C-G--.------.TA---T-------.-ATAT---G.......................................... 9182
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.06.U14788 -GCA.---G-----TTTCA-------..AG--....------------..----....--CAC--.T---..------TC--..-G....T-AC---.------.TA-----------.--------T.....CT.............................AAG... 9218
CPZ.CD.90.ANT GGCA-T--G------TTTC----G-CT..G--....------------..----....---GC--.T---..TAA---.C-----G...CC.-AG--G------.-A-----------.--------......---TTTTT.......................GGCAG. 9053
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GT-.----.-----TTTC--------..AG--....------------..-C--....---C---.T---..------TC--..-T...CAC.-G--.------.-------C-----.-------C-......-G.............................-GA.. 9238
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 GGGGA-A-G------TT.--------.-AG--....------------..-C--....---GC--.T---..------TC-----T.....------.------T--------.----.---------.....--G............................---A.. 9234
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GAACT.--G------TTG..--CA-CA-AG--....------------.CGC--.....-C-C--.T---..CAA---TC-----T....--.----.------.-------------.---------.....---CAAG.............................. 9162
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 GT-T----.------TTG.-------..AG--....------------..----....-GC-C--.T---..------TC-----T.....------.------.TA-----------.---------.....--G............................-A-... 9086
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 GT-T----.-----TTT-.-------.-AG--....------------..-C--....-C-GC--.T---..------TC-----T.....------.------T--------.----.---------.....--G............................---A.. 9123
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 GGGGTA--G------TT..G--CTCAG.AG--....------------..-C--....--C-C--.T---..------TC-----T.....------.------.-------------.---------.....---T................................. 9119
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ---...--GC----TTTT.A--CTCAG-AG--....------------..-C--....-C-C---.T---..------TC-----T.....-C----.------.TA-----C-----.--------T.....C-GT................................. 9199
CPZ.CM.98.CAM5 GGACA.--GC----TTTCAGTT-TCAG-.............................................................................................................................................. 9261
CPZ.GA.88.GAB1 GGGTT---GT-----TTT--------.-.G--....------------..----....---C---.----..------..-----T..TCAC.-G--.------.T------------.------AC-.....AGT.............................G-A.. 9682
CPZ.GA.88.GAB2 GAGTC---GT-----TTT--------A..G--....------------..----....-C-C---.T---..T-----..-----T...A--CAGA..------.-------------.---------.....-G-............................----.. 9019
CPZ.US.85.CPZUS GAACA.--GC----TTTTA------A.-GA--....-----A------..-C--....-C-C---.T---..------..-----...TC-C-AGA..------.AA-----C-----.---------.....--G.............................-GTA. 9655
CPZ.TZ.2001.TAN2 GGGCA---G-----TTTT.G--CGCTG.AG--....------------..----....---GC--TG---..-AA---.C---TG-.....C-A-ACTG-CAGAT-------------.--------T.....AGTGG................................ 9296
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 GGACA---G-----TTTT.G--CGCTG.AG--....------------..----....---GC--TG---..-AA---.C---TG-.....C-A-ACTG-CAGAT-------------.--------T.....AGTGG................................ 9350
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 GAGCA---G-----TTTC.A--CTC-G.AG--....------------..----....---GC--.----..--GT--TC---G-G......AC---.------.-A-----------.--------T.....CTTA................................. 9204
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con GAGCA---G-----TTTC.A--CTC-G.AG--....------------..----....---GC--.----..------TC---G-G......AC---.------.-A-----------.--------T.....CTTA................................. 9198
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con GAGCA---G-----TTTC.A--CTCAG.AG--....--------C-T...----....---GC--.----..------TC-Y-G-G......AC---.------.-A-----C----AG--------T.....CTTACCAAAACC......................... 9143
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 GAGG----GT-----TTG.-----TCCT.G--....------------..----....---GC--T----.ATTCA-...------CCTG--AGGCTA------..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCG 9124
RCM.CM.SIVagi-00CM312 GAG.----GT-----TTG.-----TCCT.G--....------------..----....---GC--T----.A-TCA-...------CCTG--AG.CTG-.M---..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCG 9048
RCM.GA.x.GAB1 GGGA----G-----TCAG.-----TCCT.G--....------------..----....-C-GC--T.---AA-AC---..------CCTG--AGGCTA--G---..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAACTCCAGCTTGAGCCTGGGTGTTCG 9215
RCM.NG.x.NG411 GGAG----GT-----TTG.-----TCCT.G--....------------..----....A---C--T----.A--CA-...------CCTG--AGGCTA------..----------TTGT-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGGGTGTTCG 9306
H2A.DE.x.BEN GAGCT--TG..G--AACG.------TAC.TTA....CTG-----ATGTAC-C--...T-C--GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.-GAGC----A---GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--....10139
H2B.CI.x.EHO GAGCA--.G..A--AACG.---ATCAAG.A--....CTG-----ATGTAC-C--...T--G-GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.-GAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--....10029
H2G.CI.92.ABT96 GGACT--TT..G--AACG.---C.-AA-.T--....CTG-----AT-TAG----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--C-----GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--.... 9487
H2U.FR.96.12034 GAGCCA.TG..G--AACG.---.TCAA--GA-....CTG-----ATGTAC-C--...TC---GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--.... 9588
SMM.SL.92.SL92B GGGGAA..C..G--AACG.---CT-AAC--TG....TAG-----AT-TAC-C--..TT-GCCGCTC.---.ATTCA-TC.G----AC.GGA-AGGCTG------.AGAGC--C-A---GT------CAGCACT-........AGTAGGTGAGCCTGGGTGTTCT--.... 9518

TATA box 3’ LTR U3 end 3’ LTR repeat start
TAR element start

MAC.US.x.239 GAGCC--TC..G--AACG.---A-TTTC.TTG....ATG-----AT-TCA----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--....10059
STM.US.x.STM GAACT--TG..G--AACG.----TTTAC.TT-....CTG-----AT-CAA-C--...T-A-AGCTC.---.ATTCA-TC.A----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--.... 9713
MNE.US.x.MNE027 GAGCT--TC..G--AAC-.---A-TTTC.TTG....ATG-----AT-TCA----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCC--.... 9536
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM5 TAC.----AG.---TTTG.----GCTGT-A--....----------T-..A---...........T----..-GCTATCCA......................................................................................... 9158
DEN.CD.x.CD1 T--.CT--G-.GT-GCTT.A--CGCTTC-A--....-----A----T-..A---...........T----.A--A-TCGG-T...............................-C---..-----CCAGCGGCCTGG................................. 9620
LST.CD.88.447 CGGG--A-G.T-T-.....---A-..TT.G--....------------..----....-C-............................................................................................................. 8588
LST.CD.88.485 CGGG--A-G.T-CA.....---A-..TT.G--....-----A..----..----....-C-............................................................................................................. 8589
LST.CD.88.524 CGGG--A-G.T-T-.....---A-..TT.G--....------------..----....-C-............................................................................................................. 8594
LST.KE.x.lho7 ...................---A-..TT.G--....------------..----....-C-CC--T.---TCGGGA-..TC--TG-TCTG--GA...C-AGC-G.TC-CT------T-AGCACACT-GT...CAGCTAAGC.AGTCAGCCCTGGGAGGCTACA.....CT 9762
SUN.GA.98.L14 GGG..A--GG-A---TT-.---A-..TT.A--....------------..----....-C--C--C.---..T-G--AG.-----..GC-CAGAG-..AT--GCGAC--C----A---.G----ACCT.....AG-GCTGGCTTGTCGCTCCTGAGTGAGCACTTGCTAA 9808
MND-1.GA.x.MNDGB1 CAGG-A--GG-A---TCG.---CA..TG.-TG....CT----------..----...A---CGCT..---..T-G--AGTCTCTA-TACA-AGGCT-A...............---..TTGTATCTCTGA.GC..................................... 9080
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GAACT---ACTCT-GGAG-AGACTT-TGGTT-TGCCCT---A---T--ATGCT-TGTAGC-A-CTGG-TGCAGTCTTCTGC--GAGGCTA---GCCTGAGT-G-GG-CCCA--T--CCTAG----CTTGGTGCCTGAGTGGTGGTCCCACTTGGCCAAGAGACT-AG-TA 8598
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 ...T----G-----TCAG.---CA..T..-TGAC.T------------.C-C--...T-GCCGCT..---.ATT.-A-TC----C-T................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 ...T----G------CAG.---AA...C.-TGGC.T------------.CT---...T-GCCGC-..---.A-G--A-TC----C-T..GA-AGGCTG------.TGAGC.-----..TTGT---CT.GG.TGAGTTCTTG.AAGGAG..TGCCTGCTTGTAGC-CT-GG 9351
DRL.x.x.FAO GGGG-A....----TCTG.-------CT.G-A....-----A------.CT---...T-AC-GCATG-...A-AC--TC.----C-..TG--AGGCTA------..----------T-.T-------TG....AGTCTGCTGAAGGAGGCTACCTGCTCGAGCC-CG-GT 9433
MON.CM.99.L1 GACCC---G------TTG.-----TCGT-T.....CA----A------..AC--....CC.......---.AG--ATCCT--GGAGTC.................................................................................. 9448
GSN.CM.99.CN166 GG-.C---G------TCTA---CGCTAT.--A....-----A-----A..AC--....-C.......---.AG-GACTCT--GGAGTC.................................................................................. 9414
GSN.CM.99.CN71 GGC.C.--G------TCTA---CGCTAT.--A....-----A------..AC--....-C.......---.AG-GACTCT--GGAGTC.................................................................................. 9410
TAL.CM.00.266 GAGTT.--G------TTG.-------A-.--A....------------..A---....-C.......---.AG--ATCCT-T..G-TC.................................................................................. 9338
TAL.CM.01.8023 GAGCT.--G------TA..-----.................................................................................................................................................. 8845
MUS-1.CM.01.1085 GG-ACT--G-----......-T-ACCCTCAGATTCC-----A------..AC--....-C.......---.AG--ATCCC--GGAGTC.................................................................................. 9420
MUS-1.CM.01.CM1239 GG-ACT--G-----......-T-GCCCTCAGATTTC-----A----CA..GC--....-C.......---.AG--ATCCC--GGAGTCAGTTC---.CT-C-CA.GC-GC.-------C-CTCGGAA-.....--G.GTAA.AGCGGCCTGAGAGCCCTTGCCTAGGAGA 9461
MUS-2.CM.01.CM1246 GGACCT-AG------TTG.-------ATC-A.....-----A------..AC--....-C.......---.AG--ATCCAA-GGAGTC.................................................................................. 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 GGAGC---A------TT-.-------A--T-.....-----A------..----....-C.......---..G--ATCCAGACGGAGTC................................................................................. 9430
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173 ...................----......A--....-----A----C-..A---....-C.......---AGCTATCCGCGGAG-TGCAACTA.........................G------CCAGCGGCCT...GGG.AGCCCTGAGAGACTGGTAGAGCGGCCC. 9434
GRV.ET.x.GRI_677 GTAC.T--G------TTTC-----.AG-G-TG.....----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..A---------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCCGGT.TGGCCA.CCGGGGG--A.. 9481
SAB.SN.x.SAB1C GTAC.T--G------TTG.---CGT-CT.G--....CA----------..----....---.GCGC----AA-ACA-...-----GC.T---AGGCTG------..----------T-.T-------T.....A-GTCTG..AACCAGCT.TGAG...CCTGGGTGTTCG 9826
TAN.UG.x.TAN1 GTACTT--G------TT.C-------.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..------------.T--G----T.....G-GCCTA...ACCTGGTCTGGCCATCCAGGGG--A.. 9646
VER.DE.x.AGM3 GTAC.---G------TTTA-------.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.. 9171
VER.KE.x.9063 GTAC.---G-----TTTTA-------.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.. 9671
VER.KE.x.AGM155 GTAC.---G------TTTA-------.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.. 9652
VER.KE.x.TYO1_patent GTCC.---G------TTTA-------.-.A--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGGGG--A.. 9635
COL.CM.x.CGU1 -GGGAA--GC---......----GCTA-A.--GCTT-T---A---TCAG.AGC-....-CGAGAGCT-CGAGG-................................................................................................ 8728
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H1B.FR.83.HXB2 .................................................GGAACCC.....ACTGCTTAA......................................................................................GCCTC......... 9611
H1A1.UG.85.U455 .................................................-------.....---------......................................................................................-----......... 9070
H1C.ET.86.ETH2220 .................................................-------.....---------......................................................................................-----......... 9011
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 .................................................-------.....--------..................................................................................................... 8903
H1G.SE.93.SE6165 .................................................-------.....---------A.....................................................................................-----......... 9056
H1H.CF.90.056 .................................................-------.....---------......................................................................................-----......... 8929
H1J.SE.93.SE7887 .................................................-------.....---------......................................................................................-----......... 8910
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
O.BE.1987.ANT70 TTGAGTGAG................................................................................................................................................................. 9754
O.CM.-.BCF06 ................................................CT------.....G--------......................................................................................CG---......... 9790
O.CM.1991.MVP5180 ................................................CT------.....G--------......................................................................................CG---......... 9727
O.CM.1996.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 9226
O.CM.1998.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 9182
O.CM.1998.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 9072
O.CM.1998.98CMU2901 .......................................................................................................................................................................... 9110
O.CM.1998.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 9171
O.CM.1999.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 9186
O.FR.1992.VAU ................................................CT------.....G--------......................................................................................CG---......... 9303
O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
O.US.-.I-2478B ................................................CT------.....G--------......................................................................................CG---......... 9860
N.CM.1997.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 9045
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 8926
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 8975
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 9182
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.06.U14788 ................................................CA------.....----G----AAA................................................................................................. 9238
CPZ.CD.90.ANT .................................................-AG----.......-----.........................................................................................-T-.......... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .................................................-------.....---------......................................................................................-----......... 9259
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .................................................-------.....---------......................................................................................-----......... 9255
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .................................................-------.....---------......................................................................................-----......... 9183
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .................................................-------.....---------......................................................................................-----......... 9107
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .................................................-------.....---------A.....................................................................................-----......... 9145
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .........................................................................................................................................AGGAGAACCCACTGCTTAA-----......... 9143
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ..........................................................................................................................................AGAGAACCCACTGCTTAA-----......... 9222
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 9261
CPZ.GA.88.GAB1 .................................................-------.....---------......................................................................................-----......... 9703
CPZ.GA.88.GAB2 ..................................................------.....---------......................................................................................-----......... 9039
CPZ.US.85.CPZUS ..................................................------.....---------......................................................................................-----......... 9675
CPZ.TZ.2001.TAN2 .......................................................................................................................................TGGCTGGAGACCGCTGCTTAACG---......... 9322
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 .......................................................................................................................................TGGCTGGAGACCGCTGCTTAACG---......... 9376
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ..........................................................................................................................................GCAGAACCCACTGCTTAACG---......... 9227
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ..........................................................................................................................................GCAGAACCCACTGCTTAACG---......... 9221
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 CT................................................AGTT-TCTG.A-GG----GCTGGGGAGTACTCTTGCTTGGTCTTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAG...TGGGAGTAGGCTCCGCTTGCTTGCAGT-AAGATTGTTA 9242
RCM.CM.SIVagi-00CM312 CT................................................AGTT-TCTG.A-GG----GCTGGGGAGCGCTCTGGCTGGGTCGTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAG...TGGGAGTAGGCTCCACTTGCTTGCAG--AA..TTGTTA 9164
RCM.GA.x.GAB1 CT...............................................--TGT-TCTGAACAG----GCTGGGG...TGCCTCTCGCTCTTCGGGTAGACCGCCAG.TTGAGGCTCGGCC.GGCCTCAA..CGGGAGAGATCACCGCTTGCTTA....-AGCCTTGAAG 9327
RCM.NG.x.NG411 CT................................................AGTT-TCTG.A-GG----GCTGGG.AGCGCCTTGGCTGGGTCTTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAG...TGGGAGTAGGCTCCGCTTGCT...TT--G.GTTAATTG 9419
H2A.DE.x.BEN ..............................................GCT---CT-TC.ACC-G-A---GGCCGGTACTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA..AGA----TTC......10210
H2B.CI.x.EHO ..............................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA..AAC----TT.......10099
H2G.CI.92.ABT96 ..............................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGAG.......................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTACAACGA----TT....... 9560
H2U.FR.96.12034 ..............................................GCTA--CT-TC.ACC-AAAG........................................................................................................ 9607
SMM.SL.92.SL92B ..............................................ACTAA-CT-TCAACC-GCAACAGGCCATTGCTGGGTAGAC........................................GGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTGA......---TC....... 9585

TAR element end
MAC.US.x.239 ..............................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGAG.......................................TGACTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.C----TTC......10131
STM.US.x.STM ..............................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCAGTGCTGGGTAGAG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAT.AT.AT---TTC...... 9785
MNE.US.x.MNE027 ..............................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGTGCAGAG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.A----TTC...... 9608
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 9158
DEN.CD.x.CD1 .................................................-AGC--TGAG..-GGC----GCAGCGGCCTGGGAGCCCTCTAAGGTATTGCAACAAGTACC............................................................ 9679
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 8588
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 TAGC.................................ACCCACCTGGGCCTG-T-AGCCTAGGGAGC---G.................................GGCTCCTAGCTTGCTACTT..TAAA...GCCTTC................................ 9829
SUN.GA.98.L14 G..........................................CACCTCACCCGAGCCTGAT-A----GGGGAGCTAGAGG............................................CTCCTTGCTTTGCAGTACAAG..........C-T--......... 9873
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...................................................................................AGATCCCCTTAGAGCAAGGACCAGAGTCCTGAGTGACTGG..GTCTGAGCACCTCACTCGGGGCTGATCACCTCGAGGTAGTGGAAC 9165
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GGAG.................................CTGACCACGCTT-CTTGTTAGGGTGT-TGCAG-T................................................................................................... 8636
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 CGGT.................................TCGCAGGCCCCT--CTTGTGGCTCTGG-TAGCTCG.TCAGGTG..TTCTGGAAAGGCTTACGGGAGGACACTCTTGCTTGGTCTTG..ATAGACCTCTAGCAATCCCTTAGGCCTGGAGAT.-GTGGGATTGA 9482
DRL.x.x.FAO GGTTCGCAGGGCCTTGGCCTTGGGCTCTGGGTAGCTCGGTCAGGAGGCTTCTGGAGGTAGAT-ACTAGGGGCTGCTCTGGTCTTGGTCTGGTAGACCTTCGCTACTTCTAGTGGCCATAGAAGTAGGGGAGTAGGCACCGCTTGC...TTAT..CCTAA-TGCTC..... 9593
MON.CM.99.L1 .......................................................................................................................................................................... 9448
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
MUS-1.CM.01.1085 .......................................................................................................................................................................... 9420
MUS-1.CM.01.CM1239 ACTG.................................GTTCTCGGCTTGCTTTG-TTCGAAG--TA--G-GCCCACAATA.......................................................................................... 9508
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 9430
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173 GGGA.................................GCCCTTGCCAGTAA-GG-TAGTGAGG-C-GGGTTTGGCCGCCCGGTCTTCGGCAGCTCTCCGTTGCTT.............................GCTTTGCTTACGC.TGATCAGCC-.A.......... 9530
GRV.ET.x.GRI_677 .................................................---CT--.....TTG----C-TAT...................................................................................AG---......... 9505
SAB.SN.x.SAB1C CT............................................GGG-A-GG-AAGCCT-AGAGCACTCTGGTGAGGTCTTGGTAGACCCTCGCCTGGCGACTGGCCATTGCCAGTAGCAG..AGACTCC.......GCTTGC...TTGCTT.GATTG-CTC...... 9933
TAN.UG.x.TAN1 ................................................GA-CCT--......T------GAA...................................................................GGCTATT...........G--.......... 9674
VER.DE.x.AGM3 .................................................---CT--.....TTG-----GAA....................................................................................AG-.T......... 9193
VER.KE.x.9063 .................................................---CT--.....TTG----GGAA....................................................................................AG--.......... 9693
VER.KE.x.AGM155 .................................................---CT--.....TTG-----GAA....................................................................................AG--.......... 9674
VER.KE.x.TYO1_patent .................................................---CT--.....TTG-----GAA....................................................................................AG--.......... 9657
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
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H1B.FR.83.HXB2 ..........................AATAAAG...CTTGCC.......TTGAG..TG.CTTCAA.GTAGTG...TGTGCCCGTC.TG.TT..GTG.TGACTCT...GGT..AA.CTAGAGA...............TCCCT..CAGA....................CC 9690
H1A1.UG.85.U455 ..........................-------...------.......-----..GTG---G--.------...----------.--.--..A-T.-------...---..--.-------...............-----..----....................-- 9150
H1C.ET.86.ETH2220 ..........................-------...------.......-----..--................................................................................................................ 9031
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 8903
H1G.SE.93.SE6165 ..........................-------...------.......AA-CC.................................................................................................................... 9074
H1H.CF.90.056 ..........................-------...------.......-----..--.---T........................................................................................................... 8953
H1J.SE.93.SE7887 ..........................-------...------.......-----..G-CGCATGC.AAGCC-.................................................................................................. 8943
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
O.BE.1987.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 9754
O.CM.-.BCF06 ..........................-------...------.......-----..--C............................................................................................................... 9811
O.CM.1991.MVP5180 ..........................-------...------.......-----..--AGAAGC-GTGT---CTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAGA--................................................................... 9792
O.CM.1996.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 9226
O.CM.1998.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 9182
O.CM.1998.98CMABB197 .......................................................................................................................................................................... 9072
O.CM.1998.98CMU2901 .......................................................................................................................................................................... 9110
O.CM.1998.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 9171
O.CM.1999.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 9186
O.FR.1992.VAU ..........................-------...------.......-----..--AGAAGC-......................................................................................................... 9330
O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
O.US.-.I-2478B ..........................-------...------.......-----..--C............................................................................................................... 9881
N.CM.1997.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 9045
N.CM.2006.06CM-U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.2002.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
N.CM.2002.02CM-SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.2004.04CM-1015-04 .......................................................................................................................................................................... 8926
N.CM.2004.04CM-1131-03 .......................................................................................................................................................................... 8975
N.CM.2006.06CM-U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 9182
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 9238
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..........................-------...------.......-----..--CT-CA........................................................................................................... 9284
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..........................-------...------.......-----..--A---A-.......................................................................................................... 9281
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........................-------...------.......-----..--CTGCA........................................................................................................... 9208
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..........................-------...------.......-----..--CT-AA........................................................................................................... 9132
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..........................-------...------.......-----..--CTGCA........................................................................................................... 9170
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 ..........................-------...------........----..-AA---G........................................................................................................... 9167
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 ..........................-------...------.......-----..--A---G........................................................................................................... 9247
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 9261
CPZ.GA.88.GAB1 ..........................-------...------.......-----.TGTAT--G..A-C----...------TA--TA..--C..A-.AC-----...---..--.-------TCC...................................CTCAGAT.TA 9784
CPZ.GA.88.GAB2 ..........................-------...------.......-----..--CTC-A..A------...-----T-A--TG..--C..A-.-A-----...---..GT.-------TCC...................................CTCAGAC.TA 9119
CPZ.US.85.CPZUS ..........................-------...------.......-----..--CT--A..A------...------TA--.C..--C..A-.-------...---..--.-------TCC...................................CTCAGAA.-T 9754
CPZ.TZ.2001.TAN2 ..........................-------...-C----......TGA---..--TTA............................................................................................................. 9346
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 ..........................-------...-C----......TGA---..--TTA............................................................................................................. 9400
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 ..........................-------...------......A-----..--AA--............................................................................................................ 9252
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con ..........................-------...------......A-----..--AA--............................................................................................................ 9246
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 CTC.......................------C.TA------.......A-T--TTGAA--G---C.A----TGTGCCCATTT-A....--CCTCAG-.GG-AACGACTCTGGGGTAGAGA...............TC--TCAG........ATATTGGTGGCAGAAGT. 9351
RCM.CM.SIVagi-00CM312 CTC.......................------C.TA-A----.......A-T--TTGAA--G---C.A----TGTGCCCGTTT-A....--CCTCAG-.GG-AACGACTCTGGGGTAGAGA...............TC--TCAG........ATACTTGTGGCAGAAGTG 9274
RCM.GA.x.GAB1 CTC.......................-------C..A-.---AG.....--AGTTTAC.TG-A-GC.A----TGTGCCTGTTT-A....CCTCTCAGCAGT-AACGACTCTGGGGTAG-GA...............TC--TCAG........ATTCTTGTGGCAGAAGAG 9437
RCM.NG.x.NG411 CTC.......................------C....-.--ATGCTCTTAGTT-AACCAGAATC-.AGT---TG..CCCATTT-A......TCTCTCA-TGAAACGACTCTGGGGT-G-GA...............TC--TCAG........ATATTTGTGGCAGAAGT. 9528
H2A.DE.x.BEN ..........................-------...--.---AG.....--AGA..A-CAAGTT-.AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-GTTC-TCTGA....GTAACAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTCTCGCTT.T10330
H2B.CI.x.EHO ..........................------A...--.---TA.....--AGA..A-CAAGAC-.AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-..GCTCCAC......TA..GAAA-CCTGGTCTGTTAGGACCCCTTCTGCTT.T10213
H2G.CI.92.ABT96 ..........................-------...--.---AAA....--AGA..A-TAAG---GTGT---TGT............................................................................................... 9599
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 9607
SMM.SL.92.SL92B ..........................-------..G--.--AAC.....--AGA..A-CAAGTC.......................................................................................................... 9613

Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 ..........................-------...--.---AT..T..--AGA..A-TAAG-T-..GT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGCC-CC.GCCTGG-...CAAC.TCGG-..-CTCAATA....ATAAGAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTT.T10250
STM.US.x.STM ..........................-------...--.---AA..T..--AGA..A-TAAG---..GT-G-TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CAAC.TCGG-..-CTCAA.............GA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGC.... 9892
MNE.US.x.MNE027 ..........................-------...--.---AT.....--AGA..A-TAAG-C-..GT---TGC-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.......................................................................... 9664
DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 9158
DEN.CD.x.CD1 .......................................................................................................................................................................... 9679
LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 8588
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 ..........................------.....AA-TTGCTCATTG-T--AAA-TACAAGCTAGT--CTCA-AGTAGTC--T-TC-CCTTC-CCC.........TGGTTCAG-GATC..................T--CA-TAGAGAGATTGGAGCCTTGTGAT-- 9941
SUN.GA.98.L14 ..........................-------...-C----.......--AG...-TTTACTGCAAGCAA-TGT-CCCGTGT--TCTC--TCTCC...............TTCTAA-CCCTGTTCGACTGCTCTCAG-TAGGGAGC-A............TTACTGG-- 9977
MND-1.GA.x.MNDGB1 TCCTTGCTTGCTTGCTATTGTCTTC.-------T.AAC-TAGAA..TTAGA-CA.................................................................................................................... 9215
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..........................-------...AG-CTTTTGCTTAGCA--AAGCGTG-GGTTAGTT-TTGT---AAGAAGTAGAACCCT-G-AG-CT-.................................................................... 8709
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 CTACCGCTTGCTTGCTATTATTGCCC-------....C-TA-CTGATTAGAATAGCAAGTAAG-G.TACTC-TCCAT-TTGTC-TCAATAGAA...ACTCTGG-TACC-GAG-........................----..T----TCTGTGGCAGAGATTTGATAT- 9618
DRL.x.x.FAO ..........................-------C..TA..--CA.....--T--ATG-ATGAGT-.AGT--ACTC-TGT-TTT-G........T-CT-AGTGAGACTCTGGTT-CTGGAGA...............TC--TCAGACT-GGTGAGAGCTATCCTGAGCTTT 9704
MON.CM.99.L1 .......................................................................................................................................................................... 9448
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
MUS-1.CM.01.1085 .......................................................................................................................................................................... 9420
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 9508
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 9430
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173 ..........................-------T.GTGGTAAACGCAAG-A.....ACGTC-GCT.C-CA-CTGT-C---TG-GT.CACC-CCCGA.A-GTG.................................................................... 9597
GRV.ET.x.GRI_677 ..........................------C....C---TCGC....--AGT..C-CTA-ATTG.G---CAAG--CT-ATTG-TGCGCCGA-CCT.CTAGAGG......TG-A-CTCTCTTACTGGGTTCTCCTG-A--CAGGT........................ 9607
SAB.SN.x.SAB1C ..........................-------T..------.......--AGTTTACAAG-A--GCA----TGTGCCCATTTATTCCTCAG...........................................GACAA-CCTGGTTACTAAGGATCCC.........T10016
TAN.UG.x.TAN1 ..........................------....G-----TG....C--A--..A-T--ATCTGAG.CAAGTGCC-CATT-CGCGCCC-TCC-CAG-..............................GAACCCTCGTTACTGGG-............TTTCTTATC-A 9765
VER.DE.x.AGM3 ..........................------T...---CG-TG...CA--AG-.CA-AGACTT..--GAGAGA....CATT-C-TG-TGCATCCAGCACAAG...................TGAGGGAAGACCCTGATGGAAT--ACCATGGAGAAGTCTTGGTCTGGA 9305
VER.KE.x.9063 ..........................------AC..T-----TG...CA--AGA..G.CT-ATCTGAGTCAAGTGCCCT-ATTGACG.CC-CAC-C..A-GCAGG.....GG--C-GTTCCTTACTGGGTTCTCTCTCTGACCCAG........................ 9797
VER.KE.x.AGM155 ..........................------....------TG...CA--AGA..G.CT-ATCTGAGTCAAGTGCCCT-ATTAATG.CC-CAC-C..TTGAACG.....GG-GAAGTTCCTTACTGGGTTCTCTCTCAAACCCAG........................ 9776
VER.KE.x.TYO1_patent ..........................------....------TG...CA--AGA..G.CT-ATCTGAGTCAAGTG-CCT-ATTGACG.CC-CAC-CTCTTGAACG......GG-ATCTTCCTTACTGGGTTCTCTCTCT........................GACCCAG 9760
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
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H1A1.UG.85.U455 AC-A---A-T.GTGTA-------------............................................................................................................................................. 9178
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 9031
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 8903
H1G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 9074
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 8953
H1J.SE.93.SE7887 .......................................................................................................................................................................... 8943
H1K.CM.96.MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
O.BE.1987.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 9754
O.CM.-.BCF06 .......................................................................................................................................................................... 9811
O.CM.1991.MVP5180 .......................................................................................................................................................................... 9792
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O.US.1999.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
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H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 9238
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 9284
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 9281
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 9208
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 9132
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 9170
CPZ.CM.-.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 9167
CPZ.CM.-.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 9247
CPZ.CM.98.CAM5 .......................................................................................................................................................................... 9261
CPZ.GA.88.GAB1 AA--ATA..GTCAA---------------............................................................................................................................................. 9811
CPZ.GA.88.GAB2 AA.CATAA.G-A-----------------............................................................................................................................................. 9146
CPZ.US.85.CPZUS ---AA-A..GTA-GT--------------............................................................................................................................................. 9781
CPZ.TZ.2001.TAN2 .......................................................................................................................................................................... 9346
CPZ.TZ.2002.TAN3_1 .......................................................................................................................................................................... 9400
GOR.CM.2007.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 9252
GOR.CM.2007.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 9246
GOR.CM.2004.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
RCM.CM.SIVrcm-02CM8081 .AC-G-AGGCTAAGAA--.-------C--GTTGGCGCCCGAACAGGGACTTGAAGTGAGTGACTGAGGAACCTCTGACGCGGGTCTGGACGCGAGGCGT.GGAACGCAGACCCAGTCCAGGTAAGGAGTAACACCTGGTGGCTTCACAAGTCTAGCAGAAAAAGGTTGCT 9518
RCM.CM.SIVagi-00CM312 .C--G-AGGCTAAGAA--.-------C--GTTGGCGCCCGAACAGGGACTTGA...GAGTGACTGAGGAACCTCCGACGCGGGTCCGGACGCGAGGCGTTGTAACGCGGACCCAGTCCAGGTA.AGAGTAAG.CCTGGTGGCTTCATAAGTCTAGCAGAAAAAGGTTGCT 9437
RCM.GA.x.GAB1 -C--G..GGCTAAGAA--.T--C---C--GT........................................................................................................................................... 9465
RCM.NG.x.NG411 AC-.G-AGGCTAAGAA------C-A-C--G............................................................................................................................................ 9557
H2A.DE.x.BEN GGGAATCCA--GCA--------C------.............................................................................................................................................10359
H2B.CI.x.EHO GGGAA-CCA--GCA--------C------.............................................................................................................................................10242
H2G.CI.92.ABT96 .......................................................................................................................................................................... 9599
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 9607
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 9613

3’ LTR U5 end
MAC.US.x.239 GGGAA-CCG-AGCA--------C------.............................................................................................................................................10279
STM.US.x.STM .......................................................................................................................................................................... 9892
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DEB.CM.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
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LST.CD.88.447 .......................................................................................................................................................................... 8588
LST.CD.88.485 .......................................................................................................................................................................... 8589
LST.CD.88.524 .......................................................................................................................................................................... 8594
LST.KE.x.lho7 GGGAC--GGCT-CCA-.......................................................................................................................................................... 9957
SUN.GA.98.L14 GCC-AGTGATCC-G--CTG-CGG------.............................................................................................................................................10006
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 9215
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 8709
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 TAG-G--AGTAGAGAA--------C----............................................................................................................................................. 9647
DRL.x.x.FAO AG-..GAGAGTAAA-A--------C----............................................................................................................................................. 9731
MON.CM.99.L1 .......................................................................................................................................................................... 9448
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 9338
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MUS-1.CM.01.1085 .......................................................................................................................................................................... 9420
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 9508
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MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 9430
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173 .......................................................................................................................................................................... 9597
GRV.ET.x.GRI_677 ...........G-G..-G--A---C----............................................................................................................................................. 9623
SAB.SN.x.SAB1C GA.........-AGAA------CT-----.............................................................................................................................................10036
TAN.UG.x.TAN1 GGC-G--..........-------C----............................................................................................................................................. 9784
VER.DE.x.AGM3 AG.........-T--ATCCCATGT-----............................................................................................................................................. 9325
VER.KE.x.9063 ...........GCG---G--A---C----............................................................................................................................................. 9815
VER.KE.x.AGM155 ...........GCGA--G--A---C----............................................................................................................................................. 9794
VER.KE.x.TYO1_patent GCGAG--...........--A---C----............................................................................................................................................. 9778
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
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